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�E�3�@�����4��Q�3
��D�?>3�4H�>@���
 (Full-length) ��� Complementary DNAs (cDNAs) ����4��4H
B�4H��������@���������BU��
�@@ Apoptosis (Program cell death) 8��2@@F�>��W�>������9����� 2 G��3 U�H�
Q3���X Casepase-3 (Casp3-TL) ��2 Granzyme (Granz-TL) Q3�Z�������3�����[@�����2���8G�B����� 5\ 
Rapid Amplification cDNA Ends (RACE) PCR C@�X� Full-length ��� cDNA ����4� Casp3-TL >4���3 2,612 
bp 9�2��@3��� �E�3�@�����4��Q�3
�4HQ>XB�4H��������@���������9��4� (Untranslated region; UTR) ���3���
9��� 5\ ��2 3\ B9d� 79 ��2 1,684 bp ��>�E�3�@ ���
���4D�E�3�@�����4��Q�3
�4HB�4H��������@���������9��4� 
(Open reading frame: ORF) >4���>���B�X���@ 846 bp ��3B9d����B99Q�3
�����3�2>������>��� 282 
Residues B>[H�C�
����Z���������������9��4�C@�X� Casp3-TL ���9����� 9�2��@3��� Prodomain, Large 
��2 Small subunit U�H�Q>XC@�X�>4�X����� Hydrophobic leader sequence ���XB�� U�H�>4��������������������@�4� 
Caspase-3 �����H�>4G4����[H� k ��2�4H Full-length ��� cDNA ����4� Granz-TL >4���3 1,412 bp U�H�9�2��@ 
3��� �E�3�@�����4��Q�3
8��X�� 5\ ��2 3\ UTR B9d� 125 ��2 519 bp ��>�E�3�@ ��2>4 ORF ���>��� 765 bp 
��3B9d���3�2>������>��� 255 Residues B>[H�C�
����Z�������������� Mature �9��4�C@�X� Granz-TL ���
9����� 9�2��@3���@��B�� Active site 3 �E��?�X� (His67-Asp110-Ser208) U�H�B9d����	�2B�����	�
����4�8�
��WX> Serine protease �4HB�4���X� Catalytic traids ������	����>��>C��I
BG������o������3�8G� Phylogenetic tree 
C@�X� Granz-TL Z��
�3���X8���WX>����4� Granzyme A/K ���9����2 Granzyme A ��2 K �������
>4��23�� 
���?���G�D������X��G�3B
� r�������	������3��������4�8�B�[D�B�[H��X�� k �3�8G�B����� RT-PCR C@�X�8�
9��9��� �4� Casp3-TL >4�����3�B@�@��8��W� k �����2 ��2�4H�4� Granz-TL >4�����3����>���4H�W38�B>s3
B�[�3���8�B�[�3 (Peripheral blood leukocytes: PBLs) ��2>4�����3����B@�@��8�Q��X��?��� >��>��2Q�
�X��?���B�X���D� ��2B>[H��E�������
��@�����3��������4���D� 2 G��3 8�9������4HZ��v43��2�W��3���BG[D� 
Streptococcus agalactiae B9d�B��� 3 ��� C@�X��23�@�����3��������4� Casp3-TL Q>X>4���>����X����@9��
9��� ��2�4H�4� Granz-TL >4�����3����BC�H>�����D���X��G�3B
�8��>�� Q��X��?��� >��>��2Q��X��?��� 
��>�E�3�@ ���
���4D������	������3�����3�8G�B����� Real-time PCR ���C@�X� 9������4HZ��v43��2�W��3���
BG[D� S. agalactiae �4H�23�@���>B��>��� 1x107 ��2 1x109 CFU �X�>�������� >4�����3��������4� Casp3-TL Q>X
����X��
����WX>��@�W>8��W�GX��B�����D���X 1 
�Z�� 96 G�H��>� (P>0.05) U�H��X��
���4� Granz-TL �4HC@�X�8�
G�H��>��4H 24 9���4HZ����2�W��3���BG[D��@��4B�4�>4�����3��������4�G��3�4DB9d� 11 ��2 3 B�X� B>[H�B�4�@��@��WX>
��@�W> ��>�E�3�@ (P<0.05) ��X��Q��s��>B>[H��E�����3��@8� PBLs ���9���4HZ����2�W��3���BG[D� Aeromonas 
hydrophila ��2 Concanavalin A (In vitro) C@�X������3��������4� Casp3-TL 8�BU��
B>s3B�[�3������9��
�4HZ����2�W��3��� A. hydrophila 
2Z����@��D�8�G�H��>��4H 48 ��2�4H��WX>�4HZ����2�W��3��� Concanavalin A >4���
��3�����3��BGX�B34����� 8�G�H��>��4H 48 ��2 72 ��>�E�3�@ ��2�4H�4� Granz-TL 8� PBLs ���9���W���WX>>4
������>��������3����BC�H>��D���2����W38�G�H��>��4H 48 ��2 72 ��>�E�3�@ ��X�sQ>XC@���>����X��������
��3��������4�8���WX>�4HQ3���@�����2�W����@��WX>��@�W>���3�2�2B����������3�����X��X��83 (P>0.05) 
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