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บทคัดย่อ 

  
 ศึกษาความหลากหลายจากล าดบันิวคลีโอไทด์ในบริเวณคลอโรพลาสต์ดีเอ็นเอ (chloroplast 
DNA: cpDNA) ของพืชสกุล  Ficus โดยใชต้ าแหน่ง trnL (UAA) intron เป็นเคร่ืองหมายโมเลกุลในการ
หาความสัมพนัธ์ระหว่างมะเด่ือฝร่ัง (Ficus carica) สายพนัธ์ุต่างๆ จากพระต าหนกัสวนปทุมท่ีเก็บ
รวบรวมมาจากสถานท่ีต่างๆ และมะเด่ืออุทุมพร (Ficus racemosa) จ  านวน 1 สายพนัธ์ุ จากการใชคู้่
ไพร์เมอร์ c และ d พบวา่ทุกตวัอยา่งของ F. carica มีขนาดช้ินของดีเอน็เอประมาณ 550 คู่เบส อยา่งไรก็
ตาม F. racemosa ไม่สามารถเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอไดด้ว้ยคู่ไพรเมอร์น้ีได ้เม่ือน าขอ้มูลล าดบันิวคลีโอ
ไทดข์องตวัอยา่งทั้งหมด 32 ตวัอยา่งมาวเิคราะห์เปรียบเทียบโดยใชโ้ปรแกรม ClustalX กบัล าดบันิวคลี
โอไทด์ของ F. carica จ  านวน 6 ตวัอยา่งจากฐานขอ้มูล GenBank เพื่อหา phylogenetic tree โดยวิธี 
Neighbor-joining ในโปรแกรม Phylip ผลจากการศึกษาสามารถแบ่งตวัอยา่งออกเป็น 2 กลุ่มหลกั โดย
ในกลุ่มแรกแสดงลกัษณะ monophyletic คือ สายพนัธ์ุ Khalt (EU191024) ส าหรับสายพนัธ์ุท่ีเหลือจะอยู่
ในกลุ่มท่ีสองซ่ึงแบ่งออกเป็น 2 กลุ่มย่อย ซ่ึงสายพนัธ์ุส่วนใหญ่แสดงให้เห็นถึงความหลากหลายใน
ระดบัสปีชีส์ต ่า จากการศึกษาในคร้ังน้ีแสดงให้เห็นว่าล าดบันิวคลีโอไทด์ในต าแหน่ง trnL (UAA) 
intron มีความหลากหลายไม่เพียงพอกบัการน ามาใชห้าความสัมพนัธ์ในระดบัสปีชีส์ 
 
ค  าส าคญั : ความหลากหลายทางพนัธุกรรม, TrnL (UAA) Intron, Ficus carica    
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ABSTRACT 

Ficus sp. was analyzed for DNA sequence diversity in the non-coding region of chloroplast 
DNA. The trnL (UAA) intron sequences was used as genetic markers and establishing refined genetic 
relationships for differentiating Ficus carica collected from Phratamnak Suan Pathum originating from 
diverse geographical areas as well as only one Ficus racemosa. Using the c and d primers, a single 
DNA band of approximately 550 bp was amplified from each fig cultivars. However, those primers 
failed to amplify reproducible products from F. racemosa. Thirty-two sequences were aligned using 
the ClustalX program and compared with 6 public sequences of F. carica available in the GenBank 
database. Phylogenetic tree was constructed using the Neighbor-joining algorithm in the Phylip 
package. Phylogram from 38 sequences were revealed the presence of 2 main groups. The first group is 
monophyletic branch composed by Khalt (EU191024). All the remaining cultivars are ranged in the 
second cluster that comprises two sub-groups. Most of them were revealed a very low genetic diversity. 
The result was suggest that direct sequencing of the trnL (UAA) intron regions do not evolve rapidly 
enough to resolve relationships at these lower taxonomic levels. 
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กติติกรรมประกาศ 
 

        ผูว้จิยัขอขอบคุณคณะวทิยาศาสตร์ สถาบนัเทคโนโลยพีระจอมเกลา้เจา้คุณทหารลาดกระบงั ท่ี
สนบัสนุนทุนวจิยัในส่วนของเงินรายได ้ ประจ าปี 2553 และสาขาวชิาชีววทิยา คณะวทิยาศาสตร์ ท่ี
อ านวยความสะดวกในการใชเ้คร่ืองมือต่างๆ ในการวจิยั 
 ขอขอบพระคุณ คุณทศันารถ  กระจ่างวุฒิ ท่ีให้ความรู้ และค าปรึกษาแนะน าในการศึกษา
ลักษณะทางสัณฐานวิทยาของมะเด่ือฝร่ัง ตลอดจนโครงการส่วนพระองค์ในสมเด็จพระเทพ
รัตนราชสุดาสยามบรมราชกุมารี ณ วงัสวนประทุม จงัหวดัปทุมธานี ท่ีอนุเคราะห์ตวัอยา่งในการศึกษา
คร้ังน้ี 

และขอขอบพระคุณทุกท่านท่ีมีส่วนเก่ียวขอ้งท าใหง้านวจิยัเสร็จสมบรูณ์ 
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