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การพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ โดยการผสมขามแบบ factorial crossing 
ระหวางสายพันธุ B จํานวน 3 สายพันธุ และสายพันธุ R จํานวน 5 พันธุ/สายพันธุ ไดเมล็ดลูกผสมช่ัวท่ี 1 จํานวน 
15 คูผสม แลวนําลูกผสมช่ัวท่ี 1 (F1) ท่ีได ผสมกลับไปยังสายพันธุ A 2 ครั้ง เพื่อถายทอดลักษณะความเปนหมัน
ของสายพันธุ A พรอมกับคัดแยกสายพันธุ B และสายพันธุ R ใหมไปพรอมๆกัน แลวทดสอบสมรรถนะการผสม
ของสายพันธุ A" ใหม โดยทดสอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบ (topcross) จากการผสมระหวางสายพันธุ A" ใหม
กับสายพันธุทดสอบ จํานวน 3 พันธุ/สายพันธุ ไดแก พันธุสุพรรณบุรี 90 กข7 และสายพันธุ  SPR93014-PTT-22-
1-3-1-1 ในขณะเดียวกันก็ทดสอบผลผลิตของสายพันธุ B" และ R" ในรุนท่ี 4 (F4) ดวย โดยวางแผนการทดลอง
แบบ augmented design in RCBD จากการทดสอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบของสายพันธุ A" จํานวน 56 สาย
พันธุ และผลผลิตของสายพันธุ B" ซึ่งเปนคูแฝดของสายพันธุ A" พบวาลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 
อันดับแรก มีผลผลิตอยูระหวาง 863 ถึง 1,079 กิโลกรัมตอไร โดย PTT-KU11-10-25A"/SPR90 เปนลูกผสม
ทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงสุด สวนสายพันธุ B" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรก มีผลผลิตอยูระหวาง 721 ถึง 844 
กิโลกรัมตอไร โดย PTT-KU15-8B" เปนสายพันธุ B" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด ในขณะท่ีพันธุเปรียบเทียบ กข 31 ให
ผลิต 690 กิโลกรัมตอไร สายพันธุ A" และ B" ท่ีเปนคูแฝดกันซึ่งใหผลผลิตสูงสุดอยูใน 10 อันดับแรกดวยกันมี
จํานวน 2 สายพันธุไดแก  PTT-KU12-10-18A"/ PTT-KU12-18B" และ PTT-KU31-05-10A"/PTT-KU31-10B"   
สําหรับการคัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B ควรพิจารณาจากสมรรถนะการผสมของสายพันธุ A และผลผลิต
ของสายพันธุ B รวมกัน จะถูกตองมากกวาการคัดเลือกจากผลผลิตของสายพันธุ B เพียงอยางเดียว เนื่องจากสาย
พันธุ A ท่ีเปนคูแฝดกับสายพันธุ B ท่ีใหผลผลิตสูงนั้นอาจไมไดมีสมรรถนะการผสมท่ีดีกับสายพันธุทดสอบท่ี
เลือกใชเปนสายพันธุพอ ดังนั้นวิธีการผสมกลับและทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ เปนวิธีท่ีสามารถใช
พัฒนาสายพันธุ A, B และ  R ไปไดพรอมๆกัน และสายพันธุท้ังสามท่ีไดสามารถนําไปใชในการพัฒนาพันธุขาว
ลูกผสมตอไป 
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Development of parent of three-line hybrid rice was conducted by factorial crossing between 3 B 
lines and 5 R lines to produce F1 hybrid seeds of 15 crosses. The F1 hybrids obtained were backcrossed to A 
lines twice for transferring male sterility from A line to F1 hybrids. The newly developed B lines and R lines 
were selected simultaneously. Combining ability of newly developed A" lines were determined by testing the 
yield of topcross progenies which derived from crossing between 56 A" lines and 3 testers (R line) including 
SPR90, RD7 and SPR93014-PTT-22-1-3-1-1. Yield of the F4 lines (B" lines and R" lines) were tested as well 
using augmented in RCBD. It was found that the top-10-high-yield topcross progenies exhibited the yield 
varying from 863 to 1,079 kg/rai and the topcross progeny of PTT-KU11-10-25A"/SPR90 manifested the 
highest yield. While the top-10-high-yield B" line showed the yield ranging from 721 to 844 kg/rai and the 
line PTT-KU15-8B" manifested the highest yield. The standard check variety, RD31 showed the yield of 690 
kg/rai. The 2 A" lines and their isogenic B" line involving PTT-KU12-10-18A"/PTT-KU12-18B" and PTT-
KU31-05-10A"/PTT-KU31-10B" gave the yield within the range of top-10-high yielding. Selection of A lines 
based on a good combining ability and high-yielding of the isogenic B lines is more precise than basing on the 
yield of B lines. This is because A line which is isogenic of  B line that gives high yield may not have good 
combining ability with selected tester (R line). The results of this study indicate that early generation 
backcrossing method can develop A line, B line and R line simultaneously. The selected lines will be used for 
improved hybrid variety. 
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1 ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรของลูกผสมทดสอบระหวางสายพันธุ A" กับ
สายพันธุ   ทดสอบ จํานวน 5 คูผสม ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข 
31 37 

2 องคประกอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบระหวางสายพันธุ A" กับสายพันธุ
ทดสอบ จํานวน 5 คูผสม ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข 31 40 

3 ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ B" จํานวน 8 สายพันธุ ท่ีใหผล
ผลิตสูงกวาสายพันธุ IR79156B 42 
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สายพันธุ IR79156B  44 

5 ผลผลิต (กิโลกรัมตอไร) ของลูกผสมทดสอบท่ีไดจากการทดสอบสมรรถนะ
การผสมของสายพันธุ A" จํานวน 56 สายพันธุกับสายพันธุทดสอบจํานวน 3 
พันธุ/สายพันธุ 45 
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สูงสุดตรงกับสายพันธุ B" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรก 48 
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สูงสุด 10 อันดับแรก 57 
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4 ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ B" จํานวน 56 สายพันธุ 93 
5 องคประกอบผลผลิตของสายพันธุ B" จํานวน 56 สายพันธุ 98 
6 ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรบางลักษณะของสายพันธุ R" จํานวน 44 สาย

พันธุ 103 
7 องคประกอบผลผลิตของสายพันธุ R" จํานวน 44 สายพันธุ 106 
8 ลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ A" จํานวน 56 สายพันธุ 109 
9 ความดีเดนของลูกผสมทดสอบ จํานวน 96 คูผสม ในลักษณะการใหผลผลิต 

และลักษณะทางเกษตรบางอยาง 111 
10 ความดีเดนของลูกผสมทดสอบ จํานวน 96 คูผสม ในลักษณะองคประกอบ

ผลผลิต 120 



 

 

(4) 

สารบัญภาพ 
 

ภาพที่ หนา 
  

1 การผลิตขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุโดยอาศัยพันธุกรรมเพศผูเปนหมันเนื่องจาก
ยีนใน ไซโตพลาสซึม 10 

2 แผนผังแสดงขั้นตอนการพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมโดยวิธีการผสม
กลับและ  ทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรก  ๆ 30 
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การพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ โดยวิธีการผสมกลับและ
ทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ 

 
Development of Parental Lines of Three-Line Hybrid Rice by Backcrossing and 

Early Generation Testing  
 

คํานํา 
 

วิกฤตการณราคาขาวท่ีขยับสูงขึ้นตั้งแตปลายป พ.ศ. 2550 และการลดลงของสตอกขาวโลก
กวา 44% ในชวง 8 ปท่ีผานมา (Mohanty, 2008) เปนสัญญาณท่ีเดนชัดของสถานภาพการผลิตท่ีไม
สมดุลกับความตองการบริโภคขาวซ่ึงเปนหนึ่งในพืชอาหารหลักของประชากรโลก ท่ีอาจนําไปสู
วิกฤตอาหารในอนาคต สําหรับประเทศไทยเปนผูผลิตขาวมากเปนอันดับ 7 ของโลก (สํานักงาน
เศรษฐกิจการเกษตร, 2550) และเปนประเทศผูสงออกขาวรายใหญ แตมีผลผลิตเฉล่ียอยูในเกณฑท่ี
ต่ําเม่ือเปรียบเทียบกับประเทศผูผลิตอ่ืนๆ การวิจัยและพัฒนาเทคโนโลยีเพ่ือเพ่ิมประสิทธิภาพการ
ผลิตขาว เพ่ิมความม่ันคงทางอาหารและศักยภาพทางการแขงขันจึงเปนเรื่องสําคัญ โดยเทคโนโลยี
ขาวลูกผสมก็เปนทางหนึ่งท่ีนอกจากจะชวยแกปญหาดังกลาวขางตนแลว ยังเปนการพัฒนา
อุตสาหกรรมเมล็ดพันธุขาวอีกดวย 

 
ในปพ.ศ. 2507 Prof.Yuan Longping ไดคนพบลักษณะเพศผูเปนหมันอันเกิดจากการกลาย

พันธุในขาว indica แตยังไมสามารถหาสายพันธุท่ีใชแกความเปนหมันได จนกระท่ังปพ.ศ. 2513 มี
การคนพบลักษณะพันธุกรรมเพศผูเปนหมันเนื่องจากยีนในไซโตพลาสซึม (cytoplasmic male 
sterile หรือ CMS)ในประชากรขาวปา (Oryza rufipogon) และพบสายพันธุท่ีใชแกความเปนหมัน
ได ทําใหเกิดการพัฒนาขาวสายพันธุเพศผูเปนหมันเนื่องจากยีนในไซโตพลาสซึมสายพันธุแรกใน
ปพ.ศ. 2516 และมีการนํามาใชเปนสายพันธุแมสําหรับการผลิตขาวลูกผสม ซ่ึงเปนการใช
ประโยชนจากความดีเดนของลูกผสมของขาวในทางการคาเปนครั้งแรก โดยขาวลูกผสมจะใหผล
ผลิตสูงกวาขาวสายพันธุแทท่ีใชอยูท่ัวไป 10-20% (Cheng et al., 2004)  

 
สําหรับการวิจัยและพัฒนาขาวลูกผสมในประเทศไทย ในระยะแรกมีการนําเขาสายพันธุเพศผูเปน
หมัน และสายพันธุแกความเปนหมันของเพศผูจากสถาบันวิจัยขาวนานาชาติ
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(International Rice Research Institue หรือ IRRI) และสาธารณรัฐประชาชนจีน แตสาย
พันธุดังกลาวและขาวลูกผสมท่ีนําเขาจากตางประเทศไมเหมาะสมกับสภาพแวดลอมของประเทศ
ไทย และใหผลผลิตไมแตกตางกับสายพันธุทดสอบของไทย ลักษณะเพศผูเปนหมันจึงถูกถายทอด
ใหกับขาวไทยหลายพันธุ และสายพันธุแทท่ีใหผลผลิตสูงหลายสายพันธุถูกนํามาทดสอบเพ่ือใช
เปนสายพันธุแกความเปนหมันของเพศผู อยางไรก็ตามท่ีผานมาประเทศไทยไมมีความจําเปนตอง
เรงรัดการเพ่ิมผลผลิตเหมือนอีกหลายประเทศ เนื่องจากผลผลิตขาวท่ีไดเพียงพอสําหรับการบริโภค
ภายในประเทศอยูแลว ยิ่งกวานั้นคุณภาพเมล็ดเปนปจจัยสําคัญสําหรับขาวในประเทศไทย แตสาย
พันธุเพศผูเปนหมัน และสายพันธุแกความเปนหมันของเพศผูท่ีพัฒนาขึ้นยังไมสามารถใหคุณภาพ
ของเมล็ดท่ีดีได งานวิจัยขาวลูกผสมเพ่ือเพ่ิมผลผลิตขาวในประเทศไทยจึงกาวหนาชา (บริบูรณ, 
2550; Amornsilpa, 1996) 

 
วิธีการผสมกลับและทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ ถูกนํามาใชในการพัฒนาสาย

พันธุเพศผูเปนหมันในขาวฟาง และขาวโพด ซ่ึงสายพันธุท่ีไดจากการพัฒนามีแนวโนมในการมี
สมรรถนะการผสมสูง และมีลักษณะทางการเกษตรท่ีดี (ธีระภัทร, 2528; อภิชาต,ิ 2530; คมสัน, 
2537; ทนงสิน, 2550) การใชวิธีการนี้ในการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันในขาวก็ใหผล
เชนเดียวกัน (สุภาวิณี, 2548; พัฒนศักดิ ์และคณะ, 2552) โดยการคัดแยกสายพันธุไปพรอมๆกับการ
ผสมกลับในช่ัวแรกๆ (early generation backcross) จะทําใหการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันทํา
ไดเร็วขึ้น (กฤษฎา, 2551) ในการศึกษาครั้งนี้จึงนําวิธีการนี้มาใชในการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปน
หมันของขาว รวมถึงการพัฒนาสายพันธุรักษาความเปนหมันท่ีเปนสายพันธุคูแฝด (near isogenic 
line) และสายพันธุแกความเปนหมันของเพศผูไปพรอมๆกัน 
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วัตถุประสงค 
 

1. เพ่ือพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมัน (สายพันธุ A) สายพันธุรักษาความเปนหมัน (สายพันธุ B) 
และสายพันธุแกความเปนหมันของเพศผู (สายพันธุ R) ของขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ โดยวิธีการ
ผสมกลับและทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรก  ๆ

   
2. เพ่ือทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ A และพันธุ/สายพันธทดสอบ และทดสอบ

ผลผลิตของสายพันธุ B และสายพันธุ R 
 
3. เพ่ือศึกษาแนวทางการพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ สําหรับการ

ผลิตขาวลูกผสมท่ีใหผลผลิตสูง  
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การตรวจเอกสาร 
 

ขาวเปนพืชท่ีจัดอยูในสกุล Oryza วงศ Gramineae (Paoceae) ขาวในสกุล Oryza  มีอยู
มากกวา 20 ชนิด (species) สวนใหญเปนดิพลอยด (2n=2x=24) และบางชนิดเปนเตตราพลอยด 
(2n=4x=48) โดยเกือบทุกชนิดเปนขาวปา มีเพียงสองชนิดเทานั้นท่ีเปนขาวปลูก คือ O.glaberrima 
Steud. ท่ีมีแหลงกําเนิดและนิยมปลูกในทวีปแอฟริกา สวนอีกชนิดหนึ่งคือ O. sativa L. ซ่ึงปลูกกัน
ในแหลงปลูกขาวท่ัวโลก โดย O. sativa L. นี้จากหลักฐานท่ีมีการรวบรวมทําใหสันนิฐานไดวามีตน
กําเนิดมาจากทวีปเอเชีย โดยเฉพาะแถบเอเชียตะวันออกเฉียงใต อินเดีย และบริเวณแถบอินโดจีน 
หลังจากนั้นจึงเกิดการแพรกระจายไปทางตอนเหนือของทวีปกอนท่ีจะแพรกระจายไปทางตะวันตก 
รวมถึงการแพรกระจายไปทางใต และทางตะวันออกผานหมูเกาะมลายู (Grist, 1975) 

  
 พืชในสกุล Oryza จะมีจํานวนโครโมโซมพ้ืนฐาน (basic chromosome number) เทากับ 12 

แทง มีจีโนมท้ังหมด 6 ชุด คือ A, B, C, D, E และ F สําหรับขาวปลูกท้ังสองชนิดคือ O.sativa และ 
O.glaberrima มีชุดจีโนมเปน AA และ AgAg ตามลําดับ โดยขาวเปนพืชผสมตัวเอง มีอัตราการ
ผสมขามต่ํากวา 1% (Acquaah,  2007) 

 
ขาวลูกผสม 
 

ลูกผสม คือลูกช่ัวแรก (F1) ท่ีไดมาจากการผสมขามระหวาง 2 ประชากรท่ีมีพันธุกรรม
แตกตางกัน ประชากรอาจเปนสายพันธุแท พันธุลูกผสม หรือพันธุผสมเปดก็ได แตลูกผสมเดี่ยว
ตองมาจากการผสมระหวางสายพันธุแทท่ีมีพันธุกรรมแตกตางกัน 2 สายพันธุเทานั้น ทําใหลูกผสม
เดี่ยวท้ังประชากรมีพันธุกรรมเหมือนกัน ในการขยายพันธุตองมีการผสมระหวาง 2 สายพันธุแท
เดิมทุกครั้ง ไมเชนนั้นตองขยายพันธุดวยสวนอ่ืนท่ีไมใชเมล็ด โดยพันธุลูกผสมเดี่ยว เปนพันธุท่ี
สามารถใชประโยชนจากปฏิกิริยาของยีนทุกประเภทไดอยางมีประสิทธิภาพ สามารถปรับตัวเขากับ
สภาพแวดลอมไดดี มีความสมํ่าเสมอสูง เปนการตอยอดเพ่ือใชประโยชนจากการพัฒนาสายพันธุ
แทใหเกิดประสิทธิภาพสูงสุด (กฤษฎา, 2551)  

 
ขาวลูกผสมหมายถึง เมล็ดขาวช่ัวท่ี 1 ท่ีไดจากการผสมพันธุขาวตางพันธุกรรมกัน 

(สงกรานต, 2545) ซ่ึงเม่ือนําพอแมท่ีมีความแตกตางกันมาผสมกัน ลูกผสมช่ัวท่ี 1 จะมีความ



 
 
 

 

5 

แข็งแรงหรือความดีเดนในลักษณะบางอยาง เชน อาจเปนความดีเดนเหนือกวาคาเฉล่ียพอแม หรือ
เหนือกวาพอแมท่ีดีกวา (วาสนา, 2545) 

 
เทคโนโลยีขาวลูกผสมเปนเทคโนโลยีท่ีตองใชเมล็ดพันธุลูกผสมช่ัวท่ี 1 ท่ีไดจากการผสม

ขามระหวางขาวสายพันธุแทสองสายพันธุท่ีมีลักษณะดี และเปนเมล็ดท่ีมีการผสมใหมทุกครั้ง 
เพราะเมล็ดพันธุท่ีไดจากลูกผสมช่ัวท่ี 1 เม่ือนําไปปลูก จะเกิดการกระจายตัวของลักษณะพอและแม 
ตั้งแตลักษณะเดนจนถึงลักษณะดอย ตนขาวท่ีไดจะมีลักษณะท่ีไมสมํ่าเสมอ และมีความแปรปรวน
ในผลผลิต (บริบูรณ และปทมา, 2550) 

 
ขาวเปนพืชผสมตัวเองมีการผสมขามตามธรรมชาติไดนอย การผลิตขาวลูกผสมจํานวน

มากจึงทําไดยาก ตองอาศัยการผลิตโดยใชตนแมท่ีมีเพศผูเปนหมัน และมีลักษณะท่ีเอ้ืออํานวยตอ
การผสมขามไดดี เพ่ือการผลิตเมล็ดขาวลูกผสมในจํานวนมากๆ (สงกรานต และคณะ, 2529) 

 
ความดีเดนของลูกผสม 
 

Yuan et al. (2003) กลาววา heterosis หรือ hybrid vigor โดยท่ัวไปจะหมายถึงความ
เหนือกวาของลูกผสมช่ัวท่ี 1 เม่ือเปรียบเทียบกับพอแมของมันเอง ท้ังความแข็งแรงในการ
เจริญเติบโต ความสามารถในการขยายพันธุ ความตานทานตอสภาวะท่ีไมเหมาะสม (stress) การ
ปรับตัว ผลผลิต และลักษณะอ่ืนๆ โดยสามารถประเมินความดีเดนของลูกผสมไดใน 3 แบบ ดังนี ้

 
1. ความดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม (mid-parent heterosis, HMP) 

HMP = (F1-MP)/MP x 100% 
2.  ความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวา (heterobeltiosis, HBP) 

HBP = (F1-BP)/BP x 100% 
3. ความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐาน (standard heterosis, HCK) 

HCK = (F1-CK)/CK x 100% 
 

Patnaik et al. (1990) รายงานวา ผลผลิตท่ีสูงขึ้นของขาวลูกผสม เปนผลมาจากความดีเดน
ของลูกผสมในลักษณะตางๆ เชน องคประกอบผลผลิต คือ จํานวนดอกยอย น้ําหนัก 100 เมล็ด การ
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สะสมน้ําหนักแหง (total dry matter) ท่ีเพ่ิมขึ้น รวมถึงลักษณะความสูงท่ีลดลงอยูระหวางสายพันธุ
พอและแม ซ่ึงมีผลตอการหักลม  

 
สุภาพร และสุทัศน (2548) ไดศึกษาถึงความดีเดนในขาวลูกผสม โดยใชสายพันธุ A 

จํานวน 4 สายพันธุ ผสมกับสายพันธุ R จํานวน 16 สายพันธุ และนําเมล็ดลูกผสมช่ัวท่ี 1 ไปปลูก
ทดสอบ โดยใชพันธุสุพรรณบุร ี1 เปนพันธุเปรียบเทียบมาตรฐาน พบวาความดีเดนของลูกผสมใน
ลักษณะผลผลิตมีคาอยูในชวงระหวางรอยละ -47.27 ถึง 64.31 มีคาเฉล่ียรอยละ 10.48 สวนลักษณะ
อ่ืนๆ ท่ีแสดงความดีเดนของลูกผสม ไดแก ความยาวรวง จํานวนเมล็ดตอรวง และน้ําหนัก 1000 
เมล็ด ใหคาความดีเดนของลูกผสมเฉล่ียรอยละ 3.62, 9.94, 1.76 ตามลําดับ 

 
Joshi (2000) รายงานวาความดีเดนของขาวลูกผสมในลักษณะผลผลิตนั้น เปนผลมาจาก

ความดีเดนในลักษณะองคประกอบผลผลิตโดยเฉพาะลักษณะจํานวนรวง น้ําหนัก 1,000 เมล็ด 
จํานวนดอกยอย และความยาวรวง ดังนั้นการคัดเลือกจากลักษณะองคประกอบผลผลิตจะชวยเพ่ิม
ผลผลิตได ซ่ึงขาวลูกผสม 5 พันธุแสดงความดีเดนเหนือพันธุเปรียบเทียบ (standard heterosis) คิด
เปนรอยละ 67.92 ถึง 369.27 และโดยท่ัวไปลูกผสมท้ังหมดมีความดีเดนกวาสายพันธุแทท้ังใน
ลักษณะผลผลิต และองคประกอบของผลผลิต 

 
Alam et al. (2001) และ Nuruzzaman et al. (2002) ไดศึกษาความดีเดนของขาวลูกผสมช่ัว

ท่ี 1  ในลักษณะตางๆ เชน ความสูงตน อายุวันออกดอก อายุวันสุกแก จํานวนรวงตอตน และ
ผลผลิต พบวาโดยรวมแลวลูกผสมมีลักษณะท่ัวไปดีกวาสายพันธุพอแมอยางชัดเจน โดยแสดงคา
ความดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม เหนือพอแมท่ีดีกวา และเหนือพันธุมาตรฐาน ในเกือบ
ทุกลักษณะ โดย Alam et al. (2001) รายงานวาคูผสมท่ีดีท่ีสุดแสดงความดีเดนเหนือกวาคาเฉล่ียของ
พอแมในลักษณะผลผลิตถึงรอยละ 209.82 

 
Khan et al. (1998) รายงานวาผลผลิตท่ีสูงขึ้นของลูกผสมช่ัวท่ี 1 จากคูผสมระหวางขาว 

japonica และ indica เม่ือเปรียบเทียบกับคาเฉล่ียของพอแมมีความสัมพันธกับจํานวนตนตอกอและ 
พ้ืนท่ีใบท่ีเพ่ิมขึ้น รวมถึงการเคล่ือนยายอาหารท่ีสะสมไวไปยังเมล็ดท่ีมากขึ้นดวย  

 
Rashid et al. (2007) รายงานวาลูกผสมช่ัวท่ี 1 จากคูผสมระหวางขาวพันธุ Super Basmati 

กับพันธุ DM-107-4 แสดงความดีเดนของลูกผสมสูงสุดถึงรอยละ 61.9 ในลักษณะผลผลิตตอตน 
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และยังพบความดีเดนของลูกผสมในลักษณะจํานวนตนตอกอ ความยาวรวง ความสมบูรณพันธุของ
ดอก และน้ําหนัก 1000 เมล็ด  

 
บุญหงส และคณะ (2535) ไดทดลองนําขาวพันธุสุพรรณบุรี 60 ซ่ึงไมตานทานเพล้ีย

กระโดดสีน้ําตาลผสมกับพันธุ สุพรรณบุรี 90, IR50 และ IR60 ซ่ึงมีความตานทานตอเพล้ียกระโดด
สีน้ําตาล และพันธุ IR52 และ IR54 ซ่ึงไมตานทานเพล้ียกระโดดสีน้ําตาล แลวทดสอบความ
ตานทานตอเพล้ียกระโดดสีน้ําตาลของลูกผสมช่ัวท่ี 1 จากทุกคูผสมพบวา นอกจากคูผสม 
SPR60/IR52 แลว ลูกผสมช่ัวท่ี 1 จะมีความตานตอเพล้ียกระโดดสีน้ําตาลสูงกวาพันธุสุพรรณบุร ี60 
ท้ังหมด ซ่ึงรวมถึงลูกช่ัวท่ี 1 จากคูผสมท่ีเปนพันธุท่ีไมตานทานท้ังคูก็ยังใหคาเฉล่ียท่ีสูงกวาท้ังพอ
และแม ซ่ึงก็คือความดีเดนของลูกผสมช่ัวท่ี 1 นั่นเอง 

 
Peng et al. (1988) รายงานวาขาวลูกผสมจํานวน 75 คูจากการผสมพันธุระหวางสายพันธุ

รักษาความเปนหมันกับสายพันธุแกความเปนหมันเนื่องจากไซโตพลาสซึมชนิด WA มีความดีเดน
ในลักษณะผลผลิตเหนือคาเฉล่ียพอแม (midparent heterosis) รอยละ -44.6 ถึง 156.7  โดยมีคาเฉล่ีย
รอยละ 34.7 และมีลูกผสมจํานวนอีก 31 คูผสมท่ีใหผลผลิตสูงกวาคาเฉล่ียพอแม และมีลูกผสม
เพียงคูผสมเดียวเทานั้นท่ีใหผลผลิตต่ํากวาคาเฉล่ียพอแม 

  
Lin and Yan (2004) ไดทดสอบอิทธิพลทางพันธุกรรมท่ีมีผลตอการแสดงความดีเดนของ

ขาวลูกผสม japonica ในลักษณะจํานวนเมล็ดตอรวง และความยาวรวง พบวาความดีเดนในลักษณะ
ความยาวรวงเกิดจากอิทธิพลของยีนท้ังแบบผลบวกและแบบขมในตําแหนงเดียวกัน สวนความ
ดีเดนในลักษณะจํานวนเมล็ดตอรวงเปนอิทธิพลมาจากปฏิกิริยาจากยีนคนละตําแหนงกัน และ
ลักษณะจํานวนเมล็ดตอรวง และความยาวรวงท่ีมีคาความดีเดนเหนือพอแมท่ีดีกวาเทากับรอยละ 47 
และ -8 ตามลําดับ จะสงผลใหลูกผสมมีคาความหนาแนนของเมล็ด (grain densities) สูงขึ้นดวย  

 
ความดีเดนของลูกผสมสามารถแสดงออกท้ังในทางบวก (positive heterosis) และในทาง

ลบ (negative heterosis) โดยบางลักษณะท่ีมีความดีเดนในทางลบก็อาจเปนลักษณะท่ีตองการได 
เชน ลักษณะความสูง และความสมบูรณพันธุของดอก ในบางครั้งลูกผสมก็ไมไดแสดงความดีเดน
ในลักษณะท่ีตองการเสมอไป เชนในคูผสมระหวางสายพันธุ IR69616A กับ 60001 ใหลูกผสมท่ีมี
ความดีเดนในทางลบเกือบทุกลักษณะ โดยลักษณะผลผลิตมีคาความดีเดนเหนือพอแมท่ีดีกวา ต่ําถึง
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รอยละ -34.29 ตรงกันขามลูกผสมจากคูผสมระหวางสายพันธุ IR69616A กับ Basmati 385 กลับมี
คาความดีเดนเหนือพอแมท่ีดีกวา ในลักษณะผลผลิตสูงถึงรอยละ 41.83 (Faiz et al., 2006) 

 
ลักษณะเพศผูเปนหมัน 
 

ลักษณะเพศผูเปนหมัน (male sterility) เปนลักษณะท่ีไมคอยปรากฏใหเห็นในสภาพ
ธรรมชาติ แตมีการพบลักษณะนี้ และนํามาใชประโยชนในการผลิตพันธุลูกผสมในพืชปลูกหลาย
ชนิด โดยลักษณะเพศผูเปนหมันท่ีพบมีหลายรูปแบบ คือ พวกท่ีไมสรางละอองเกสร (pollen 
sterility) พวกท่ีละอองเกสรตัวผูไมพัฒนาหรือพัฒนาผิดปกติ (staminal sterility) และพวกท่ีละออง
ปกติแตอับละอองเกสรไมเปด (structural  sterility) (Briggs and Knowlees, 1970) ซ่ึงลักษณะเพศผู
เปนหมันนี้จะมีประโยชนอยางมากตอการผลิตพันธุลูกผสม โดยเฉพาะอยางยิ่งกับพืชผสมตัวเอง 
เชน ขาว เพราะลักษณะท่ีเกสรเพศผูเปนหมัน แตเกสรเพศเมียยังคงทํางานปกติ จะทําใหการผสม
ขามระหวางสายพันธุแมและพอไมจําเปนตองอาศัยการกําจัดละอองเกสรเพศผู (emasculation) ใน
สายพันธุแมอีกตอไป การผสมขามจึงทําไดงายและสะดวก ทําใหสามารถผลิตเมล็ดลูกผสมไดใน
ปริมาณท่ีมากขึ้น (Shen et al., 1996; Schnable and wise, 1998; Li et al., 2007) 
 
พันธุกรรมเพศผูเปนหมันเพ่ือการผลิตขาวลูกผสม 
 

พันธุกรรมเพศผูเปนหมันท่ีใชในการพัฒนาสายพันธุเพ่ือการผลิตขาวลูกผสมมีอยู 2 ระบบ 
ดังนี้  

 
ระบบแรก คือ ระบบพันธุกรรมเพศผูเปนหมันเนื่องจากสภาพแวดลอม (environmental 

sensitive genic male sterility หรือ EGMS) ใชในการพัฒนาขาวลูกผสมแบบ 2 สายพันธุ ซ่ึง
ประกอบดวยสายพันธุแม (S line) และสายพันธุพอปติ (R line) ความเปนหมันของเพศผูในสาย
พันธุแมถูกชักนําโดยสภาพแวดลอม เชน ชวงแสง (photoperiod sensitive genic male sterility หรือ 
PGMS ) และอุณหภูมิ(temperature sensitive genic male sterility หรือ TGMS) (Yuan et al., 2003; 
บริบูรณ และปทมา, 2550)  โดย Borkakati and Virmani (1996) ไดศึกษาการถายทอดลักษณะเพศผู
เปนหมันของขาวสายพันธุ TGMS ในพันธุ Norin PL12 และ IR32364TGMS พบวาลักษณะเพศผู
เปนหมันของสายพันธุ TGMS ท้ังสองถูกควบคุมดวยยีนแฝงตําแหนงเดียว  Reddy et al. (2000) 
รายงานผลในลักษณะเดียวกันวา พันธุกรรมเพศผูเปนหมันเนื่องจากสภาพแวดลอมถูกควบคุมโดย
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ยีนเพียงตําแหนงเดียว  ซ่ึงกฤษฎา (2551) อธิบายวาการเปนหมันของเพศผูเนื่องจากยีนแฝงเพียง 1 
ตําแหนง เปนลักษณะการเปนหมันเนื่องจากยีนในนิวเคลียส โดยยีนท่ีควบคุมลักษณะเปนหมันของ
เพศผูอาจมีหลายตัวในพืชแตละชนิด อาจเปนยีนในชุดเดียวกัน (multiple alleles) หรือยีนคนละ
ตําแหนง และยีนแตละตัวจะแสดงออกไดไมเทากัน และมีความออนไหวตอสภาพแวดลอมท่ี
แตกตางกัน ทําใหเกิดการผสมตัวเองบางในระดับท่ีตางกัน ยีนท่ีมีความคงทนตอการเปล่ียนแปลง
สภาพแวดลอมและใหลักษณะเพศผูเปนหมันได 100 เปอรเซ็นตเทานั้น จึงมีคุณคาตอนํามาใชใน
การปรับปรุงพันธุ 

 
ระบบท่ีสอง คือ ระบบพันธุกรรมเพศผูเปนหมันเนื่องจากยีนในไซโตพลาสซึม 

(cytoplasmic male sterility หรือ CMS) ใชในการพัฒนาขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ โดย
พันธุกรรมเพศผูเปนหมันเนื่องจากยีนในไซโตพลาซึมนี้ เปนการแสดงความผิดปกติในการสราง
ละอองเกสรในพืชช้ันสูง ท่ีเปนผลมาจากปฏิกิริยาระหวางยีนในนิวเคลียส กับยีนท่ีไมโทคอนเดรีย 
(mitochondria) หรือยีนในไซโตพลาสซึมนั่นเอง ลักษณะความเปนหมันของเพศผูแบบนี้พบในพืช
ช้ันสูงกวา 300 สกุล (Ivanov and Dymshits, 2007) ขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุจะประกอบไปดวย 
สายพันธุแมท่ีมีเพศผูเปนหมัน (CMS line หรือ A line) สายพันธุท่ีรักษาความเปนหมันของเพศผู
(maintainer line หรือ B line) และสายพันธุแกความเปนหมันของเพศผู (restorer line หรือ R line) 
โดยสายพันธุ A, B และ R จะมีจีโนไทปเปน S(rr), N(rr) และ S(RR)/N(RR) ตามลําดับ (Yuan et 
al., 2003) ซ่ึงความสัมพันธระหวางสายพันธุ A, B, R ไดแสดงไวในภาพท่ี 1 กฤษฎา (2551) อธิบาย
วาหากพิจารณาการแสดงออกของจีโนไทปดังกลาวขางตนตามแบบของเมนเดล จะเห็นวา N ขม r  
สวน R ขม r และ S แตถาพิจารณาตามแบบของพันธุศาสตรโมเลกุล ยีนท้ังสองชุดอยูกันคนละจี
โนม หรือบนโครโมโซมตางชุดกัน แตทําหนาท่ีเหมือนเปนยีนชุดเดียวกัน (duplicate gene) พืชจะ
ไมเปนหมันเม่ือมียีน N หรือ R ตัวใดตัวหนึ่งอยู ในขณะท่ี r และ S เปนยีนแฝงท่ีไมทํางานหรือ
ทํางานผิดปกติ เม่ืออยูรวมกันจึงเปนหมันเพราะขาดเอนไซมท่ีจําเปนตอการสรางละอองเกสร และ
แมวาระบบการเปนหมันเนื่องจากยีนในไซโตพลาสซึมอาจเปนระบบท่ีซับซอน แตถาเลือกใชไซ
โตพลาสซึมท่ีทําใหเพศผูเปนหมันท่ีมีประสิทธิภาพสูง ก็จะทําใหการควบคุมการผสมเกสรเปนไป
อยางสมบูรณ การผลิตขาวลูกผสมในเชิงการคาสวนมากจะใชระบบ 3 สายพันธุ (บริบูรณ และ
ปทมา; Cheng, et al., 2004; Yuan et al., 2003)  
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ภาพที่1  การผลิตขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุโดยอาศัยพันธุกรรมเพศผูเปนหมันเนื่องจากยีนในไซ

โตพลาสซึม 
 
ที่มา : ดัดแปลงจาก Yuan et al. (2003) 
 
การพัฒนาพันธุขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ 
  

 ในการพัฒนาพันธุขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ ซ่ึงใชประโยชนจากลักษณะเพศผูเปนหมัน
เนื่องจากยีนในไซโตพลาสซึมนั้น ลักษณะแกความเปนหมันของเพศผู และลักษณะรักษาความเปน
หมันของเพศผู จัดวาเปนลักษณะท่ีสําคัญเปนอยางยิ่งตอการพัฒนาพันธุขาวลูกผสม อยางไรก็ตาม
พบวาในกลุมของขาว indica สายพันธุดีเดน (elite line) ซ่ึงไดจากโครงการปรับปรุงพันธุขาวท่ัวไป 
จะมีความถ่ีของลักษณะแกความเปนหมันของเพศผู และลักษณะรักษาความเปนหมันของเพศผู ใน
ประชากรเพียงรอยละ 0 ถึง 25 และรอยละ 0 ถึง 10 ตามลําดับ เทานั้น ฉะนั้นในกรณีท่ีตองการเพ่ิม
ประสิทธิภาพของโครงการพัฒนาพันธุขาวลูกผสม จึงตองพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสม
โดยเฉพาะ ซ่ึงอาจทําโดยการผสมระหวางสายพันธุแกความเปนหมันดวยกัน (R/R) หรือผสม
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ระหวางสายพันธุเพศผูเปนหมันกับสายพันธุแกความเปนหมัน (A/R) เพ่ือพัฒนาสายพันธุแกความ
เปนหมัน และผสมระหวางสายพันธุรักษาความเปนหมันดวยกัน (B/B) เพ่ือพัฒนาสายพันธุรักษา
ความเปนหมัน โดยวิธีการท้ังสองนี้นอกจากจะเปนการเพ่ิมความถ่ีของลักษณะแกความเปนหมัน
และรักษาความเปนหมันในประชากรแลว ยังเปนการเพ่ิมความแปรปรวนสําหรับการคัดเลือกเพ่ือ
ปรับปรุงลักษณะอ่ืนๆ อีกดวย (Virmani et al., 1997) สวนการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมัน
โดยตรงจะไมสามารถทําไดเนื่องจากความเปนหมันของสายพันธุเอง จะตองพัฒนาสายพันธุรักษา
ความเปนหมันกอน ซ่ึงการพัฒนาสายพันธุรักษาความเปนหมันทําไดโดยวิธีการปรับปรุงพันธุ
ตามปกติ หลังจากไดสายพันธุรักษาความเปนหมันท่ีเหมาะสมแลว จึงนําสายพันธุ รักษาความเปน
หมันใหมนี้ไปผสมกลับกับสายพันธุเพศผูเปนหมันท่ีมีอยู เพ่ือเปล่ียนใหสายพันธุเพศผูเปนหมัน
และสายพันธุรักษาความเปนหมันนี้เปนสายพันธุพันธุคูแฝด (isogenic line) (Virmani et al., 1997; 
กฤษฎา, 2551) 

 
บังอร และคณะ (2548) รายงานวาการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันโดยวิธีการผสมกลับ 

ใชสายพันธุเพศผูเปนหมันจากตางประเทศเปนพันธุให (donor parent) และขาวสายพันธุดีของไทย
เปนพันธุรับ (recurrent parent) หลังจากการผสมกลับไปแลว 7 ช่ัว พบวาสายพันธุเพศผูเปนหมัน
ใหมท่ีเปนสายพันธุขาวของไทย 2 สายพันธุมีเพศผูเปนหมัน 100 เปอรเซ็นต เชนเดียวกับสายพันธุท่ี
เปนพันธุให แตมีลักษณะทางเกษตรเหมือนสายพันธุท่ีเปนพันธุรับ 

  
การพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันจากสายพันธุรักษาความเปนหมัน โดยวิธีวิธีการผสม

กลับหรือการยายนิวเคลียส (nucleus substitution method) นั้น ความสามารถในการรักษาความเปน
หมันของสายพันธุรักษาความเปนหมันใหมจะเริ่มคงท่ีหลังจากการผสมกลับ 5-6 ครั้ง และการผสม
พันธุระหวางสายพันธุรักษาความเปนหมันกับสายพันธุรักษาความเปนหมันอ่ืนๆกอนการผสมกลับ 
จะชวยเพ่ิมความหลากหลายของยีนรักษาความเปนหมันได (Xu and Xue, 2002) 

 
การพัฒนาสายพันธุแกความเปนหมัน สามารถทําไดโดยการคัดเลือกสายพันธุจาก

ประชากรคูผสมเดี่ยว โดยคูผสมท่ีนํามาใชสรางประชากรนั้น อาจเปนคูผสมระหวางสายพันธุแก
ความเปนหมันดวยกัน (R/R) คูผสมระหวางสายพันธุรักษาความเปนหมันกับสายพันธุแกความเปน
หมัน (B/R หรือ R/B) หรือคูผสมระหวางสายพันธุเพศผูเปนหมันกับสายพันธุแกความเปนหมัน 
(A/R) ก็ได โดยการพัฒนาสายพันธุแกความเปนหมันจากคูผสมระหวาง R/R ความถ่ีของยีนแก
ความเปนหมันในประชากรจะสูง การผสมทดสอบ (testcross) จะทําหลังจากท่ีสายพันธุท่ีไดมีการ
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ผสมตัวเองและผานการคัดเลือกลักษณะทางเกษตรท่ีตองการไปแลวหลายช่ัว สวนการพัฒนาสาย
พันธุแกความเปนหมันจากคูผสมระหวาง B/R หรือ R/B จะเกิดการกระจายตัวของลักษณะแกความ
เปนหมันหลังจากการผสมตัวเอง ในการคดัเลือกจึงตองมีการผสมทดสอบควบคูไปดวย ในขณะท่ี
การพัฒนาสายพันธุแกความเปนหมันจากคูผสม A/R จะเปนการลดความแตกตางทางพันธุกรรม
ระหวางสายพันธุแกความเปนหมันและสายพันธุเพศผูเปนหมันในการผลิตลูกผสม ซ่ึงอาจสงผล
กระทบตอความดีเดนของลูกผสมได (Li and Yaun, 2000) เนื่องจากสายพันธุแกความเปนหมันท่ีได
จะมีไซโตพลาสซึมเหมือนกับสายพันธุเพศผูเปนหมันท่ีใชเปนสายพันธุแม เรียกวิธีการพัฒนาสาย
พันธุเชนนี้วา ‘homocytoplasmic selection’ หรือ ‘iso-cytoplasmic restorer improvement’ (Lin and 
Yaun, 1979; Virmani et al., 1997) 

 
ชนิดของไซโตพลาสซึมสําหรับการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมัน  
 

 ลักษณะเพศผูเปนหมันเนื่องจากยีนในไซโตพลาสซึมหรือ cms ของขาวสามารถจําแนก
ออกเปน 2 แบบใหญๆ ตามระยะของวงจรชีวิตท่ีควบคุม คือแบบ sporophytic ซ่ึงความเปนหมัน 
และความสมบูรณของละอองเกสรจะถูกควบคุมโดยพันธุกรรมของตนพอแม (sporophyte) ไม
เกี่ยวของกับพันธุกรรมของละอองเกสร กลาวคือแมวาเซลลสืบพันธุจะมีจีโนไทปเปน S(R) หรือ 
S(r) ละอองเกสรท้ังหมดก็จะเปนหมัน  ในขณะท่ีแบบท่ีสอง คือแบบ gametophytic ความเปนหมัน
ของละอองเกสร จะถูกควบคุมโดยพันธุกรรมของละอองเกสร (gametophyte) กลาวคือ ยีน R และ r  
จากนิวเคลียสจะสงผลตอความเปนหมันของละอองเกสรโดยตรง (Nanda and Virmani, 2000; 
Yuan et al., 2003) 

 
Lin and Yaun (1979) รายงานวา หากพิจารณาจากความสัมพันธของการแกความเปนหมัน 

และการรักษาความเปนหมันระหวางสายพันธุเพศผูเปนหมันท่ีถูกใชในประเทศจีน จะสามารถ
จําแนกกลุมของไซโตพลาสซึมในสายพันธุตางๆ ไดเปน 3 ชนิด คือ แบบ WA (wild abortive), 
แบบ BT (Boro II) และแบบ Hong-Lien 

 
สายพันธุเพศผูเปนหมันในกลุม WA มีพันธุกรรมควบคุมความเปนหมันในแบบ 

sporophytic ไซโตพลาสซึมในกลุมนี้นอกจากชนิด WA แลว ยังรวมถึงไซโตพลาสซึมชนิดอ่ืนๆ 
เชน Aibai, Tenye, K-type, Dissi-type, Maxie CMS และ Gambiaca เปนตน โดยสายพันธุในกลุมนี้
ถูกพัฒนาจากการผสมกลับระหวางสายพันธุผูใหไซโตพลาสซึมคือขาวปา หรือขาวพ้ืนเมือง 
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(O.nivara, O.rufipogon, O.glaberrima และ O.sativa ssp. indica) กับขาว indica พันธุอายุส้ัน 
ละอองเกสรสวนใหญของสายพันธุในกลุมนี้จะมีรูปรางท่ีผิดปกติ และเม่ือยอมดวยสารละลาย I2-KI 
จะไมติดสี ความเปนหมันคอนขางมีเสถียรภาพภายใตสภาพแวดลอมตางๆ สวนสายพันธุเพศผูเปน
หมันในกลุม BT จะมีพันธุกรรมควบคุมในแบบ gametophytic เชน สายพันธุ Dian-1 และ Dian-3 
ซ่ึงถูกพัฒนามาจากการผสมกลับระหวางสายพันธุผูใหไซโตพลาสซึม ซ่ึงเปนขาว indica (E-Shan-
Ta-Bai-Gu และ Chinsurah Boro II) กับสายพันธุขาว japonica เชน Taichung 65  ละอองเกสรของ
สายพันธุ cms ในกลุมนี้จะมีรูปรางกลม และยอมติดสีดวยสารละลาย I2-KI  ในขณะท่ีสายพันธุเพศ
ผูเปนหมันในกลุม Hong-Lien จะมีพันธุกรรมควบคุมในแบบ gametophytic โดยสายพันธุในกลุมนี้
มีตนกําเนิดมาจากการผสมกลับระหวางสายพันธุผูใหไซโตพลาสซึม คอืขาวปา (O.rufipogon) กับ
พันธุ Lian –Tang-Zao ซ่ึงเปนพันธุขาว indica อายุส้ัน ละอองเกสรสวนใหญจะมีรูปรางกลม และ
ยอมดวยสารละลาย I2-KI ไมติดสี ความสัมพันธของการแกความเปนหมัน และการรักษาความเปน
หมันของไซโตพลาสซึมในกลุมนี้ จะตรงกันขามกับของกลุม WA กลาวคือ สายพันธุแกความเปน
หมันของกลุม WA จะเปนสายพันธุรักษาความเปนหมันของกลุม Hong-Lien ในทางตรงกันขาม
สายพันธุรักษาความเปนหมันของกลุม WA ก็จะเปนสายพันธุแกความเปนหมันของกลุม Hong-
Lien (Li et al., 2007) 

 
 ในชวงสองทศวรรษท่ีผานมา ยังมีการพบไซโตพลาสซึมท่ีควบคุมลักษณะเพศผูเปนหมัน

อีกกวา 20 ชนิด แตอยางไรก็ตามไซโตพลาสซึมชนิด WA ถูกใชในการผลิตลูกผสมเปนการคามาก
ท่ีสุด (Nanda and Virmani,  2000)  มากกวารอยละ 90 ของสายพันธุ cms ท่ีใชในการผลิตขาว
ลูกผสม indica ในประเทศจีนเปนไซโตพลาสซึมชนิด WA แมวาจะยังไมมีการพบความสัมพันธ
ของไซโตพลาสซึมท่ีเปนหมัน(S) กับความออนแตตอโรคและแมลง แตการใชไซโตพลาสซึมชนิด
เดียวอยางแพรหลาย ก็ทําใหเกิดความเส่ียงตอการระบาดของโรคและแมลง (genetic vulnerability) 
(Virmini et al ., 1986;  Brar et al., 1996)  การพัฒนาขาวลูกผสมจึงมีความจําเปนท่ีจะตองเพ่ิมความ
หลากหลายของไซโตพลาสซึม เพ่ือลดความเส่ียงจากการเขาทําลายของโรคและแมลงท่ีมี
ความสัมพันธกับชนิดของไซโตพลาสซึม (Virmani and Faiz, 2003) เชนเดียวกันกับ Jennings et al. 
(1979) เสนอวาการคัดเลือกสายพันธุพอแมสําหรับการผสมพันธุแบบคูผสมเดี่ยว (single cross) ควร
เลือกสายพันธุพอแมท่ีมีพ้ืนฐานทางพันธุกรรมท่ีหลากหลาย โดยเฉพาะในสายพันธุแมจะชวยเพ่ิม
ความหลากหลายของไซโตพลาสซึมในรุนลูกได โดยอาจมีการใชเช้ือพันธุกรรมจากตางประเทศ 
หรือเช้ือพันธุกรรมท่ียังไมไดรับการพัฒนารวมดวย   
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Sattari et al. (2008) รายงานวาไมมีความแตกตางกันในพันธุกรรมท่ีควบคุมลักษณะการ
รักษาความเปนหมัน และการแกความเปนหมันสําหรับไซโตพลาสซึมชนิด WA, Dissi และ 
Gambiaca กลาวคือสายพันธุรักษาความเปนหมันสําหรับไซโตพลาสซึมชนิดหนึ่ง จะรักษาความ
เปนหมันในไซโตพลาสซึมอีก 2 ชนิดดวย และในการทดสอบกับสายพันธุแกความเปนหมันก็
ใหผลในลักษณะเดียวกัน 

 
จากการศึกษาอิทธิพลของไซโตพลาสซึมท่ีมีผลตอความดีเดนของลูกผสมในลักษณะความ

สูง วันออกดอก และผลผลิต รวมถึงอิทธิพลตอสมรรถนะการผสมของสายพันธุในขาว โดยการ
เปรียบเทียบลูกผสม A/R  จากสายพันธุเพศผูเปนหมันท่ีมีไซโตพลาสซึมชนิด WA กับลูกผสมสลับ 
R/B (สายพันธุ B เปนสายพันธุคูแฝดกับสายพันธุ A ขางตน) ในหลายสภาพแวดลอม พบวาชนิด
ของไซโตพลาสซึมมีอิทธิพลตอความความดีเดนของลูกผสมในลักษณะท้ังสาม โดยอิทธิพลของไซ
โตพลาสซึมท่ีมีผลตอลักษณะผลผลิตจะผันแปรตามสภาพแวดลอม ในสภาพแวดลอมท่ีเหมาะสม
จะเปนอิทธิพลทางบวก ในทางกลับกันในสภาพแวดลอมท่ีไมเหมาะสมก็จะเปนอิทธิพลในทางลบ 
สําหรับลักษณะความสูงนั้นจะไดรับอิทธิพลจากไซโตพลาสซึมแตไมไดรับอิทธิพลจาก
สภาพแวดลอม และไซโตพลาสซึมชนิด WA มักจะทําใหขาวมีลักษณะตนเตี้ย ในสวนสมรรถนะ
การผสมของสายพันธุนั้น ชนิดของไซโตพลาสซึมจะมีอิทธิพลตอสมรรถนะการผสมท่ัวไปมากกวา
สมรรถนะการผสมเฉพาะ ซ่ึงอิทธิพลของไซโตพลาสซึมท่ีแตกตางกันในแตละคูผสม แสดงใหเห็น
วาอิทธิพลของไซโตพลาสซึมนี้ เกิดจากปฏิสัมพันธระหวางยีนในนิวเคลียสกับไซโตพลาสซึม 
มากกวาเกิดจากอิทธิพลจากชนิดของไซโตพลาสซึมเอง (Young and Virmani, 1990) 

 
Hariprasanna et al. (2006) ไดศึกษาอิทธิพลของไซโตพลาสซึมท่ีมีตอลักษณะทางคุณภาพ

ในขาว โดยเปรียบเทียบลักษณะระหวางลูกผสมท่ีมาจากคูผสมระหวางสายพันธุเพศผูเปนหมันกับ
สายพันธุแกความเปนหมัน(A/R) และคูผสมระหวางสายพันธุรักษาความเปนหมันกับสายพันธุแก
ความเปนหมัน(B/R) (สายพันธุ B เปนคูแฝดกับสายพันธุ A) และทดสอบอิทธิพลของไซโตพลา
สซึมแบบตางๆ 4 ชนิด คือ WA, ARC, IR62829B และ Kalinga I พบวาโดยท่ัวไปอิทธิพลของไซ
โตพลาสซึมขึ้นอยูกับปฏิสัมพันธระหวางยีนในนิวเคลียสกับชนิดของไซโตพลาสซึม ฉะนั้น
อิทธิพลของไซโต พลาสซึมจะมีความเฉพาะในแตละคูผสม และมีอิทธิพลตอลักษณะไดท้ังใน
ทางบวกและลบ ในขณะท่ีไซโตพลาสซึมชนิด WA และ Kalinga I มีอิทธิพลตอลักษณะทาง
คุณภาพในทางลบต่ํากวาไซโตพลาสซึมชนิดอ่ืนๆ  
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พันธุกรรมของลักษณะแกความเปนหมัน 
 

 การแกความเปนหมันสามารถจําแนกออกเปน 2 แบบไดเชนเดียวกับลักษณะเพศผูเปน
หมัน ไดแก แบบ sporophytic และ gametophytic โดย Schnable and Wise (1998) รายงานวาใน
พืชดิพลอยดท่ีมีไซโตพลาสซึมท่ีเปนหมัน และมียีนในนิวเคลียส (Rr) ท่ีควบคุมการแกความเปน
หมันซ่ึงเปนยีนคูผสม (heterozygous) จะผลิตละอองเกสรสองชนิด คือ ละอองเกสรท่ีมียีนแกความ
เปนหมัน (R) และละอองเกสรท่ีไมมียีนแกความเปนหมัน (r) โดยในกรณีของการแกความเปนหมัน
แบบ sporophytic จีโนไทปของละอองเกสรท้ังสองชนิด (ชนิด R และ r) จะทําหนาท่ีแกความเปน
หมัน แตถาเปนกรณีของการแกความเปนหมันแบบ gametophytic นั้นจีโนไทป R ของละอองเกสร
เทานั้นท่ีทําหนาท่ีแกความเปนหมัน โดยความหลากหลายของระบบการแกความเปนหมัน จะ
ประเมินไดจากจํานวนตําแหนงของยีนแกความเปนหมันท่ีเกี่ยวของกับการแกความเปนหมัน ใน
บางระบบการทํางานจะอาศัยยีนหลักเพียง 1-2 ตําแหนงก็สามารถแกความเปนหมันไดอยางสมบูรณ 
แตบางระบบจะตองอาศัยการทํางานรวมกันของยีนแกความเปนหมันหลายตําแหนง โดยท่ีแตละ
ตําแหนงจะแสดงผลเพียงเล็กนอยเทานั้น 

 
 ความสามารถในการแกความเปนหมันของเพศผูในสายพันธุแกความเปนหมัน จะขึ้นอยูกับ

ชนิดของไซโตพลาสซึมของสายพันธุเพศผูเปนหมัน และอิทธิพลของสภาพแวดลอม นอกจากนี้ใน
สายพันธุเพศผูเปนหมันท่ีมีไซโตพลาสซึมชนิด WA ยังพบวาความสามารถในการแกความเปน
หมันของสายพันธุแกความเปนหมันจะไดรับผลกระทบจากพันธุกรรมในนิวเคลียสของสายพันธุ
เพศผูเปนหมันอีกดวย (Sarial and Singh, 2002) 

 
Huang et al. (1986) รายงานวาจากการศึกษาการกระจายตัวในลักษณะการเปนหมันของ

ประชากรลูกช่ัวท่ี 2 จํานวน 12 ประชากร ซ่ึงไดมาจากคูผสมระหวางขาวพันธุ Zhenshan97A ซ่ึงมี
ไซโตพลาสซึมชนิด WA กับสายพันธุ IR และขาว indica สายพันธุอ่ืนๆ เพ่ือทดสอบการถายทอด
ลักษณะการแกความเปนหมัน พบวาประชากรสวนใหญ แสดงลักษณะการกระจายตัวแบบตอเนื่อง 
และมีเพียง 2 ประชากรเทานั้น ท่ีสามารถจัดกลุมของประชากรลูกช่ัวท่ี 2 ไดเปนอัตราสวน 3:1 
แสดงใหเห็นวามียีนเดนอยางนอยหนึ่งตําแหนงเกี่ยวของกับลักษณะการแกความเปนหมัน  

 
 Li and Yuan (1986) ไดทดสอบการถายทอดลักษณะแกความเปนหมันของสายพันธุ IR24 

และพบวาลักษณะแกความเปนหมันของสายพันธุ IR24 นั้นถูกควบคุมดวยยีนแกความเปนหมัน 2 คู 
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ท่ีถายทอดไดอยางอิสระ โดยยีนท้ังสองคูแสดงออกในแบบบวกสะสม (additive effect) ทําให
สามารถแกความเปนหมันของไซโตพลาสซึมชนิด WA ไดอยางสมบูรณ ตอมา Bharaj et al .(1991) 
ไดรายงานถึงพันธุกรรมท่ีควบคุมลักษณะแกความเปนหมันในรูปแบบเชนเดียวกันนี ้ในขาวพันธุ 
PR103, PR106, PAU502-94-1, PAU1124-36-1 และ PAU1126-1-1  

 
Govinda and Virmani (1988) ไดศึกษาการถายทอดลักษณะแกความเปนหมันของสายพันธุ 

R จํานวน 5 สายพันธุ คือ IR26, IR36, IR54, IR976119-1 และ IR2797-105-2-2-3 โดยทดสอบกับ
สายพันธุ V20A และ IR46828A ซ่ึงเปนสายพันธุเพศผูเปนหมันท่ีมีไซโตพลาสซึมชนิด WA ท้ังคู 
และศึกษาการกระจายตัวของลักษณะในประชากรลูกช่ัวท่ี 2 และประชากรผสมกลับ พบวาลักษณะ
แกความเปนหมันในสายพันธุ R ท้ัง 5 สายพันธุถูกควบคุมโดยยีนเดน 2 ตําแหนงท่ีถายทอดไดอยาง
อิสระ โดยปฏิกิริยาระหวางยีนท้ังสองในคูผสมตางๆ มีหลายแบบ รวมถึงอาจมีอิทธิพลจากกลุมของ
ยีนยอย (modifier genes) ดวย 

 
Anandakumar and Subramaniam (1992) ไดศึกษาพันธุกรรมของลักษณะแกความเปนหมัน

ในขาวลูกผสม พบวาจากการศึกษาการกระจายตัวของลักษณะนี้ ในประชากรลูกช่ัวท่ี 2 จากคูผสม
ระหวางสายพันธุเพศผูเปนหมันกับสายพันธุรักษาความเปนหมันท่ีไมใชสายพันธุคูแฝดกัน พบวา
ลักษณะแกความเปนหมันถูกควบคุมโดยยีน 1-2 ตําแหนง 

 
Shen et al. (1996) ไดศึกษาการถายทอดลักษณะแกความเปนหมันของสายพันธุแกความ

เปนหมัน T24 ซ่ึงพัฒนามาจากการฉายรังสี 60Co-γ ใหกับขาวพันธุ II-32A โดยผสมสายพันธุ T24 
กับสายพันธุ II-32A, Zhenshan 97A, DZhenshan 97A และ XieqingzaoA และทดสอบการกระจาย
ตัวของลักษณะในลูกผสมช่ัวท่ี 1 และลูกช่ัวท่ี 2 พบวาลักษณะแกความเปนหมันของสายพันธุ T24 
สําหรับสายพันธุเพศผูเปนหมันท้ัง 4 สายพันธุขางตน ถูกควบคุมโดยยีนเพียงตําแหนงเดียว 

 
Tan et al. (2008) ไดศึกษาการกระจายตัวของลักษณะแกความเปนหมันสําหรับไซโตพลา

สซึมชนิด WA ในประชากรลูกช่ัวท่ี 2 จากคูผสมระหวางสายพันธุ A/R พบวาลักษณะนี้ถูกควบคุม
โดยยีน 1- 2  ตําแหนง เนื่องจากพบการกระจายตัวของลักษณะเพศผูปกติ : ลักษณะเพศผูเปนหมัน
ในอัตราสวน 3:1, 15:1 และ 9:7  ในขณะท่ีการกระจายตัวของลักษณะแกความเปนหมันสําหรับไซ
โตพลาสซึมชนิด Hong-Lian (HL) และ Boro–II (BT) ในประชากรลูกผสมกลับ BC1F1(B/R//A) 



 
 
 

 

17 

พบการกระจายตัวของลักษณะเพศผูปกติ : ลักษณะเพศผูเปนหมันในอัตราสวน 1:1 ในทุกประชากร 
แสดงวาลักษณะแกความเปนหมันถูกควบคุมโดยยีนเพียงตําแหนงเดียว 

 
Li et al. (2005) รายงานวายีนแกความเปนหมัน (restorer fertility หรือ Rf) ซ่ึงพบในสาย

พันธุขาวปลูก (Oryza sativa) สําหรับแกความเปนหมันเนื่องจากไซโตพลาสซึมชนิด WA มี
แหลงท่ีมาจากขาวปา Oryza rufipogon และ Oryza nivara ซ่ึงเปนบรรพบุรุษของขาวปลูกในทวีป
เอเชีย โดยพันธุกรรมท่ีควบคุมลักษณะแกความเปนหมันนี้ถูกควบคุมโดยยีน 1-2 ตําแหนง และยีน 
Rf  กับไซโตพลาสซึมท่ีเปนหมันมีวิวัฒนาการรวมกัน 

 
Bharaj et al. (1995) ไดใชไพมารี ไตรโซมิคในการหาตําแหนงยีนแกความเปนหมันของ

ขาวพันธุ IR36 โดยผสมทดสอบกับ IR58025B ซ่ึงเปนสายพันธุรักษาความเปนหมัน และ 
IR58025A ซ่ึงเปนสายพันธุเพศผูเปนหมันเนื่องจากไซโตพลาสซึมชนิด WA ตามลําดับ และพบวา
ลักษณะแกความเปนหมันของสายพันธุ IR36 ถูกควบคุมโดยยีน 2 ตําแหนงท่ีอยูบนโครโมโซมคูท่ี 
7(Rf-WA-1) และโครโมโซมคูท่ี 8(Rf-WA-2) โดยยีน Rf-WA-1 จะมีอิทธิพลตอการแกความเปนหมัน
มากกวายีน Rf-WA-2  

 
Yao et al. (1997) ไดศึกษาการถายทอดทางพันธุกรรมและหาตําแหนงของยีนท่ีเกี่ยวของ

กับลักษณะแกความเปนหมันของสายพันธุแกความเปนหมัน Minghui 63 และรายงานวามียีน 2 
ตําแหนงท่ีควบคุมลักษณะแกความเปนหมันนี้ ยีนตัวหนึ่งเปนยีน Rf3 อยูบนโครโมโซมคูท่ี 1 
ในขณะท่ียีนอีกตัวหนึ่งเปนยีนท่ีอยูบนโครโมโซมคูท่ี 10 ซ่ึงยังไมมีการจําแนกไวจึงใหสัญลักษณ
วาเปนยีน Rf(u) โดยยีนท่ีอยูบนโครโมโซมคูท่ี 10 จะมีอิทธิพลตอการแกความเปนหมันมากกวายีน
ท่ีอยูบนโครโมโซมท่ี 1 และยีนท้ังสองตําแหนงนี้เปนยีนเดน อัลลีลเดนเพียงหนึ่งอัลลีลจาก
ตําแหนงใดก็สามารถแสดงลักษณะแกความเปนหมันได เพียงแตอาจจะตางระดับกัน  

 
Sattari et al. (2008) รายงานวาพันธุกรรมของลักษณะแกความเปนหมันเนื่องจากไซโตพลา

สซึมชนิด WA ถูกควบคุมโดยยีน 2 ตําแหนง คือยีน Rf3 ท่ีอยูบนโครโมโซมคูท่ี 1 และยีน Rf4 ท่ีอยู
บนโครโมโซมคูท่ี10 ยีนท้ังสองตําแหนงนั้นมีความสัมพันธกันแบบบวกสะสม โดยยีน Rf3 จะมี
อิทธิพลมากกวายีน Rf4 เล็กนอย และพบวาพันธุกรรมของลักษณะแกความเปนหมันเนื่องจากไซ
โตพลาสซึมชนิด Dissi ถูกควบคุมโดยยีน 2 ตําแหนงท่ีอยูบนโครโมโซมคูท่ี 1 และ 10 รวมท้ังมี
ความสัมพันธกันแบบบวกสะสมเชนเดียวกัน สวนความเปนหมันเนื่องจากไซโตพลาสซึมชนิด 
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Gambiaca พบวาลักษณะการแกความเปนหมันถูกควบคุมโดยยีนเพียงตําแหนงเดียวซ่ึงอยูบน
โครโมโซมคูท่ี 1  
 
การคัดเลือกแบบบันทึกประวัติ  

 
 การคัดเลือกแบบบันทึกประวัติ เปนวิธีการคัดเลือกท่ีมีการบันทึกประวัติของสายพันธุ ใน

ทุกๆช่ัวของการคัดเลือก ทําใหสามารถติดตามรายละเอียดของสายพันธุในแตละช่ัวไดอยางตอเนื่อง 
และทราบถึงความสัมพันธของสายพันธุตั้งแตเริ่มตนการคัดเลือก (กฤษฎา, 2551; Acquaah, 2007) 
 
การผสมกลับ 
 

วิธีการผสมกลับ เปนวิธีท่ีใชอยางแพรหลายในการพัฒนาสายพันธุ โดยการถายทอด
ลักษณะท่ีตองการหนึ่งลักษณะใหกับสายพันธุใดสายพันธุหนึ่ง ดวยการนําลูกผสมช่ัวท่ี 1 ท่ีคัดเลือก
ไวในแตละช่ัวผสมกลับไปหาพันธุพอหรือแมท่ีเปนตัวรับ (recurrent parent) ซ่ึงเปนพันธุท่ีมี
ลักษณะท่ัวไปดีอยูแลว เม่ือผสมกลับและคัดเลือกไปหลายๆครั้ง จะไดสายพันธุท่ีมีลักษณะท่ัวๆไป
เหมือนกับสายพันธุท่ีเปนตัวรับ แตจะมีลักษณะเฉพาะท่ีเพ่ิมเขามาซ่ึงไดจากพันธุท่ีเปนตัวให 
(donor parent) (Allard, 1999) โดย Briggs กลาววาวิธีการผสมกลับเปนวิธีการปรับปรุงพันธุพืชวิธี
เดียวท่ีสามารถคาดการณผลได และสามารถทําซํ้าใหมได (Briggs and Knowlees, 1970) 
 
การทดสอบสมรรถนะการผสม และสายพันธุทดสอบ 
 

 สมรรถนะการผสมของสายพันธุ หมายถึงความสามารถของแตละสายพันธุในการให
ลูกผสมท่ีดี  แบงออกไดเปน 2 รูปแบบคือ 1) สมรรถนะการผสมท่ัวไป ซ่ึงหมายถึงความสามารถ
ของสายพันธุในการใหลูกผสมท่ีดี เม่ือนําไปผสมกับอีกหลายสายพันธุ และ 2) สมรรถนะการผสม
เฉพาะ หมายถึงความสามารถของสายพันธุในการใหลูกผสมท่ีดีเม่ือนําไปผสมกับอีกสายพันธุหนึ่ง 
โดยการทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุท่ีใชกันโดยท่ัวไปมีอยู 3 วิธี ไดแก การใชสายพันธุ
ทดสอบ (tester) การผสมแบบพบกันหมด (diallel cross) และการผสมแบบพบกันหมดระหวางกลุม 
(factorial cross) โดยวิธีการผสมแบบพบกันหมด และการผสมแบบพบกันหมดระหวางกลุมแมจะ
เปนวิธีการทดสอบท่ีมีประสิทธิภาพ แตเปนวิธีท่ีคอนขางท่ีจะส้ินเปลือง และไมเหมาะสมกับการ
ทดสอบสายพันธุจํานวนมากๆ เพราะการเพ่ิมสายพันธุจํานวนมากเพ่ือทําการทดสอบจะทําให
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คาเฉล่ียของคูผสมท่ีไดจากแตละสายพันธุมีคาใกลเคียงกันยิ่งขึ้น สําหรับการใชสายพันธุทดสอบ 
คือการนําสายพันธุท่ีตองการทดสอบผสมขามกับสายพันธุทดสอบ โดยอาจใชสายพันธุทดสอบ
เพียงหนึ่งสายพันธุ หรือมากกวาก็ได วิธีการนี้จะเหมาะสําหรับใชทดสอบสายพันธุจํานวนมากๆ 
มากกวา 2 วิธีแรก (กฤษฎา, 2551) 

 
การผสมกับสายพันธุทดสอบ (topcross) เปนวิธีการท่ีมีประสิทธิภาพสําหรับการประเมิน

สมรรถนะการผสมของสายพันธุจํานวนมากๆ โดยสายพันธุทดสอบ(tester) อาจเปนสายพันธุท่ีมี
ฐานพันธุกรรมแคบ หรือฐานพันธุกรรมกวางก็ได จงึทําใหสามารถประเมินไดท้ังสมรรถนะการ
ผสมท่ัวไป และสมรรถนะการผสมเฉพาะ ท้ังนี้ขึ้นอยูกับการจัดสายพันธุทดสอบ นอกจากการ
ประเมินศักยภาพของแตละสายพันธุท่ีเขาทดสอบแลว วิธีการนี้ยังสามารถเปรียบเทียบศักยภาพของ
ลูกผสมจากแตละคูผสมไดอีกดวย (Bertan et al., 2007) 

 
 ความดีเดนลูกผสมท่ีมีพันธุกรรมเปนเฮตเทอโรไซกัส ขึ้นอยูกับความหลากหลายของพันธุ

พอแม โดยความหลากหลายนี้จะตองสัมพันธกับสมรรถนะการผสมของพันธุพอแม ซ่ึงเปนปจจัยท่ี
สําคัญท่ีสุดสําหรับการผลิตลูกผสมท่ีมีประสิทธิภาพ (Liu et al., 2004) 

 
 การคัดเลือกแบบวงจรท่ีมีการทดสอบสมรรถนะการผสมเปนวิธีการท่ีมีประสิทธิภาพ

สําหรับการปรับปรุงพันธุในหลายๆลักษณะพรอมกัน โดยเฉพาะอยางยิ่งเม่ือลักษณะเหลานั้นมี
ความสัมพันธตอกันในทางลบ และสายพันธุท่ีมีฐานพันธุกรรมแคบ(สายพันธุอินเบรด หรือพันธุ
ลูกผสมเดี่ยว) ก็สามารถใชเปนสายพันธุทดสอบเพ่ือพัฒนาสมรรถนะการผสมท่ัวไปได (Horner et 
al., 1976) 

 
Karunaratne (2002) รายงานวาการทดสอบสมรรถนะการผสม สามารถชวยคัดเลือกสาย

พันธุอินเบรดขาวโพดท่ีมีศักยภาพในการเปนสายพันธุพอแมสําหรับการผลิตลูกผสมไดอยางมี
ประสิทธิภาพ และยังเปนประโยชนตอการจัดกลุมของสายพันธุท่ีมีสมรรถนะการผสมท่ีดีตอกัน 
(heterotic pattern) เขาดวยกันอีกดวย  

 
จากผลการทดสอบสมรรถนะการผสมของขาว ในลักษณะผลผลิตและองคประกอบของ

ผลผลิต แสดงใหเห็นวาลักษณะผลผลิตและองคประกอบผลผลิตสวนใหญจะไดรับอิทธิพลมาจาก
ท้ังยีนแบบผลบวก และยีนแบบท่ีไมเปนผลบวก โดยยีนแบบท่ีไมเปนผลบวกจะมีอิทธิพลสูงกวา
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อิทธิพลจากยีนแบบผลบวกในเกือบในทุกลักษณะ ทําใหการปรับปรุงพันธุโดยวิธีบันทึกประวัติ
อาจขาดประสิทธิภาพ หากเปรียบเทียบกับการปรับปรุงประชากรท่ีมีการทดสอบสมรรถนะการ
ผสม (Vanaja et al., 2003; Malini et al., 2006) 

  
 พงษศักดิ์ (2538) ศึกษาสมรรถนะการผสมของขาวฟางสายพันธุ A ซ่ึงไดจากการพัฒนา

สายพันธุโดยวิธีการผสมกลับหลังจากการผสมระหวางสายพันธุ B และสายพันธุ R โดยใชตัว
ทดสอบท่ีแตกตางกัน 3 กลุม คือการรวมละอองเกสรของสายพันธุ R จํานวน 2 สายพันธุ และ
จํานวน 5 สายพันธุ กับการใชพันธุ KU 439 พบวาการใชตัวทดสอบท้ัง 3 กลุมซ่ึงมีฐานพันธุกรรมท่ี
แตกตางกันจะมีจํานวนสายพันธุ A ท่ีมีสมรรถนะการผสมสูงท่ีเปนสายพันธุเดียวกัน คอนขาง
ใกลเคียงกัน ดังนั้นตัวทดสอบท่ีดีท่ีสุดควรเปนสายพันธุ R ท่ีจะนํามาสรางลูกผสมโดยตรงกับสาย
พันธุ A ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหม 

 
สายพันธุทดสอบไมวาจะมีสมรรถนะการผสมสูงหรือต่ํา ตางก็มีประสิทธิภาพในการ

จําแนกสมรรถนะการผสมของสายพันธุไดใกลเคียงกัน และการใชสายพันธุทดสอบเพียง 1-2 สาย
พันธุ นาจะมีประสิทธิภาพเพียงพอในการจําแนกสมรรถนะการผสมท่ัวไปของสายพันธุตางๆ 
ในขณะท่ีสายพันธุอินเบรดท่ีใหผลผลิตสูงมีแนวโนมจะใหคาสมรรถนะการผสมท่ัวไปสูงเชนกัน 
ดังนั้นการใชผลผลิตของสายพันธุอินเบรดเปนเกณฑในการคัดเลือกสายพันธุเบ้ืองตน จะมี
ประสิทธิภาพไมแตกตางจากการใชสายพันธุทดสอบหลายสายพันธุ (ชูศักดิ ์และคณะ, 2542) 

 
ชวนชัย (2544) ทดสอบประสิทธิภาพในการใหผลผลิตของสายพันธุอินเบรดโดยตรง และ

การใชสายพันธุทดสอบในการคัดเลือกประชากรขาวโพดสายพันธุอินเบรดช่ัวท่ี 4 (S4) พบวาสาย
พันธุอินเบรดท่ีใหผลผลิตสูงก็มีแนวโนมท่ีจะใหลูกผสมท่ีดี เพราะผลผลิตของลูกผสมจะขึ้นอยูกับ
คาเฉล่ียของพอแม และความดีเดนของลูกผสม (F1 = mid-parent + heterosis)  การเลือกใชสายพันธุ
อินเบรดท่ีมีผลผลิตสูง (HxH) มาผลิตลูกผสม จึงเพ่ิมโอกาสในการไดลูกผสมท่ีดี ในทํานองเดียวกัน
สายพันธุอินเบรดท่ีมีคาสมรรถนะการผสมท่ัวไปสูง จะใหลูกผสมสวนมากท่ีมีผลผลิตอยูในเกณฑดี 
เชน Agron14, Agron12 และ Agron13 ในการประเมินสายพันธุอินเบรดเบ้ืองตน (S4) โดยการใช
ผลผลิตของอินเบรด หรือการใชคาสมรรถนะการผสมท่ัวไปเปนเกณฑในการคัดเลือกจะมี
ประสิทธิภาพไมแตกตางกัน 
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การทดสอบสมรรถนะการผสมในชั่วแรกๆ 
 

Lonnquist (1950) ไดศึกษาถึงเสถียรภาพของสมรรถนะการผสมของสายพันธุอินเบรดใน
ช่ัวแรกๆตั้งแตช่ัว S1 จนถึงช่ัว S4 ท่ีไดมาจากขาวโพดพันธุผสมเปด พันธุ Krug โดยคัดเลือกสาย
พันธุท่ีมีสมรรถนะการผสมสูงและต่ําออกจากกันในช่ัว S1 (ใชพันธุ Krug เปนตัวทดสอบ) จากนั้น
ผสมตัวเองพรอมๆ กับผสมทดสอบกับพันธุลูกผสมเดี่ยว Wf9 x M14 เพ่ือคัดเลือกลูกในช่ัวตอๆมา 
และทําซํ้าไปจนถึงช่ัว S4 พบวาสายพันธุในช่ัว S4 ท่ีมาจากกลุมของสายพันธุท่ีมีสมรรถนะการผสม
สูงในช่ัว S1 จะมีสมรรถนะการผสมสูงกวาสายพันธุท่ีมาจากกลุมของสายพันธุท่ีมีสมรรถนะการ
ผสมในช่ัว S1 ต่ํา ซ่ึงแสดงใหเห็นวาสามารถแยกสมรรถนะการผสมของสายพันธุไดตั้งแตช่ัวแรกๆ 
อยางไรก็ตามยังพบการกระจายตัวของสมรรถนะการผสมในช่ัวหลังๆ เม่ือมีความคงตัวทาง
พันธุกรรมเพ่ิมขึ้นในสายพันธุจากท้ังสองกลุม 

 
Bernardo (1991) ไดศึกษาคาทางทฤษฏีของสหสัมพันธระหวางประสิทธิภาพของการ

ทดสอบสมรรถนะการผสมท่ีการผสมตัวเองในช่ัวตางๆของสายพันธุ (rGnGn’) และรายงานวาคา
สหสัมพันธระ หวางการทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวตางๆของการผสมตัวเอง (ช่ัว S1 ถึง S6) 
กับสายพันธอินเบรดท่ีไดจากสายพันธุนั้น  ๆ(n’=∞) มีคาดังนี้ S1=0.71, S2=0.87, S3=0.93, S4=0.97, 
S5=0.98 และ S6=0.99  นั่นคือสหสัมพันธระหวางการทดสอบสมรรถนะการผสมท่ีช่ัว n และ n’ 
(rGnGn’) จะมีคาสูงขึ้นเม่ือสัมประสิทธการผสมตัวเองระหวางช่ัว n และ n’ (Fn-Fn’) มีคาแตกตางกัน
นอยลง และการทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆนาจะมีประสิทธิภาพในการแยกแยะสาย
พันธุท่ีมีสมรรถนะการผสมสูงและต่ําออกจากกัน แตอิทธิพลอ่ืนท่ีนอกเหนือจากพันธุกรรม ซ่ึงก็คือ
สภาพแวดลอมท่ีทําใหบางลักษณะท่ีมีคาอัตราพันธุกรรม (h2) ต่ํา รวมถึงการคัดเลือกท่ีเขมขน
เกินไประหวางการทดสอบสมรรถนะในช่ัวแรกๆ มีผลทําใหประสิทธิภาพของการทดสอบ
สมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆลดลง  ดังนั้นสําหรับลักษณะท่ีมีคาอัตราพันธุกรรมต่ํา อาจจะทําการ
ทดสอบสมรรถนะการผสมหลังจากผสมตัวเองไปแลว 2-3 ครั้งนาจะเหมาะสมกวา นอกจากนี้ 
Bernardo (2003) ยังศึกษาถึงคาทางทฤษฏีของประสิทธิภาพในการคัดเลือกในช่ัวแรกๆ ของพืชผสม
ตัวเอง โดยการใชคาสหสัมพันธระหวางประสิทธิภาพในการคัดเลือกของสายพันธุในช่ัวแรกๆ และ
ในช่ัวหลังๆเม่ือสายพันธุเขาสูสภาพท่ีเปนโฮโมไซกัสแลว พบวาประสิทธิภาพของการคัดเลือกสาย
พันธุทางทฤษฏีจะเพ่ิมขึ้นเรื่อยๆ เม่ือสายพันธุเขาสูสภาพท่ีเปนโฮโมไซกัสมากขึ้น แตคาต่ําสุดจาก
การคัดเลือกท่ีช่ัวท่ี 2  ก็ยังมีคาสูงถึง 0.707 ซ่ึงแสดงใหเห็นวาการคัดเลือกในช่ัวแรกๆในพืชผสม
ตัวเองมีประสิทธิภาพตามทฤษฏี และอิทธิพลจากยีนขมซ่ึงกอใหเกิดความดีเดนของลูกผสม 
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(heterosis) ในช่ัวแรกๆของพืชผสมตัวเองก็มีผลเพียงเล็กนอยตอ ประสิทธิภาพการคัดเลือกในช่ัว
แรกๆ  
 
การพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมัน โดยวิธีการผสมกลับ และทดสอบสมรรถนะการผสมในชั่วแรก  ๆ

 
ขั้นตอนปกติในการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมัน (สายพันธุ A) เริ่มตนจากการพัฒนาสาย

พันธุ B ขึ้นมากอน ซ่ึงจะใชเวลาประมาณ 7-8 ฤดูปลูก หลังจากนั้นจึงนําสายพันธุ B ใหมมาผสมกับ
สายพันธุ A เพ่ือถายทอดลักษณะเพศผูเปนหมันใหกับสายพันธุ B แลวผสมกลับไปหาสายพันธุ B 
ใหมประมาณ 6 ครั้ง ก็จะไดสายพันธุ A และสายพันธุ B ใหมท่ีเปนสายพันธุคูแฝด (isogenic line) 
หลังจากนั้นจึงนําสายพันธุท่ีไดมาทดสอบสมรรถนะการผสมเพ่ือท่ีจะนําไปพัฒนาพันธุลูกผสม
ตอไป ซ่ึงจะเห็นวาขั้นตอนการทํางานปกติจะใชเวลาประมาณ 15-20 ฤดูปลูก ดังนั้นการใชวิธีคัด
แยกสายพันธุไปพรอมๆกับวิธีผสมกลับ มาประยุกตใชรวมกับการทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัว
แรกๆจะชวยลดระยะเวลาในการพัฒนาสายพันธุ A และสายพันธุ B ไปไดมาก (กฤษฎา, 2530) 

 
ธีระภัทร (2528) ไดปรับปรุงสายพันธุ A โดยวิธีการผสมกลับในช่ัวแรกๆ ในขาวฟาง โดย

ผสมสายพันธุแบบพบกันหมดระหวางสายพันธุ B ท่ีมีสมรรถนะการผสมสูง และนําลูกช่ัวท่ี 1 ท่ีได
ไปผสมกลับกับสายพันธุ A เพ่ือถายทอดลักษณะเพศผูเปนหมันเนื่องจากยีนในไซโตพลาสซึม แลว
นําสายพันธุ A ท่ีพัฒนาขึ้นใหมผสมกับสายพันธุทดสอบ KU 518 พบวาสามารถคัดเลือกสายพันธุ 
A ท่ีมีแนวโนมวามีสมรรถนะการผสมในลักษณะผลผลิตสูง และมีลักษณะตางๆทางเกษตรท่ีดี 
ตอมาภายหลังธํารงศิลป (2531) ไดนําสายพันธุ A ท่ีไดจากการศึกษาของธีระภัทร มาผสมกลับไป
ยังสายพันธุ B อีก 3 ครั้ง แลวนําไปทดสอบสมรรถนะการผสมกับสายพันธุทดสอบ 2 สายพันธุ คือ 
KU 509-2 และ KU 518-2 พบวาลูกผสมทดสอบของสายพันธุ KU 518-2 ใหผลตรงกับลูกผสม
ทดสอบของสายพันธุ KU 518 ถึง 7 คูผสม จาก 10 คูผสมแรกท่ีใหผลผลิตสูงสุด สวนลูกผสม
ทดสอบของสายพันธุ KU 509-2 ใหผลตรงกับลูกผสมทดสอบของสายพันธุ KU 518 จํานวน 3 
คูผสม แสดงใหเห็นวาสายพันธุ A ท่ีมีสมรรถนะการผสมดีในช่ัวแรกๆ ยังคงมีสมรรถนะการผสมท่ี
ดีในช่ัวตอๆมา   

 
อภิชาติ (2530) รายงานวา การพัฒนาสายพันธุ A ของขาวฟาง โดยการผสมระหวางสาย

พันธุ B จากตางประเทศและสายพันธุ R ท่ีปรับตัวไดดีกับสภาพแวดลอมของประเทศไทย แลวนํา
ลูกผสมท่ีไดผสมกลับกับสายพันธุ IS10564A ซ่ึงเปนสายพันธุ A เพ่ือสรางสายพันธุ A และ B ใหม 
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การคัดเลือกสายพันธุทําโดยพิจารณาจากผลผลิตของลูกผสมทดสอบกับสายพันธุทดสอบ (KU439)  
สายพันธุ A และ B ท่ีไดรับการคัดเลือก 10 สายพันธุ มีแนวโนมใหสมรรถนะการผสมสูง ลูกผสม
ทดสอบท่ีไดใหผลผลิตสูง และมีลักษณะทางเกษตรอ่ืนๆดี เชน จํานวนเมล็ดตอรวง น้ําหนัก 1000 
เมล็ด และความตานทานโรคทางใบ  

 
การพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันในขาวฟางอาหารสัตว เพ่ือใชในการพัฒนาพันธุลูกผสม 

โดยวิธีการผสมกลับในช่ัวแรกๆ ภายหลังจากการผสมระหวางสายพันธุ B และสายพันธุ R สามารถ
พัฒนาสายพันธุ A ไปพรอมๆกับสายพันธุ B โดยไมตองรอใหสายพันธุ B เปนพันธุบริสุทธ์ิกอน 
การผสมกลับสามารถทําไดตั้งแตในลูกช่ัวท่ี 2 การทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุใหมก็
สามารถทําพรอมกันไปอยางไดผล (คมสัน, 2537) และจากการทดลองของทนงสิน (2550) แสดงให
เห็นวาวิธีเดียวกันนี้สามารถใชในการพัฒนาสายพันธุ A และ B ของขาวโพดไดเชนกัน และการ
คัดเลือกสายพันธุ A โดยการพิจารณาจากผลผลิตของลูกผสมทดสอบ นาจะเปนการคัดเลือกท่ี
ถูกตองมากกวาการคัดเลือกจากผลผลิตของสายพันธุ B ซ่ึงเปนสายพันธุคูแฝด 

 
 สุภาวิณี (2548) ไดพัฒนาสายพันธุ A จากคูผสมระหวางสายพันธุ B และสายพันธุ R โดย

วิธีผสมกลับ และทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ จากการทดสอบผลผลิตของลูกผสม
ทดสอบ และสายพันธุ B ช่ัวท่ี 4 พบวามีลูกผสมทดสอบจํานวน 25 คูผสม และสายพันธุ B ช่ัวท่ี 4 

จํานวน 17 สายพันธุ ใหผลผลิตสูงกวาสายพันธุเปรียบเทียบ ทําใหสรุปไดวาวิธีนี้เปนวิธีการท่ีดี
สําหรับการพัฒนาสายพันธุ A, B และ R เพ่ือผลิตพันธุขาวลูกผสม  

 
 พัฒนศักดิ์ และคณะ (2552) ใชวิธีการผสมกลับและทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ 

ในการพัฒนาสายพันธุ A จากคูผสมระหวางสายพันธุ B จํานวน 10 คูผสม ทําใหสามารถคัดเลือก
สายพันธุ A และสายพันธุ B คูแฝดไดจํานวน 4 สายพันธุ และเสนอวาการคดัเลือกสายพันธุ A โดย
พิจารณาจากลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูง ซ่ึงเปนการคัดเลือกสายพันธุ A ท่ีมีสมรรถนะการผสม
ท่ีดี จะมีประสิทธิภาพกวาการคัดเลือกจากผลผลิตของสายพันธุ B เพียงอยางเดียว เพราะสายพันธุ A 
ท่ีเปนคูแฝดกับสายพันธุ B ท่ีใหผลผลิตสูงอาจไมมีสมรรถนะการผสมท่ีดีกับสายพันธุพอท่ีให
ลูกผสมท่ีมีผลผลิตสูงก็เปนได 
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คุณภาพเมล็ดขาวทางกายภาพ 
  

 คุณภาพเมล็ดทางกายภาพ หมายถึง คุณสมบัติตางๆ ของเมล็ดท่ีสามารถมองเห็นหรือช่ัง
ตวงวัดได เชน น้ําหนักเมล็ด สีขาวเปลือก สีขาวกลอง ขนาดรูปรางเมล็ด ลักษณะทองไข ความใส
ขุนของขาวสาร ความแกรงของเมล็ด ความขาวของขาวสาร และคุณภาพการสี เปนตน โดย
คุณสมบัติทางกายภาพของเมล็ดเปนปจจัยหนึ่งท่ีใชในการจําแนกและคัดเลือกพันธุขาวในงาน
ปรับปรุงพันธุ เพราะมีความชัดเจน และตรวจสอบไดเร็ว นอกจากนี้คุณภาพเมล็ดทางกายภาพท่ีดี ก็
เปนจุดประสงคหนึ่งของโครงการปรับปรุงพันธุขาวทุกชนิด (เครือวัลย, 2536) 

  
 ขนาดและรูปรางเมล็ด เปนลักษณะประจําพันธุของขาว สามารถนําไปใชในการจําแนกขาว 

และใชเปนเกณฑมาตรฐานในการซ้ือขายขาวของประเทศไทย โดยวัดขนาดเปนความยาว และวัด
รูปรางจากอัตราสวนระหวางความยาวตอความกวาง  ซ่ึงความยาวของเมล็ด หมายถึง ระยะทางจาก
ปลายยอดสุดของเมล็ดถึงโคนเมล็ด และความกวางของเมล็ด หมายถึง ระยะทางสวนท่ีกวางท่ีสุด
ระหวางเปลือกใหญถึงเปลือกเล็ก โดยขาวพันธุดีของไทยท่ีรัฐบาลสงเสริมใหปลูกจะมีขนาดและ
รูปรางเมล็ดเปรียบเทียบกบัขาวบาสมาติ และขาวญี่ปุน ไดดังนี ้
 ความยาว รูปราง ความยาว/ความกวาง 
ขาวพันธุดีท่ีรัฐบาลสงเสริม 7.1-7.6 เรียว 3.1-3.4 
ขาวบาสมาต ิ 7.2-7.5 เรียวมาก 3.4-4.3 
ขาวญี่ปุน 5.0-5.2 ปอม 1.7-2.1 

 
ขนาดและรูปรางเมล็ดขาว เปนลักษณะท่ีมีความสําคัญท่ีนักปรบัปรุงพันธุตองคํานึงถึงใน

ดานคุณภาพเมล็ด เปนลักษณะท่ีใชจําแนกพันธุขาวออกเปน 3 กลุม คือ กลุม indica มีรูปรางเมล็ด
เรียว กลุม javanica มีรูปรางเมล็ดปานกลาง มีความกวางและหนากวากลุม indica และกลุม japonica 
ซ่ึงมีรูปรางเมล็ดปอม (เครือวัลย, 2536) 

 
International Network for Genetic Evaluation of Rice (1996) ไดจําแนกขนาดและเมล็ด

ขาวกลองไวดังนี้  
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ขนาดเมล็ด จําแนกตามความยาวของเมล็ด แบงเปน 4 พวก คือ 
ขนาดเมล็ด ความยาว (มม.) 
ยาวมาก ยาวกวา 7.5 
ยาว 6.6-7.5 
ยาวปานกลาง 5.51-6.6 
ส้ัน ส้ันกวา 5.5 

 
รูปรางเมล็ด จําแนกจากอัตราสวนระหวางความยาวกับความกวาง แบงเปน 4 พวก คือ 

รูปรางเมล็ด ความยาว/ความกวาง 
เรียว มากกวา 3.0 
ปานกลาง 2.1-3.0 
ปอม  1.1-2.0 
กลม นอยกวา 1.1 

 
 ลักษณะทองไข คือการมีจุดสีขาวขุนคลายชอลกเกิดขึ้นในเนื้อของเมล็ดขาวสาร มี 3 

ลักษณะ คือ จุดสีขาวขุนตรงกลางของเนื้อเมล็ดขาวสาร (white center) จุดสีขาวขุนดานขางหรือ
ดานทองของเมล็ด ซ่ึงเปนดานเดียวกับคัพภะ (white belly) และจุดสีขาวขุนดานหลังของเมล็ด
ขาวสาร ซ่ึงเปนดานตรงขามกับคัพภะ (white back) ลักษณะทองไขเปนปจจัยสําคัญอยางหนึ่งท่ีบง
บอกคุณภาพ และราคาขาวเปลือก เนื่องจากเมล็ดขาวท่ีเปนขาวทองไขมาก เม่ือนําไปสีจะทําให
เมล็ดหัก จึงมีผลตอคุณภาพการสีโดยตรง และยังบอกถึงคุณภาพในดานลักษณะปรากฏแกผูบริโภค 
ซ่ึงผูบริโภคสวนใหญตองการเมล็ดขาวสารเจาท่ีใสไมมีทองไข (อรอนงค, 2550) โดยสถาบันวิจัย
ขาว (2531) กําหนดลักษณะทองไขตามระดับคะแนนได ดังนี ้
                       ลักษณะทองไข คาทองไข 
                       นอย (slightly chalky) 0-1 
                       ปานกลาง (moderately chalky) 1.1-1.5 
                       คอนขางมาก (chalky) 1.6-1.9 
                       มาก (very chalky) 2-5 
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อุปกรณและวิธีการ 
 

อุปกรณ 
 

1 พันธุ/สายพันธุขาวท่ีใชในการทดลอง 
   1.1 สายพันธุเพศผูเปนหมัน (สายพันธุ A) จํานวน 3 สายพันธุ และสายพันธุรักษาความ

เปนหมัน(สายพันธุ B) ซ่ึงเปนสายพันธุคูแฝด จํานวน 3 สายพันธุ ไดแก 
- IR79156A (WA) และ IR79156B 
- IR80154A (Gambiaca) และ IR80154B 
- IR80156A (Kalinga) และ IR80156B 
 

   1.2 พันธุ/สายพันธุแกความเปนหมัน (สายพันธุR) จํานวน 5 พันธุ/สายพันธุ ไดแก พันธุ
สุพรรณบุร ี1(SPR1) ชัยนาท 1(CNT1) IR46R และสายพันธุ JN43-1-5-5-1-3-1R และ JN29-11-1-
B-12-5-5R 

 
   1.3 พันธุ/สายพันธุทดสอบ (tester) จํานวน 3 พันธุ/สายพันธุ ไดแก พันธุสุพรรณบุรี 90 

(SPR90)  กข7(RD7) และสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1  
 
   1.4 พันธุ/สายพันธุเปรียบเทียบ จํานวน 9 พันธุ/สายพันธุ ไดแก พันธุปทุมธานี 1(PTT1) 

สุพรรณบุรี 2(SPR2) พิษณุโลก 2(PSL2) กข31(RD31) กข41(RD41) กข43(RD43) พันธุลูกผสม 
CP304 และสายพันธุ PTT06001H และ PTT06008H 

 
2 อุปกรณสําหรับปลูก ดูแลรักษา และการเก็บเกี่ยว เชน กระถาง สารปองกันกําจัดศัตรูขาว 

สารควบคุมวัชพืช ปุยเคมี ผาใบสําหรับปองกันการผสมขาม ถุงกระดาษสีน้ําตาล  
 
3 อุปกรณสําหรับการผสมพันธุขาว เชน กรรไกร ปากคีบ ถุงกระดาษไข เชือกปาน กระติก

น้ํารอน เทอรโมมิเตอร  
 
4. อุปการณสําหรับการเก็บขอมูล เชน ไมวัดความสูง เครื่องช่ังน้ําหนัก เครื่องวัดความช้ืน

เมล็ด 
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วิธีการ 
 
ฤดูปลูกที ่1 การสรางลูกผสมชั่วที ่1 ระหวางสายพันธุ B และสายพันธุ R 
 

 ปลูกสายพันธุ B จํานวน 3 สายพันธุ และสายพันธุ R จํานวน 5 สายพันธุในกระถาง สาย
พันธุละ 9 กระถาง กระถางละ 4 ตน แลวผสมพันธุระหวางสายพันธุ B และสายพันธุ R โดยใชสาย
พันธุ B เปนแม และผสมแบบพบกันหมดระหวางกลุม (factorial cross) ไดคูผสมท้ังหมดจํานวน 15 
คูผสม 

 
สําหรับวิธีการผสมพันธุ เตรียมดอกเพศเมียของสายพันธุ B ท่ีเปนสายพันธุแมโดยการ

กําจัดเกสรเพศผู โดยอบชอดอกดวยไอน้ํารอนอุณหภูมิ 45 องศาเซลเซียส เปนเวลา 10 นาที ซ่ึงจะ
ทําในชวงเชากอนท่ีดอกขาวจะบานและผสมตัวเอง หลังจากนั้นจึงนําละอองเกสรเพศผูของสาย
พันธุ R ท่ีเปนสายพันธุพอมาผสมกับดอกตัวเมียท่ีเตรียมไว ไดเมล็ดลูกผสมช่ัวท่ี 1 (F1) จํานวน 15 
คูผสม 
 
ฤดูปลูกที ่2 การถายทอดลักษณะเพศผูเปนหมันจากสายพันธุ A ใหกับลูกผสมชั่วที ่1 

 
 ปลูกลูกผสมช่ัวท่ี 1 จากฤดูปลูกท่ี 1 จํานวน 15 คูผสม และสายพันธุ A จํานวน 3 สายพันธุ

ในกระถาง โดยปลูกลูกผสมช่ัวท่ี 1 คูผสมละ 8 กระถาง กระถางละ 3 ตน สวนสายพันธุ A ปลูกสาย
พันธุละ 15 กระถาง กระถางละ 4 ตน นําละอองเกสรเพศผูของลูกผสมช่ัวท่ี 1 มาผสมกับสายพันธุ 
A เพ่ือถายทอดพันธุกรรมเพศผูเปนหมันของสายพันธุ A ใหกับตนลูกผสมช่ัวท่ี 1 ไดเมล็ดลูกผสม 
F1(A') สําหรับสรางสายพันธุคูแฝด (near isogenic line) ของสายพันธุ A กับสายพันธุ B และใน
ขณะเดียวกันก็ใหตนลูกผสมช่ัวท่ี 1 ผสมตัวเองไดเมล็ดลูกช่ัวท่ี 2 (F2) 
 
ฤดูปลูกที่ 3 การผสมกลับคร้ังที ่1 และคัดเลือกตนจากประชากรลูกชั่วที่ 2 

 

 ปลูกลูกช่ัวท่ี 2 จํานวน 200 ตนตอคูผสม โดยใชระยะปลูก 25 x 40 เซนติเมตร และปลูก
ลูกผสมF1 (A') จํานวน 80 ตนตอคูผสม โดยใชระยะปลูกเดียวกัน และปลูกขนาบขางลูกช่ัวท่ี 2 ซ่ึง
มาจากคูผสมท่ีตรงกัน  
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 คัดเลือกตน F1(A') โดยทดสอบความเปนหมันของเพศผู โดยคลุมชอดอกดวยถุงกระดาษ
ไขกอนดอกบาน รวมกับการยอมละอองเกสรดวยสารละลายโพแทสเซียมไอโอได (I2-KI) คัดเลือก
ตนท่ีมีเพศผูเปนหมันไวเปนสายพันธุแม และนําละอองเกสรเพศผูของลูกช่ัวท่ี 2 ท่ีคัดเลือกไวมา
ผสมแบบตนตอตนไดเมล็ดลูกผสมกลับ BC1F1(A")  ในขณะเดียวกันก็ใหตนลูกช่ัวท่ี 2 ผสมตัวเอง
ไดเมล็ดช่ัวท่ี 3 (F3) 
 
ฤดูปลูกที ่4 การสรางลูกผสมทดสอบเพ่ือการทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ  BC1 F1(A")   
และการคัดแยกสายพันธุ B' และ R' ในประชากรลูกชั่วที่ 3  
 

 ก. การสรางลูกผสมทดสอบเพ่ือทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ BC1 F1(A")   
 

 ปลูกลูกผสมกลับ BC1F1(A") จากฤดูท่ี 3 ท้ังหมด 165 สายพันธุ และพันธุทดสอบ 3 
พันธุ/สายพันธุ ไดแก พันธุสุพรรณบุรี 90 กข7 และสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 โดยปลูก
แตละสายพันธุทดสอบแยกกัน และกั้นผาใบเพ่ือปองกันการผสมขามขณะออกดอก โดยปลูก
ลูกผสมกลับ BC1 F1(A") สายพันธุละ 1 แถว แถวละ 5 ตน โดยใชระยะปลูก 20 x 20 เซนติเมตร 
และปลูกพันธุ/สายพันธุทดสอบ 3 แถวสลับทุกๆ 5 แถวของสายพันธุ BC1F1(A") ซ่ึงมีสายพันธุ BC1 
F1(A") เขาทดสอบสมรรถนะการผสมกับพันธุสุพรรณบุรี 90 จํานวน 149 สายพันธุ  กข 7 จํานวน 
118 สายพันธุ และสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 จํานวน 80 สายพันธุ  

 
 คัดเลือกตน BC1F1(A")  โดยการทดสอบความเปนหมันของเพศผู โดยยอมละอองเกสร

ดวยสารละลายโพแทสเซียมไอโอได (I2-KI) คัดเลือกตนท่ีเปนหมันไวเปนสายพันธุแม พรอมกับ
ทําลายตนท่ีไมเปนหมันเพ่ือปองกันการผสมขาม หลังจากนั้นจึงผสมสายพันธุ BC1F1(A")  ท่ี
คัดเลือกไวกับพันธุ/สายพันธุทดสอบท้ังสามพันธุ ไดเมล็ดลูกผสมทดสอบ (topcross)  

 
ข. การคัดแยกสายพันธุ B' และR' ในประชากรลูกช่ัวท่ี 3   
 

 ปลูกลูกช่ัวท่ี 3 ในแบบตนตอแถว แถวละ 21 ตน โดยใชระยะปลูก 20 x 50 เซนติเมตร 
คัดแยกสายพันธุ B' และR' ในประชากรลูกช่ัวท่ี 3 โดยใชลักษณะความเปนหมันของเพศผูในสาย
พันธุ BC1F1(A")  ในการจัดกลุม คัดเลือกตนท่ีดี และใหตนลูกช่ัวท่ี 3 ผสมตัวเองไดเมล็ดลูกช่ัวท่ี 4 
(F4) 
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ฤดูปลูกที ่5 การทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ BC1 F1(A")  และทดสอบผลผลิตของสาย
พันธุ B" และสายพันธุ R"  
 

ก. การทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ BC1F1(A") และทดสอบผลผลิตของสาย
พันธุ B" 

 
 ทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ BC1F1(A") โดยการทดสอบผลผลิตของ

ลูกผสมทดสอบ (topcross yield trial) จํานวน 96 คูผสม และลูกช่ัวท่ี 4 หรือสายพันธุ B" (B" yield 
trial) จํานวน 54 สายพันธุ ใชพันธุปทุมธานี 1  สุพรรณบุรี 2 พิษณุโลก 2 กข31 กข41 กข43 พันธุ
ลูกผสมCP304 และพันธุลูกผสม PTT06001H และ PTT06008H เปนพันธุเปรียบเทียบ โดยวาง
แผนการทดลองแบบ augmented design in RCB จํานวน 1 ซํ้า 120 ส่ิงทดลอง 4 แปลงยอย แตละส่ิง
ทดลองมี 25 ตน ระยะปลูก 20 x 20 เซนติเมตร 

 
ข. การทดสอบผลผลิตของสายพันธุ R" 
 

 ทดสอบผลผลิตของสายพันธุ R" (R" yield trial) จํานวน 240 สายพันธุ ใชพันธุปทุมธานี 
1 สุพรรณบุรี 2 พิษณุโลก 2 กข31 กข41 กข43 เปนพันธุเปรียบเทียบ โดยวางแผนการทดลองแบบ 
augmented design in RCB จํานวน 1 ซํ้า 336 ส่ิงทดลอง 6 แปลงยอย แตละส่ิงทดลองมี 50 ตน 
ระยะปลูก 20 x 20 เซนติเมตร 

 
ขั้นตอนการพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมโดยวิธีการผสมกลับและทดสอบ

สมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ ไดแสดงไวในภาพท่ี 2  
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ฤดูปลูก     ขั้นตอนการปฏิบัติงาน 
 
ฤดูปลูกท่ี 1                   สายพันธุ B            x            สายพันธุ R 
การสรางลูกผสมช่ัวท่ี 1                       (IR79169B,                     (SPR1, CNT1, IR46R,  

        IR80154B                      JN43-1-5-5-1-3-1R                                                                                        
และ IR80156B)                    และ JN29-11-1-B-12-5-5R) 
 

ฤดูปลูกท่ี 2                                  สายพันธุ A       x        F1 
การถายทอดลักษณะเพศผูเปนหมัน (IR79156A, 
                     IR80154A 

                       และ IR80156A) 
 

ฤดูปลูกท่ี 3                      F1(A')            x           F2 
การผสมกลับครั้งท่ี 1                                           

                                        
 
 
ฤดูปลูกท่ี 4              BC1F1(A")     x    Tester(R)                            F3(B' และ R')  
การสรางลูกผสมทดสอบ                                      (SPR90, RD7 และ 
                                                                              SPR93014-PTT-22-1-3-1-1) 
 
 
ฤดูปลูกท่ี 5                                                        F1                                                 F4(B")    F4(R")                       
การทดสอบผลผลิต                     topcross yield trial                                 B" and R" yield trial 
 
ภาพที่ 2  แผนผังแสดงขั้นตอนการพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมโดยวิธีการผสมกลับและ                
               ทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรก  ๆ
 
 
  

คัดเลือกตน F1(A') ที่เปน
หมัน แลวผสมกลับไปยัง
ตน F2 ที่คัดเลือกไว 
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การปลูกและการดูแลรักษาแปลงทดสอบผลผลิต 
 

การเตรียมดินทําโดยไถดะ 1 ครั้ง ไถแปร 1 ครั้ง เพ่ือพลิกหนาดินและปรับระดับดินใหมี
ความสมํ่าเสมอท้ังแปลง คราดเอาเศษฟางและวัชพืชออกจากแปลง และทําเทือก กอนจะปกดํา 1 วัน
หวานปุยครั้งแรก โดยใชปุยสูตร 16-20-0  อัตรา 20 กิโลกรัมตอไร ปกดําดวยตนกลาอายุ 26-28 วัน 
ใชลวดปกดํา ระยะปลูก 20 x 20 เซนติเมตร หลังปกดําฉีดพนสารซูมิไธออน อัตรา 20 ซีซี ตอน้ํา 20 
ลิตร เพ่ือปองกันกําจัดปู สารไบลุสไซด 70 ดับบิวพี อัตรา 20 กรัมตอน้ํา 20 ลิตร เพ่ือปองกันจํากัด
หอยเชอรี่ และสารไดโนทีฟูเรน 10% อัตรา10 กรัมตอน้ํา 20 ลิตร เพ่ือกําจัดเพล้ียกระโดดสีน้ําตาล 
พรอมท้ังใสปุยครั้งท่ี 2 เม่ือขาวมีอายุได 60 วัน โดยใชปุยสูตร 46-0-0 อัตรา 5 กิโลกรัมตอไร เม่ือถึง
ระยะสุกแกเก็บเกี่ยวรวงขาวในแตละสายพันธุ แลวนําไปตากแดดเพ่ือลดความช้ืน 
 
ลักษณะที่ศึกษาและการบันทึกขอมูล  
 

1.  บันทึกขอมูลลักษณะทางการเกษตร โดยดัดแปลงมาจากวิธีการของ International 
Network for Genetic Evaluation of Rice(1996)   

     1.1 ผลผลิต เก็บเกี่ยวเมล็ดของตนขาว จํานวน 9 ตนท่ีอยูตรงกลางของแตละส่ิงทดลอง 
ช่ังน้ําหนักเมล็ดท้ังหมดเปนกรัมแลวปรับเปนกิโลกรัมตอไร ท่ีความช้ืน 14 เปอรเซ็นต การปรับ
น้ําหนักเมล็ดขาวเปลือกตามความช้ืนท่ีตองการ โดยสามารถคํานวณไดจากสูตร ดังนี ้

 W2  =  (100-MC1)W1 
   (100-MC2) 
เม่ือ  W1  =  น้ําหนักเมล็ดท่ีความช้ืน MC1 (ความช้ืนท่ีขณะเก็บเกี่ยว) 
        W2  =  น้ําหนักเมล็ดท่ีความช้ืน MC2 (ความช้ืนท่ี 14 เปอรเซ็นต) 
 
     1.2 อายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นต นับจํานวนวันตั้งแตวันท่ีตกกลาจนถึงวันท่ีขาวออก

ดอก (ดอกโผลพนคอรวง) ครึ่งหนึ่งในแตละส่ิงทดลอง 
     1.3 ความสูงตน วัดความสูงจากตําแหนงผิวดินถึงปลายรวงท่ีสูงท่ีสุดของกอ ท่ีระยะเก็บ

เกี่ยว จํานวน 5 ตนในแตละส่ิงทดลอง หาคาเฉล่ียเปนเซนติเมตร 
     1.4 การแตกกอ นับจํานวนแขนง (tillers) ของตนขาวในแตละกอ จํานวน 5 ตนในแตละ

ส่ิงทดลอง หาคาเฉล่ียเปนจํานวนหนอตอกอ 
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     1.5 จํานวนรวงตอกอ นับจํานวนรวงขาวในแตละกอ จํานวน 5 ตนในแตละส่ิงทดลอง 
หาคาเฉล่ียเปนจํานวนรวงตอกอ 

     1.6 ความยาวรวง วัดความยาวรวงของตนขาวจํานวน 5 รวงในแตละส่ิงทดลอง หา
คาเฉล่ียเปนเซนติเมตร 

     1.7 จํานวนเมล็ดตอรวง นับจํานวนเมล็ดดีในรวง จํานวน 5 รวงในแตละส่ิงทดลอง หา
คาเฉล่ียเปนจํานวนเมล็ดตอรวง 

     1.8 เปอรเซ็นตเมล็ดด ีคํานวณไดจากสูตร ดังนี ้
 เปอรเซ็นตเมล็ดดี     =             จํานวนเมล็ดดี   x 100              
     จํานวนเมล็ดดี + จํานวนเมล็ดลีบ 
 
     1.9 น้ําหนัก 100 เมล็ด โดยการสุมเมล็ดจํานวน 100 เมล็ด จากตนขาวจํานวน 9 ตนท่ีอยู

ตรงกลางของแตละส่ิงทดลอง ช่ังน้ําหนัก 100 เมล็ดเปนกรัม แลวปรับเปนกรัมท่ีความช้ืน 14 
เปอรเซ็นต  

     1.10 รูปรางเมล็ด วัดความยาว และความกวางของเมล็ดขาว 5 เมล็ด จากตนขาวจํานวน 
9 ตนท่ีอยูตรงกลางในแตละส่ิงทดลอง หาคาเฉล่ียของความยาวและความกวาง เปนมิลลิเมตร แลว
ประเมินรูปรางเมล็ดจากอัตราสวนระหวางความยาวตอความกวางของเมล็ด  

     1.11 ลักษณะทองไข โดยการสุมเมล็ดจํานวน 100 เมล็ด จากตนขาวจํานวน 9 ตนท่ีอยู
ตรงกลางในแตละส่ิงทดลอง นําไปสี และประเมินลักษณะทองไขในเมล็ด ตามวิธีของสถาบันวิจัย
ขาว (2531) 

 
2. ประเมินคาความดีเดนของลูกผสมตามวิธีการของ Yuan et al. (2003) ดังนี ้
       2.1 ความดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม (mid-parent heterosis, HMP) 

HMP = (F1-MP)/MP x 100% 
       2.2 ความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวา (heterobeltiosis, HBP) 

HBP = (F1-BP)/BP x 100% 
       2.3 ความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐาน (standard heterosis, HCK) 

HCK = (F1-CK)/CK x 100% 
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การวิเคราะหทางสถิต ิ
 
วิเคราะหผลการทดสอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบ สายพันธุ B" และสายพันธุ R" จากฤดู

ปลูกท่ี 5 โดยใชโปรแกรม IRRISTAT for Windows วิเคราะหความแปรปรวนและปรับคาเฉล่ียของ
การทดลองแบบ augmented design in RCB แลวเปรียบเทียบความแตกตางของคาเฉล่ียโดยใชวิธี 
least significant difference(LSD)  
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ผลและวิจารณ 
 
การพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ โดยวิธีการผสมกลับ และทดสอบ
สมรรถนะการผสมในชั่วแรกๆ 
 

การพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมแบบ 3 สายพันธุ โดยวิธีผสมกลับ และทดสอบ
สมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ เปนการพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมัน (สายพันธุ A) สายพันธุรักษา
ความเปนหมัน (สายพันธุ B) ท่ีเปนคูแฝด และสายพันธุแกความเปนหมัน (สายพันธุ R) ไปพรอมๆ
กัน จากคูผสมระหวางสายพันธุ B และสายพันธุ R จํานวน 15 คูผสม (ตารางผนวกท่ี 1) ในการ
คัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B จะพิจารณาจากผลผลิตของลูกผสมทดสอบ (topcross) ท่ีได
จากการผสมระหวางสายพันธุ A ใหม กับสายพันธุทดสอบ (tester) จํานวน 3 พันธุ/สายพันธุ ไดแก 
พันธุสุพรรณบุรี 90 กข7 และสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 ซ่ึงเปนพันธุ/สายพันธุแกความ
เปนหมัน (สายพันธุ R) รวมกับผลผลิตของสายพันธุ B ใหมท่ีเปนคูแฝดกัน (near isogenic line) 
สวนการคัดเลือกสายพันธุ R จะพิจารณาจากผลผลิตของสายพันธุ R ใหมเพียงอยางเดียว 
 
การพัฒนาสายพันธุ A และสายพันธุ B 
  
 การพัฒนาสายพันธุ A และสายพันธุ B ทําโดยการผสมพันธุระหวางสายพันธุ B จํานวน 3 
สายพันธุ ไดแก IR79156B, IR80154B และ IR80156B กับสายพันธุ R จํานวน 5 พันธุ/สายพันธุ 
ไดแก พันธุสุพรรณบุรี 1, ชัยนาท 1, IR46R, สายพันธุ  JN43-1-5-5-1-3-1R และ JN29-11-1-B-12-
5-5R ไดคูผสมจํานวน 15 คูผสม ปลูกลูกผสมช่ัวท่ี 1 (F1) ท้ัง 15 คูผสม และสายพันธุ A  จํานวน 3 
สายพันธุ ไดแก IR79156A, IR80154A และ IR80156A นําลูกผสมช่ัวท่ี 1 (F1) ผสมกลับไปหาสาย
พันธุ A ท่ีตรงกับสายพันธุ B ท่ีเปนสายพันธุแมในฤดูท่ี 1 เพ่ือถายทอดลักษณะความเปนหมันให
ลูกผสมช่ัวท่ี 1 และสรางสายพันธุคูแฝดใหม (near isogenic line) ไดเมล็ดลูกผสม F1(A') ใน
ขณะเดียวกันก็ใหลูกผสมช่ัวท่ี 1 ผสมตัวเอง ไดเมล็ดลูกช่ัวท่ี 2 (F2) เก็บเมล็ดแลวนําไปปลูกเปน
ประชากรลูกช่ัวท่ี 2 (F2) ซ่ึงมีการกระจายตัวของลักษณะตางๆ จํานวน 200 ตนตอคูผสม และปลูก
เมล็ดลูกผสม F1(A')  จํานวน 80 ตนตอคูผสม ทดสอบความเปนหมันของเพศผูของตน F1(A') 
คัดเลือกตนท่ีเปนหมันไวเปนสายพันธุแม และคัดเลือกตนท่ีดีจากประชากรลูกช่ัวท่ี 2  มาผสมโดย
ทําหนาท่ีเปนสายพันธุพอ ไดเมล็ดลูกผสมกลับ BC1F1(A") จํานวน 165 สายพันธุ พรอมกับใหลูก
ช่ัวท่ี 2 ท่ีถูกคัดเลือกไวผสมตัวเอง ไดเมล็ดลูกช่ัวท่ี 3 (F3) นําเมล็ดลูกผสมกลับ BC1F1(A") และ
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เมล็ดลูกช่ัวท่ี 3 ไปปลูก ทดสอบความเปนหมันของลูกผสมกลับ BC1F1(A") เพ่ือคัดเลือกสายพันธุ 
A และจําแนกสายพันธุ B กับสายพันธุ R ในประชากรลูกช่ัวท่ี 3 ไปดวย โดยตนของลูกผสมกลับ 
BC1F1(A") ตนใดมีเกสรเพศผูเปนหมันแสดงวาตน F2 ท่ีใชเปนสายพันธุพอนั้นเปนสายพันธุ B 
ในทางตรงกันขามถาลูกผสมกลับ BC1F1(A") ตนใดใหเกสรเพศผูปกติแสดงวาตน F2 ท่ีใชเปนสาย
พันธุพอนั้นเปนสายพันธุ R ทําใหสามารถจําแนกลูกช่ัวท่ี 3 ออกไดเปน สายพันธุ F3(B') และสาย
พันธุ F3(R') ซ่ึงเปนสายพันธุ B และสายพันธุ R ใหม  ขณะท่ีตน BC1F1(A") ท่ีเปนหมันนี้ คือสาย
พันธุ A ใหม มีจํานวน 56 สายพันธุ ซ่ึงจะคัดเลือกไวทดสอบสมรรถนะการผสมตอไป 
  
 การทดสอบสมรรถนะการผสมสายพันธุ A ใหม เพ่ือคัดเลือกสายพันธุ A ท่ีมีสมรรถนะ
การผสมท่ีดีสําหรับนําไปพัฒนาเปนสายพันธุ A ท่ีดีตอไปนั้น ไดนําสายพันธุ A" ท่ีเกสรเพศผูเปน
หมันจากประชากรลูกผสมกลับ BC1F1(A") มาผสมกับสายพันธุทดสอบซ่ึงเปนสายพันธุ R จํานวน 
3 พันธุ/สายพันธุ ไดแก พันธุสุพรรณบุรี 90 กข7 และสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 ได
ลูกผสมทดสอบท้ังหมด จํานวน 96 คูผสม จากนั้นทดสอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบ และผลผลิต
ของสายพันธุ B" ใหมท่ีเปนคูแฝดกันเพ่ือเปรียบเทียบผลผลิต และคัดเลือกสายพันธุ A" และสาย
พันธุ B" ใหมท่ีใหผลผลิตสูง รวมท้ังศึกษาความดีเดน (heterosis) ของลูกผสมทดสอบในลักษณะ
ตางๆ 
 
การพัฒนาสายพันธุ R 
  
 การพัฒนาสายพันธุ R ทําโดยการคัดเลือกตนลูกช่ัวท่ี 3 (F3(R')) ท่ีเปนสายพันธุ R ใหม ท่ีมี
ลักษณะท่ีดี จํานวน 240 สายพันธุ ปลอยใหผสมตัวเอง ไดเมล็ดลูกช่ัวท่ี 4 (F4(R")) และนําเมล็ดท่ีได
ไปปลูกทดสอบผลผลิต เพ่ือเปรียบเทียบผลผลิตและลักษณะทางเกษตรตางๆ และคัดเลือกสายพันธุ 
R" ท่ีใหผลผลิตสูง  
 
การศึกษาลักษณะคุณภาพเมล็ดทางกายภาพ 
 

 การศึกษาคุณภาพเมล็ดทางกายภาพ ทําโดยนําผลผลิตเมล็ดของลูกผสมทดสอบ สายพันธุ 
B" และสายพันธุ R" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรกของแตละสายพันธุ มาศึกษาขนาดและรูปราง
เมล็ด และลักษณะทองไข เพ่ือเปรยีบเทียบกับพันธุเปรียบเทียบมาตรฐาน 
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ผลผลิตของลูกผสมทดสอบ 
 

 จากผลการทดสอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบจํานวน 96 คูผสมท่ีไดจากการผสมระหวาง
สายพันธุ A" จํานวน 56 สายพันธุ กับสายพันธุทดสอบจํานวน 3 พันธุ/สายพันธุ  พบวาลูกผสม
ทดสอบท้ัง 96 คูผสม ใหผลผลิตอยูระหวาง 118 ถึง 1,079 กิโลกรัมตอไร ลูกผสมทดสอบของ
คูผสม PTT-KU11-10-25A"/SPR90 ใหผลผลิตสูงสุด 1,079 กิโลกรัมตอไร สวนลูกผสมทดสอบ
ของคูผสม PTT-KU33-03-3A"/SPR90 ใหผลผลิตต่ําสุด 118 กิโลกรัมตอไร และพันธุลูกผสมรวม
ทดสอบ PTT06008H, CP304 และ PTT06001H ใหผลผลิต 737, 600 และ 578 กิโลกรัมตอไร
ตามลําดับ ขณะท่ีพันธุเปรียบเทียบ กข31, กข43, ปทุมธานี 1, สุพรรณบุรี 2, พิษณุโลก 2 และกข41 
ใหผลผลิต 690, 652, 638, 631, 535 และ 441 กิโลกรัมตอไรตามลําดับ (ตารางผนวกท่ี 2) 
  

 ลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 ซ่ึงเปนพันธุเปรียบเทียบท่ี
ใหผลผลิตสูงสุด อยางมีนัยสําคัญทางสถิติ มีจํานวน 5 คูผสม ไดแก ลูกผสมทดสอบของคูผสม 
PTT-KU11-10-25A"/SPR90, PTT-KU12-10-18A"/SPR90, PTT-KU24-12-1A"/RD7, PTT-KU15-
05-17A"/RD7 และ PTT-KU31-05-9A"/SPR90 ซ่ึงใหผลผลิตอยูระหวาง 943 ถึง 1079 กิโลกรัมตอ
ไร ในขณะท่ีพันธุเปรียบเทียบ กข31 ใหผลผลิต 690 กิโลกรัมตอไร (ตารางท่ี 1) เม่ือเปรียบเทียบ
ผลผลิตของลูกผสมทดสอบกับพันธุลูกผสมรวมทดสอบพบวาลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงกวา
พันธุลูกผสมรวมทดสอบ PTT06008H ซ่ึงเปนพันธุลูกผสมรวมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงสุด อยางมี
นัยสําคัญทางสถิติ มีจํานวน 2 คูผสม ไดแก ลูกผสมทดสอบของคูผสม PTT-KU11-10-
25A"/SPR90 และ  PTT-KU12-10-18A"/SPR90 ซ่ึงใหผลผลิต 1,079 และ 1,053 กิโลกรัมตอไร
ตามลําดับ ขณะท่ีพันธุลูกผสมรวมทดสอบ PTT06008H ใหผลผลิต 737 กิโลกรัมตอไร  

 
 ลักษณะทางการเกษตรของลูกผสมทดสอบท้ัง 96 คูผสม ไดแก ความสูง การแตกกอ 

เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง อายุวันออกดอก และอายุวันเก็บเกี่ยว ไดแสดงไวในตารางผนวกท่ี 2 โดย
ลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 จํานวน 5 คูผสม มีความสูงตั้งแต 108 
ถึง 132 เซนติเมตร การแตกกอตั้งแต 14 ถึง 18 หนอตอกอ เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวงอยูระหวาง 79 
ถึง 93 เปอรเซ็นต อายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตตั้งแต 85 ถึง 93 วัน และอายุวันเก็บเกี่ยวตั้งแต 115 
ถึง 123 วัน (ตารางท่ี 1) ในขณะท่ีพันธุเปรียบเทียบ กข31 มีความสูง 125 เซนติเมตร การแตกกอ 17 
หนอตอตน เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง 86 เปอรเซ็นต อายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตเปน 89 วัน และ 
อายุวันเก็บเกี่ยวเปน 119 วัน 
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ตารางที่ 1  ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรของลูกผสมทดสอบระหวางสายพันธุ A" กับสายพันธุ   ทดสอบ จํานวน 5 คูผสม ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุ   
     เปรียบเทียบ กข 31 
 

ลําดับท่ี ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
   (กก./ ไร)  (ซม.) (หนอ/กอ)  รวงตอกอ ดอก 50% (วัน) เกี่ยว (วัน) 

1 PTT-KU11-10-25A" (1)/SPR90 2 1079 132 14 82 85 115 
2 PTT-KU12-10-18A"/SPR90 4 1053 120 16 90 93 123 
3 PTT-KU24-12-1A"/RD7 1 973 121 13 85 91 121 
4 PTT-KU15-05-17A"/RD7 4 968 115 16 93 93 123 
5 PTT-KU31-05-9A"/SPR90 1 943 108 18 79 89 119 

พันธุรวมทดสอบ PTT06008H   737 115 14 85 91 121 
พันธุรวมทดสอบ CP304  600 109 17 81 73 103 

พันธุรวมทดสอบ PTT06001H   578 123 13 81 91 121 
พันธุเปรียบเทียบ RD31  690 125 17 86 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ RD43  652 109 14 88 72 102 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1  638 104 15 86 96 126 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2  631 110 12 78 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2  535 104 14 82 95 125 
พันธุเปรียบเทียบ RD41  441 96 14 81 94 124 

LSD 0.05(2)  146.2 10.70 3.04 7.64 2.79 2.79 
LSD 0.05(3)  292.4 21.41 6.07 15.28 5.57 5.57 
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ตารางที่ 1 (ตอ) 
 

ลําดับท่ี ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
   (กก./ ไร)  (ซม.) (หนอ/กอ)  รวงตอกอ ดอก 50% (วัน) เกี่ยว (วัน) 

LSD 0.05(4)  308.2 22.57 6.40 16.11 5.88 5.88 
LSD 0.05(5)   243.6 17.84 5.06 12.74 4.65 4.65 
C.V. (%)   17.46 7.25 15.85 6.89 2.39 1.78 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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 องคประกอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบท้ัง 96 คูผสม ไดแก จํานวนรวงตอกอ ความยาว
รวง จํานวนเมล็ดตอรวง เปอรเซ็นตเมล็ดดี น้ําหนัก 100 เมล็ด ไดแสดงไวในตารางผนวกท่ี 3 และ
ลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 จํานวน 5 คูผสม มีองคประกอบผลผลิต
ดังนี้ จํานวนรวงตอกออยูระหวาง 11 ถึง 15 รวงตอกอ ความยาวรวงอยูระหวาง 26 ถึง 30 
เซนติเมตร จํานวนเมล็ดตอรวงอยูระหวาง 121 ถึง 171 เมล็ดตอรวง เปอรเซ็นตเมล็ดดีอยูระหวาง 
64.95 ถึง 84.13 เปอรเซ็นต น้ําหนัก 100 เมล็ดอยูระหวาง 1.89 ถึง 2.71 กรัม (ตารางท่ี 2) ในขณะท่ี
พันธุเปรียบเทียบ กข31 มีจํานวนรวง 15 รวงตอกอ ความยาวรวง 27 เซนติเมตร จํานวนเมล็ด 152 
เมล็ดตอรวง เปอรเซ็นเมล็ดดี 78.41 เปอรเซ็นต และน้ําหนัก 100 เมล็ดเปน 2.63 กรัม  
 
ผลผลิตของสายพันธุ B 
  

 จากการทดสอบผลผลิตของสายพันธุ B" ช่ัวท่ี 4 ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหมจํานวน 56 สายพันธุ ซ่ึง
เปนสายพันธุคูแฝดกับสายพันธุ A" ท่ีใชเปนสายพันธุแมในการสรางลูกผสมทดสอบ พบวาให
ผลผลิตอยูระหวาง 61 ถึง 844 กิโลกรัมตอไร โดยสายพันธุ PTT-KU15-8B" จากคูผสม IR79156B/ 
JN29-11-1-B-12-5-5R ใหผลผลิตสูงสุด 844 กิโลกรัมตอไร และสายพันธุ PTT-KU31-9B" จาก
คูผสม IR80156B/SPR1 ใหผลผลิตต่ําสุด 61 กิโลกรัมตอไร (ตารางผนวกท่ี 4) ขณะท่ีพันธุ
เปรียบเทียบ กข31, กข43, ปทุมธานี 1, สุพรรณบุรี 2, พิษณุโลก 2 และกข41 ใหผลผลิต 690, 652, 
638, 631, 535 และ 441 กิโลกรัมตอไรตามลําดับ ซ่ึงสายพันธุ B" ท้ัง 56 สายพันธุนี้ ไมมีสายพันธุ
ใดท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 ซ่ึงเปนพันธุเปรียบเทียบท่ีใหผลผลิตสูงสุด อยางมี
นัยสําคัญทางสถิติ  

 
 ลักษณะทางการเกษตรของสายพันธุ B" ท้ัง 56 สายพันธุ ไดแก ความสูง การแตกกอ 

เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง อายุวันออกดอก และอายุวันเก็บเกี่ยว แสดงไวในตารางผนวกท่ี 4 ในขณะ
ท่ีองคประกอบผลผลิตของสายพันธุ B" ท้ัง 56 สายพันธุ ไดแก จํานวนรวงตอกอ ความยาวรวง 
จํานวนเมล็ดตอรวง เปอรเซ็นตเมล็ดดี น้ําหนัก 100 เมล็ด ไดแสดงไวในตารางผนวกท่ี 5 
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ตารางที่ 2  องคประกอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบระหวางสายพันธุ A" กับสายพันธุทดสอบ 
     จํานวน 5 คูผสม ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข 31  
 
ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง จํานวน ความ จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก  

ท่ี  ยอย รวงตอ ยาวรวง เมล็ด ดีตอ 100 เมล็ด 
      กอ (ซม.) ตอรวง รวง  (กรัม) 
1 PTT-KU11-10-25A" (1)/SPR90 2 12 29 155 82.72 2.61 
2 PTT-KU12-10-18A"/SPR90 4 14 29 129 64.95 2.51 
3 PTT-KU24-12-1A"/RD7 1 11 26 121 83.84 2.71 
4 PTT-KU15-05-17A"/RD7 4 15 27 160 84.13 1.89 
5 PTT-KU31-05-9A"/SPR90 1 14 30 171 65.69 2.41 

พันธุรวมทดสอบ PTT06008H  12 27 123 73.97 2.19 
พันธุรวมทดสอบ CP304  14 25 100 65.44 2.37 

พันธุรวมทดสอบ PTT06001H   10 29 115 56.57 2.21 
พันธุเปรียบเทียบ RD31  15 27 152 78.41 2.63 
พันธุเปรียบเทียบ RD43  12 25 91 77.00 2.82 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1  13 27 105 78.22 2.55 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2  9 29 124 59.43 2.29 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2  11 26 107 74.01 2.86 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   11 29 108 61.27 2.57 

LSD 0.05(2)  2.70 1.86 19.44 13.04 0.24 
LSD 0.05(3)  5.39 3.72 38.88 26.08 0.49 
LSD 0.05(4)  5.69 3.92 40.99 27.49 0.51 
LSD 0.05(5)   4.49 3.10 32.40 21.73 0.40 
C.V. (%)   16.95 5.09 12.47 13.99 7.20 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรยีบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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 เม่ือพิจารณาผลผลิตของสายพันธุ B ใหม ท้ัง 56 สายพันธุ เปรียบเทียบกับสายพันธุ B ท่ีใช
เปนสายพันธุแมในการสรางคูผสม คือ IR79156B, IR80154B และ IR80156B ซ่ึงใหผลผลิต 470, 
357 และ 417 กิโลกรัมตอไรตามลําดับ พบวามีสายพันธุ B" ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหมจํานวน 8 สายพันธุ 
ท่ีใหผลผลิตสูงกวาสายพันธุ IR79156B ท่ีมีผลผลิตสูงสุด อยางมีนัยสําคัญทางสถิติ โดยสายพันธุ 
B" 8 สายพันธุดังกลาว ใหผลผลิตอยูระหวาง 790 ถึง 844 กิโลกรัมตอไร (ตารางท่ี 3) เม่ือ
เปรียบเทียบลักษณะทางการเกษตร และองคประกอบผลผลิตระหวางสายพันธุ B" ท้ัง 8 สายพันธุ 
พบวาสายพันธุในกลุมนี้สวนใหญ นอกจากใหผลผลิตท่ีสูงกวาสายพันธุ IR79156B แลว ยังมีอายุ
วันออกดอก 50 เปอรเซ็นต และน้ําหนัก 100 เมล็ดสูงกวาสายพันธุ IR79156B อยางมีนัยสําคัญทาง
สถิติอีกดวย (ตารางท่ี 4) โดยสายพันธุ B" ท้ัง 8 สายพันธุนี้มีอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตตั้งแต 
82 ถึง 99 วัน ในขณะท่ีสายพันธุ IR79156B มีอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตเปน 86 วัน และท้ัง 8 
สายพันธุมีน้ําหนัก 100 เมล็ดอยูระหวาง 1.88 ถึง 2.56 กรัม สวนสายพันธุ IR79156B มีน้ําหนัก 100 
เมล็ดเปน 1.76 กรัม  
 

 ถึงแมวาสายพันธุ B" ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหมจะใหผลผลิตไมแตกตางกับพันธุเปรียบเทียบอยาง
มีนัยสําคัญทางสถิติ แตการท่ีสายพันธุ B" ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหมจํานวน 8 สายพันธุใหผลผลิตสูงกวา
สายพันธุ B ท่ีใชในการสรางคูผสมตอนเริ่มตน และยงัมีลักษณะทางการเกษตร และองคประกอบ
ผลผลิตบางลักษณะท่ีดีขึ้น ก็เปนการแสดงถึงความกาวหนาในการพัฒนาสายพันธุ B" เพ่ือใชเปน
สายพันธุคูแฝดในการพัฒนาสายพันธุ A ไดในระดับหนึ่ง 

 
สมรรถนะการผสมของสายพันธุ A และสายพันธุทดสอบ 
  

 การทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ A" ใหมจํานวน 56 สายพันธุ โดยใชสายพันธุ 
R จํานวน 3 สายพันธุ คือ พันธุสุพรรณบุรี 90 กข7 และสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 เปน
พันธุทดสอบ ทําใหไดลูกผสมทดสอบจํานวน 96 คูผสม แบงเปนคูผสมท่ีไดจากพันธุทดสอบ
สุพรรณบุรี 90 จํานวน 32 คูผสม คูผสมท่ีไดจากพันธุทดสอบ กข 7 จํานวน 35 คูผสม และคูผสมท่ี
ไดจากสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 จํานวน 29 คูผสม (ตารางท่ี 5) โดยมีสายพันธุ A" ใหม
จํานวน 10 สายพันธุท่ีมีลูกผสมทดสอบจากท้ัง 3 พันธุ/สายพันธุทดสอบ  
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ตารางที่ 3  ผลผลิตและลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ B" จํานวน 8 สายพันธุ ท่ีใหผลผลิตสูงกวาสายพันธุ IR79156B  
 

ลําดับท่ี สายพันธุ B แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
   (กก./ไร)  (ซม.) (หนอ/กอ)  รวงตอกอ ดอก 50%(วัน)  เกี่ยว(วัน) 

1 PTT-KU15-8B" (1) 4 844 126 13 76 93 123 
2 PTT-KU12-18B" 4 834 101 19 87 96 126 
3 PTT-KU32-1B" 4 827 86 15 85 82 112 
4 PTT-KU22-2B" 1 821 97 16 86 91 121 
5 PTT-KU11-4B" 3 812 136 16 89 90 120 
6 PTT-KU11-4B" 4 804 109 14 85 94 124 
7 PTT-KU31-10B" 1 792 107 14 84 99 129 
8 PTT-KU32-6B" 1 790 112 17 82 82 112 

สายพันธุแม IR79156B 3 470 108 14 86 86 116 
สายพันธุแม IR80154B 3 357 109 21 84 85 115 
สายพันธุแม IR80156B 3 417 90 13 68 81 111 
พันธุเปรียบเทียบ RD31   690 125 17 86 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ RD43  652 109 14 88 72 102 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1  638 104 15 86 96 126 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2  631 110 12 78 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2  535 104 14 82 95 125 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   441 96 14 81 94 124 
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 ตารางที ่3   (ตอ) 
 

ลําดับท่ี สายพันธุ B แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
   (กก./ไร)  (ซม.) (หนอ/กอ)  รวงตอกอ ดอก 50%(วัน)  เกี่ยว(วัน) 

LSD 0.05(2)   146.20 10.70 3.04 7.64 2.79 2.79 
LSD 0.05(3)  292.40 21.41 6.07 15.28 5.57 5.57 
LSD 0.05(4)  308.20 22.57 6.40 16.11 5.88 5.88 
LSD 0.05(5)   243.60 17.84 5.06 12.74 4.65 4.65 
C.V. (%)   17.46 7.25 15.85 6.89 2.39 1.78 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางที่ 4  องคประกอบผลผลิตของสายพันธุ B" จํานวน 8 สายพันธุ ท่ีใหผลผลิตสูงกวาสายพันธุ  
     IR79156B  
 

ลําดับ สายพันธุ B" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก  
 ท่ี   ยอย รวงตอกอ รวง (ซม.) เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
         รวง   (กรัม) 
1 PTT-KU15-8B" 4 10 27 148 60 2.25 
2 PTT-KU12-18B" 4 16 27 133 89 2.56 
3 PTT-KU32-1B" 4 13 26 108 85 2.41 
4 PTT-KU22-2B" 1 14 30 130 74 1.88 
5 PTT-KU11-4B" 3 15 30 129 70 2.45 
6 PTT-KU11-4B" 4 12 28 151 80 2.54 
7 PTT-KU31-10B" 1 12 27 117 67 2.11 
8 PTT-KU32-6B" 1 14 25 81 62 2.18 

สายพันธุแม IR79156B 3 12 28 126 68 1.76 
สายพันธุแม IR80154B 3 18 28 92 55 1.97 
สายพันธุแม IR80156B 3 9 23 94 64 2.07 
พันธุเปรียบเทียบ RD31   15 27 152 78 2.63 
พันธุเปรียบเทียบ RD43   12 25 91 77 2.82 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1   13 27 105 78 2.55 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2   9 29 124 59 2.29 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2   11 26 107 74 2.86 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   11 29 108 61 2.57 

LSD 0.05(1)   2.70 1.86 19.44 13.04 0.24 
LSD 0.05(2)   5.39 3.72 38.88 26.08 0.49 
LSD 0.05(3)   5.69 3.92 40.99 27.49 0.51 
LSD 0.05(4)   4.49 3.10 32.40 21.73 0.40 
C.V. (%)   16.95 5.09 12.47 13.99 7.20 

 
LSD 0.05(1) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกบัพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางที่ 5  ผลผลิต (กิโลกรัมตอไร) ของลูกผสมทดสอบท่ีไดจากการทดสอบสมรรถนะการผสม
     ของสายพันธุ A" จํานวน 56 สายพันธุกับสายพันธุทดสอบจํานวน 3 พันธุ/สายพันธุ 
 

สายพันธุทดสอบ SPR90 RD7 SPR93014- คาเฉลี่ย 
สายพันธุ A"    PTT-22-1-3-1-1   
PTT-KU11-05-4A" (1) 432   667 549 
PTT-KU11-10-25A" 1079    1079 
PTT-KU12-01-2A" 871   577 724 
PTT-KU12-02-6A" 904 575  740 
PTT-KU12-03-3A" 463 450 705 539 
PTT-KU12-06-11A" 597 680 889 722 
PTT-KU12-10-18A" 1053   693 873 
PTT-KU13-16-5A" 571     571 
PTT-KU13-17-14A"    862 862 
PTT-KU13-19-14A" 472 653   562 
PTT-KU14-01-3A"  439 647 543 
PTT-KU14-04-6A"  839  839 
PTT-KU14-13-14A" 628    628 
PTT-KU14-13-6A" 471    471 
PTT-KU15-05-16A"   408   408 
PTT-KU15-05-17A" 816 968  892 
PTT-KU15-12-7A"  529  529 
PTT-KU15-18-8A"  704  704 
PTT-KU15-24-17A"     717 717 
PTT-KU21-02-7A"  532  532 
PTT-KU21-17-10A" 355    355 
PTT-KU22-02-1A"   400   400 
PTT-KU22-04-2A" 255   729 492 
PTT-KU22-07-6A"  242 669 456 
PTT-KU22-08-7A" 629 766   697 
PTT-KU23-01-1A"    625 625 
PTT-KU23-06-14A"  559  559 
PTT-KU23-07-13A" 412 659 636 569 
PTT-KU23-10-15A"  498 865 682 
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ตารางที่ 5 (ตอ) 
 

สายพันธุทดสอบ SPR90 RD7 SPR93014- คาเฉลี่ย 
สายพันธุ A"    PTT-22-1-3-1-1   
PTT-KU24-11-6A"   190   190 
PTT-KU24-11-7A"  468  468 
PTT-KU24-12-1A"   973   973 
PTT-KU24-12-8A" 356     356 
PTT-KU25-12-7A" 222   707 464 
PTT-KU25-17-10A"  364  364 
PTT-KU31-01-6A"   414 651 533 
PTT-KU31-02-5A" 608 370 569 516 
PTT-KU31-02-7A"  257 299 278 
PTT-KU31-05-10A"  863  863 
PTT-KU31-05-9A" 943 352 799 698 
PTT-KU32-01-6A" 495 660 829 661 
PTT-KU32-02-1A"    576 576 
PTT-KU32-06-4A" 853     853 
PTT-KU33-01-2A" 184 296 709 397 
PTT-KU33-02-1A" 455    455 
PTT-KU33-03-3A" 118 374 545 346 
PTT-KU33-03-4A" 399   515 457 
PTT-KU33-08-10A" 533    533 
PTT-KU33-08-9A" 336 353  344 
PTT-KU33-09-11A" 489 580 540 537 
PTT-KU33-10-12A" 436   720 578 
PTT-KU33-10-13A"  173 630 401 
PTT-KU33-11-14A" 459 308 847 538 
PTT-KU33-11-15A"     553 553 
PTT-KU35-02-11A"   629   629 
PTT-KU35-11-1A" 525 431 762 572 
คาเฉลี่ย 544 513 674   

 
 (1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
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 จาการทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ A" ใหมท้ังหมด 56 สายพันธุ พบวาสาย
พันธุ PTT-KU11-10-25A" ใหสมรรถนะการผสมเฉพาะสูงสุดเม่ือผสมกับพันธุทดสอบสุพรรณบุรี 
90 โดยลูกผสมทดสอบท่ีไดใหผลผลิต 1,079 กิโลกรัมตอไร (ตารางท่ี 5) ในขณะท่ีสายพันธุ PTT-
KU24-12-1A" มีสมรรถนะการผสมเฉพาะสูงสุดเม่ือผสมกบัพันธุทดสอบ กข7  โดยลูกผสม
ทดสอบท่ีไดใหผลผลิต 973 กิโลกรัมตอไร สวนสายพันธุ PTT-KU12-06-11A" มีสมรรถนะการ
ผสมเฉพาะสูงสุดเม่ือผสมกับสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 โดยลูกผสมทดสอบท่ีไดใหผล
ผลิต 889 กิโลกรัมตอไร  
 
 สายพันธุ PTT-KU12-06-11A" เปนสายพันธุท่ีมีสมรรถนะการผสมท่ัวไปสูงท่ีสุดในกลุม
ของสายพันธุ A" ใหม ท้ัง 10 สายพันธุ เม่ือผสมกับพันธุทดสอบท้ัง 3 พันธุ/สายพันธุ โดยลูกผสม
ทดสอบท่ีไดใหผลผลิตเฉล่ีย 722 กิโลกรัมตอไร (ตารางท่ี 5) สวนสมรรถนะการผสมของสายพันธุ 
R ท่ีเปนสายพันธุทดสอบท้ัง 3 พันธุ/สายพันธุนั้น สายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 เปนสาย
พันธุทดสอบท่ีมีสมรรถนะการผสมท่ัวไปสูงท่ีสุด โดยใหผลผลิตเฉล่ียของลูกผสมทดสอบจาก 29 
คูผสมเทากับ 674 กิโลกรัมตอไร ในขณะท่ีพันธุทดสอบสุพรรณบุรี 90 และกข 7 ใหสมรรถนะการ
ผสมท่ัวไปรองลงมา โดยใหผลผลิตเฉล่ียของลูกผสมทดสอบจาก 32 และ 35 คูผสม เทากับ 544 
และ 513 กิโลกรัมตอไร ตามลําดับ  
 
การคัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B 
  
 เม่ือพิจารณาผลผลิตของลูกผสมทดสอบของสายพันธุ A" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรก 
พบวาลูกผสมทดสอบ 10 อันดับแรกของสายพันธุ A" ใหผลผลิตอยูระหวาง 863 ถึง 1,079 กิโลกรัม
ตอไร ในขณะท่ีสายพันธุ B" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรกนั้น ใหผลผลิตอยูระหวาง 721 ถึง 
844 กิโลกรัมตอไร (ตารางท่ี 6)  และเม่ือเปรียบเทียบอันดับในการใหผลผลิตของลูกผสมทดสอบ
ของสายพันธุ A" และอันดับในการใหผลผลิตของสายพันธุ B" ซ่ึงเปนคูแฝดกัน พบวามีสายพันธุ 
A" และสายพันธุ B" เพียง 2 สายพันธุท่ีใหผลผลิตอยูในชวง 10 อันดับแรกดวยกันคือ สายพันธุ 
PTT-KU12-10-18A"/PTT-KU12-18B" และสายพันธุ PTT-KU31-05-10A"/PTT-KU31-10B" โดย
สายพันธุ PTT-KU12-10-18A" ใหลูกผสมทดสอบกับพันธุทดสอบสุพรรณบุรี 90  ท่ีใหผลผลิต 
1,053 กิโลกรัมตอไร และจัดอยูในอันดับท่ี 2  สวนสายพันธุ PTT-KU12-18B" ใหผลผลิต 834 
กิโลกรัมตอไร ซ่ึงจัดอยูในอันดับท่ี 2 เชนกัน ขณะท่ีสายพันธุ PTT-KU31-05-10A" ใหลูกผสม 
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ตารางที่ 6  การเปรียบเทียบสายพันธุ A" จากลูกผสมทดสอบ 10 อันดับแรกท่ีใหผลผลิตสูงสุดตรงกับสายพันธุ B" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรก 
  

ลําดับท่ี ลูกผสมทดสอบ ผลผลิต อันดับของ ลําดับท่ี สายพันธุ B ผลผลิต อันดับของ 
   (กก./ไร)  สายพันธุ B" ท่ีตรง    (กก./ไร) ลูกผสมทดสอบท่ี 
        กับลูกผสมทดสอบ       ตรงกับสายพันธุ B" 
1 PTT-KU11-10-25A" (1)/SPR90  1079 42 1 PTT-KU15-8B" 844 26 
2 PTT-KU12-10-18A"/SPR90 1053 2 2 PTT-KU12-18B" 834 2 
3 PTT-KU24-12-1A"/RD7 973 22 3 PTT-KU32-1B" 827 46 
4 PTT-KU15-05-17A"/RD7 968 29 4 PTT-KU22-2B" 821 20 
5 PTT-KU31-05-9A"/SPR90 943 96 5 PTT-KU11-4B" 812 30 
6 PTT-KU12-02-6A"/SPR90 904 50 6 PTT-KU11-4B" 804 71 
7 PTT-KU12-06-11A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 889 37 7 PTT-KU31-10B" 792 10 
8 PTT-KU12-01-2A"/SPR90 871 36 8 PTT-KU32-6B" 790 31 
9 PTT-KU23-10-15A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 865 51 9 PTT-KU31-6B" 778 73 

10 PTT-KU31-05-10A"/RD7 863 7 10 PTT-KU32-4B" 721 12 
 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
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ทดสอบกับพันธุทดสอบ กข7 ท่ีใหผลผลิต 836 กิโลกรัมตอไร อยูในอันดับท่ี 10 สวนสายพันธุ 
PTT-KU31-10B" ใหผลผลิต 792 กิโลกรัมตอไร ซ่ึงจัดอยูในอันดับท่ี 7  
 
 การท่ีอันดับในการใหผลผลิตของลูกผสมทดสอบของสายพันธุ A" และสายพันธุ B" ท่ีเปน
คูแฝดไมตรงกัน แสดงใหเห็นวาผลผลิตของสายพันธุ B" เพียงอยางเดียวไมสามารถจําแนกสาย
พันธุ A" ท่ีเปนคูแฝดท่ีมีสมรรถนะการผสมสูงและต่ําออกจากกัน กลาวคือสายพันธุ B" ท่ีมีผลผลิต
สูงไมไดใหลูกผสมทดสอบท่ีมีผลผลิตสูงเสมอไป เชน สายพันธุ PTT-KU32-1B" ซ่ึงเปนสายพันธุ 
B" ท่ีใหผลผลิตสูงในอันดับท่ี 3 โดยใหผลผลิต 844 กิโลกรัมตอไร แตลูกผสมทดสอบระหวางสาย
พันธุ A" คูแฝด PTT-KU32-02-1A" กับสายพันธุทดสอบ กข7 (PTT-KU32-02-1A"/RD7) ให
ผลผลิตเพียง 576 กิโลกรัมตอไร ซ่ึงจัดอยูในอันดับท่ี 46 ในทางตรงกันขามสายพันธุ B" ท่ีใหผล
ผลิตต่ํา เชน PTT-KU31-9B" ซ่ึงใหผลผลิตต่ําท่ีสุด 61 กิโลกรัมตอไร และจัดอยูในอันดับท่ี 96 แต
ลูกผสมทดสอบระหวางสายพันธุ A" คูแฝด PTT-KU31-05-9A" กับพันธุทดสอบสุพรรณบุรี 90 
(PTT-KU31-05-9A"/SPR90) กลับใหผลผลิตสูงถึง 943 กิโลกรัมตอไร ซ่ึงจัดอยูในอันดับท่ี 5 
(ตารางผนวกท่ี 2 และ 4) ผลการทดลองขางตนนี้ขัดแยงกับงานวิจัยของ ชูศักดิ์ และคณะ(2542) และ
ชวนชัย(2544) ท่ีเสนอวาการใชผลผลิตของสายพันธุอินเบรดขาวโพดและสมรรถนะการผสมท่ัวไป
ของสายพันธุอินเบรดในการคัดเลือกจะมีประสิทธิภาพไมแตกตางกัน แตสอดคลองกบังานวิจัยของ 
สุภาวิณี (2549) ทนงสิน (2550) และพัฒนศักดิ์ และคณะ (2552) ท่ีไดพัฒนาสายพันธุ A ในขาว 
และขาวโพด โดยวิธีผสมกลับและทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ และแนะนําวา การ
คัดเลือกสายพันธุ A ตองพิจารณาจากสมรรถนะการผสมของสายพันธุ A และผลผลิตสายพันธุ B 
ควบคูกัน 
 
 ในการศึกษาครั้งนี้พบวาความสามารถของสายพันธุทดสอบในการแกความเปนหมันของ
เพศผูของสายพันธุ A" เปนปจจัยหนึ่งท่ีทําใหผลผลิตของสายพันธุพันธุ B" ไมสัมพันธกับ
สมรรถนะการผสมของสายพันธุ A" ท่ีเปนคูแฝด เชน สายพันธุ PTT-KU11-4B" ซ่ึงเปนสายพันธุ 
B" ท่ีใหผลผลิตสูงใน 10 อันดับแรก โดยใหผลผลิต 804 กิโลกรัมตอไร (ตารางผนวกท่ี 4) แตสาย
พันธุ A" ท่ีเปนคูแฝดใหลูกผสมทดสอบ PTT-KU11-05-4A"/SPR90 ซ่ึงใหผลผลิตเพียง 432 
กิโลกรัมตอไร (ตารางผนวกท่ี 2) และมีเปอรเซ็นตเมล็ดดีต่ําเพียง 40.84 เปอรเซ็นต (ตารางผนวกท่ี 
3) เห็นไดวาพันธุทดสอบสุพรรณบุร ี90 มีความสามารถในการแกความเปนหมันสายพันธุ PTT-
KU11-05-4A" เพียงรอยละ 40.84 เทานั้น นอกจากนี้ลูกผสมทดสอบ 2 คูผสมท่ีใหผลผลิตต่ําท่ีสุด
คือ PTT-KU33-10-13A"/RD7 และ PTT-KU33-03-3A"/SPR90 ซ่ึงใหผลผลิต 173 และ 118 
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กิโลกรัมตอไรตามลําดับ มีเปอรเซ็นตเมล็ดดีเพียง 6.89 และ 7.13 เปอรเซ็นต เทานั้น และเม่ือ
เปรียบเทียบระหวางลูกผสมทดสอบ 3 คูผสม ไดแก PTT-KU33-03-3A"/SPR90, PTT-KU33-03-
3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 และ PTT-KU33-03-3A"/RD7 พบวาลูกผสมทดสอบ PTT-KU33-
03-3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 ซ่ึงใหผลผลิต 545 กิโลกรัมตอไร มีเปอรเซ็นตเมล็ดดี 54.06 
เปอรเซ็นต ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบ KU33-03-3A"/RD7 ซ่ึงใหผลผลิต 374 กิโลกรัมตอไร มี
เปอรเซ็นตเมล็ดดี 73.85 เปอรเซ็นต เห็นไดวาพันธุทดสอบสุพรรณบุรี 90 มีความสามารถในการแก
ความเปนหมันของเพศผูของสายพันธ KU33-03-3A" เพียงรอยละ 7.13 เทานั้น ซ่ึงต่ํากวาการใช
พันธุทดสอบอีก 2 พันธุอยางชัดเจน ผลการทดลองในสวนนี้แสดงใหเห็นวาการเลือกใชสายพันธุ
ทดสอบหลายสายพันธุจึงมีประสิทธิภาพมากกวาการใชสายพันธุทดสอบเพียงพันธุเดียว เนื่องจาก
สายพันธุทดสอบแตละสายพันธุมีความสามารถในการแกความเปนหมันของเพศผูตางกัน ซ่ึงมีผล
ตอสมรรถนะการผสมของสายพันธุ A ผลการทดลองนี้ขัดแยงกับงานวิจัยของพงษศักดิ์ (2538) และ
สุภาวิณี (2548) ท่ีแนะนําวาสายพันธุทดสอบเพียง 1 สายพันธุก็เพียงพอสําหรับการจําแนก
สมรรถนะการผสมของขาวฟาง และขาว ตามลําดับ 
 
 การคัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B จึงควรพิจารณาจากสมรรถนะการผสมของสาย
พันธุ A ท่ีไดจากการทดสอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบกับผลผลิตของสายพันธุ B คูแฝดรวมกัน
เปนอันดับแรก ซ่ึงเปนการคัดเลือกใหไดท้ังสายพันธุ A ท่ีมีสมรรถนะการผสมสูง และสายพันธุ B 
คูแฝดท่ีมีผลผลิตสูงควบคูกันไป เพ่ือนําไปผสมกลับตอไปเพ่ือสรางสายพันธุ A และสายพันธุ B คู
แฝด ท่ีมีความคงตัวทางพันธุกรรมท่ีสูงขึ้น สําหรับการใชเปนพอแมของขาวลูกผสม 
 
 สําหรับสายพันธุ A ท่ีมีสมรรถนะการผสมสูงในอันดับตนๆ แตผลผลิตของสายพันธุ B คู
แฝดไมอยูในอันดับตนดวย ก็ควรคัดเลือกไวเพ่ือใชประโยชนสําหรับการพัฒนาสายพันธุ A ตอไป 
ในทางตรงกันขามสายพันธุ B ท่ีใหผลผลิตสูงในอันดับตน แตวาผลผลิตของลูกผสมทดสอบไมได
อยูในอันดับตนดวย ก็ควรคัดเลือกไวเพ่ือใชประโยชนตอไปเชนกัน โดยอาจนําไปพัฒนาเปนสาย
พันธุแท หรือวาใชสําหรับการพัฒนาสายพันธุ A และ B ใหมอีกก็ได 
 
ผลผลิตและการคัดเลือกสายพันธุ R 
 
 จากการทดสอบผลผลิตของสายพันธุ R" ช่ัวท่ี 4 ท่ีพัฒนาขึ้นใหมจํานวน 240 สายพันธุ แลว
คัดเลือกตนท่ีดี และสุมตัวอยางเพ่ือเก็บขอมูลไดจํานวน 44 สายพันธุ พบวาสายพันธุ R" ท้ัง 44 สาย
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พันธุใหผลผลิตอยูระหวาง 190 ถึง 802 กิโลกรัมตอไร (ตารางผนวกท่ี 6) โดยสายพันธุ PTT-KU24-
16-1R" จากคูผสม IR80154B/JN43-1-5-5-1-3-1R ใหผลผลิตสูงสุด 802 กิโลกรัมตอไร และสาย
พันธุ PTT-KU12-16-5R" จากคูผสม IR79156B/CNT1 ใหผลผลิตต่ําสุด 190 กิโลกรัมตอไร ขณะท่ี
พันธุเปรียบเทียบ กข31, ปทุมธานี 1, พิษณุโลก 2, กข41, สุพรรณบุรี 2 และกข43 ใหผลผลิต 638, 
584, 508, 428, 426 และ 421 กิโลกรัมตอไรตามลําดับ โดยสายพันธุ R ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุ กข
31 ซ่ึงเปนพันธุเปรียบเทียบท่ีใหผลผลิตสูงสุด อยางมีนัยสําคัญทางสถิติ มีจํานวน 1 สายพันธุ คือ 
สายพันธุ PTT-KU24-16-1R" ซ่ึงใหผลผลิต 802 กิโลกรัมตอไร (ตารางท่ี 7)  
 
 ลักษณะทางการเกษตรของสายพันธุ R" ท้ัง 44 สายพันธุ ไดแก ความสูง การแตกกอ 
เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง อายุวันออกดอก และอายุวันเก็บเกี่ยว ไดแสดงไวในตารางผนวกท่ี 6 โดย
สายพันธุ PTT-KU24-16-5R" ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 มีความสูง 111 เซนติเมตร 
การแตกกอ 13 หนอตอกอ เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง 86 เปอรเซ็นต อายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นต 
91 วัน และอายุวันเก็บเกี่ยว 121 วัน ขณะท่ีพันธุเปรียบเทียบ กข31 มีความสูง 125 เซนติเมตร การ
แตกกอ 15 หนอตอกอ เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง 86 เปอรเซ็นต อายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นต 86 
วัน และอายุวันเก็บเกี่ยว 115 วัน (ตารางท่ี 7) 
 
 องคประกอบผลผลิตของสายพันธุ R" ท้ัง 44 สายพันธุ ไดแก จํานวนรวงตอกอ ความยาว
รวง จํานวนเมล็ดตอรวง เปอรเซ็นตเมล็ดดี น้ําหนัก 100 เมล็ด ไดแสดงไวในตารางผนวกท่ี 7 โดย
สายพันธุ PTT-KU24-16-5R" ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 มีองคประกอบผลผลิต
ดังนี้ จํานวนรวงตอกอ 12 รวงตอกอ ความยาวรวง 26 เซนติเมตร จํานวนเมล็ด 140 เมล็ดตอรวง 
เปอรเซ็นตเมล็ดดี 88.25 เปอรเซ็นต น้ําหนัก 100 เมล็ดเปน 2.41 กรัม ในขณะท่ีพันธุเปรียบเทียบ 
กข31 มีจํานวนรวง 13 รวงตอกอ ความยาวรวง 27 เซนติเมตร จํานวนเมล็ด 122 เมล็ดตอรวง 
เปอรเซ็นตเมล็ดดี 80.77 เปอรเซ็นต และน้ําหนัก 100 เมล็ดเปน 2.67 กรัม 
  
 เม่ือพิจารณาผลผลิตของสายพันธุ R" ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหม เปรียบเทียบกับสายพันธุ R ท่ีใช
เปนสายพันธุพอในการสรางคูผสม คือ พันธุสุพรรณบุรี 1, ชัยนาท 1, IR46R, สายพันธุ JN43-1-5-5-
1-3-1R และ JN29-11-1-B-12-5-5R ซ่ึงใหผลผลิต 651, 307, 519, 318 และ 319 กิโลกรัมตอไร
ตามลําดับ พบวาไมมีสายพันธุ R" ท่ีพัฒนาขึ้นใหมท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุสุพรรณบุรี 1 ท่ีมีผลผลิต
สูงสุดอยางมีนัยสําคัญทางสถิต ิ(ตารางผนวกท่ี 6) 
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ตารางที่ 7  ผลผลิตและลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ R" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด จํานวน 5 สายพันธุ    
 

ลําดับท่ี สายพันธุ R แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก 50% (วัน) เกี่ยว (วัน) 
1 PTT-KU24-16-1R" (1) 2 802 111 13 86 91 121 
2 PTT-KU15-3-3R" 6 533 109 12 80 90 120 
3 PTT-KU34-15-4R" 3 499 101 13 73 90 120 
4 PTT-KU24-4-8R" 2 493 107 14 86 91 121 
5 PTT-KU15-9-2R" 6 485 120 19 86 92 122 

สายพันธุพอ SPR1 3 651 125 15 96 85 115 
สายพันธุพอ CNT1 3 307 118 15 67 93 123 
สายพันธุพอ IR46R 2 519 105 13 84 93 123 

สายพันธุพอ JN43-1-5-5-1-3-1R 2 318 106 8 68 91 121 
สายพันธุพอ JN29-11-1-B-12-5-5R 4 319 102 10 73 85 115 

พันธุเปรียบเทียบ RD31  638 125 15 86 86 115 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1  584 110 17 87 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2  508 107 11 81 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ RD41  428 92 13 83 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2  426 108 12 79 85 116 
พันธุเปรียบเทียบ RD43  421 110 12 79 65 95 
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ตารางที่ 7   (ตอ) 
 

ลําดับท่ี สายพันธุ R แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก 50% (วัน) เกี่ยว (วัน) 

LSD 0.05(2)   72.38 4.38 2.49 6.12 1.28 1.28 
LSD 0.05(3)  177.30 10.74 6.11 14.99 3.14 3.14 
LSD 0.05(4)  191.50 11.60 6.59 16.19 3.39 3.39 
LSD 0.05(5)   146.30 8.86 5.04 12.37 2.59 2.59 
C.V. (%)   13.61 3.83 17.69 7.03 1.46 1.07 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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 ท้ังนี้ผลผลิตของลูกผสมจะขึ้นอยูกับคาเฉล่ียของพอแม และความดีเดนของลูกผสม        
(F1 = mid-parent + heterosis) ดังนั้นพอแมท่ีใหผลผลิตสูงก็มีแนวโนมท่ีจะใหลูกผสมท่ีมีผลผลิตสูง
เชนกัน (ชวนชัย, 2544; กฤษฎา, 2553) ดังนั้นในการทดลองนี้ซ่ึงไมไดมีการทดสอบสมรรถนะการ
ผสมของสายพันธุ R" ท่ีพัฒนาขึ้นใหม การคัดเลือกสายพันธุ R" จึงพิจารณาจากผลผลิตของสาย
พันธุ R" เปนหลัก ในเบ้ืองตนจึงคัดเลือกสายพันธุ R" ไดหนึ่งสายพันธุ คือสายพันธุ PTT-KU24-
16-5R" ท่ีใหผลผลิตสูงกวาสายพันธุเปรียบเทียบ กข31 และเปนสายพันธุ R" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 
 
ลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ A", B" และ R" สําหรับการผลิตเมล็ดพันธุขาวลูกผสม 
 

 ความสูงตน และอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นต เปนลักษณะทางเกษตรท่ีตองให
ความสําคัญในการคัดเลือกสายพันธุ A, B และ R สําหรับการใชเปนพอแมของขาวลูกผสม 
เนื่องจากเปน 2 ลักษณะท่ีมีความสําคัญในการผลิตเมล็ดพันธุลูกผสม โดยในลักษณะความสูงนั้น 
สายพันธุ A ท่ีพัฒนาขึ้นเพ่ือใชเปนสายพันธุแม ตองมีความสูงท่ีเอ้ือตอการผสมเกสรจากสายพันธุ R 
ท่ีใชเปนสายพันธุพอ กลาวคือควรจะมีตนท่ีเตี้ยกวาสายพันธุ R ท่ีเปนตนพอ สวนอายุวันออกดอกก็
เปนอีกลักษณะหนึ่งท่ีตองพิจารณาในการคัดเลือกสายพันธุ A, B และ R โดยควรคัดเลือกสายพันธุ
ท้ัง 3 ท่ีจะใชเปนสายพันธุพอแมของขาวลูกผสมใหมีอายุวันออกดอกพรอมๆกัน เพ่ือการผลิตเมล็ด
พันธุไดสูงสุด (Virmani, 1996) 
 

 ความสูง 
  

จากการทดลองพบวา สายพันธุ A" ท่ีไดจากการผสมกลับ 2 ครั้ง และใชเปนตนแมในการ
สรางลูกผสมทดสอบจํานวน 56 สายพันธุ มีความสูงอยูระหวาง 80 ถึง 130 เซนติเมตร เฉล่ีย 105 
เซนติเมตร สวนสายพันธุ B" ท่ีเปนคูแฝดจํานวน 56 สายพันธุ มีความสูงอยูระหวาง 79 ถึง 136 
เซนติเมตร เฉล่ีย 104 เซนติเมตร เม่ือเปรียบเทียบความสูงของตนสายพันธุ A" และสายพันธุ B" ท่ี
เปนคูแฝด ไมพบความแตกตางระหวางความสูงของท้ัง 2 สายพันธุอยางเดนชัด ในขณะท่ีสายพันธุ
ทดสอบท่ีนํามาใชในการสรางลูกผสมทดสอบ ไดแก พันธุสุพรรณบุรี 90 กข7 และสายพันธุ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 มีความสูง 133, 117 และ 126 เซนติเมตรตามลําดับ สวนสายพันธุ R" ท่ี
พัฒนาขึ้นมาใหมจํานวน 44 สายพันธุ มีความสูงอยูระหวาง 88 ถึง 133 เซนติเมตร เฉล่ีย 108 
เซนติเมตร (ตารางผนวกท่ี 4, 6 และ 8) 
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จากผลการทดลองขางตนแสดงใหเห็นวาสายพันธุ A" ใหมบางสายพันธุยังมีความสูงท่ีไม
เหมาะสมกับการใชเปนสายพันธุแมในการผลิตเมล็ดลูกผสม เนื่องจากตนมีความสูงมากเกินไป เม่ือ
เปรียบเทียบกับสายพันธุ R ท้ังท่ีใชเปนสายพันธุทดสอบ และสายพันธุ R ใหมท่ีพัฒนาขึ้น รวมท้ัง
สายพันธุ B ท่ีเปนคูแฝด ดังนั้นการคัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B เพ่ือนําไปผสมกลับในช่ัว
ตอๆไปเพ่ือสรางสายพันธุคูแฝด ควรคัดเลือกสายพันธุ A ท่ีมีตนเตี้ย และเลือกสายพันธุ B คูแฝดท่ีมี
ความสูงใกลเคียงกัน หรือวาสูงกวาเล็กนอย เพ่ือใหการผสมกลับในช่ัวตอๆไป และการผลิตเมล็ด
สายพันธุ A ในอนาคต ทําไดสะดวก ในทางตรงกันขามในการคัดเลือกสายพันธุ R ก็ควรคดัเลือก
สายพันธุ R ท่ีมีความสูงมากกวาสายพันธุ A เพ่ือการใชเปนสายพันธุพอของขาวลูกผสมในอนาคต
ไดอยางมีประสิทธิภาพ 
 
 อายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นต 
 
 จากการทดลองพบวา สายพันธุ A" ท่ีไดจากการผสมกลับ 2 ครั้ง และใชเปนตนแมในการ
สรางลูกผสมทดสอบจํานวน 56 สายพันธุ มีอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตอยูระหวาง 74 ถึง 100 
วัน เฉล่ีย 89 วัน สวนสายพันธุ B" ท่ีเปนคูแฝดจํานวน 56 สายพันธุ มีอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นต
อยูระหวาง 73 ถึง 100 วัน เฉล่ีย 88 วัน เม่ือเปรียบเทียบอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตของตนสาย
พันธุ A" และสายพันธุ B" ท่ีเปนคูแฝด พบวาสายพันธุ A" และ B" ท่ีเปนคูแฝดมีวันออกดอกท่ี
ใกลเคียงกัน ขณะท่ีสายพันธุทดสอบท่ีนํามาใชในการสรางลูกผสมทดสอบ คือ พันธุสุพรรณบุรี 90 
กข7 และสายพันธุ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 มีอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตเปน 95, 97 และ 87 
วันตามลําดับ สวนสายพันธุ R" ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหมจํานวน 44 สายพันธุ มีอายุวันออกดอก 50 
เปอรเซ็นตอยูระหวาง 72 ถึง 93 เซนติเมตร เฉล่ีย 87 วัน (ตารางผนวกท่ี 4, 6 และ 8) 
 
 จากผลการทดลองขางตนแสดงใหเห็นวาสายพันธุ A" ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหมสวนมากมีอายุวัน
ออกดอกใกลเคียงกับสายพันธุทดสอบ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 และสายพันธุ R" ท่ีพัฒนาขึ้น
มาใหม ซ่ึงเปนลักษณะท่ีดีท่ีเอ้ือตอการผลิตเมล็ดพันธุขาวลูกผสม อยางไรก็ตามเม่ือเปรียบเทียบกับ
พันธุทดสอบอีก 2 พันธุ คือพันธุสุพรรณบุรี 90 และกข 7 พบวาสายพันธุ A" ใหมสวนมากมีอายุวัน
ออกดอกท่ีไมตรงกับพันธุทดสอบ 2 พันธุนี้ ดังนั้นการคัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B คูแฝด
ในการผสมกลับในช่ัวตอไป นอกจากตองคัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B ท่ีมีอายุวันออกดอก
ตรงกันแลว ยังควรคัดเลือกสายพันธุ A และสายพันธุ B ใหมีวันออกดอกท่ีหลากหลายมากขึ้น เพ่ือ
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เพ่ิมความยืดหยุนในการหาคูผสมสําหรับการผลิตเมล็ดพันธุขาวลูกผสมในอนาคตอีกดวย ในการ
คัดเลือกสายพันธุ R ก็เชนเดียวกัน ควรคัดเลือกสายพันธุ R ใหมีวันออกดอกท่ีหลากหลายมากขึ้น 
 

 สําหรับลักษณะทางการเกษตร และองคประกอบผลผลิตของสายพันธุ A" บางลักษณะ 
ไดแก ความสูง การแตกกอ จํานวนรวงตอกอ ความยาวรวง และอายุวันออกดอก 50 เปอรเซ็นต ได
แสดงไวในตารางผนวกท่ี 8 
 
คุณภาพเมล็ดทางกายภาพ 
 
 คุณภาพเมล็ดทางกายภาพของลูกผสมทดสอบ ไดแก ขนาดเมล็ด รูปรางเมล็ด และลักษณะ
ทองไข ไดแสดงไวในตารางท่ี 8 โดยลูกผสมทดสอบ ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรก มีขนาดหรือ
ความยาวเมล็ดอยูระหวาง 6.75 ถึง 7.62 เซนติเมตร อัตราสวนความยาว/ความกวาง อยูระหวาง 3.38 
ถึง 3.96 และคาทองไขอยูระหวาง 0.44 ถึง 1.10 ดังนั้นลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับ
แรกมีขนาดเมล็ดอยูในเกณฑยาวถึงยาวมาก และมีรูปรางเมล็ดเรียว และมีคาทองไขนอย 
(สถาบันวิจัยขาว, 2531; International Network for Genetic Evaluation of Rice, 1996) 
 
 คุณภาพเมล็ดทางกายภาพของสายพันธุ B" ใหม ไดแก ขนาดเมล็ด รูปรางเมล็ด และ
ลักษณะทองไข ไดแสดงไวในตารางท่ี 8 โดยสายพันธุ B" 10 สายพันธุท่ีใหผลผลิตสูงสุด มีขนาด
เมล็ดอยูระหวาง 6.37 ถึง 7.55 เซนติเมตร มีอัตราสวนความยาว/ความกวาง อยูระหวาง 3.39 ถึง 4.16 
และมีคาทองไขอยูระหวาง 0.10 ถึง 1.02 ดังนั้นสายพันธุ B" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรกมี
ขนาดเมล็ดอยูในเกณฑยาวถึงยาวมาก และมีรูปรางเมล็ดเรียว และมีคาทองไขนอย (สถาบันวิจัยขาว
, 2531; International Network for Genetic Evaluation of Rice, 1996) 
 
 คุณภาพเมล็ดทางกายภาพของสายพันธุ R" ใหม ไดแก ขนาดเมล็ด รูปรางเมล็ด และ
ลักษณะทองไข ไดแสดงไวในตารางท่ี 9 โดยสายพันธุ R" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรก มีขนาด
เมล็ดอยูระหวาง 6.25 ถึง 7.44 เซนติเมตร มีอัตราสวนความยาว/ความกวาง อยูระหวาง 3.03 ถึง 3.81 
และมีคาทองไขอยูระหวาง 0.24 ถึง 1.42 ดังนั้นสายพันธุ R" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรกมี
ขนาดเมล็ดอยูในเกณฑยาว และมีรูปรางเมล็ดเรียว และมีคาทองไขนอยถึงปานกลาง (สถาบันวิจัย
ขาว, 2531; International Network for Genetic Evaluation of Rice, 1996) 
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ตารางที่ 8  คุณภาพเมล็ดทางกายภาพของลูกผสมทดสอบ และสายพันธุ B" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10
     อันดับแรก 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ/สายพันธุ B” แปลง ความ ความ อัตราสวน คาทอง 
ท่ี  ยอย ยาวเมล็ด กวางเมล็ด เมล็ด ไข 
   (มม.) (มม.) (ยาว:กวาง)  
1 PTT-KU11-10-25A"  (1) /SPR90 2 6.85 1.89 3.62 1.02 
2 PTT-KU12-10-18A"/SPR90 4 7.28 1.89 3.86 0.58 
3 PTT-KU24-12-1A"/RD7 1 6.75 1.96 3.44 0.72 
4 PTT-KU15-05-17A"/RD7 4 7.34 1.87 3.93 1.10 
5 PTT-KU31-05-9A"/SPR90 1 6.79 1.95 3.49 0.66 
6 PTT-KU12-02-6A"/SPR90 4 7.10 2.09 3.39 0.76 

7 
PTT-KU12-06-11A"/  
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 7.33 1.85 3.96 0.66 

8 PTT-KU12-01-2A"/SPR90 1 7.62 1.99 3.83 0.86 

9 
PTT-KU23-10-15A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 7.18 1.99 3.61 0.90 

10 PTT-KU31-05-10A"/RD7 1 6.80 2.02 3.38 0.44 
1 PTT-KU15-8B" 4 6.37 1.87 3.41 0.24 
2 PTT-KU12-8B" 4 6.93 1.90 3.66 0.36 
3 PTT-KU32-1B" 4 7.34 1.80 4.08 0.52 
4 PTT-KU22-2B" 1 6.41 1.90 3.39 0.10 
5 PTT-KU11-4B" 3 6.44 1.85 3.48 1.02 
6 PTT-KU11-4B" 4 7.55 1.82 4.16 0.96 
7 PTT-KU31-10B" 1 6.57 1.86 3.54 0.82 
8 PTT-KU32-6B" 1 6.48 1.80 3.60 0.32 
9 PTT-KU31-6B" 4 6.81 1.73 3.94 0.96 

10 PTT-KU32-4B" 1 7.08 1.95 3.63 0.64 
พันธุทดสอบ SPR90   6.84 2.00 3.43 0.47 
พันธุทดสอบ RD7  6.80 1.98 3.44 0.76 

พันธุทดสอบ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1   6.94 1.93 3.59 0.60 
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ตารางที่ 8 (ตอ) 
  

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ/สายพันธุ B” แปลง ความ ความ อัตราสวน คาทอง 
ท่ี  ยอย ยาวเมล็ด กวางเมล็ด เมล็ด ไข 
      (ซม.) (ซม.) (ยาว:กวาง)   

สายพันธุพอ SPR1 2 6.71 1.94 3.46 0.80 
สายพันธุพอ CNT1 3 6.79 1.83 3.72 0.02 
สายพันธุพอ IR46R 2 5.86 1.75 3.34 0.36 

สายพันธุพอ JN43-1-5-5-1-3-1R  3 6.68 1.96 3.40 2.74 
สายพันธุพอ JN29-11-1-B-12-5-5R 3 6.28 1.80 3.49 0.46 

สายพันธุแม IR79156B 3 6.77 1.71 3.97 0.64 
สายพันธุแม IR80154B 3 6.47 1.75 3.71 1.02 
สายพันธุแม IR80156B 3 6.36 1.74 3.66 0.92 

พันธุรวมทดสอบ CP304   6.84 1.81 3.78 1.40 
พันธุรวมทดสอบ PTT06001H  7.03 1.78 3.96 1.39 
พันธุรวมทดสอบ PTT06008H   6.72 1.75 3.86 1.31 

พันธุเปรียบเทียบ RD31   7.04 1.93 3.66 0.76 
พันธุเปรียบเทียบ RD43  7.10 1.88 3.78 0.06 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1  7.20 1.78 4.06 0.21 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2  6.45 1.82 3.56 0.31 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2  7.18 1.97 3.66 0.19 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   7.48 1.79 4.19 0.18 

LSD 0.05(2)  0.28 0.11 0.22  
LSD 0.05(3)  0.55 0.21 0.45  
LSD 0.05(4)  0.57 0.22 0.46  
LSD 0.05(5)  0.45 0.17 0.37  
C.V. (%)   2.94 4.21 4.43   

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางที่ 9  คุณภาพเมล็ดทางกายภาพของสายพันธุ R" ท่ีใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรก 
 

 
 

ลําดับท่ี สายพันธุ R แปลงยอย ความยาว ความกวาง อัตราสวน คาทอง 
   เมล็ด เมล็ด เมล็ด ไข 
      (มม.) (มม.) (ยาว : กวาง)   
1 PTT-KU24-16-1R" (1) 2 7.22 2.39 3.03 0.70 
2 PTT-KU15-3-3R" 6 6.94 2.11 3.27 0.56 
3 PTT-KU34-15-4R" 3 6.91 2.00 3.46 0.68 
4 PTT-KU24-4-8R" 2 7.01 2.16 3.26 0.72 
5 PTT-KU15-9-2R" 6 6.85 2.01 3.40 1.28 
6 PTT-KU14-17-2R" 6 7.10 1.87 3.81 0.34 
7 PTT-KU35-3-2R" 4 6.38 1.73 3.69 1.42 
8 PTT-KU35-3-3R" 4 6.45 1.95 3.30 1.02 
9 PTT-KU32-3-4R" 6 7.44 2.02 3.69 0.24 
10 PTT-KU32-3-3R" 6 6.25 1.88 3.33 0.60 

สายพันธุพอ SPR1 3 6.48 1.83 3.56 0.56 
สายพันธุพอ CNT1 3 7.25 1.84 3.96 1.30 
สายพันธุพอ IR46R 2 6.21 1.73 3.57 0.34 

สายพันธุพอ JN43-1-5-5-1-3-1R  2 6.72 2.06 3.26 1.44 
สายพันธุพอ JN29-11-1-B-12-5-5R 4 6.21 1.88 3.31 0.24 

สายพันธุแม IR79156B 1 7.13 1.54 4.60 1.82 
สายพันธุแม IR80154B 1 6.24 1.73 3.62 2.06 
สายพันธุแม IR80156B 4 6.30 1.86 3.39 1.32 
พันธุเปรียบเทียบ RD31  6.77 1.90 3.56 0.47 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1  7.18 1.84 3.91 0.66 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2  7.25 2.02 3.61 0.31 
พันธุเปรียบเทียบ RD41  7.36 1.82 4.07 0.38 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2  6.36 1.84 3.46 0.36 
พันธุเปรียบเทียบ RD43  7.07 1.81 3.92 0.00 

LSD 0.05(2)   0.21 0.12 0.32   
LSD 0.05(3)  0.66 0.31 0.79  
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ตารางที่ 9   (ตอ) 
 
ลําดับ

ท่ี 
สายพันธุ R แปลงยอย ความยาว 

เมล็ด 

(มม.) 

ความกวาง 

เมล็ด 

(มม.) 

อัตราสวน 

เมล็ด 

(ยาว : กวาง) 

คาทอง 

ไข 

LSD 0.05(4)  0.72 0.33 0.85  

LSD 0.05(5)  0.55 0.25 0.65  

C.V. (%)  3.67 6.31 8.13  

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
  

 จากการทดลองขางตนจะเห็นไดวาท้ังลูกผสมทดสอบ สายพันธุ B" และสายพันธุ R" ท่ีเขา
ทดสอบ มีขนาดเมล็ดยาว จนถึงยาวมาก และมีรูปรางเมล็ดเรียว ซ่ึงจัดวาเปนลักษณะท่ีตองการ
สําหรับการพัฒนาสายพันธุขาวไทย เนื่องจากตามมาตรฐานสินคาขาว ป พ.ศ. 2540 ซ่ึงพิจารณา
คุณภาพขาวโดยยึดถือคุณภาพและองคประกอบทางกายภาพท่ีสามารถตรวจสอบไดดวยตาเปนหลัก 
โดยกําหนดใหขาวคุณภาพดีช้ัน 1 ตองมีอัตราสวนของเมล็ดยาว (มีขนาดยาวกวา 7 มิลิเมตร) มาก 
(งานช่ืน, 2547) 
 
 คาทองไขของท้ังลูกผสมทดสอบ สายพันธุ B" และสายพันธุ R" ท่ีเขาทดสอบ สวนมากจะ
มีคาทองไขนอย มีเพียง 1-2 สายพันธุเทานั้นท่ีมีลักษณะทองไขปานกลาง ซ่ึงคาทองไขนอยเปน
ลักษณะท่ีดี เพราะทองไขในเมล็ดขาว แมจะไมมีผลโดยตรงตอคุณภาพการหุงตมและรับประทาน 
แตก็เปนลักษณะท่ีไมตองการ เพราะเปนปจจัยสําคัญในการกําหนดคุณภาพและราคาขาวเนื่องจาก
ขาวท่ีเปนทองไขมากเม่ือนําไปสีจะมีขาวหัก ไดขาวเต็มเมล็ดนอย (กัญญา, 2547) 
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ความดีเดนของลูกผสมทดสอบ 
 

 ความดีเดนของลูกผสมทดสอบ ไดแก ความดีเดนในลักษณะผลผลิต ความสูง การแตกกอ 
เปอรเซ็นหนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว จํานวนรวงตอกอ ความยาวรวง เมล็ดตอรวง และน้ําหนัก 100 
เมล็ดได แสดงไวในตารางผนวกท่ี 9 และ 10 โดยในลักษณะผลผลิต ลูกผสมทดสอบมีคาความ
ดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐาน (standard heterosis) อยูระหวางรอยละ -82.89 ถึง 56.35 
เฉล่ียรอยละ   -17.12 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุเปรียบเทียบมาตรฐาน ท้ังนี้ PTT-KU11-10-
25A"/SPR90 เปนลูกผสมทดสอบท่ีแสดงความดีเดนเหนือพันธุมาตรฐานสูงสุด (รอยละ 56.35) 
ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม (mid-parent heterosis) 
และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวา (heterobeltiosis) ในลักษณะผลผลิต อยูระหวางรอย
ละ -79.72 ถึง 135.30 และ -84.05 ถึง 77.17 ตามลําดับ  

 
 ในลักษณะความสูง ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐานอยู

ระหวางรอยละ -30.23 ถึง 5.19 เฉล่ียรอยละ -9.46 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุเปรียบเทียบ
มาตรฐาน (ตารางผนวกท่ี 9) ท้ังนี้ PTT-KU14-13-6A"/SPR90 เปนลูกผสมทดสอบท่ีแสดงความ
ดีเดนเหนือพันธุมาตรฐานสูงสุด (รอยละ 5.19) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของ
ลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวาในลักษณะความสูงอยู
ระหวางรอยละ -53.43 ถึง 19.16 และ -69.67 ถึง 16.97 ตามลําดับ  

 
 ในลักษณะการแตกกอ ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐานอยู

ระหวางรอยละ -42.28 ถึง 17.92 เฉล่ียรอยละ -13.83 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุเปรียบเทียบ
มาตรฐาน ท้ังนี้ PTT-KU21-17-10A"/SPR90 เปนลูกผสมทดสอบท่ีแสดงความดีเดนเหนือพันธุ
มาตรฐานสูงสุด (รอยละ 17.92) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของลูกผสมเหนอื
คาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวาในลักษณะความการแตกกออยู
ระหวางรอยละ -51.12 ถึง 50.64 และ -53.28 ถึง 40.20 ตามลําดับ 

 
 ในลักษณะเปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุ

มาตรฐานอยูระหวางรอยละ -21.22 ถึง 15.97 เฉล่ียรอยละ -2.76 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุ
เปรียบเทียบมาตรฐาน ท้ังนี้ PTT-KU31-02-5A"/SPR90 เปนลูกผสมทดสอบท่ีแสดงความดีเดน
เหนือพันธุมาตรฐานสูงสุด (รอยละ 15.97) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของลูกผสม



 
 

 
 

62 

เหนือคาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวาในลักษณะความเปอรเซ็นต
หนอท่ีใหรวงอยูระหวางรอยละ -45.96 ถึง 26.38 และ  -64.31 ถึง 26.38 ตามลําดับ 

 
 ในลักษณะอายุวันเก็บเกี่ยว ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุ

มาตรฐาน อยูระหวางรอยละ -13.16 ถึง 13.76 เฉล่ียรอยละ -1.87 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุ
เปรียบเทียบมาตรฐาน ท้ังนี้ PTT-KU31-02-7A"/RD7 เปนลูกผสมทดสอบท่ีแสดงความดีเดนเหนือ
พันธุมาตรฐานสูงสุด (รอยละ 13.76) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของลูกผสมเหนือ
คาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวา ในลักษณะอายุวันเก็บเกี่ยวอยู
ระหวางรอยละ -14.71 ถึง 13.61 และ -17.61 ถึง 5.73 ตามลําดับ 

 
 ในลักษณะจํานวนรวงตอกอ ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุ

มาตรฐาน อยูระหวางรอยละ -44.27 ถึง 18.34  เฉล่ียรอยละ -16.10 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุ
เปรียบเทียบมาตรฐาน (ตารางผนวกท่ี 10) ท้ังนี้ PTT-KU21-17-10A"/SPR90 เปนลูกผสมทดสอบท่ี
แสดงความดีเดนเหนือพันธุมาตรฐานสูงสุด (รอยละ 18.34) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความ
ดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวาในลักษณะ
จํานวนรวงตอกออยูระหวางรอยละ -57.18 ถึง 73.60 และ -70.96 ถึง 51.29 ตามลําดับ 

 
 ในลักษณะความยาวรวง ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐาน 

อยูระหวางรอยละ -15.64 ถึง 35.58  เฉล่ียรอยละ 6.09 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุเปรียบเทียบ
มาตรฐาน ท้ังนี้ PTT-KU21-17-10A"/SPR90 เปนลูกผสมทดสอบท่ีแสดงความดีเดนเหนือพันธุ
มาตรฐานสูงสุด (รอยละ 35.58) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของลูกผสมเหนือ
คาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวาในลักษณะจํานวนรวงตอกออยู
ระหวางรอยละ -14.91 ถึง 32.44 และ -22.48 ถึง 24.17 ตามลําดับ 

 
 ในลักษณะจํานวนเมล็ดตอรวง ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุ

มาตรฐานอยูระหวางรอยละ -95.02 ถึง 26.48 เฉล่ียรอยละ -27.19 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุ
เปรียบเทียบมาตรฐาน ท้ังนี้ PTT-KU15-18-8A"/RD7 เปนคูผสมท่ีแสดงความดีเดนเหนือพันธุ
มาตรฐานสูงสุด (รอยละ 26.48) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของลูกผสมเหนือ
คาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวาในลักษณะจํานวนเมล็ดตอรวงอยู
ระหวางรอยละ -94.31 ถึง 44.90 และ -95.39 ถึง 34.24 ตามลําดับ 
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 ในลักษณะน้ําหนัก 100 เมล็ด ลูกผสมทดสอบมีคาความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุ
มาตรฐานอยูระหวางรอยละ -32.26 ถึง 17.93  เฉล่ียรอยละ -5.89 โดยใชพันธุ กข31 เปนพันธุ
เปรียบเทียบมาตรฐาน ท้ังนี้ PTT-KU12-06-11A"/RD7 เปนลูกผสมทดสอบท่ีแสดงความดีเดน
เหนือพันธุมาตรฐานสูงสุด (รอยละ 17.93) ในขณะท่ีลูกผสมทดสอบแสดงความดีเดนของลูกผสม
เหนือคาเฉล่ียพอแม และความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวาในลักษณะน้ําหนัก 100 เมล็ด 
อยูระหวางรอยละ -21.32 ถึง 78.98 และ -32.98 ถึง 51.52 ตามลําดับ 

 
จากผลการทดลองแสดงใหเห็นวาความดีเดนของลูกผสมทดสอบสามารถแสดงออกไดท้ัง

ในทางบวก (positive heterosis) และทางลบ (negative heterosis) โดยลักษณะท่ีมีความดีเดนในทาง
ลบอาจเปนลักษณะท่ีตองการก็ได เชน ลักษณะความสูง อยางไรก็ตามลูกผสมอาจไมไดแสดงความ
ดีเดนในลักษณะท่ีตองการเสมอไป เชน ในลูกผสมทดสอบ PTT-KU33-03-3A"/SPR90  ท่ีมีความ
ดีเดนในทางลบเกือบทุกลักษณะ โดยเฉพาะอยางยิ่งในลักษณะผลผลิตมีคาความดีเดนเหนือพอแมท่ี
ดีกวา ต่ําถึงรอยละ -82.89 ผลการทดลองนี้สอดคลองกับงานทดลองของ Faiz et al. (2006) ท่ีศึกษา
การแสดงความดีเดนของขาวลูกผสม และรายงานถึงความดีเดนในทางลบของลูกผสม  

 
 สําหรับ PTT-KU11-10-25A"/SPR90 ซ่ึงเปนลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงสุดนั้น 

นอกจากแสดงความดีเดนของลูกผสมในลักษณะผลผลิตแลว ยังพบความดีเดนของลูกผสมใน
ลักษณะองคประกอบผลผลิต เชน จํานวนเมล็ดตอรวง และน้ําหนัก 100 เมล็ด รวมถึงลักษณะความ
ยาวรวงอีกดวย ซ่ึงสอดคลองกับงานวิจัยของ Patnaik et al. (1990) และ Joshi (2000) ท่ีรายงานวา
ผลผลิตท่ีสูงขึ้นของขาวลูกผสม และความดีเดนในลักษณะผลผลิตนั้นเปนผลมาจากความดีเดนใน
ลักษณะองคประกอบผลผลิต  

 
 ลูกผสมทดสอบท้ัง 96 คูผสม แสดงความดีเดนของลูกผสมเฉล่ียท้ังในทางบวกและทางลบ

ในหลายลักษณะซ่ึงเปนท่ีตองการในการปรับปรุงพันธุขาวลูกผสม เชน ความดีเดนของลูกผสมใน
ทางบวกในลักษณะการแตกกอ เปอรเซ็นตหนอท่ีใหรวง จํานวนรวงตอกอ ความยาวรวง และ
น้ําหนัก 100 เมล็ด โดยแสดงความดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแมเฉล่ียรอยละ 2.80, 0.97, 
3.81, 5.42 และ 7.11 ตามลําดับ และแสดงความดีเดนเหนือคาเฉล่ียพอแมในทางลบในลักษณะความ
สูง และอายุวันเก็บเกี่ยวรอยละ -2.18 และ -3.90 ตามลําดับ 
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สรุปและขอเสนอแนะ 
 

สรุป 
  

 จากผลการทดลองสามารถสรุปได ดังนี ้
 
 1. ลูกผสมทดสอบท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 อยางมีนัยสําคัญทางสถิติมี 5 

คูผสม ไดแก PTT-KU11-10-25A"/SPR90, PTT-KU12-10-18A"/SPR90, PTT-KU24-12-
1A"/RD7, PTT-KU15-05-17A"/RD7 และ PTT-KU31-05-9A"/SPR90 ซ่ึงใหผลผลิตอยูระหวาง 
943 ถึง 1079 กิโลกรัมตอไร ในขณะท่ีพันธุ กข31 ใหผลผลิต 690 กิโลกรัมตอไร สวนสายพันธุ B" 
ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหม ไมมีสายพันธุใดท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 อยางมีนัยสําคัญทาง
สถิติ โดยสายพันธุ PTT-KU15-8B" เปนสายพันธุท่ีใหผลผลิตสูงสุดท่ี 844 กิโลกรัมตอไร 

 
 2. การคัดเลือกสายพันธุ A" และสายพันธุ B" ควรพิจารณาจากสมรรถนะการผสมของสาย

พันธุ A" และผลผลิตของสายพันธุ B" รวมกัน เพราะถูกตองและแมนยํากวาการคัดเลือกจากผลผลิต
ของลูกผสมทดสอบ หรือผลผลิตของสายพันธุ B" อยางใดอยางหนึ่ง ทําใหสามารถคัดเลือกสาย
พันธุ A" และสายพันธุ B" คูแฝดได 2 สายพันธุ ไดแก สายพันธุ PTT-KU12-10-18A"/PTT-KU12-
18B"และสายพันธุ PTT-KU31-05-10A"/PTT-KU31-10B"   

  
 3. จากการทดสอบผลผลิตสายพันธุ R" ท่ีพัฒนาขึ้นมาใหม พบวามีสายพันธุ R" ใหม 1 สาย

พันธุ คือสายพันธุ PTT-KU24-16-1R" ท่ีใหผลผลิตสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ กข31 อยางมีนัยสําคัญ
ทางสถิติ โดยใหผลผลิต 802 กิโลกรัมตอไร ในขณะท่ีพันธุเปรียบเทียบ กข31 ซ่ึงใหผลผลิตสูงสุด
ใหผลผลิต 638 กิโลกรัมตอไร เนื่องจากยังไมมีการทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุ R" 
ดังนั้นในการคัดเลือกสายพันธุ R" ในเบ้ืองตนจะพิจารณาจากผลผลิตของสายพันธุ R" เพียงอยาง
เดียว ทําใหสามารถคัดเลือกสายพันธุ R ได 1 สายพันธุ คือ สายพันธุ PTT-KU24-16-1R" 

  
 4. วิธีการพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสม จากคูผสมระหวางสายพันธุ B กับสายพันธุ 

R โดยการผสมกลับและการทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ สามารถใชในการพัฒนาสาย
พันธุ A สายพันธุ B และสายพันธุ R ไปไดพรอมๆกัน 
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ขอเสนอแนะ 
  

 1. เนื่องจากในการทดลองนี้พบวาความสามารถในการแกความเปนหมันของเพศผูของสาย
พันธุทดสอบ เปนปจจัยหนึ่งท่ีทําใหผลผลิตของสายพันธุ B" ไมสัมพันธกับสมรรถนะการผสมของ
สายพันธุ A" ท่ีเปนคูแฝด (near isogenic line) กัน ดังนั้นในการศึกษาสมรรถนะการผสมของสาย
พันธุเพศผูเปนหมันของขาว การใชสายพันธุทดสอบหลายสายพันธุนาจะมีประสิทธิภาพมากกวา
การใชสายพันธุทดสอบเพียงสายพันธุเดียว 

 
 2. ในการพัฒนาสายพันธุ A สายพันธุ B และสายพันธุ R ตองใหความสําคัญกับการ

คัดเลือกสายพันธุ A สายพันธุ B และสายพันธุ R ท่ีมีความสูง และวันออกดอกใหเหมาะสมตอการ
ผลิตเมล็ดลูกผสม เพราะลักษณะท้ังสองดังกลาวเปนลักษณะท่ีมีความสําคัญตอการผลิตเมล็ด
ลูกผสม 

 
 3. วิธีการพัฒนาสายพันธุพอแมของขาวลูกผสม โดยการผสมกลับและการทดสอบ

สมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ เปนวิธีท่ีชวยประหยัดเวลา และคาใชจายไดมากกวาขั้นตอนการ
ปรับปรุงพันธุตามวิธีปกติ เพราะเปนวิธีท่ีสามารถใชพัฒนาสายพันธุ A สายพันธุ B ท่ีเปนคูแฝด 
และสายพันธุ R ไปไดพรอมๆกัน และการทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆยังเปนการลด
จํานวนสายพันธุท่ีไมตองการไปตั้งแตช่ัวแรกๆอีกดวย 
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เอกสารและสิ่งอางอิง 
 

กฤษฎา สัมพันธารักษ.  2530.  ลูกผสมขาวฟาง.  โครงการปรับปรุงพันธุขาวฟาง.   
มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร, กรุงเทพฯ. 

 
              .  2551.  ปรับปรุงพันธุพืช: พ้ืนฐาน วิธีการ และแนวคิด.  เรียบเรียงครั้งท่ี 2.  สํานักพิมพ

มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร, กรุงเทพฯ.  
 
กัญญา เช้ือพันธุ.  2547.  คุณภาพขาวทางกายภาพ, น.  31-41.  ใน งามช่ืน คงเสร,ี ผูรวบรวม.  

คุณภาพและการตรวจสอบขาวหอมมะลิไทย.  บริษัทจิรวัฒนเอ็กเพรส จํากัด, กรุงเทพฯ. 
 
คมสัน อํานวยสิทธ์ิ.  2537.  การพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันของขาวฟางอาหารสัตว โดยวิธีการ

ผสมกลับในชั่วแรกๆ.  วิทยานิพนธปริญญาเอก, มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร. 
 
เครือวัลย อัตตะวิริยะสุข.  2536.  คุณภาพเมล็ดขาวทางกายภาพและการแปรสภาพเมล็ด, น. 1-53.  

ใน เอกสารประกอบการบรรยายฝกอบรมหลักสูตรวิทยาการหลังการเก็บเกี่ยว ณ ศูนยวิจัย
ขาวพัทลุง.  ฝายฝกอบรมสถาบันวิจัยขาว กรมวิชาการเกษตร กระทรวงเกษตร และ
สหกรณ, กรุงเทพฯ. 

 
งามช่ืน คงเสร.ี  2547.  มาตรฐานขาว, น.75-93.  ใน งามช่ืน คงเสร,ี ผูรวบรวม.  คุณภาพและการ

ตรวจสอบขาวหอมมะลิไทย.  บริษัทจิรวัฒนเอ็กเพรส จํากัด, กรุงเทพฯ. 
 
ทนงสิน วงสีประสม.  2550.  การพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันชนิด C-cms ในขาวโพด โดยวิธี

ผสมกลับ และทดสอบสมรรถนะการผสมในชั่วแรกๆ.  วิทยานิพนธปริญญาโท, 
มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร. 

 
ธีระภัทร มาลีวงษ.  2528.  การทดสอบสมรรถนะการผสมในชั่วแรกของสายพันธุรักษาความเปน

หมันเพ่ือสรางลูกผสมของขาวฟาง.  วิทยานิพนธปริญญาโท, มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร. 
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ธํารงศิลป โพธิสูง.  2531.  การสรางสายพันธุเพศผูเปนหมันของขาวฟางโดยวิธีการผสมกลับในชั่ว
แรกๆ.  วิทยานิพนธปริญญาโท, มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร. 

 
ชวนชัย ผองใสย.  2544.  การทดสอบสมรรถนะการผสมในชั่ว S4 เพ่ือเปนดัชนีสําหรับการปรับปรุง

พันธุขาวโพดลูกผสม.  วิทยานิพนธปริญญาโท, มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร. 
 
ชูศักดิ์ จอมพุก, กฤษฏา สัมพันธารักษ, สุรพล เชาฉอง และชวนชัย ผองใสย.  2542.  รายงาน

ผลการวิจัยฉบับสมบูรณ ทุนอุดหนุนวิจัย มก. ปงบประมาณ 2542 โครงการวิจัยรหัส ศ. 1. 
10 การเปรียบเทียบตัวทดสอบเพ่ือจําแนกสมรถนะการผสมของสายพันธุอินเบรดขาวโพด.  
สถาบันวิจัยและพัฒนาแหงมหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร , กรุงเทพฯ.   

 
บังอร ธรรมสามิสรณ, สุภาวิณี แสงโชติ และสุชาติ นักปราชญ.  2548.  การพัฒนาสายพันธุเรณูเปน

หมันโดยวิธีการผสมกลับ, น.37-39.  ใน เร่ืองยอการประชุมวิชาการขาว และธัญพืชเมือง
หนาว ประจําป 2548.  สถาบันวิจัยขาว, กรุงเทพฯ. 

 
บริบูรณ สมฤทธ์ิ.  2550.  ขาวลูกผสม : งานวิจัยท่ียาวนานสําหรับทางเลือกการผลิตขาว.  ว. วิชาการ

ขาว 1(1): 72-76. 
 
              และปทมา ศิริธัญญา.  2550.  ขาวลูกผสม: สถานภาพขาวลูกผสมในนานาประเทศ.  บริษัท

สุขุมวิทมีเดีย มารเก็ตติ้ง จํากัด, กรุงเทพฯ.   
 
บุญหงส จงคิด, วัชระ ภูรีวิโรจนกุล และบุรินทร สุคม.  2535.  ความดีเดนของลูกผสมขาวช่ัวท่ี 1 

ในความตานทานเพล้ียกระโดดสีน้ําตาล.  ว. วิทยาศาสตรและเทคโนโลยี มธ.1(2): 87-96. 
 
พงศศักดิ์ บัวพงชน.  2537.  การพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันของขาวฟางโดยการผสมกลับ และ

ผสมกับตัวทดสอบไปพรอมกันในชั่วแรกๆ.  วิทยานิพนธปริญญาโท, 
มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร. 
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พัฒนศักดิ์ จันทรสอง, ประภา ศรีพิจิตต, วาสนา วงษใหญ, สุภาพร จันทรบัวทอง และธานี ศรีวงศ
ชัย.  2552.  การปรับปรุงสายพันธุเพศผูเปนหมันของขาวจากคูผสมระหวางสายพันธุรักษา
ความเปนหมันโดยวิธีผสมกลับและทดสอบสมรรถนะการผสมในช่ัวแรกๆ.  ว.วิทย. กษ. 
40(3)(พิเศษ): 181-184. 

 
สงกรานต จิตรากร.  2545.  สถานการณขาวลูกผสม, น.101-106.  ใน ฝายถายทอดเทคโนโลยี 

สถาบันวิจัยขาว, ผูรวบรวม.  การปรับปรุงพันธุขาว.  สถาบันวิจัยขาว กรมวิชาการเกษตร, 
กรุงเทพฯ. 

 
              , ปรีชา ขัมพานนท, ฝนทอง เสนาวงศ และรังสิต เส็งหะพันธุ.  2529.  ขาวลูกผสมใน

ประเทศไทย.  ว. วิชาการเกษตร 4(2): 149-157. 
 
สถาบันวิจัยขาว.  2531.  คูมือการเก็บขอมูลพันธุขาว.  สถาบันวิจัยขาว, กรุงเทพฯ.  
 
สุภาพร จันทรบัวทอง และสุทัศน จุลศรีไกวัล.  2548.  สมรรถนะการผสมและความดีเดนของขาว

ลูกผสม, น. 40-44.  ใน เร่ืองยอการประชุมวิชาการขาว และธัญพืชเมืองหนาว ประจําป 
2548.  สถาบันวิจัยขาว, กรุงเทพฯ. 

 
สุภาวิณี แสงโชต.ิ  2548.  การพัฒนาสายพันธุเพศผูเปนหมันของขาวโดยวิธีการผสมกลับ และ

ทดสอบสมรรถนะการผสมในชั่วแรกๆ.  วิทยานิพนธปริญญาโท, 
มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร. 

 
สํานักงานเศรษฐกิจการเกษตร.  2550.  ขาว : เนื้อที่เก็บเกี่ยว ผลผลิต และผลผลิตตอไรของประเทศ
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ตารางผนวกที่ 1  คูผสมระหวางสายพันธุ B และสายพันธุ R จํานวน 15 คูผสม 
 

ลําดับท่ี รหัสคูผสม คูผสม 
1 PTT-KU11 IR79156B/SPR1 
2 PTT-KU12 IR79156B/CNT1 
3 PTT-KU13 IR79156B/IR46R 
4 PTT-KU14 IR79156B/JN43-1-5-5-1-3-1R 
5 PTT-KU15 IR79156B/JN29-11-1-B-12-5-5R 
6 PTT-KU21 IR80154B/SPR1 
7 PTT-KU22 IR80154B/CNT1 
8 PTT-KU23 IR80154B/IR46R 
9 PTT-KU24 IR80154B/JN43-1-5-5-1-3-1R 
10 PTT-KU25 IR80154B/JN29-11-1-B-12-5-5R 
11 PTT-KU31 IR80156B/SPR1 
12 PTT-KU32 IR80156B/CNT1 
13 PTT-KU33 IR80156B/IR46R 
14 PTT-KU34 IR80156B/JN43-1-5-5-1-3-1R 
15 PTT-KU35 IR80156B/JN29-11-1-B-12-5-5R 
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ตารางผนวกที่ 2  ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรของลูกผสมทดสอบระหวางสายพันธุ A" กับสายพันธุทดสอบ จํานวน 96 คูผสม  
 
ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 

ท่ี   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก 50%(วัน) เกี่ยว (วัน) 
1 PTT-KU11-10-25A" (1)/SPR90 2 1079 132 14 82 85 115 
2 PTT-KU12-10-18A"/SPR90 4 1053 120 16 90 93 123 
3 PTT-KU24-12-1A"/RD7 1 973 121 13 85 91 121 
4 PTT-KU15-05-17A"/RD7 4 968 115 16 93 93 123 
5 PTT-KU31-05-9A"/SPR90 1 943 108 18 79 89 119 
6 PTT-KU12-02-6A"/SPR90 4 904 128 16 88 92 122 
7 PTT-KU12-06-11A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 889 93 12 77 82 112 
8 PTT-KU12-01-2A"/SPR90 1 871 112 15 85 91 121 
9 PTT-KU23-10-15A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 865 110 15 87 84 114 

10 PTT-KU31-05-10A"/RD7 1 863 116 17 85 89 119 
11 PTT-KU13-17-14A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 862 111 18 88 84 114 
12 PTT-KU32-06-4A"/SPR90 1 853 107 14 87 84 114 
13 PTT-KU33-11-14A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 847 99 14 84 78 108 
14 PTT-KU14-04-6A"/RD7 4 839 112 15 80 88 118 
15 PTT-KU32-01-6A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 829 104 14 80 75 105 
16 PTT-KU15-05-17A"/SPR90 1 816 118 14 89 86 116 
17 PTT-KU31-05-9A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 799 117 16 89 85 115 
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ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
ท่ี   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก50%(วัน) เกี่ยว (วัน) 
18 PTT-KU22-08-7A"/RD7 3 766 114 16 83 95 125 
19 PTT-KU35-11-1A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 762 124 20 88 75 105 
20 PTT-KU22-04-2A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 729 85 12 71 74 104 
21 PTT-KU33-10-12A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 720 112 16 80 76 106 
22 PTT-KU15-24-17A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 717 120 12 89 82 112 
23 PTT-KU33-01-2A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 709 114 13 97 78 108 
24 PTT-KU25-12-7A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 707 106 16 83 83 113 
25 PTT-KU12-03-3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 705 108 16 81 83 113 
26 PTT-KU15-18-8A"/RD7 4 704 119 14 87 101 131 
27 PTT-KU12-10-18A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 693 120 12 97 75 105 
28 PTT-KU12-06-11A"/RD7 3 680 128 15 87 95 125 
29 PTT-KU22-07-6A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 669 105 15 77 73 103 
30 PTT-KU11-05-4A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 667 117 19 85 81 111 
31 PTT-KU32-01-6A"/RD7 1 660 113 13 87 94 124 
32 PTT-KU23-07-13A"/RD7 2 659 118 13 86 90 120 
33 PTT-KU13-19-14A"/RD7 3 653 127 13 84 90 120 
34 PTT-KU31-01-6A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 651 101 18 85 75 105 
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ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
ท่ี   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก 50% (วัน) เกี่ยว (วัน) 
35 PTT-KU14-01-3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 647 111 16 82 81 111 
36 PTT-KU23-07-13A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 636 97 14 86 76 106 
37 PTT-KU33-10-13A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 630 119 15 82 81 111 
38 PTT-KU35-02-11A"/RD7 4 629 114 14 80 91 121 
39 PTT-KU22-08-7A"/SPR90 3 629 110 11 98 87 117 
40 PTT-KU14-13-14A"/SPR90 2 628 131 16 82 90 120 
41 PTT-KU23-01-1A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 625 115 15 82 75 105 
42 PTT-KU31-02-5A"/SPR90 2 608 111 11 100 77 107 
43 PTT-KU12-06-11A"/SPR90 1 597 118 12 70 91 121 
44 PTT-KU33-09-11A"/RD7 2 580 93 10 84 85 115 
45 PTT-KU12-01-2A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 577 113 16 82 76 106 
46 PTT-KU32-02-1A"/SPR93014-PTT   -22-1-3-1-1 4 576 90 12 85 82 112 
47 PTT-KU12-02-6A"/RD7 3 575 111 15 85 90 120 
48 PTT-KU13-16-5A"/SPR90 4 571 126 13 78 93 123 
49 PTT-KU31-02-5A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 569 101 15 74 73 103 
50 PTT-KU23-06-14A"/RD7 4 559 108 15 90 91 121 
51 PTT-KU33-11-15A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 553 108 14 79 77 107 
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ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
ท่ี   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก 50%(วัน) เกี่ยว (วัน) 
52 PTT-KU33-03-3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 545 96 18 83 77 107 
53 PTT-KU33-09-11A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 540 101 18 85 75 105 
54 PTT-KU33-08-10A"/SPR90 3 533 118 14 77 90 120 
55 PTT-KU21-02-7A"/RD7 3 532 120 17 91 95 125 
56 PTT-KU15-12-7A"/RD7 3 529 105 16 88 87 117 
57 PTT-KU35-11-1A"/SPR90 3 525 116 11 77 87 117 
58 PTT-KU33-03-4A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 515 91 16 83 76 106 
59 PTT-KU23-10-15A"/RD7 3 498 122 14 79 90 120 
60 PTT-KU32-01-6A"/SPR90 3 495 111 13 84 85 115 
61 PTT-KU33-09-11A"/SPR90 1 489 121 16 85 89 119 
62 PTT-KU13-19-14A"/SPR90 1 472 114 15 84 87 117 
63 PTT-KU14-13-6A"/SPR90 4 471 132 13 81 88 118 
64 PTT-KU24-11-7A"/RD7 4 468 113 13 88 88 118 
65 PTT-KU12-03-3A"SPR90 1 463 110 14 88 96 126 
66 PTT-KU33-11-14A"/SPR90 1 459 101 10 82 82 112 
67 PTT-KU33-02-1A"/SPR90 4 455 110 14 80 91 121 
68 PTT-KU12-03-3A"/RD7 2 450 118 17 88 97 127 
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ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
ท่ี   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก 50%(วัน) เกี่ยว (วัน) 
69 PTT-KU14-01-3A"/RD7 3 439 123 15 84 90 120 
70 PTT-KU33-10-12A"/SPR90 4 436 108 14 82 91 121 
71 PTT-KU11-05-4A"/SPR90 4 432 116 15 89 86 116 
72 PTT-KU35-11-1A"/RD7 4 431 115 13 87 91 121 
73 PTT-KU31-01-6A"/RD7 4 414 106 12 81 84 114 
74 PTT-KU23-07-13A"/SPR90 3 412 104 14 81 83 113 
75 PTT-KU15-05-16A"/RD7 2 408 116 14 86 95 125 
76 PTT-KU22-02-1A"/RD7 1 400 106 13 82 94 124 
77 PTT-KU33-03-4A"/SPR90 1 399 122 18 84 94 124 
78 PTT-KU33-03-3A"/RD7 1 374 98 12 88 89 119 
79 PTT-KU31-02-5A"/RD7 2 370 112 17 87 77 107 
80 PTT-KU25-17-10A"/RD7 2 364 105 17 84 98 128 
81 PTT-KU24-12-8A"/SPR90 3 356 106 17 81 92 122 
82 PTT-KU21-17-10A"/SPR90 4 355 125 20 87 96 126 
83 PTT-KU33-08-9A"/RD7 1 353 96 11 79 84 114 
84 PTT-KU31-05-9A"/RD7 1 352 110 11 80 91 121 
85 PTT-KU33-08-9A"/SPR90 3 336 114 15 81 90 120 
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ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลงยอย ผลผลิต ความสูง การแตกกอ %หนอท่ีให อายุวันออก อายุวันเก็บ 
ท่ี   (กก./ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) รวงตอกอ ดอก 50%(วัน) เกี่ยว (วัน) 
86 PTT-KU33-11-14A"/RD7 1 308 121 13 85 89 119 
87 PTT-KU31-02-7A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 299 96 12 80 75 105 
88 PTT-KU33-01-2A"/RD7 1 296 116 16 70 89 119 
89 PTT-KU31-02-7A"/RD7 1 257 92 10 85 105 135 
90 PTT-KU22-04-2A"/SPR90 2 255 122 15 83 85 115 
91 PTT-KU22-07-6A"/RD7 3 242 104 15 68 83 113 
92 PTT-KU25-12-7A"/SPR90 3 222 87 15 81 97 127 
93 PTT-KU24-11-6A"/RD7 2 190 102 16 86 83 113 
94 PTT-KU33-01-2A"/SPR90 3 184 99 15 82 90 120 
95 PTT-KU33-10-13A"/RD7 1 173 117 13 82 94 124 
96 PTT-KU33-03-3A"/SPR90 1 118 92 10 81 86 116 

พันธุทดสอบ SPR90 1 741 130 20 88 94 124 
พันธุทดสอบ SPR90 2 746 137 23 90 95 125 
พันธุทดสอบ SPR90 3 856 133 18 82 95 125 
พันธุทดสอบ SPR90 4 903 133 16 89 95 126 
พันธุทดสอบ RD7 1 553 124 14 84 97 128 
พันธุทดสอบ RD7 2 491 126 12 79 98 128 
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ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง ผลผลิต ความ การแตกกอ %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 
ท่ี  ยอย (กก./ไร) สูง (หนอ/กอ) ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
    (ซม.)  ตอกอ  50%(วัน) (วัน) 

พันธุทดสอบ RD7 3 395 104 11 80 98 128 
พันธุทดสอบ RD7 4 514 115 12 83 98 129 

พันธุทดสอบ SPR93014-PTT-22-  1-3-1-1 1 801 129 14 86 85 115 
พันธุทดสอบ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 847 128 14 84 89 119 
พันธุทดสอบ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 728 126 15 91 86 116 
พันธุทดสอบ SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 915 121 17 76 87 117 

สายพันธุแม IR79156B 3 470 108 14 86 86 116 
สายพันธุแม IR80154B 3 357 109 21 84 85 115 
สายพันธุแม IR80156B 3 417 90 13 68 81 111 

สายพันธุพอ SPR1 2 678 134 17 88 91 121 
สายพันธุพอ CNT1 3 598 122 14 85 98 128 
สายพันธุพอ IR46R 2 399 102 12 81 95 125 

สายพันธุพอ JN43-1-5-5-1-3-1R 3 294 119 13 83 92 122 
สายพันธุพอ JN29-11-1-B-12-5-5R 3 212 101 9 77 92 122 

พันธุรวมทดสอบ PTT06001H  578 123 13 81 91 121 
พันธุรวมทดสอบ CP304  600 109 17 81 73 103 
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 ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง ผลผลิต ความ การแตกกอ %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 
ท่ี  ยอย (กก./ไร) สูง (หนอ/กอ) ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
    (ซม.)  ตอกอ  50%(วัน) (วัน) 

พันธุรวมทดสอบ PTT06001H  578 123 13 81 91 121 
พันธุเปรียบเทียบ RD31  690 125 17 86 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ RD43  652 109 14 88 72 102 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1  638 104 15 86 96 126 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2  631 110 12 78 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2  535 104 14 82 95 125 
พันธุเปรียบเทียบ RD41  441 96 14 81 94 124 

LSD 0.05(2)   146.2 146.2 10.70 3.04 7.64 2.79 
LSD 0.05(3)  292.4 292.4 21.41 6.07 15.28 5.57 
LSD 0.05(4)  308.2  308.2 22.57 6.40 16.11 5.88 
LSD 0.05(5)   243.6 17.84 5.06 12.74 4.65 2.79 
C.V. (%)   17.46 7.25 15.85 6.89 2.39 5.57 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางผนวกที่ 2 (ตอ) 
 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางผนวกที่ 3  องคประกอบผลผลิตของลูกผสมทดสอบระหวางสายพันธุ A" กับสายพันธุ
ทดสอบ จํานวน 96 คูผสม  

 
ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง จํานวน ความ จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 

ท่ี  ยอย รวงตอ ยาวรวง เมล็ด ดีตอ 100 เมล็ด 
   กอ (ซม.) ตอรวง รวง (กรัม) 

1 PTT-KU11-10-25A" (1)/SPR90 2 12 29 155 82.72 2.61 
2 PTT-KU12-10-18A"/SPR90 4 14 29 129 64.95 2.51 
3 PTT-KU24-12-1A"/RD7 1 11 26 121 83.84 2.71 
4 PTT-KU15-05-17A"/RD7 4 15 27 160 84.13 1.89 
5 PTT-KU31-05-9A"/SPR90 1 14 30 171 65.69 2.41 
6 PTT-KU12-02-6A"/SPR90 4 14 30 179 68.64 2.86 

7 
PTT-KU12-06-11A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 10 30 151 84.50 2.54 

8 PTT-KU12-01-2A"/SPR90 1 13 30 97 43.18 2.46 

9 
PTT-KU23-10-15A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 13 31 148 70.51 2.67 

10 PTT-KU31-05-10A"/RD7 1 15 80 136 80.00 2.73 

11 
PTT-KU13-17-14A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 15 31 101 73.88 2.58 

12 PTT-KU32-06-4A"/SPR90 1 12 26 130 74.74 2.21 

13 
PTT-KU33-11-14A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 12 27 133 81.80 2.55 

14 PTT-KU14-04-6A"/RD7 4 12 29 152 72.20 2.05 

15 
PTT-KU32-01-6A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 11 28 123 78.84 2.22 

16 PTT-KU15-05-17A"/SPR90 1 12 31 178 58.20 2.57 

17 
PTT-KU31-05-9A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 14 30 150 62.92 2.73 

18 PTT-KU22-08-7A"/RD7 3 13 30 124 66.14 2.77 

19 
PTT-KU35-11-1A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 17 30 158 68.61 2.54 

20 
PTT-KU22-04-2A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 8 27 79 60.46 2.84 
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ตารางผนวกที่ 3 (ตอ) 
 
ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง จํานวน ความ จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 

ท่ี  ยอย รวงตอ ยาวรวง เมล็ด ดีตอ 100 เมล็ด 
   กอ (ซม.) ตอรวง รวง (กรัม) 

21 
PTT-KU33-10-12A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 13 27 121 77.02 2.63 

22 
PTT-KU15-24-17A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 10 29 110 70.45 2.38 

23 
PTT-KU33-01-2A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 12 30 122 64.14 2.61 

24 
PTT-KU25-12-7A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 13 25 137 78.40 2.20 

25 
PTT-KU12-03-3A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 13 28 112 66.68 2.49 

26 PTT-KU15-18-8A"/RD7 4 12 28 193 89.66 2.46 

27 
PTT-KU12-10-18A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 11 28 138 66.79 2.75 

28 PTT-KU12-06-11A"/RD7 3 13 30 113 70.23 3.10 

29 
PTT-KU22-07-6A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 12 27 87 62.44 2.94 

30 
PTT-KU11-05-4A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 16 28 105 73.59 2.57 

31 PTT-KU32-01-6A"/RD7 1 11 27 103 67.83 2.18 
32 PTT-KU23-07-13A"/RD7 2 11 28 140 71.34 2.32 
33 PTT-KU13-19-14A"/RD7 3 11 30 159 61.88 2.30 

34 
PTT-KU31-01-6A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 15 25 94 62.61 2.51 

35 
PTT-KU14-01-3A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 13 31 137 59.77 2.57 

36 
PTT-KU23-07-13A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 12 26 107 82.84 2.48 

37 
PTT-KU33-10-13A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 12 29 127 70.39 2.62 
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ตารางผนวกที่ 3 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง จํานวน ความ จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 
ท่ี  ยอย รวงตอ ยาวรวง เมล็ด ดีตอ 100 เมล็ด 
   กอ (ซม.) ตอรวง รวง (กรัม) 

38 PTT-KU35-02-11A"/RD7 4 12 29 91 45.95 2.39 
39 PTT-KU22-08-7A"/SPR90 3 10 29 95 53.56 2.59 
40 PTT-KU14-13-14A"/SPR90 2 13 30 141 52.75 2.45 

41 
PTT-KU23-01-1A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 12 27 117 71.88 2.56 

42 PTT-KU31-02-5A"/SPR90 2 11 29 103 53.67 2.69 
43 PTT-KU12-06-11A"/SPR90 1 9 30 145 62.77 2.70 
44 PTT-KU33-09-11A"/RD7 2 8 25 70 53.40 2.63 

45 
PTT-KU12-01-2A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 13 32 126 67.41 2.47 

46 
PTT-KU32-02-1A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 11 26 107 75.51 2.56 

47 PTT-KU12-02-6A"/RD7 3 13 26 129 61.72 1.81 
48 PTT-KU13-16-5A"/SPR90 4 10 30 151 76.26 2.60 

49 
PTT-KU31-02-5A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 11 27 76 57.86 2.48 

50 PTT-KU23-06-14A"/RD7 4 14 28 105 60.10 2.27 

51 
PTT-KU33-11-15A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 11 29 110 72.51 2.56 

52 
PTT-KU33-03-3A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 15 27 97 54.06 2.50 

53 
PTT-KU33-09-11A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 16 26 94 63.83 2.50 

54 PTT-KU33-08-10A"/SPR90 3 11 28 64 31.96 2.49 
55 PTT-KU21-02-7A"/RD7 3 16 34 119 47.91 2.58 
56 PTT-KU15-12-7A"/RD7 3 14 29 116 58.82 2.52 
57 PTT-KU35-11-1A"/SPR90 3 9 28 86 39.53 2.51 

58 
PTT-KU33-03-4A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 14 27 85 55.95 2.50 
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ตารางผนวกที่ 3 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง จํานวน ความ จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 
ท่ี  ยอย รวงตอ ยาวรวง เมล็ด ดีตอ 100 เมล็ด 
   กอ (ซม.) ตอรวง รวง (กรัม) 

59 PTT-KU23-10-15A"/RD7 3 11 29 123 65.03 2.70 
60 PTT-KU32-01-6A"/SPR90 3 11 29 140 75.31 2.50 
61 PTT-KU33-09-11A"/SPR90 1 14 27 15 8.72 1.78 
62 PTT-KU13-19-14A"/SPR90 1 12 30 106 52.10 2.08 
63 PTT-KU14-13-6A"/SPR90 4 10 31 152 56.66 2.80 
64 PTT-KU24-11-7A"/RD7 4 12 29 157 93.91 3.07 
65 PTT-KU12-03-3A"SPR90 1 13 29 75 40.56 2.23 
66 PTT-KU33-11-14A"/SPR90 1 8 26 117 63.56 1.91 
67 PTT-KU33-02-1A"/SPR90 4 12 28 153 84.85 2.17 
68 PTT-KU12-03-3A"/RD7 2 15 30 86 42.29 2.39 
69 PTT-KU14-01-3A"/RD7 3 13 29 142 68.45 2.38 
70 PTT-KU33-10-12A"/SPR90 4 11 25 61 60.49 2.66 
71 PTT-KU11-05-4A"/SPR90 4 13 28 56 40.84 2.45 
72 PTT-KU35-11-1A"/RD7 4 11 33 155 68.96 2.77 
73 PTT-KU31-01-6A"/RD7 4 10 30 139 80.34 2.60 
74 PTT-KU23-07-13A"/SPR90 3 11 29 94 51.82 2.44 
75 PTT-KU15-05-16A"/RD7 2 12 29 101 58.50 2.59 
76 PTT-KU22-02-1A"/RD7 1 11 30 75 44.44 2.75 
77 PTT-KU33-03-4A"/SPR90 1 15 30 75 39.36 2.58 
78 PTT-KU33-03-3A"/RD7 1 10 25 138 73.85 2.60 
79 PTT-KU31-02-5A"/RD7 2 15 28 98 57.05 2.59 
80 PTT-KU25-17-10A"/RD7 2 14 26 119 69.48 1.96 
81 PTT-KU24-12-8A"/SPR90 3 14 30 111 44.67 2.62 
82 PTT-KU21-17-10A"/SPR90 4 17 37 92 36.87 2.73 
83 PTT-KU33-08-9A"/RD7 1 9 24 42 37.51 2.61 
84 PTT-KU31-05-9A"/RD7 1 9 28 82 38.84 2.34 
85 PTT-KU33-08-9A"/SPR90 3 12 29 73 39.40 2.43 
86 PTT-KU33-11-14A"/RD7 1 11 27 126 79.20 2.21 
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ตารางผนวกที่ 3 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง จํานวน ความ จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 
ท่ี  ยอย รวงตอ ยาวรวง เมล็ด ดีตอ 100 เมล็ด 
   กอ (ซม.) ตอรวง รวง (กรัม) 

87 
PTT-KU31-02-7A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 9 26 36 27.66 1.97 

88 PTT-KU33-01-2A"/RD7 1 11 29 157 62.40 2.27 
89 PTT-KU31-02-7A"/RD7 1 8 23 58 49.61 2.02 
90 PTT-KU22-04-2A"/SPR90 2 13 32 70 28.76 2.63 
91 PTT-KU22-07-6A"/RD7 3 10 28 75 66.49 2.54 
92 PTT-KU25-12-7A"/SPR90 3 12 29 45 25.28 2.03 
93 PTT-KU24-11-6A"/RD7 2 14 25 109 51.38 2.43 
94 PTT-KU33-01-2A"/SPR90 3 12 28 59 30.62 2.49 
95 PTT-KU33-10-13A"/RD7 1 11 33 14 6.89 2.48 
96 PTT-KU33-03-3A"/SPR90 1 8 28 19 7.13 2.06 

พันธุทดสอบ SPR90 1 18 30 165 74.54 2.53 
พันธุทดสอบ SPR90 2 21 31 173 75.49 2.52 
พันธุทดสอบ SPR90 3 15 31 195 80.66 2.59 
พันธุทดสอบ SPR90 4 14 30 200 88.70 2.64 
พันธุทดสอบ RD7 1 12 30 117 61.28 2.53 
พันธุทดสอบ RD7 2 10 29 132 69.80 2.61 
พันธุทดสอบ RD7 3 8 28 89 58.78 2.71 
พันธุทดสอบ RD7 4 9 30 117 70.67 2.71 

พันธุทดสอบ  
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1 12 26 119 80.13 1.30 

พันธุทดสอบ  
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2 12 26 132 81.29 2.55 

พันธุทดสอบ  
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 3 13 26 115 80.00 2.43 

พันธุทดสอบ  
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 4 13 26 135 82.00 2.52 

สายพันธุแม IR79156B 3 12 28 126 67.70 1.76 
สายพันธุแม IR80154B 3 18 28 92 54.79 1.97 
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ตารางผนวกที่ 3 (ตอ) 
 

ลําดับ ลูกผสมทดสอบ แปลง จํานวน ความ จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 
ท่ี  ยอย รวงตอ ยาวรวง เมล็ด ดีตอ 100 เมล็ด 

  กอ (ซม.) ตอรวง รวง (กรัม) 
สายพันธุแม IR80156B 3 9 23 94 63.88 2.07 

สายพันธุพอ SPR1 2 15 27 121 69.60 2.72 
สายพันธุพอ CNT1 3 12 28 121 77.75 2.67 
สายพันธุพอ IR46R 2 10 24 112 66.75 2.00 

สายพันธุพอ JN43-1-5-5-1-3-1R  3 11 27 161 56.77 2.08 
สายพันธุพอ JN29-11-1-B-12-5-5R 3 7 21 117 61.83 1.80 

พันธุรวมทดสอบ PTT06008H   12 27 123 73.97 2.19 
พันธุรวมทดสอบ CP304   14 25 100 65.44 2.37 

พันธุรวมทดสอบ PTT06001H   10 29 115 56.57 2.21 
พันธุเปรียบเทียบ RD31   15 27 152 78.41 2.63 
พันธุเปรียบเทียบ RD43   12 25 91 77.00 2.82 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1   13 27 105 78.22 2.55 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2   9 29 124 59.43 2.29 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2   11 26 107 74.01 2.86 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   11 29 108 61.27 2.57 

LSD 0.05(2)   2.70 1.86 19.44 13.04 0.24 
LSD 0.05(3)  5.39 3.72 38.88 26.08 0.49 
LSD 0.05(4)  5.69 3.92 40.99 27.49 0.51 
LSD 0.05(5)   4.49 3.10 32.40 21.73 0.40 
C.V. (%)   16.95 5.09 12.47 13.99 7.20 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางผนวกที่ 4  ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ B" จํานวน 56 สายพันธุ 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง ผลผลิต ความ การแตก %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 

ท่ี  ยอย (กก. สูง กอ ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
   /ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 
1 PTT-KU15-8B" (1) 4 844 126 13 76 93 123 
2 PTT-KU12-18B" 4 834 101 19 87 96 126 
3 PTT-KU32-1B" 4 827 86 15 85 82 112 
4 PTT-KU22-2B" 1 821 97 16 86 91 121 
5 PTT-KU11-4B" 3 812 136 16 89 90 120 
6 PTT-KU11-4B" 4 804 109 14 85 94 124 
7 PTT-KU31-10B" 1 792 107 14 84 99 129 
8 PTT-KU32-6B" 1 790 112 17 82 82 112 
9 PTT-KU31-6B" 4 778 127 14 78 74 104 

10 PTT-KU32-4B" 1 721 91 14 85 82 112 
11 PTT-KU31-6B" 3 720 105 13 98 73 103 
12 PTT-KU22-6B" 3 715 121 14 85 95 125 
13 PTT-KU13-5B" 4 688 126 14 77 88 118 
14 PTT-KU22-6B" 3 669 121 14 85 95 125 
15 PTT-KU31-5B" 1 667 118 15 88 89 119 
16 PTT-KU23-13B" 4 644 88 18 86 86 116 
17 PTT-KU13-14B" 3 640 108 14 81 95 125 
18 PTT-KU22-7B" 3 637 109 12 85 85 115 
19 PTT-KU12-11B" 1 628 112 12 88 91 121 
20 PTT-KU22-2B" 2 619 103 20 94 95 125 
21 PTT-KU24-8B" 3 613 97 12 74 95 125 
22 PTT-KU24-1B" 1 601 95 14 80 85 115 
23 PTT-KU22-7B" 3 600 98 16 81 85 115 
24 PTT-KU31-7B" 3 592 108 18 82 77 107 
25 PTT-KU35-1B" 4 578 112 13 74 84 114 
26 PTT-KU33-15B" 3 572 113 16 85 88 118 
27 PTT-KU33-13B" 3 553 118 14 77 86 116 
28 PTT-KU21-7B" 3 552 114 16 84 92 122 
29 PTT-KU15-17B" 4 547 98 12 81 93 123 
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ตารางผนวกที่ 4 (ตอ) 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง ผลผลิต ความ การแตกกอ %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 

ท่ี   ยอย  (กก./ไร) สูง (หนอ/กอ) ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
         (ซม.)    ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 

30 PTT-KU31-5B" 2 538 109 12 69 93 123 
31 PTT-KU12-6B" 3 537 105 17 83 86 116 
32 PTT-KU14-3B" 3 534 110 12 83 92 122 
33 PTT-KU31-7B" 1 533 107 15 83 80 110 
34 PTT-KU13-14B" 4 528 99 15 85 96 126 
35 PTT-KU31-5B" 2 521 109 16 95 90 120 
36 PTT-KU12-2B" 1 515 104 11 58 99 129 
37 PTT-KU12-11B" 4 510 114 13 89 88 118 
38 PTT-KU14-6B" 4 508 110 15 85 96 126 
39 PTT-KU33-12B" 4 507 85 12 83 82 112 
40 PTT-KU12-3B" 2 505 99 16 85 100 130 
41 PTT-KU24-7B" 4 493 83 12 84 84 114 
42 PTT-KU11-25B" 2 485 121 14 85 98 128 
43 PTT-KU33-13B" 1 477 114 13 78 85 115 
44 PTT-KU35-11B" 4 468 106 16 81 84 114 
45 PTT-KU14-14B" 2 466 110 11 85 85 115 
46 PTT-KU25-7B" 3 466 85 17 80 95 125 
47 PTT-KU12-2B" 4 461 101 17 65 93 123 
48 PTT-KU12-6B" 2 452 118 15 84 87 117 
49 PTT-KU32-6B" 3 451 96 12 81 87 117 
50 PTT-KU12-6B" 4 449 114 15 85 84 114 
51 PTT-KU23-15B" 1 446 88 10 79 91 121 
52 PTT-KU33-12B" 4 441 77 12 83 84 114 
53 PTT-KU13-14B" 1 427 118 13 86 96 126 
54 PTT-KU33-3B" 1 424 90 22 87 84 114 
55 PTT-KU21-10B" 4 419 115 14 86 98 128 
56 PTT-KU23-13B" 3 404 84 14 75 86 116 
57 PTT-KU33-2B" 3 392 81 12 89 85 115 
58 PTT-KU33-9B" 3 392 90 11 83 92 122 
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ตารางผนวกที่ 4 (ตอ) 
 

ลําดับ สายพันธุ B" แปลง ผลผลิต ความ การแตกกอ %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 
ท่ี   ยอย  (กก./ไร) สูง (หนอ/กอ) ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
         (ซม.)    ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 

59 PTT-KU15-7B" 3 391 117 14 80 95 125 
60 PTT-KU15-16B" 2 390 104 10 76 92 122 
61 PTT-KU12-11B" 3 388 115 14 89 85 115 
62 PTT-KU23-1B" 2 381 108 12 85 88 118 
63 PTT-KU33-14B" 4 381 116 18 77 78 108 
64 PTT-KU23-15B" 3 379 108 11 80 90 120 
65 PTT-KU22-1B" 1 371 91 15 76 86 116 
66 PTT-KU23-14B" 4 370 103 14 84 91 121 
67 PTT-KU25-10B" 2 367 99 12 77 85 115 
68 PTT-KU33-3B" 2 358 79 15 82 86 116 
69 PTT-KU31-9B" 2 358 105 10 79 95 125 
70 PTT-KU24-6B" 2 350 110 11 85 91 121 
71 PTT-KU35-1B" 3 338 96 12 79 85 115 
72 PTT-KU33-10B" 3 335 102 19 77 81 111 
73 PTT-KU15-17B" 1 334 96 12 82 84 114 
74 PTT-KU35-1B" 2 333 97 12 67 77 107 
75 PTT-KU33-14B" 1 332 133 13 77 74 104 
76 PTT-KU33-2B" 4 328 81 12 83 82 112 
77 PTT-KU14-3B" 2 318 112 12 79 95 125 
78 PTT-KU33-11B" 2 317 86 11 74 95 125 
79 PTT-KU33-4B" 1 287 84 12 79 82 112 
80 PTT-KU15-17B" 4 282 100 8 79 84 114 
81 PTT-KU33-3B" 2 282 100 18 85 82 112 
82 PTT-KU33-11B" 1 278 92 11 69 91 121 
83 PTT-KU33-4B" 1 275 81 11 82 85 115 
84 PTT-KU12-18B" 2 273 116 11 85 81 111 
85 PTT-KU12-3B" 1 272 108 12 84 97 127 
86 PTT-KU23-13B" 2 262 112 13 84 87 117 
87 PTT-KU33-2B" 1 250 80 11 73 80 110 
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ตารางผนวกที่ 4 (ตอ) 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง ผลผลิต ความ การแตกกอ %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 

ท่ี   ยอย  (กก./ไร) สูง (หนอ/กอ) ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
         (ซม.)    ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 

88 PTT-KU12-3B" 2 235 110 13 80 97 127 
89 PTT-KU14-6B" 4 228 127 13 77 88 118 
90 PTT-KU33-11B" 2 221 87 17 83 95 125 
91 PTT-KU33-9B" 1 219 98 13 86 94 124 
92 PTT-KU33-14B" 1 201 133 17 63 82 112 
93 PTT-KU25-7B" 2 188 87 11 78 95 125 
94 PTT-KU33-1B" 4 185 93 12 84 91 121 
95 PTT-KU31-9B" 1 175 107 10 77 94 124 
96 PTT-KU31-9B" 1 61 102 9 79 89 119 
สายพันธุแม IR79156B 3 470 108 14 86 86 116 
สายพันธุแม IR80154B 3 357 109 21 84 85 115 
สายพันธุแม IR80156B 3 417 90 13 68 81 111 

สายพันธุพอ SPR1 2 678 134 17 88 91 121 
สายพันธุพอ CNT1 3 598 122 14 85 98 128 
สายพันธุพอ IR46R 2 399 102 12 81 95 125 

สายพันธุพอ 
 JN43-1-5-5-1-3-1R  3 294 119 13 83 92 122 

สายพันธุพอ 
 JN29-11-1-B-12-5-5R 3 212 101 9 77 92 122 
พันธุเปรียบเทียบ RD31   690 125 17 86 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ RD43   652 109 14 88 72 102 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1   638 104 15 86 96 126 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2   631 110 12 78 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2   535 104 14 82 95 125 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   441 96 14 81 94 124 

LSD 0.05(2)   146.20 10.70 3.04 7.64 2.79 2.79 
LSD 0.05(3)   292.40 21.41 6.07 15.28 5.57 5.57 
LSD 0.05(4)   308.20 22.57 6.40 16.11 5.88 5.88 
LSD 0.05(5)   243.60 17.84 5.06 12.74 4.65 4.65 
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ตารางผนวกที่ 4 (ตอ) 
 

ลําดับ สายพันธุ B" แปลง ผลผลิต ความ การแตกกอ %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 
ท่ี   ยอย  (กก./ไร) สูง (หนอ/กอ) ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
         (ซม.)    ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 

C.V. (%)   17.46 7.25 15.85 6.89 2.39 1.78 
 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางผนวกที่ 5  องคประกอบผลผลิตของสายพันธุ B" จํานวน 56 สายพันธุ 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก  

 ท่ี   ยอย รวง รวง  เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
       ตอกอ (ซม.) รวง   (กรัม) 
1 PTT-KU15-8B" (1) 4 10 27 148 60 2.25 
2 PTT-KU12-18B" 4 16 27 133 89 2.56 
3 PTT-KU32-1B" 4 13 26 108 85 2.41 
4 PTT-KU22-2B" 1 14 30 130 74 1.88 
5 PTT-KU11-4B" 3 15 30 129 70 2.45 
6 PTT-KU11-4B" 4 12 28 151 80 2.54 
7 PTT-KU31-10B" 1 12 27 117 67 2.11 
8 PTT-KU32-6B" 1 14 25 81 62 2.18 
9 PTT-KU31-6B" 4 11 24 138 84 2.50 

10 PTT-KU32-4B" 1 12 29 98 64 2.32 
11 PTT-KU31-6B" 3 13 25 115 71 2.33 
12 PTT-KU22-6B" 3 12 32 137 73 2.55 
13 PTT-KU13-5B" 4 11 26 110 83 2.23 
14 PTT-KU22-6B" 3 12 33 161 63 2.65 
15 PTT-KU31-5B" 1 13 27 92 57 2.35 
16 PTT-KU23-13B" 4 15 21 70 80 2.22 
17 PTT-KU13-14B" 3 11 30 203 79 2.22 
18 PTT-KU22-7B" 3 10 29 155 90 2.42 
19 PTT-KU12-11B" 1 11 29 153 64 2.27 
20 PTT-KU22-2B" 2 19 28 102 64 1.83 
21 PTT-KU24-8B" 3 9 29 112 72 2.30 
22 PTT-KU24-1B" 1 11 23 100 72 2.27 
23 PTT-KU22-7B" 3 13 28 98 72 2.36 
24 PTT-KU31-7B" 3 15 27 144 84 2.07 
25 PTT-KU35-1B" 4 9 25 114 52 1.71 
26 PTT-KU33-15B" 3 13 27 169 72 2.14 
27 PTT-KU33-13B" 3 11 27 134 58 2.17 
28 PTT-KU21-7B" 3 13 23 151 74 2.19 
29 PTT-KU15-17B" 4 10 25 147 87 2.07 
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ตารางผนวกที่ 5 (ตอ) 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก  

 ท่ี   ยอย รวง รวง  เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
       ตอกอ (ซม.) รวง   (กรัม) 

30 PTT-KU31-5B" 2 9 26 115 58 2.66 
31 PTT-KU12-6B" 3 14 26 134 75 1.73 
32 PTT-KU14-3B" 3 10 27 171 70 2.27 
33 PTT-KU31-7B" 1 12 25 91 72 2.24 
34 PTT-KU13-14B" 4 13 29 143 66 2.12 
35 PTT-KU31-5B" 2 15 28 145 74 2.34 
36 PTT-KU12-2B" 1 6 28 86 66 2.16 
37 PTT-KU12-11B" 4 12 30 156 65 2.31 
38 PTT-KU14-6B" 4 12 29 149 56 2.30 
39 PTT-KU33-12B" 4 10 24 136 79 1.89 
40 PTT-KU12-3B" 2 13 30 103 69 2.22 
41 PTT-KU24-7B" 4 10 24 126 80 2.15 
42 PTT-KU11-25B" 2 12 29 102 54 2.36 
43 PTT-KU33-13B" 1 10 26 109 62 2.12 
44 PTT-KU35-11B" 4 13 25 147 82 2.41 
45 PTT-KU14-14B" 2 9 26 181 60 1.84 
46 PTT-KU25-7B" 3 13 26 87 64 2.30 
47 PTT-KU12-2B" 4 11 30 153 86 2.14 
48 PTT-KU12-6B" 2 12 30 146 55 2.22 
49 PTT-KU32-6B" 3 10 30 122 64 2.33 
50 PTT-KU12-6B" 4 12 27 170 76 1.99 
51 PTT-KU23-15B" 1 8 24 138 61 2.25 
52 PTT-KU33-12B" 4 10 21 85 63 1.65 
53 PTT-KU13-14B" 1 11 28 153 65 1.98 
54 PTT-KU33-3B" 1 19 24 97 55 1.74 
55 PTT-KU21-10B" 4 12 27 92 57 2.18 
56 PTT-KU23-13B" 3 10 27 141 84 2.02 
57 PTT-KU33-2B" 3 11 24 111 66 1.72 
58 PTT-KU33-9B" 3 9 24 125 60 1.95 
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ตารางผนวกที่ 5 (ตอ) 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก  

 ท่ี   ยอย รวงตอกอ รวง (ซม.) เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
         รวง   (กรัม) 

59 PTT-KU15-7B" 3 11 26 138 71 1.87 
60 PTT-KU15-16B" 2 8 26 167 68 2.14 
61 PTT-KU12-11B" 3 12 32 159 66 2.36 
62 PTT-KU23-1B" 2 10 30 127 79 2.34 
63 PTT-KU33-14B" 4 14 27 77 47 1.81 
64 PTT-KU23-15B" 3 9 26 126 77 2.14 
65 PTT-KU22-1B" 1 11 26 76 62 2.13 
66 PTT-KU23-14B" 4 11 27 88 67 2.50 
67 PTT-KU25-10B" 2 9 24 129 79 1.78 
68 PTT-KU33-3B" 2 12 22 101 65 1.82 
69 PTT-KU31-9B" 2 8 22 109 64 2.07 
70 PTT-KU24-6B" 2 9 26 169 70 2.32 
71 PTT-KU35-1B" 3 9 24 102 39 1.93 
72 PTT-KU33-10B" 3 15 24 99 58 1.92 
73 PTT-KU15-17B" 1 10 26 145 74 1.89 
74 PTT-KU35-1B" 2 8 27 157 61 2.10 
75 PTT-KU33-14B" 1 10 27 70 39 1.90 
76 PTT-KU33-2B" 4 10 24 110 62 1.71 
77 PTT-KU14-3B" 2 10 27 191 69 2.27 
78 PTT-KU33-11B" 2 8 26 135 61 1.96 
79 PTT-KU33-4B" 1 10 23 106 71 1.90 
80 PTT-KU15-17B" 4 7 26 89 55 1.90 
81 PTT-KU33-3B" 2 16 26 105 48 1.91 
82 PTT-KU33-11B" 1 8 22 102 63 2.01 
83 PTT-KU33-4B" 1 9 24 90 58 1.94 
84 PTT-KU12-18B" 2 9 32 84 51 2.19 
85 PTT-KU12-3B" 1 10 27 87 61 2.34 
86 PTT-KU23-13B" 2 11 23 105 71 2.13 
87 PTT-KU33-2B" 1 8 24 112 65 1.86 
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ตารางผนวกที่ 5 (ตอ) 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก  

 ท่ี   ยอย รวงตอกอ รวง (ซม.) เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
         รวง   (กรัม) 
88 PTT-KU12-3B" 2 10 28 129 73 2.15 
89 PTT-KU14-6B" 4 10 28 171 74 1.90 
90 PTT-KU33-11B" 2 14 26 120 61 2.23 
91 PTT-KU33-9B" 1 12 24 116 51 1.93 
92 PTT-KU33-14B" 1 10 28 76 33 2.04 
93 PTT-KU25-7B" 2 9 24 90 65 2.31 
94 PTT-KU33-1B" 4 10 25 107 54 2.16 
95 PTT-KU31-9B" 1 8 28 140 55 2.05 
96 PTT-KU31-9B" 1 7 27 95 58 2.00 
สายพันธุแม IR79156B 3 12 28 126 68 1.76 
สายพันธุแม IR80154B 3 18 28 92 55 1.97 
สายพันธุแม IR80156B 3 9 23 94 64 2.07 

สายพันธุพอ SPR1 2 15 27 121 70 2.72 
สายพันธุพอ CNT1 3 12 28 121 78 2.67 
สายพันธุพอ IR46R 2 10 24 112 67 2.00 

สายพันธุพอ 
 JN43-1-5-5-1-3-1R  3 11 27 161 57 2.08 

สายพันธุพอ 
 JN29-11-1-B-12-5-5R 3 7 21 117 62 1.80 
พันธุเปรียบเทียบ RD31   15 27 152 78 2.63 
พันธุเปรียบเทียบ RD43   12 25 91 77 2.82 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1   13 27 105 78 2.55 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2   9 29 124 59 2.29 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2   11 26 107 74 2.86 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   11 29 108 61 2.57 

LSD 0.05(2)   2.70 1.86 19.44 13.04 0.24 
LSD 0.05(3)   5.39 3.72 38.88 26.08 0.49 
LSD 0.05(4)   5.69 3.92 40.99 27.49 0.51 
LSD 0.05(5)   4.49 3.10 32.40 21.73 0.40 
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 ตารางผนวกที่ 5 (ตอ) 
 
ลําดับ สายพันธุ B" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก  

 ท่ี   ยอย รวงตอกอ รวง (ซม.) เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
         รวง   (กรัม) 

C.V. (%)   16.95 5.09 12.47 13.99 7.20 
 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกบัพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางผนวกที่ 6  ผลผลิต และลักษณะทางเกษตรบางลักษณะของสายพันธุ R" จํานวน 44 สายพันธุ 
 
ลําดับ สายพันธุ R" แปลง ผลผลิต ความ การแตก %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 

ท่ี  ยอย (กก. สูง กอ ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
   /ไร) (ซม.) (หนอ/กอ) ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 
1 PTT-KU24-16-1R" (1) 2 802 111 13 86 91 121 
2 PTT-KU15-3-3R" 6 533 109 12 80 90 120 
3 PTT-KU34-15-4R" 3 499 101 13 73 90 120 
4 PTT-KU24-4-8R" 2 493 107 14 86 91 121 
5 PTT-KU15-9-2R" 6 485 120 19 86 92 122 
6 PTT-KU14-17-2R" 6 478 119 12 86 90 120 
7 PTT-KU35-3-2R" 4 477 107 13 81 85 115 
8 PTT-KU35-3-3R" 4 472 103 13 86 85 115 
9 PTT-KU32-3-4R" 6 465 98 14 85 92 122 

10 PTT-KU32-3-3R" 6 463 98 13 85 93 123 
11 PTT-KU13-10-3R" 3 459 119 16 76 88 118 
12 PTT-KU13-20-1R" 3 456 116 17 69 90 120 
13 PTT-KU24-4-1R" 2 455 112 13 88 89 119 
14 PTT-KU34-2-6R" 3 446 102 12 81 80 110 
15 PTT-KU35-4-7R" 4 439 102 13 74 85 115 
16 PTT-KU35-3-10R" 4 438 112 11 86 85 115 
17 PTT-KU25-8-6R" 5 435 115 15 82 91 121 
18 PTT-KU35-4-8R" 4 432 99 11 76 85 115 
19 PTT-KU11-2-1R" 1 431 131 9 79 90 120 
20 PTT-KU35-9-1R" 4 428 107 13 83 87 117 
21 PTT-KU35-3-11R" 4 417 101 12 84 85 115 
22 PTT-KU13-10-1R" 3 410 111 15 73 88 118 
23 PTT-KU15-11-4R" 6 405 126 10 87 93 123 
24 PTT-KU34-4-1R" 3 397 100 15 81 85 115 
25 PTT-KU12-9-2R" 1 390 102 14 89 81 111 
26 PTT-KU24-2-1R" 2 383 105 12 85 81 111 
27 PTT-KU22-17-1R" 3 364 104 13 78 90 120 
28 PTT-KU35-3-15R" 4 340 106 11 81 85 115 
29 PTT-KU11-2-3R" 1 336 133 11 77 90 120 
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ตารางผนวกที่ 6 (ตอ) 
 
ลําดับ สายพันธุ R" แปลง ผลผลิต ความ การแตก %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 

ท่ี  ยอย (กก./ไร) สูง กอ ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
    (ซม.) (หนอ/กอ) ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 

30 PTT-KU25-12-5R" 5 334 93 14 84 89 119 
31 PTT-KU23-7-2R" 2 333 91 13 88 86 116 
32 PTT-KU15-3-4R" 6 329 113 13 84 90 120 
33 PTT-KU21-9-6R" 1 324 115 17 89 85 115 
34 PTT-KU24-10-6R" 2 324 101 12 91 88 118 
35 PTT-KU25-9-6R" 5 315 94 13 82 77 107 
36 PTT-KU35-3-4R" 4 307 88 12 85 85 115 
37 PTT-KU25-5-8R" 5 305 104 14 87 79 109 
38 PTT-KU21-9-5R" 1 296 121 18 92 90 120 
39 PTT-KU35-3-7R" 4 288 103 10 76 85 115 
40 PTT-KU25-8-4R" 5 272 110 15 79 92 122 
41 PTT-KU25-12-7R" 5 261 117 13 81 86 116 
42 PTT-KU12-16-2R" 1 228 112 11 80 72 102 
43 PTT-KU14-4-3R" 6 191 108 13 82 87 117 
44 PTT-KU12-16-5R" 1 190 120 14 88 90 120 
สายพันธุแม IR79156B 1 479 107 10 65 76 106 
สายพันธุแม IR80154B 1 436 93 18 86 82 112 
สายพันธุแม IR80156B 4 442 87 11 84 76 106 

สายพันธุพอ SPR1 3 651 125 15 96 85 115 
สายพันธุพอ CNT1 3 307 118 15 67 93 123 
สายพันธุพอ IR46R 2 519 105 13 84 93 123 

สายพันธุพอ  
JN43-1-5-5-1-3-1R  2 318 106 8 68 91 121 

สายพันธุพอ 
 JN29-11-1-B-12-5-5R 4 319 102 10 73 85 115 
พันธุเปรียบเทียบ RD31   638 125 15 86 86 95 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1   584 110 17 87 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2   508 107 11 81 89 119 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   428 92 13 83 89 119 
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ตารางผนวกที่ 6 (ตอ) 
 

ลําดับ สายพันธุ R" แปลง ผลผลิต ความ การแตก %หนอท่ี อายุวัน อายุวัน 
ท่ี  ยอย (กก./ไร) สูง กอ ใหรวง ออกดอก เก็บเกี่ยว 
    (ซม.) (หนอ/กอ) ตอกอ 50%(วัน) (วัน) 
พันธุเปรียบเทียบ SPR2   426 108 12 79 85 116 
พันธุเปรียบเทียบ RD43   421 110 12 79 65 115 

LSD 0.05(2)   72.38 4.38 2.49 6.12 1.28 1.28 
LSD 0.05(3)   177.30 10.74 6.11 14.99 3.14 3.14 
LSD 0.05(4)   191.50 11.60 6.59 16.19 3.39 3.39 
LSD 0.05(5)   146.30 8.86 5.04 12.37 2.59 2.59 
C.V. (%)   13.61 3.83 17.69 7.03 1.46 1.07 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางผนวกที่ 7  องคประกอบผลผลิตของสายพันธุ R" จํานวน 44 สายพันธุ 
 
ลําดับ สายพันธุ R" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 

ท่ี  ยอย รวง รวง เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
   ตอกอ (ซม.) รวง  (กรัม) 
1 PTT-KU24-16-1R" (1) 2 12 26 140 88 2.41 
2 PTT-KU15-3-3R" 6 10 26 132 79 2.36 
3 PTT-KU34-15-4R" 3 10 24 151 73 2.46 
4 PTT-KU24-4-8R" 2 13 28 135 84 2.52 
5 PTT-KU15-9-2R" 6 16 22 129 83 2.16 
6 PTT-KU14-17-2R" 6 10 28 147 81 2.44 
7 PTT-KU35-3-2R" 4 10 24 155 76 1.92 
8 PTT-KU35-3-3R" 4 11 25 130 85 1.98 
9 PTT-KU32-3-4R" 6 12 25 100 68 2.43 

10 PTT-KU32-3-3R" 6 11 27 96 76 2.35 
11 PTT-KU13-10-3R" 3 12 26 131 75 1.76 
12 PTT-KU13-20-1R" 3 12 27 108 74 1.84 
13 PTT-KU24-4-1R" 2 12 27 129 81 2.38 
14 PTT-KU34-2-6R" 3 9 28 166 86 2.21 
15 PTT-KU35-4-7R" 4 10 25 148 78 1.99 
16 PTT-KU35-3-10R" 4 9 25 145 79 1.86 
17 PTT-KU25-8-6R" 5 12 26 130 86 2.56 
18 PTT-KU35-4-8R" 4 8 27 178 86 2.08 
19 PTT-KU11-2-1R" 1 7 32 183 71 2.07 
20 PTT-KU35-9-1R" 4 11 26 139 76 1.98 
21 PTT-KU35-3-11R" 4 10 24 121 79 2.05 
22 PTT-KU13-10-1R" 3 11 27 117 80 2.27 
23 PTT-KU15-11-4R" 6 9 26 162 78 2.03 
24 PTT-KU34-4-1R" 3 12 25 137 76 1.96 
25 PTT-KU12-9-2R" 1 12 26 114 81 1.85 
26 PTT-KU24-2-1R" 2 11 28 178 88 2.65 
27 PTT-KU22-17-1R" 3 10 25 105 80 2.39 
28 PTT-KU35-3-15R" 4 9 24 106 76 1.98 
29 PTT-KU11-2-3R" 1 8 30 150 80 2.53 
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ตารางผนวกที่ 7 (ตอ) 
 

ลําดับ สายพันธุ R" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 
ท่ี  ยอย รวง รวง เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
   ตอกอ (ซม.) รวง  (กรัม) 

30 PTT-KU25-12-5R" 5 12 21 114 91 2.14 
31 PTT-KU23-7-2R" 2 12 23 84 83 2.18 
32 PTT-KU15-3-4R" 6 11 26 166 83 2.40 
33 PTT-KU21-9-6R" 1 15 28 204 90 2.20 
34 PTT-KU24-10-6R" 2 12 27 144 85 2.41 
35 PTT-KU25-9-6R" 5 11 24 123 87 1.98 
36 PTT-KU35-3-4R" 4 10 24 124 68 1.86 
37 PTT-KU25-5-8R" 5 12 23 105 71 2.08 
38 PTT-KU21-9-5R" 1 16 29 130 82 2.35 
39 PTT-KU35-3-7R" 4 8 24 138 83 1.96 
40 PTT-KU25-8-4R" 5 12 29 156 88 2.37 
41 PTT-KU25-12-7R" 5 11 23 70 53 2.17 
42 PTT-KU12-16-2R" 1 9 31 74 63 2.06 
43 PTT-KU14-4-3R" 6 11 29 136 81 2.40 
44 PTT-KU12-16-5R" 1 12 32 89 65 2.05 

สายพันธุแม IR79156B 1 7 28 136 76 1.86 
สายพันธุแม IR80154B 1 15 24 67 55 1.98 
สายพันธุแม IR80156B 4 9 24 106 78 1.71 

สายพันธุพอ SPR1 3 14 30 149 85 2.59 
สายพันธุพอ CNT1 3 10 27 106 75 2.59 
สายพันธุพอ IR46R 2 11 22 103 33 2.03 

สายพันธุพอ 
 JN43-1-5-5-1-3-1R 2 6 27 149 75 2.53 

สายพันธุพอ 
 JN29-11-1-B-12-5-5R 4 7 26 77 66 2.15 
พันธุเปรียบเทียบ RD31   13 27 122 81 2.67 
พันธุเปรียบเทียบ PTT1   15 28 123 82 2.55 
พันธุเปรียบเทียบ PSL2   9 26 107 77 2.78 
พันธุเปรียบเทียบ RD41   10 28 108 76 2.54 
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ตารางผนวกที ่7 (ตอ) 
 

ลําดับ สายพันธุ R" แปลง จํานวน ความยาว จํานวน %เมล็ด น้ําหนัก 
ท่ี  ยอย รวง รวง เมล็ดตอ ดีตอรวง 100 เมล็ด 
   ตอกอ (ซม.) รวง  (กรัม) 

พันธุเปรียบเทียบ SPR2   10 28 147 79 2.21 
พันธุเปรียบเทียบ RD43   9 25 77 78 2.79 

LSD 0.05(2)   2.22 1.44 15.94 6.19 0.11 
LSD 0.05(3)   5.43 3.53 39.05 15.17 0.27 
LSD 0.05(4)   5.86 3.81 42.18 16.39 0.30 
LSD 0.05(5)   4.48 2.91 32.22 12.51 0.23 
C.V. (%)   19.12 5.07 13.23 7.46 4.11 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
LSD 0.05(2) = ความแตกตางระหวางพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
LSD 0.05(3) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบภายในแปลงยอยเดียวกัน 
LSD 0.05(4) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบในระหวางแปลงยอย 
LSD 0.05(5) = ความแตกตางระหวางพันธุท่ีเขาทดสอบกับพันธุเปรียบเทียบ/พันธุรวมทดสอบ 
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ตารางผนวกที่ 8  ลักษณะทางเกษตรของสายพันธุ A" จํานวน 56 สายพันธุ 
 

สายพันธุ A" ความสูง การแตกกอ จํานวนรวง ความยาว อายุวันออกดอก 
 (ซม.) (หนอ/กอ) ตอกอ รวง (ซม.) 50% (วัน) 

PTT-KU11-05-4A" (1) 89 20 19 38 92 
PTT-KU11-10-25A" 115 18 17 40 98 
PTT-KU12-01-2A" 105 18 17 20 97 
PTT-KU12-02-6A" 98 14 13 36 87 
PTT-KU12-03-3A" 100 18 17 32 100 
PTT-KU12-06-11A" 103 9 9 35 90 
PTT-KU12-10-18A" 106 13 12 36 92 
PTT-KU13-16-5A" 110 18 14 36 90 
PTT-KU13-17-14A" 96 13 13 24 97 
PTT-KU13-19-14A" 112 8 5 40 96 
PTT-KU14-01-3A" 111 18 16 22 95 
PTT-KU14-04-6A" 117 14 13 30 95 
PTT-KU14-13-14A" 127 14 13 43 86 
PTT-KU14-13-6A" 130 5 5 31 95 
PTT-KU15-05-16A" 111 15 14 24 90 
PTT-KU15-05-17A" 105 19 17 34 86 
PTT-KU15-12-7A" 110 21 20 31 93 
PTT-KU15-18-8A" 115 12 12 31 92 
PTT-KU15-24-17A" 105 23 22 32 86 
PTT-KU21-02-7A" 116 20 21 38 93 
PTT-KU21-17-10A" 120 33 17 38 97 
PTT-KU22-02-1A" 119 19 19 21 87 
PTT-KU22-04-2A" 114 17 15 36 94 
PTT-KU22-07-6A" 91 16 9 27 96 
PTT-KU22-08-7A" 100 15 22 20 85 
PTT-KU23-01-1A" 103 18 15 25 88 
PTT-KU23-06-14A" 110 17 17 37 92 
PTT-KU23-07-13A" 99 23 13 33 87 
PTT-KU23-10-15A" 112 22 20 38 92 
PTT-KU24-11-6A" 99 12 11 33 91 
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ตารางผนวกที่ 8 (ตอ) 
 

สายพันธุ A" ความสูง การแตกกอ จํานวนรวง ความยาว อายุวันออกดอก 
 (ซม.) (หนอ/ตน) ตอกอ รวง (ซม.) (วัน) 

PTT-KU24-11-7A" 116 16 13 43 85 
PTT-KU24-12-8A' 100 22 18 35 95 
PTT-KU24-12-1A" 107 12 11 34 86 
PTT-KU25-12-7A" 99 13 12 38 93 
PTT-KU25-17-10A" 95 20 17 28 86 
PTT-KU31-01-6A" 80 8 8 28 74 
PTT-KU31-02-5A" 95 21 18 33 92 
PTT-KU31-02-7A" 97 18 17 30 80 
PTT-KU31-05-10A" 95 14 8 34 99 
PTT-KU31-05-9A" 100 18 17 33 94 
PTT-KU32-01-6A" 89 15 8 33 86 
PTT-KU32-02-1A" 103 29 28 27 84 
PTT-KU32-06-4A" 109 11 10 37 82 
PTT-KU33-01-2A" 94 17 12 33 85 
PTT-KU33-02-1A" 96 20 13 27 90 
PTT-KU33-03-3A" 104 11 10 33 86 
PTT-KU33-03-4A" 107 18 15 34 85 
PTT-KU33-08-10A" 95 18 17 32 81 
PTT-KU33-08-9A" 80 19 18 21 91 
PTT-KU33-09-11A" 96 18 18 28 93 
PTT-KU33-10-12A"  108 13 12 35 84 
PTT-KU33-10-13A" 109 14 13 34 85 
PTT-KU33-11-14A" 100 13 11 30 80 
PTT-KU33-11-15A" 120 9 5 40 88 
PTT-KU35-02-11A" 108 14 14 35 82 
PTT-KU35-11-1A" 116 22 18 33 84 

 

(1) รหัสคูผสมแสดงในตารางผนวกท่ี 1 
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ตารางผนวกที่ 9  ความดีเดนของลูกผสมทดสอบ จํานวน 96 คูผสม ในลักษณะการใหผลผลิต และลักษณะทางเกษตรบางอยาง 
 

ผลผลิต  
  

ความสูง 
  

การแตกกอ 
  

%หนอท่ีใหรวง  

  
 

อายุเก็บเกี่ยว ลูกผสมทดสอบ 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU11-05-4A"/SPR90  -49.43 -52.19 -37.46 13.40 -6.39 -3.03 1.79 -3.02 -10.56 2.48 0.61 3.63 -6.97 -7.49 -2.03 
PTT-KU11-05-4A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -13.43 -17.91 -3.38 -9.14 -13.69 -13.49 20.85 14.60 11.81 -5.59 -6.30 -1.23 -6.14 -7.51 -6.41 
PTT-KU11-10-25A"/SPR90 75.36 44.66 56.35 1.97 -4.01 5.11 -22.77 -38.73 -16.14 -6.80 -9.24 -5.28 -9.08 -10.15 -2.87 
PTT-KU12-01-2A"/SPR90 38.73 17.62 26.21 -4.41 -13.94 -10.85 -2.19 -24.55 -11.16 16.78 -3.26 -1.02 -4.47 -6.21 1.94 
PTT-KU12-01-2A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -16.08 -36.87 -16.35 -4.68 -11.40 -10.69 -4.63 -5.72 -2.26 15.20 6.87 -5.18 -11.66 -13.81 -10.46 
PTT-KU12-02-6A"/RD7 23.38 7.08 -16.68 0.30 -6.70 -7.82 10.52 -10.44 -8.37 4.09 2.60 -1.66 -1.52 -6.03 1.18 
PTT-KU12-02-6A"/SPR90 33.80 0.14 31.01 3.52 -3.69 2.00 7.71 4.70 -3.44 1.08 -1.18 1.79 1.92 -2.71 3.04 
PTT-KU12-03-3A"/RD7 -9.62 -10.91 -34.79 -4.03 -8.64 -9.74 19.84 6.36 -0.71 7.19 3.87 2.15 -1.55 -2.31 7.26 
PTT-KU12-03-3A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 30.31 -16.79 2.10 -1.64 -5.74 -6.86 19.50 14.36 -5.46 -0.89 -3.60 -5.79 -7.94 -11.01 -4.56 
PTT-KU12-03-3A"SPR90 -8.56 -37.47 -32.91 -7.53 -15.33 -12.29 -11.47 -28.58 -15.91 2.98 0.33 2.65 0.28 -0.79 6.16 
PTT-KU12-06-11A"/RD7 73.50 72.01 -1.52 -1.89 -6.27 -4.63 23.20 8.55 -9.55 3.00 -2.26 1.35 3.01 -2.12 5.40 
PTT-KU12-06-11A"/SPR90 -12.84 -19.45 -13.56 -2.44 -9.17 -5.91 -22.71 -37.65 -26.59 -20.11 -20.12 -18.26 -1.35 -2.66 1.94 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 ผลผลิต 

  
  

ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU12-06-11A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 24.86 -2.76 28.87 3.04 -9.42 -4.07 -17.06 -26.95 -25.99 -7.10 -13.66 -10.80 -4.58 -4.88 -5.40 
PTT-KU12-10-18A"/SPR90 21.28 16.64 52.59 3.04 -9.42 -4.07 -9.45 -17.83 -7.00 2.40 1.14 4.18 -2.15 -2.38 3.88 
PTT-KU12-10-18A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 23.72 -18.17 0.41 8.61 -0.66 -4.39 -4.87 -15.79 -30.39 14.04 13.43 12.04 -8.49 -11.38 -11.31 
PTT-KU13-16-5A"/SPR90 -28.19 -36.74 -17.24 -2.28 -4.75 0.88 -12.90 -15.89 -22.43 -6.16 -12.10 -9.46 1.07 -1.91 3.88 
PTT-KU13-17-14A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 19.55 -5.72 24.94 -7.60 -25.60 -20.97 10.64 3.51 4.87 8.59 3.12 1.74 -6.17 -9.52 -3.71 
PTT-KU13-19-14A"/RD7 26.28 2.14 -5.33 13.94 -6.22 -7.34 6.28 -5.78 -22.61 3.48 2.66 -2.88 -5.03 -6.03 1.18 
PTT-KU13-19-14A"/SPR90 -19.20 -36.31 -31.66 -8.03 -12.52 -9.10 -8.86 -25.55 -12.34 -3.94 -4.90 -2.70 -6.52 -7.15 -1.43 
PTT-KU14-01-3A"/RD7 -5.38 -17.67 -36.33 -12.58 -21.09 -22.04 31.12 22.88 -10.74 3.59 2.07 -2.10 -3.89 -6.03 1.18 
PTT-KU14-01-3A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 11.11 -23.57 -6.22 -7.20 -13.02 -11.49 25.33 17.23 -3.09 0.27 -3.06 -5.27 -8.82 -11.19 -6.24 
PTT-KU14-04-6A"/RD7 64.23 63.24 21.56 -13.29 -22.22 -23.15 16.52 4.09 -9.38 -4.40 -5.50 -7.01 -7.23 -8.09 -0.34 
PTT-KU14-13-14A"/SPR90 3.54 -15.87 -9.07 5.70 -4.74 4.31 -5.15 -30.92 -5.46 -5.67 -8.34 -4.34 0.00 -4.00 1.35 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 

 
 

ผลผลิต 
  

ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU14-13-6A"/SPR90 -16.74 -47.86 -31.79 1.66 -0.68 5.19 -8.76 -17.18 -23.62 -2.63 -8.94 -6.20 -3.04 -5.90 -0.34 
PTT-KU15-05-16A"/RD7 -7.46 -16.93 -40.94 -12.98 -26.63 -26.05 29.60 17.56 -14.96 10.72 8.23 -0.15 0.00 -2.34 5.57 
PTT-KU15-05-17A"/RD7 82.57 77.11 40.28 -5.81 -8.91 -3.67 36.13 33.14 -4.63 12.95 11.77 7.46 -2.15 -4.20 3.88 
PTT-KU15-05-17A"/SPR90 51.89 10.16 18.20 4.39 -9.32 -6.07 -15.21 -31.60 -19.47 4.93 1.33 3.67 -2.65 -6.69 -2.28 
PTT-KU15-12-7A"/RD7 34.60 33.86 -23.36 0.90 -8.13 -11.57 35.09 20.53 -2.43 10.30 9.93 2.35 -7.41 -8.39 -1.35 
PTT-KU15-18-8A"/RD7 3.72 -16.56 2.03 3.08 -0.87 -9.18 15.97 9.18 -15.31 9.45 5.23 1.17 4.21 2.02 10.63 
PTT-KU15-24-17A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 19.86 -21.57 3.93 8.61 -0.66 -4.39 -8.61 -31.63 -30.74 14.36 12.17 3.49 -3.03 -4.27 -5.40 
PTT-KU21-02-7A"/RD7 12.26 -3.68 -22.98 1.58 0.52 -7.90 28.95 7.48 2.31 10.99 8.52 5.75 0.12 -2.12 5.40 
PTT-KU21-17-10A"/SPR90 -46.29 -60.68 -48.56 1.17 -5.65 -0.08 33.31 27.86 17.92 -0.09 -1.78 1.17 -0.55 -1.56 6.41 
PTT-KU22-02-1A"/RD7 -13.45 -27.67 -42.04 -4.10 -12.74 -7.58 -8.46 -11.87 -20.65 2.87 -2.43 -4.56 1.77 -2.90 4.47 
PTT-KU22-04-2A"/SPR90 -62.60 -65.79 -63.02 1.79 -11.01 -2.55 -28.68 -33.52 -9.02 -9.67 -11.60 -3.63 -7.99 -7.99 -2.87 
PTT-KU22-04-2A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -10.13 -11.23 5.62 10.02 -3.14 -1.44 -20.31 -26.30 -30.15 -17.94 -18.08 -18.08 -11.88 -14.07 -12.41 
PTT-KU22-07-6A"/RD7 -54.47 -63.79 -64.90 1.97 -4.01 5.11 22.21 7.02 -9.55 -17.84 -20.15 -21.22 -10.57 -11.52 -4.73 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 

 
 

ผลผลิต 
  

ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU22-07-6A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -7.23 -8.07 -3.00 1.04 -8.08 -7.34 4.66 2.04 -10.74 -12.07 -14.88 -10.27 -14.71 -17.61 -13.16 
PTT-KU22-08-7A"/RD7 48.47 20.29 11.01 -4.41 -13.94 -10.85 40.36 30.55 -3.62 0.51 -2.12 -3.84 3.01 -2.12 5.40 
PTT-KU22-08-7A"/SPR90 -13.64 -26.53 -8.91 -4.99 -17.66 -12.53 -37.67 -41.22 -36.85 20.77 20.51 14.24 -2.50 -6.41 -1.35 
PTT-KU23-01-1A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1.82 -26.19 -9.43 -9.28 -15.69 -14.21 12.37 4.31 -13.77 -2.90 -3.31 -4.70 -11.20 -11.38 -11.31 
PTT-KU23-06-14A"/RD7 26.46 8.72 -19.04 3.52 -3.69 2.00 22.73 13.17 -8.19 7.72 7.27 4.01 -2.96 -5.76 2.19 
PTT-KU23-07-13A"/RD7 75.19 34.38 -4.45 -7.53 -15.33 -12.29 4.61 3.19 -23.26 5.27 2.42 -0.10 -2.04 -6.25 1.35 
PTT-KU23-07-13A"/SPR90 -34.52 -51.80 -40.24 -4.29 -21.86 -17.00 -12.79 -23.54 -17.86 4.05 -0.21 -5.40 -6.23 -9.61 -4.73 
PTT-KU23-07-13A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -18.37 -30.43 -7.81 8.17 0.17 -8.22 -17.85 -19.24 -15.31 5.23 -0.89 -0.49 -9.01 -9.39 -10.46 
PTT-KU23-10-15A"/RD7 28.65 26.09 -27.81 -2.44 -9.17 -5.91 30.36 29.52 -16.68 -1.99 -2.11 -8.63 -3.11 -6.03 1.18 
PTT-KU23-10-15A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 38.79 7.99 25.36 -5.00 -10.29 -16.52 26.73 11.79 -9.97 5.03 0.97 0.63 -3.40 -5.79 -3.97 
PTT-KU24-11-6A"/RD7 -54.87 -61.34 -72.51 -2.28 -4.75 0.88 39.01 30.68 -5.46 4.71 1.26 0.01 -9.23 -11.71 -4.56 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 

 
 

 ผลผลิต ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU24-11-7A"/RD7 -7.09 -9.03 -32.26 -7.20 -13.02 -11.49 16.07 15.42 -20.06 5.32 4.65 1.92 -2.64 -8.09 -0.34 
PTT-KU24-12-1A"/RD7 68.64 61.95 40.95 -8.03 -12.25 -9.10 -5.96 -6.20 -21.84 3.05 0.61 -1.59 -0.29 -5.25 1.94 
PTT-KU24-12-8A"/SPR90 -51.60 -58.45 -48.49 -7.89 -20.51 -15.56 11.59 -5.86 1.13 4.06 -0.65 -5.82 -2.40 -2.40 2.87 
PTT-KU25-12-7A"/SPR90 -66.38 -74.03 -67.80 -19.99 -34.32 -30.23 -15.05 -18.01 -11.93 0.76 -0.48 -5.65 1.60 1.60 7.09 
PTT-KU25-12-7A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 36.55 -16.57 2.38 -1.41 -5.72 -5.35 26.55 12.92 -6.65 2.85 -0.88 -3.13 -7.18 -9.59 -4.56 
PTT-KU25-17-10A"/RD7 -15.21 -25.86 -47.28 1.66 -0.68 5.19 38.72 37.24 -0.71 8.21 6.23 -2.00 5.35 0.00 8.10 
PTT-KU31-01-6A"/RD7 -35.89 -46.77 -39.98 5.70 -4.74 4.31 -2.66 -10.24 -27.18 1.55 -1.68 -5.47 -1.89 -11.21 -3.71 
PTT-KU31-01-6A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -10.11 -10.63 -5.69 10.58 5.62 -4.07 26.61 21.03 5.88 -9.66 -13.15 -0.78 -4.33 -9.88 -11.48 
PTT-KU31-02-5A"/RD7 -26.88 -29.02 -46.38 4.39 -9.32 -6.07 19.84 6.36 -0.71 -0.40 -8.47 0.77 -13.70 -16.39 -9.62 
PTT-KU31-02-5A"/SPR90 -5.24 -18.46 -11.87 -10.02 -19.17 -11.49 -35.97 -50.87 -32.76 25.54 11.12 15.97 -13.70 -14.39 -9.62 
PTT-KU31-02-5A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -13.74 -21.82 -17.50 -1.44 -14.46 -15.48 -11.22 -19.74 -13.12 -14.78 -18.76 -14.36 -7.84 -11.60 -13.16 
PTT-KU31-02-7A"/RD7 -52.76 -53.60 -62.82 1.17 -5.65 -0.08 -32.64 -34.74 -42.02 2.32 1.41 -0.80 13.61 5.73 13.76 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 

 
 

 ผลผลิต ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU31-02-7A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -59.25 -62.65 -56.64 -53.43 -69.67 -17.16 -16.94 -20.31 -30.15 -7.81 -8.73 -7.19 -10.27 -11.78 -11.56 
PTT-KU31-05-10A"/RD7 28.35 8.96 25.11 -4.99 -17.66 -12.53 22.60 22.29 1.90 0.74 0.74 -1.46 -7.30 -7.76 0.25 
PTT-KU31-05-9A"/RD7 -3.24 -36.33 -48.98 1.79 -11.01 -2.55 -10.29 -23.29 -36.08 -0.65 -5.15 -7.22 -3.86 -5.25 1.94 
PTT-KU31-05-9A"/SPR90 135.30 27.33 36.63 -7.20 -17.03 -14.05 23.04 -9.43 6.65 -5.27 -10.12 -8.05 -2.18 -4.27 0.25 
PTT-KU31-05-9A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 32.69 -5.64 15.78 7.43 4.77 -8.86 37.54 15.79 -4.27 8.78 5.48 3.08 -5.54 -7.99 -2.87 
PTT-KU32-01-6A"/RD7 -1.74 -16.47 -4.39 -4.29 -21.86 -17.00 -17.87 -24.14 -25.40 4.64 3.29 1.03 3.47 -2.90 4.47 
PTT-KU32-01-6A"/SPR90 -24.18 -42.12 -28.24 -3.29 -16.90 -11.73 -14.04 -27.96 -22.61 2.95 2.45 -2.88 -4.96 -8.01 -3.04 
PTT-KU32-01-6A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 27.55 -2.16 20.06 -0.92 -6.10 -13.97 -1.40 -4.07 -16.14 -4.47 -4.75 -6.92 -10.82 -11.38 -11.31 
PTT-KU32-02-1A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -33.92 -37.07 -16.61 -1.01 -6.65 -5.91 -23.36 -26.95 -25.99 -45.96 -64.31 -1.28 -2.18 -4.27 -5.40 
PTT-KU32-06-4A"/SPR90 16.71 15.15 23.56 -3.21 -17.64 -14.68 -19.25 -31.60 -19.47 -0.24 -1.78 0.49 -3.52 -8.30 -3.97 
PTT-KU33-01-2A"/RD7 -26.20 -46.40 -57.05 -7.89 -20.51 -15.56 24.36 10.90 -7.60 -10.80 -16.76 -18.57 0.13 -6.82 0.25 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 

 
  

ผลผลิต ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU33-01-2A"/SPR90 -70.44 -78.45 -73.28 -7.60 -25.60 -20.97 -0.20 -16.91 -10.74 -4.74 -8.91 -5.37 0.00 -4.00 1.18 
PTT-KU33-01-2A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 14.09 -22.50 2.70 15.34 13.20 -2.79 -12.83 -25.78 -24.81 26.38 26.38 12.13 -5.67 -7.69 -8.78 
PTT-KU33-02-1A"/SPR90 -16.43 -49.63 -34.11 -2.27 -16.96 -12.05 6.36 -6.89 -14.12 -6.96 -9.50 -6.78 -1.78 -3.51 2.19 
PTT-KU33-03-3A"/RD7 -10.41 -32.39 -45.82 -19.99 -34.32 -30.23 -28.60 -37.02 -31.34 3.58 3.25 1.65 -0.71 -6.82 0.25 
PTT-KU33-03-3A"/SPR90 -79.72 -84.5 -82.89 -16.57 -29.21 -26.66 -51.22 -53.28 -39.64 -7.98 -8.52 -6.41 -2.65 -6.69 -2.28 
PTT-KU33-03-3A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -9.51 -35.64 -21.03 -20.69 -22.86 -25.75 27.91 24.44 8.78 -0.91 -2.00 -4.23 -8.73 -9.70 -9.62 
PTT-KU33-03-4A"/SPR90 -22.28 -46.08 -42.14 13.40 -6.39 -3.03 12.28 -9.43 6.65 1.05 -4.15 -1.94 4.96 -0.24 4.47 
PTT-KU33-03-4A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -4.20 -35.68 -25.33 -13.47 -19.16 -18.52 33.41 20.63 -2.85 -1.04 -3.30 -3.62 -7.84 -7.84 -10.72 
PTT-KU33-08-10A"/SPR90 -10.49 -37.74 -22.81 4.63 -6.65 -5.91 -23.98 -25.48 -16.68 -2.87 -5.46 -10.38 1.70 -4.00 1.18 
PTT-KU33-08-9A"/RD7 -8.55 -36.17 -48.85 -10.02 -19.17 -11.49 -19.96 -21.87 -34.90 -7.88 -9.01 -8.76 -9.43 -10.75 -3.97 
PTT-KU33-08-9A"/SPR90 -46.16 -60.74 -51.33 6.44 5.93 -11.57 0.47 -18.01 -11.93 -1.48 -2.46 -5.65 -2.84 -4.00 1.18 
PTT-KU33-09-11A"/RD7 63.15 18.28 -15.90 -7.20 -17.03 -14.05 -33.21 -42.56 -42.28 2.60 0.17 -2.98 -9.08 -10.15 -2.87 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 

 
  

ผลผลิต ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU33-09-11A"/SPR90 -4.01 -33.99 -29.17 17.18 11.28 2.31 4.29 -18.50 -4.04 8.29 -3.39 -1.16 -2.98 -4.27 0.25 
PTT-KU33-09-11A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -7.18 -36.20 -21.71 13.61 -1.92 -10.14 48.66 31.59 8.78 7.09 0.59 -1.69 -13.75 -15.99 -11.31 
PTT-KU33-10-12A"/SPR90 -35.06 -51.66 -36.76 19.62 16.97 1.20 0.47 -10.75 -17.69 -4.02 -7.24 -4.45 1.09 -3.51 2.19 
PTT-KU33-10-12A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 1.29 -21.26 4.35 10.67 -2.34 -3.51 13.31 -3.51 -2.26 0.91 -3.08 -6.62 -7.42 -9.39 -10.46 
PTT-KU33-10-13A"/RD7 -66.49 -68.81 -75.00 -3.29 -16.90 -11.73 -4.67 -7.62 -23.03 0.86 -3.05 -5.17 2.19 -2.90 4.47 
PTT-KU33-10-13A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -1.64 -13.44 -8.67 -6.90 -16.94 -16.28 5.25 2.04 -10.74 -2.77 -10.23 -5.37 -4.52 -4.73 -6.41 
PTT-KU33-11-14A"/RD7 -18.25 -44.29 -55.35 -3.21 -17.64 -14.68 -15.81 -22.66 -23.03 14.69 0.34 -1.85 -0.71 -6.82 0.25 
PTT-KU33-11-14A"/SPR90 -14.36 -37.97 -33.44 14.87 11.43 -2.00 -40.44 -50.76 -42.02 -1.24 -7.25 -5.11 -1.89 -9.91 -5.65 
PTT-KU33-11-14A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 30.86 -7.35 22.78 -11.99 -16.22 -15.08 -17.85 -19.24 -15.31 9.67 9.06 -2.15 -4.00 -7.69 -8.78 
PTT-KU33-11-15A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -14.87 -24.03 -19.84 -19.89 -25.29 -26.19 -7.57 -10.23 -16.68 -10.40 -13.31 -8.63 -8.75 -9.33 -9.79 
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ตารางผนวกที่ 9 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 
 

 
  

ผลผลิต ความสูง  การแตกกอ %หนอท่ีใหรวง อายุเก็บเกี่ยว 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 
PTT-KU35-02-11A"/RD7 28.17 22.46 -8.81 -2.27 -16.96 -12.05 4.06 -11.06 -14.12 -2.22 -3.04 -6.78 -0.16 -5.76 2.19 
PTT-KU35-11-1A"/RD7 -21.08 -25.44 -37.57 -16.57 -29.21 -26.66 7.97 3.16 -22.43 11.42 5.49 1.43 -0.16 -5.76 2.19 
PTT-KU35-11-1A"/SPR90 -12.12 -38.70 -24.00 -0.09 -2.26 -10.45 -25.41 -37.90 -33.29 -3.68 -5.39 -10.31 -2.50 -6.41 -1.35 
PTT-KU35-11-1A"/ 
SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 29.18 -10.03 10.40 -4.89 -11.23 -12.29 50.64 40.20 15.91 4.86 4.12 1.75 -6.87 -11.38 -11.31 

คาเฉลี่ย -0.03 -19.14 -17.12 -2.18 -11.21 -9.64 2.80 -7.06 -13.83 0.97 -2.43 -2.76 -3.90 -6.74 -1.87 
 
Hmp = ความดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม (mid-parent heterosis) 
Hbp = ความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวา (heterobeltiosis) 
Hck = ความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐาน (standard heterosis) 
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ตารางผนวกที่ 10  ความดีเดนของลูกผสมทดสอบ จํานวน 96 คูผสม ในลักษณะองคประกอบผลผลิต 
 

ลูกผสมทดสอบ รวงตอกอ 

 
 

ความยาวรวง 
 

เมล็ดตอรวง 
 

น้ําหนัก100เมล็ด 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU11-05-4A"/SPR90  4.17 -2.41 -7.86 -2.46 -6.08 2.55 -68.04 -71.92 -63.14 -5.39 -7.13 -7.03 
PTT-KU11-05-4A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -35.46 -40.34 -42.89 -2.04 -7.43 -0.11 -35.84 -39.55 -48.36 78.98 51.52 8.05 
PTT-KU11-10-25A"/SPR90 -28.44 -44.28 -20.69 -3.80 -6.60 5.80 12.69 -10.46 1.84 7.01 3.61 -0.84 
PTT-KU12-01-2A"/SPR90 8.73 -26.86 -11.17 4.06 0.13 10.24 -22.40 -40.83 -36.01 5.19 -2.49 -6.42 
PTT-KU12-01-2A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 9.87 3.09 -7.86 13.23 5.89 15.31 -12.66 -17.87 -17.28 6.14 -1.79 -6.04 
PTT-KU12-02-6A"/RD7 14.97 -8.42 -9.93 -3.87 -7.38 -4.81 16.22 -3.15 -15.05 -18.22 -32.98 -31.12 
PTT-KU12-02-6A"/SPR90 8.71 3.43 -2.34 7.10 1.27 10.57 -3.22 -10.36 17.67 23.42 8.39 8.51 
PTT-KU12-03-3A"/RD7 27.81 10.53 1.38 2.43 0.74 9.22 -27.23 -35.17 -43.77 -0.93 -8.24 -9.08 
PTT-KU12-03-3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 18.35 10.26 -11.03 4.94 1.21 3.83 -14.18 -15.28 -26.41 6.13 -2.04 -5.24 
PTT-KU12-03-3A"SPR90 -9.07 -28.00 -12.55 1.67 -3.38 6.38 -39.97 -54.20 -50.47 -8.16 -11.56 -15.12 
PTT-KU12-06-11A"/RD7 26.77 6.42 -8.55 0.62 -4.84 9.70 -8.67 -28.79 -25.56 22.69 14.75 17.93 
PTT-KU12-06-11A"/SPR90 -39.06 -50.70 -40.13 1.46 -1.32 8.64 -8.50 -11.66 -4.47 12.41 6.69 2.39 
PTT-KU12-06-11A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -23.43 -26.27 -34.10 8.68 1.43 10.94 3.99 -3.01 -0.59 5.18 0.83 -3.53 
PTT-KU12-10-18A"/SPR90 -7.09 -14.67 -3.72 2.79 -2.74 6.20 -22.27 -35.29 -15.05 -3.26 -4.71 -4.60 
PTT-KU12-10-18A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 8.64 -3.42 -22.07 -3.47 -11.73 1.49 27.49 4.24 -9.46 16.00 7.93 4.41 
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ตารางผนวกที่ 10 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 

 
 

รวงตอกอ ความยาวรวง เมล็ดตอรวง น้ําหนัก100เมล็ด 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU13-16-5A"/SPR90 -18.23 -25.79 -29.93 8.25 0.80 10.06 -2.81 -24.57 -0.99 6.59 -1.52 -1.41 
PTT-KU13-17-14A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 20.38 18.52 5.93 11.10 4.62 12.25 -27.48 -29.43 -33.84 10.94 2.26 -2.17 
PTT-KU13-19-14A"/RD7 10.15 -3.55 -25.10 2.76 0.00 8.60 9.02 -21.53 4.40 -6.51 -14.82 -12.46 
PTT-KU13-19-14A"/SPR90 -12.39 -29.13 -13.93 4.58 0.66 10.83 -33.54 -35.84 -30.62 -7.83 -17.74 -21.05 
PTT-KU14-01-3A"/RD7 36.72 25.84 -12.69 5.67 3.19 6.05 9.28 -16.87 -6.77 -4.48 -12.20 -9.76 
PTT-KU14-01-3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 25.45 13.68 -8.28 15.41 12.87 12.50 -15.57 -28.63 -10.25 6.56 0.82 -2.47 
PTT-KU14-04-6A"/RD7 11.30 -1.62 -16.14 -0.62 -1.70 7.44 14.08 2.01 -0.20 -18.26 -24.36 -22.26 
PTT-KU14-13-14A"/SPR90 -11.32 -36.53 -9.66 4.65 -3.32 9.52 -20.56 -22.38 -7.49 12.28 -2.90 -7.07 
PTT-KU14-13-6A"/SPR90 -11.63 -24.32 -28.55 7.74 4.61 14.22 -17.92 -23.77 0.07 23.23 6.11 6.23 
PTT-KU15-05-16A"/RD7 42.97 26.76 -15.17 6.44 0.63 5.50 -32.22 -39.26 -33.51 9.34 -0.58 -1.48 
PTT-KU15-05-17A"/RD7 53.38 51.29 1.79 -2.77 -10.34 -2.01 20.95 8.94 4.86 -20.89 -30.20 -28.27 
PTT-KU15-05-17A"/SPR90 -11.30 -30.27 -15.31 10.85 2.85 13.23 14.80 7.90 16.69 16.55 1.90 -2.20 
PTT-KU15-12-7A"/RD7 49.70 33.15 -0.28 6.62 2.84 5.69 2.52 -15.56 -23.72 10.23 -6.77 -4.18 
PTT-KU15-18-8A"/RD7 27.12 24.15 -14.76 -0.12 -5.70 3.06 44.90 29.80 26.48 -0.53 -8.95 -6.42 
PTT-KU15-24-17A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 5.09 -20.06 -28.55 11.20 11.05 5.54 -1.56 -18.44 -27.66 7.71 -5.44 -9.54 
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ตารางผนวกที่ 10 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 

 
 

รวงตอกอ 
 

ความยาวรวง เมล็ดตอรวง น้ําหนัก100เมล็ด 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU21-02-7A"/RD7 42.89 16.34 8.00 32.44 20.79 24.13 -0.54 -20.86 -21.75 5.39 -4.66 -2.01 
PTT-KU21-17-10A"/SPR90 32.77 25.35 18.34 30.77 24.17 35.58 -37.35 -54.20 -39.88 13.48 3.64 3.76 
PTT-KU22-02-1A"/RD7 -5.94 -8.28 -23.59 5.29 -0.90 7.84 -21.75 -35.62 -50.47 18.06 8.73 4.56 
PTT-KU22-04-2A"/SPR90 -35.43 -38.47 -12.41 6.97 2.03 15.57 -48.87 -59.34 -53.76 21.08 4.57 0.08 
PTT-KU22-04-2A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 15.04 9.55 10.76 0.27 -5.87 1.68 -13.96 -18.72 -30.95 5.35 4.98 -2.28 
PTT-KU22-07-6A"/RD7 1.95 -13.27 -27.86 -10.49 -17.44 0.44 -40.10 -53.44 -50.90 -5.10 -6.06 -3.46 
PTT-KU22-07-6A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -7.68 -12.07 -19.59 -5.13 -13.96 0.22 -31.41 -36.98 -43.15 18.04 15.33 11.74 
PTT-KU22-08-7A"/RD7 42.29 28.68 -7.17 5.62 4.52 9.70 1.44 -20.06 -18.86 8.26 2.48 5.32 
PTT-KU22-08-7A"/SPR90 -26.50 -30.96 -29.24 -0.66 -6.71 7.00 -34.73 -51.01 -37.37 4.52 -0.04 -1.67 
PTT-KU23-01-1A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 9.17 1.71 -17.93 -1.72 -7.67 0.11 -9.95 -11.65 -23.26 4.89 0.71 -2.58 
PTT-KU23-06-14A"/RD7 31.99 21.13 -5.10 -1.34 -5.70 3.06 2.78 -10.31 -30.81 -12.73 -15.97 -13.64 
PTT-KU23-07-13A"/RD7 9.88 5.71 -23.45 9.42 -1.46 3.32 17.78 5.91 -8.15 -1.99 -11.04 -11.85 
PTT-KU23-07-13A"/SPR90 -10.35 -24.23 -22.34 -2.70 -9.00 4.37 -43.94 -51.73 -38.29 5.86 -5.79 -7.33 
PTT-KU23-07-13A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -13.51 -19.79 -16.14 10.08 0.19 -5.03 4.25 -20.96 -29.89 4.77 -1.35 -5.62 
PTT-KU23-10-15A"/RD7 29.22 27.73 -23.72 8.86 4.61 7.51 14.41 -2.23 -19.38 11.46 -0.18 2.58 
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ตารางผนวกที่ 10 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 

 
 

รวงตอกอ 
 

ความยาวรวง เมล็ดตอรวง น้ําหนัก100เมล็ด 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU23-10-15A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 32.40 12.73 -8.41 22.39 18.07 13.38 15.26 7.40 -2.76 50.15 18.41 1.41 
PTT-KU24-11-6A"/RD7 45.70 41.19 -5.52 -8.97 -12.80 -8.57 -27.66 -35.55 -28.52 -1.44 -6.83 -7.67 
PTT-KU24-11-7A"/RD7 22.21 20.54 -18.90 9.05 -1.77 7.36 28.54 24.11 2.83 26.57 13.60 16.76 
PTT-KU24-12-1A"/RD7 -3.42 -6.62 -22.21 -1.79 -12.76 -5.07 11.73 3.67 -20.24 12.83 6.99 2.89 
PTT-KU24-12-8A"/SPR90 14.93 -6.73 -4.41 0.18 -4.10 9.99 -27.85 -43.22 -27.40 7.16 1.20 -0.46 
PTT-KU25-12-7A"/SPR90 -14.83 -18.84 -16.83 0.37 -8.49 4.96 -68.04 -76.91 -70.48 -16.84 -21.44 -22.72 
PTT-KU25-12-7A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 29.68 11.97 -9.66 1.57 -3.29 -7.84 23.46 3.93 -9.72 -9.30 -13.59 -16.41 
PTT-KU25-17-10A"/RD7 49.95 45.32 -2.76 -3.13 -10.71 -6.38 -9.10 -10.00 -21.94 -10.75 -25.00 -25.68 
PTT-KU31-01-6A"/RD7 -0.69 -5.72 -31.34 8.91 -1.17 8.02 8.41 0.29 -9.00 -0.12 -3.96 -1.29 
PTT-KU31-01-6A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 15.96 15.08 5.24 -2.96 -4.65 -9.62 -18.36 -18.39 -38.29 5.27 3.08 -4.71 
PTT-KU31-02-5A"/RD7 17.87 -2.68 0.00 -1.53 -3.55 1.13 -29.44 -32.52 -35.89 4.56 -0.73 -1.63 
PTT-KU31-02-5A"/SPR90 -22.45 -45.25 -22.07 2.38 -5.25 7.33 -28.50 -40.50 -32.33 3.76 0.98 2.13 
PTT-KU31-02-5A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -23.31 -27.89 -25.10 1.34 -0.52 -2.11 -41.39 -47.31 -50.11 10.38 2.10 -5.62 
PTT-KU31-02-7A"/RD7 -30.94 -32.04 -41.51 -14.91 -22.48 -15.64 -44.26 -50.48 -61.90 -15.47 -20.31 -23.37 
PTT-KU31-02-7A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -23.72 -27.52 -34.61 -2.64 -3.26 -5.91 -65.81 -69.63 -76.25 7.52 -16.53 -25.34 
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ตารางผนวกที่ 10 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 

 
 

รวงตอกอ 
 

ความยาวรวง เมล็ดตอรวง น้ําหนัก100เมล็ด 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU31-05-10A"/RD7 22.54 21.52 1.24 180.78 167.94 191.58 16.12 15.97 -10.78 17.75 7.98 3.84 
PTT-KU31-05-9A"/RD7 -12.14 -28.14 -40.13 -1.91 -4.72 3.68 -36.17 -41.35 -46.13 2.38 -7.43 -10.98 
PTT-KU31-05-9A"/SPR90 13.83 -18.91 -1.52 4.42 -0.60 9.44 31.39 3.77 12.22 6.32 -4.79 -8.62 
PTT-KU31-05-9A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 48.94 22.22 -1.38 23.39 13.01 7.69 24.25 13.16 -1.71 18.31 7.23 3.72 
PTT-KU32-01-6A"/RD7 -13.98 -19.01 -23.59 -0.02 -8.34 -0.26 4.40 -11.70 -32.06 -7.56 -13.99 -17.29 
PTT-KU32-01-6A"/SPR90 -12.13 -26.92 -25.10 -6.92 -9.12 4.23 -11.34 -27.90 -7.82 1.71 -3.36 -4.94 
PTT-KU32-01-6A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -5.83 -8.13 -22.07 0.39 -6.07 2.73 -11.37 -15.50 -19.05 -6.98 -12.88 -15.73 
PTT-KU32-02-1A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -57.18 -70.96 -27.17 0.10 -0.61 -4.45 -12.38 -21.11 -30.03 3.61 1.47 -2.93 
PTT-KU32-06-4A"/SPR90 -19.43 -32.54 -18.07 -10.29 -12.78 -3.97 -0.91 -21.02 -14.59 -8.67 -12.39 -15.92 
PTT-KU33-01-2A"/RD7 8.37 -9.93 -24.97 9.38 -1.78 6.89 37.47 34.24 3.29 3.41 -10.23 -13.68 
PTT-KU33-01-2A"/SPR90 -3.92 -17.50 -15.45 1.95 -10.14 3.06 -61.70 -69.92 -61.54 15.71 -3.71 -5.28 
PTT-KU33-01-2A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -6.17 -6.17 -16.14 18.60 14.88 8.90 -0.78 -10.00 -20.17 23.58 3.77 -0.72 
PTT-KU33-02-1A"/SPR90 -1.39 -15.56 -20.28 0.18 -7.35 1.17 -0.29 -23.47 0.46 -9.48 -17.72 -17.63 
PTT-KU33-03-3A"/RD7 -25.94 -34.44 -29.10 -11.18 -17.59 -10.32 24.20 17.68 -9.46 17.17 2.88 -1.06 
PTT-KU33-03-3A"/SPR90 -54.86 -56.60 -42.89 2.31 -7.42 1.93 -85.31 -88.34 -87.39 -3.56 -18.61 -21.88 
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ตารางผนวกที่ 10 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 

 
 

รวงตอกอ 
 

ความยาวรวง เมล็ดตอรวง น้ําหนัก100เมล็ด 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU33-03-3A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 26.89 24.79 4.14 12.84 4.21 -0.69 -16.56 -26.34 -36.02 14.38 -1.89 -5.09 
PTT-KU33-03-4A"/SPR90 11.98 -13.23 5.38 13.39 -0.99 9.00 -44.66 -54.44 -50.73 16.59 2.10 -2.01 
PTT-KU33-03-4A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 31.15 16.13 -5.66 6.93 2.51 -1.57 -18.40 -28.41 -44.03 54.51 29.20 -5.02 
PTT-KU33-08-10A"/SPR90 -26.42 -26.92 -25.10 0.20 -11.03 2.04 -56.41 -67.15 -58.00 10.33 -3.90 -5.47 
PTT-KU33-08-9A"/RD7 -26.93 -28.14 -40.13 -9.87 -18.12 -10.90 -63.69 -63.80 -72.15 17.17 3.28 -0.68 
PTT-KU33-08-9A"/SPR90 -0.82 -18.84 -16.83 2.81 -9.38 3.94 -54.24 -62.42 -51.95 13.41 -6.06 -7.60 
PTT-KU33-09-11A"/RD7 -31.92 -42.53 -44.12 -8.10 -12.80 -8.57 -44.73 -47.29 -54.28 8.74 0.92 0.00 
PTT-KU33-09-11A"/SPR90 9.76 -21.18 -4.28 2.63 -10.99 -2.01 -94.31 -95.39 -95.02 -21.32 -29.41 -32.26 
PTT-KU33-09-11A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 58.14 32.48 6.90 -1.41 -2.04 -5.43 -29.70 -30.33 -38.38 10.67 -2.00 -5.21 
PTT-KU33-10-12A"/SPR90 -3.92 -17.02 -21.66 -2.76 -16.63 -8.97 -57.19 -69.52 -59.99 24.27 1.06 1.18 
PTT-KU33-10-12A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 13.84 1.54 -9.24 7.68 4.35 -1.09 -11.10 -11.46 -20.83 19.37 4.53 0.00 
PTT-KU33-10-13A"/RD7 -4.47 -11.59 -26.34 16.94 9.28 18.92 -87.60 -88.05 -90.81 6.76 -1.98 -5.74 
PTT-KU33-10-13A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 2.51 -7.54 -15.45 10.47 8.45 6.71 1.65 -5.53 -16.89 13.63 7.56 -0.57 
PTT-KU33-11-14A"/RD7 -1.77 -8.28 -23.59 -9.04 -11.22 -3.39 30.09 7.26 -17.48 -3.24 -12.56 -15.92 
PTT-KU33-11-14A"/SPR90 -41.63 -54.11 -44.27 -8.06 -13.18 -4.41 0.26 -28.68 -22.86 -13.59 -24.23 -27.28 
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 ตารางผนวกที่ 10 (ตอ) 
 

ลูกผสมทดสอบ 

 
 

รวงตอกอ 
 

ความยาวรวง เมล็ดตอรวง น้ําหนัก100เมล็ด 
 Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck Hmp Hbp Hck 

PTT-KU33-11-14A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -9.80 -11.80 -17.52 3.94 2.78 -0.36 26.05 -1.26 -12.42 17.93 1.23 -3.15 
PTT-KU33-11-15A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 -16.59 -16.59 -23.72 8.74 6.83 4.96 -22.66 -34.97 -27.92 11.92 5.18 -2.77 
PTT-KU35-02-11A"/RD7 2.08 -12.16 -20.28 5.55 -2.64 6.42 -30.91 -37.85 -40.01 -6.48 -11.65 -9.19 
PTT-KU35-11-1A"/RD7 20.56 19.70 -21.66 18.16 8.84 18.96 34.11 32.11 1.91 25.57 2.40 5.24 
PTT-KU35-11-1A"/SPR90 -28.79 -41.73 -40.28 1.72 -10.58 2.55 -42.13 -55.95 -43.67 11.02 -3.09 -4.67 
PTT-KU35-11-1A"/SPR93014-PTT-22-1-3-1-1 73.60 46.15 17.93 15.49 14.62 10.90 8.98 0.25 3.68 9.34 -0.24 -3.50 

คาเฉลี่ย 3.81 -7.49 -16.10 5.42 -0.58 6.09 -14.68 -25.44 -27.19 7.11 -2.91 -5.89 
 
Hmp = ความดีเดนของลูกผสมเหนือคาเฉล่ียพอแม (mid-parent heterosis) 
Hbp = ความดีเดนของลูกผสมเหนือพอแมท่ีดีกวา (heterobeltiosis) 
Hck = ความดีเดนของลูกผสมเหนือพันธุมาตรฐาน (standard heterosis) 
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ประวัติการศึกษา และการทํางาน 
 

ชื่อ –นามสกุล นายปพิชญา ศิริกุลชยานนท 
วัน เดือน ป ทีเ่กิด 15 ธันวาคม 2527 
สถานที่เกิด  กรุงเทพมหานคร 
ประวัติการศึกษา วท.บ. (วิทยาศาสตรเกษตร) (เกียรตินิยมอันดับ 2) 

มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร (พ.ศ. 2550) 
ตําแหนงหนาที่การงานปจจุบัน - 
สถานที่ทํางานปจจุบัน - 
ผลงานดีเดนและรางวัลทางวิชาการ  - 
ทุนการศึกษาที่ไดรับ - 

 
 
 
 
 
 


