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0.108 0.108 0.108 0.108
0.108 0.108 0.108 0.108
0.114 0.114 0.114 0.114
0.111 0.111 0.111 0.111

0.156 0.156 0.156 0.156

6 7
0.171 0.171
0.171 0.171
1.000 1.000
0.156 0.156
0.156 0.156
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.139 0.139
0.905 0.905
0.905 0.905
1.000 1.000
0.905 0.905
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.905 0.905
0.258 0.258
0.905 0.905
1.000 1.000
0.290 0.290
0.108 0.108
0.161 0.161
0.108 0.108
0.108 0.108
0.108 0.108
0.114 0.114
0.111 0.111

0.156 0.156

8 9
0.171 0.171
0.171 0.171
1.000 1.000
0.156 0.156
0.156 0.156
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.139 0.139
0.905 0.905
0.905 0.905
1.000 1.000
0.905 0.905
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.905 0.905
0.258 0.258
0.905 0.905
1.000 1.000
0.290 0.290
0.108 0.108
0.161 0.161
0.108 0.108
0.108 0.108
0.108 0.108
0.114 0.114
0.111 0.111

0.156 0.156

10
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

11
0.242
0.242
0.250
0.423
0.423
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.367
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.250
0.950
0.250
0.250
0.905
0.171
0.200
0.171
0.171
0.171
0.258
0.176

0.321

12
1.000
1.000
0.171
0.462
0.462
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.313
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.250
0.171
0.171
0.281
0.273
0.194
0.273
0.273
0.273
0.333
0.281

0.520

13
0.235
0.235
0.242
0.407
0.407
0.242
0.242
0.242
0.242
0.281
0.281
0.281
0.281
0.281
0.281
0.281
0.281
0.355
0.281
0.281
0.242
0.281
0.242
0.242
0.242
0.281
0.905
0.281
0.242
0.864
0.167
0.194
0.167
0.167
0.167
0.250
0.171

0.310

14 15
0.258 0.171
0.258 0.171
0.267 1.000
0.167 0.156
0.167 0.156
0.267 1.000
0.267 1.000
0.267 1.000
0.267 1.000
0.310 0.905
0.310 0.905
0.310 0.905
0.310 0.905
0.310 0.905
0.310 0.905
0.310 0.905
0.310 0.905
0.147 0.139
0.310 0.905
0.310 0.905
0.267 1.000
0.310 0.905
0.267 1.000
0.267 1.000
0.267 1.000
0.310 0.905
0.194 0.258
0.310 0.905
0.267 1.000
0.226 0.290
0.300 0.108
0.097 0.161
0.300 0.108
0.300 0.108
0.300 0.108
0.156 0.114
0.310 0.111

0.250 0.156

16 17
0.235 0.171
0.235 0.171
0.108 0.905
0.310 0.156
0.310 0.156
0.108 0.905
0.108 0.905
0.108 0.905
0.108 0.905
0.108 1.000
0.108 1.000
0.108 1.000
0.108 1.000
0.108 1.000
0.108 1.000
0.108 1.000
0.108 1.000
0.200 0.139
0.108 1.000
0.108 1.000
0.108 0.905
0.108 1.000
0.108 0.905
0.108 0.905
0.108 0.905
0.108 1.000
0.176 0.258
0.108 1.000
0.108 0.905
0.171 0.290
0.909 0.108
0.194 0.125
0.909 0.108
0.909 0.108
0.909 0.108
0.176 0.114
0.864 0.111

0.357 0.156

18 19
0.171 0.176
0.171 0.176
0.905 0.950
0.156 0.161
0.156 0.161
0.905 0.950
0.905 0.950
0.905 0.950
0.905 0.950
1.000 0.857
1.000 0.857
1.000 0.857
1.000 0.857
1.000 0.857
1.000 0.857
1.000 0.857
1.000 0.857
0.139 0.143
1.000 0.857
1.000 0.857
0.905 0.950
1.000 0.857
0.905 0.950
0.905 0.950
0.905 0.950
1.000 0.857
0.258 0.267
1.000 0.857
0.905 0.950
0.290 0.300
0.108 0.111
0.125 0.167
0.108 0.111
0.108 0.111
0.108 0.111
0.114 0.118
0.111 0.114

0.156 0.161

99

20 21
0.171 0.367
0.171 0.367
1.000 0.081
0.156 0.370
0.156 0.370
1.000 0.081
1.000 0.081
1.000 0.081
1.000 0.081
0.905 0.081
0.905 0.081
0.905 0.081
0.905 0.081
0.905 0.081
0.905 0.081
0.905 0.081
0.905 0.081
0.139 0.519
0.905 0.081
0.905 0.081
1.000 0.081
0.905 0.081
1.000 0.081
1.000 0.081
1.000 0.081
0.905 0.081
0.258 0.258
0.905 0.081
1.000 0.081
0.290 0.250
0.108 0.414
0.161 0.200
0.108 0.414
0.108 0.414
0.108 0.414
0.114 0.444
0.111 0.429

0.156 0.423



MS51WUINT 1 (710)

fheeha
77
78
79
80
81
82
83
84
85
86
87
88
89
90
91
92
93
94
95
96
97
98
99
100
101
102
103
104
105
106
107
108
109
110
111
112
113
114

1 2
0.143 1.000
0.143 1.000
0.143 1.000
0.519 0.108
0.519 0.108
0.143 1.000
0.519 0.108
0.519 0.108
0.143 1.000
0.323 0.171
0.200 0.273
0.143 1.000
0.143 0.905
0.143 1.000
0.143 0.905
0.143 0.905
0.147 0.857
0.156 0.850
0.139 0.864
0.519 0.108
0.143 0.905
0.143 1.000
0.519 0.108
0.519 0.108
0.143 0.905
0.143 0.905
0.481 0.081
0.481 0.081
0.143 1.000
0.519 0.108
0.143 0.905
0.143 0.905
0.200 0.235

0.200 0.235

3
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235

0.235

4
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235

0.235

0.147 0.857 0.857 0.857

0.189 0.294 0.294 0.294

0.143 0.905 0.905 0.905

5
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333

1.000

0.147 0.054 0.054 0.054 0.083

6
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0273
0273
0.950
0.333
1.000

0.083

7
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

8
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

9
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

10
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

1 12
0.250 0.171
0.250 0.171
0.250 0.171
0.171 0.273
0.171 0.273
0.250 0.171
0.171 0.273
0.171 0.273
0.250 0.171
0.242 1.000
0.135 0.265
0.250 0.171
0.250 0.171
0.250 0.171
0.250 0.171
0.250 0.171
0.258 0.176
0.276 0.152
0.281 0.167
0.171 0.273
0.250 0.171
0.250 0.171
0.171 0.273
0.171 0.273
0.250 0.171
0.250 0.171
0.250 0.367
0.250 0.367
0.250 0.171
0.171 0.273
0.250 0.171
0.250 0.171
0.909 0.229
0.909 0.229
0.258 0.176
0.833 0.216
0.250 0.171

0.054 0.111

13
0.281
0.281
0.281
0.167
0.167
0.281
0.167
0.167
0.281
0.235
0.132
0.281
0.242
0.281
0.281
0.281
0.290
0.310
0.273
0.167
0.242
0.281
0.167
0.167
0.242
0.242
0.242
0.242
0.281
0.167
0.242
0.242
0.870

0.870

14
0.310
0.310
0.310
0.300
0.300
0.310
0.300
0.300
0.310
0.258
0.290
0.310
0.267
0.310
0.310
0.310
0.321
0.346
0.258
0.300
0.267
0.310
0.300
0.300
0.267
0.267
0.226
0.226
0.310
0.300
0.267
0.267
0.176

0.176

15 16
0.905 0.108
0.905 0.108
0.905 0.108
0.108 0.909
0.108 0.909
0.905 0.108
0.108 0.909
0.108 0.909
0.905 0.108
0.171 0.235
0.313 0.265
0.905 0.108
1.000 0.108
0.905 0.108
0.818 0.108
0.818 0.108
0.773 0.111
0.762 0.118
0.952 0.105
0.108 0.909
1.000 0.108
0.905 0.108
0.108 0.909
0.108 0.909
1.000 0.108
1.000 0.108
0.081 0.414
0.081 0.414
0.905 0.108
0.108 0.909
1.000 0.108
1.000 0.108
0.273 0.194

0.273 0.194

0.250 0.276 0.950 0.111

0.800 0.167 0.333 0.184

0.242 0.267 1.000 0.108

17 18
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.108 0.108
0.108 0.108
1.000 1.000
0.108 0.108
0.108 0.108
1.000 1.000
0.171 0.171
0.273 0.273
1.000 1.000
0.905 0.905
1.000 1.000
0.905 0.905
0.905 0.905
0.857 0.857
0.850 0.850
0.864 0.864
0.108 0.108
0.905 0.905
1.000 1.000
0.108 0.108
0.108 0.108
0.905 0.905
0.905 0.905
0.081 0.081
0.081 0.081
1.000 1.000
0.108 0.108
0.905 0.905
0.905 0.905
0.235 0.235

0.235 0.235

19
0.857
0.857
0.857
0.111
0.111
0.857
0.111
0.111
0.857
0.176
0.323
0.857
0.950
0.857
0.773
0.773
0.810
0.800
0.905
0.111
0.950
0.857
0.111
0.111
0.950
0.950
0.083
0.083
0.857
0.111
0.950
0.950
0.281

0.281

20
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273

0.273

100

21
0.081
0.081
0.081
0.414
0.414
0.081
0.414
0.414
0.081
0.367
0.167
0.081
0.081
0.081
0.081
0.081
0.083
0.088
0.079
0.414
0.081
0.081
0.414
0.414
0.081
0.081
1.000
1.000
0.081
0.414
0.081
0.081
0.235

0.235

0.857 0.857 1.000 0.950 0.083

0.294 0.294 0.344 0.333 0.222

0.905 0.905 0.950 1.000 0.081

0.053 0.121 0.083 0.143 0.054 0.054 0.086 0.083 0.054
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feea
115
116
117
118
119
120
121
122
123
124
125
126
127
128
129

1
0.212
0.212
0.143
0.143
0.143
0.143
0.147
0.143
0.143
0.143
0.188
0.219
0.143
0.448

0.258

0.290

0.290

0.905

0.905

1.000

0.905

0.857

1.000

1.000

1.000

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.290

0.290

0.905

0.905

1.000

0.905

0.857

1.000

1.000

1.000

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.290

0.290

0.905

0.905

1.000

0.905

0.857

1.000

1.000

1.000

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.333

0.290

1.000

1.000

0.905

1.000

0.950

0.905

0.905

0.905

0.152

0.182

1.000

0.167

0.345

0.333

0.290

1.000

1.000

0.905

1.000

0.950

0.905

0.905

0.905

0.152

0.182

1.000

0.167

0.345

0.333

0.290

1.000

1.000

0.905

1.000

0.950

0.905

0.905

0.905

0.152

0.182

1.000

0.167

0.345

0.333

0.290

1.000

1.000

0.905

1.000

0.950

0.905

0.905

0.905

0.152

0.182

1.000

0.167

0.345

0.333

0.290

1.000

1.000

0.905

1.000

0.950

0.905

0.905

0.905

0.152

0.182

1.000

0.167

0.345

10 11
0.333 0.818
0.290 0.905
1.000 0.250
1.000 0.250
0.905 0.250
1.000 0.250
0.950 0.258
0.905 0.250
0.905 0.250
0.905 0.250
0.152 0.226
0.182 0.258
1.000 0.250
0.167 0.313

0.345 0.258

12
0.242
0.281
0.171
0.171
0.171
0.171
0.176
0.171
0.171
0.171
0.773
0.818
0.171
0.433

0.290

13
0.783
0.864
0.242
0.242
0.281
0.242
0.250
0.281
0.281
0.281
0.219
0.250
0.242
0.303

0.290

14
0.226
0.226
0.267
0.267
0.310
0.267
0.276
0.310
0.310
0.310
0.200
0.233
0.267
0.290

0.850

15
0.333
0.290
1.000
1.000
0.905
1.000
0.950
0.905
0.905
0.905
0.152
0.182
1.000
0.167

0.345

16
0.139
0.171
0.108
0.108
0.108
0.108
0.111
0.108
0.108
0.108
0.219
0.250
0.108
0.536

0.250

17
0.290
0.290
0.905
0.905
1.000
0.905
0.857
1.000
1.000
1.000
0.152
0.182
0.905
0.167

0.393

18
0.290
0.290
0.905
0.905
1.000
0.905
0.857
1.000
1.000
1.000
0.152
0.182
0.905
0.167

0.393

19
0.345
0.300
0.950
0.950
0.857
0.950
1.000
0.857
0.857
0.857
0.156
0.188
0.950
0.171

0.357

20
0.333
0.290
1.000
1.000
0.905
1.000
0.950
0.905
0.905
0.905
0.152
0.182
1.000
0.167

0.345

101

21
0.212
0.250
0.081
0.081
0.081
0.081
0.083
0.081
0.081
0.081
0.267
0.300
0.081
0.448

0.219
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Moy 22

1

o w9 N W

11
12
13
14
15
16
17
18
19
20
21
22
23
24
25
26
27
28
29
30
31
32
33
34
35
36
37
38

1.000

0.081

0.081

0.212

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

0.081

23

1.000
1.000
0.250
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.818
0.905

0.905

24

1.000
0.250
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.818
0.905

0.905

25

1.000
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290
0.290

0.290

26 27

1.000

1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.905 0.905
1.000 1.000

1.000 1.000

28

1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
1.000

1.000

29

1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
1.000

1.000

30

1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
1.000

1.000

31

1.000
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
1.000

1.000

32 33 34 35 36 37 38

1.000

1.000 1.000

1.000 1.000 1.000

1.000 1.000 1.000 1.000

0.905 0.905 0.905 0.905 1.000
1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 1.000

1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 1.000 1.000

39

40

41

102

42



MS51WUINT 1 (710)

Moty 22 23

39
40
41
42
43
44
45
46
47
48
49
50
51
52
53
54
55
56
57
58
59
60
61
62
63
64
65
66
67
68
69
70
71
72
73
74
75
76

0.367 0.171

0.367 0.171

0.081 0.905

0.370 0.156

0.370 0.156

0.081 0.905

0.081 0.905

0.081 0.905

0.081 0.905

0.081 1.000

0.081 1.000

0.081 1.000

0.081 1.000

0.081 1.000

0.081 1.000

0.081 1.000

0.081 1.000

0.519 0.139

0.081 1.000

0.081 1.000

0.081 0.905

0.081 1.000

0.081 0.905

0.081 0.905

0.081 0.905

0.081 1.000

0.258 0.258

0.081 1.000

0.081 0.905

0.250 0.290

0.414 0.108

0.200 0.125

0.414 0.108

0.414 0.108

0.414 0.108

0.444 0.114

0.429 0.111

0.423 0.156

24 25
0.171 0.206
0.171 0.206
0.905 0.290
0.156 0.370
0.156 0.370
0.905 0.290
0.905 0.290
0.905 0.290
0.905 0.290
1.000 0.250
1.000 0.250
1.000 0.250
1.000 0.250
1.000 0.250
1.000 0.250
1.000 0.250
1.000 0.250
0.139 0.323
1.000 0.250
1.000 0.250
0.905 0.290
1.000 0.250
0.905 0.290
0.905 0.290
0.905 0.290
1.000 0.250
0.258 0.857
1.000 0.250
0.905 0.290
0.290 0.818
0.108 0.139
0.125 0.241
0.108 0.139
0.108 0.139
0.108 0.139
0.114 0.219
0.111 0.143

0.156 0.276

26 27
0.171 0.171
0.171 0.171
1.000 1.000
0.156 0.156
0.156 0.156
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.905 0.905
0.139 0.139
0.905 0.905
0.905 0.905
1.000 1.000
0.905 0.905
1.000 1.000
1.000 1.000
1.000 1.000
0.905 0.905
0.258 0.258
0.905 0.905
1.000 1.000
0.290 0.290
0.108 0.108
0.161 0.161
0.108 0.108
0.108 0.108
0.108 0.108
0.114 0.114
0.111 0.111

0.156 0.156

28
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

29
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

30
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

31
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

32
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

33
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

34
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

35
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

36
0.171
0.171
0.905
0.156
0.156
0.905
0.905
0.905
0.905
0.818
0.818
0.818
0.818
0.818
0.818
0.818
0.818
0.139
0.818
0.818
0.905
0.818
0.905
0.905
0.905
0.818
0.258
0.818
0.905
0.290
0.108
0.200
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

37
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

38
0.171
0.171
1.000
0.156
0.156
1.000
1.000
1.000
1.000
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.905
0.139
0.905
0.905
1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

39
1.000
1.000
0.171
0.462
0.462
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.313
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.171
0.250
0.171
0.171
0.281
0.273
0.194
0.273
0.273
0.273
0.333
0.281

0.520

0 41

1.000

0.171 1.000
0.462 0.156
0.462 0.156
0.171 1.000
0.171 1.000
0.171 1.000
0.171 1.000
0.171 0.905
0.171 0.905
0.171 0.905
0.171 0.905
0.171 0.905
0.171 0.905
0.171 0.905
0.171 0.905
0.313 0.139
0.171 0.905
0.171 0.905
0.171 1.000
0.171 0.905
0.171 1.000
0.171 1.000
0.171 1.000
0.171 0.905
0.250 0.258
0.171 0.905
0.171 1.000
0.281 0.290
0.273 0.108
0.194 0.161
0.273 0.108
0.273 0.108
0.273 0.108
0.333 0.114
0.281 0.111

0.520 0.156

103

)

1.000
1.000
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.357
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.440
0.156
0.156
0.370
0.357
0.138
0.357
0.357
0.357
0.286
0.370

0.789



MS5WUINT 1 (710)

fheee 22
77 0.081
78 0.081
79 0.081
80 0414
81 0414
82 0.081
83 0414
84 0414
85  0.081
86 0367
87 0167
88  0.081
89  0.081
90  0.081
91  0.081
92 0.081
93 0.083
94 0088
95 0.079
96 0414
97 0081
98 0.081
99 0414
100 0414
101 0.081
102 0.081
103 1.000
104 1.000
105 0.081
106 0414
107 0.081
108  0.081
109 0.235
110 0.235
111 0.083
112 0222
113 0081

114

0.054

23
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

24
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

25 26
0.250 0.905
0.250 0.905
0.250 0.905
0.139 0.108
0.139 0.108
0.250 0.905
0.139 0.108
0.139 0.108
0.250 0.905
0.206 0.171
0.167 0.313
0.250 0.905
0.290 1.000
0.250 0.905
0.250 0.818
0.250 0.818
0.258 0.773
0.276 0.762
0.323 0.952
0.139 0.108
0.290 1.000
0.250 0.905
0.139 0.108
0.139 0.108
0.290 1.000
0.290 1.000
0.212 0.081
0.212 0.081
0.250 0.905
0.139 0.108
0.290 1.000
0.290 1.000
0.909 0.273
0.909 0.273
0.300 0.950
0.833 0.333
0.290 1.000

0.083 0.083

27
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

28
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

29
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

30
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

31
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

32
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

33
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

34
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

35
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

36 37
0.818 0.905
0.818 0.905
0.818 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
0.818 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
0.818 0.905
0.171 0.171
0.313 0.313
0.818 0.905
0.905 1.000
0.818 0.905
0.739 0.818
0.739 0.818
0.696 0.773
0.682 0.762
0.864 0.952
0.108 0.108
0.905 1.000
0.818 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
0.905 1.000
0.905 1.000
0.081 0.081
0.081 0.081
0.818 0.905
0.108 0.108
0.905 1.000
0.905 1.000
0.273 0.273
0.273 0.273
0.857 0.950
0.294 0.333
0.905 1.000

0.114 0.083

38
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

39 40
0.171 0.171
0.171 0.171
0.171 0.171
0.273 0.273
0.273 0.273
0.171 0.171
0.273 0.273
0.273 0.273
0.171 0.171
1.000 1.000
0.265 0.265
0.171 0.171
0.171 0.171
0.171 0.171
0.171 0.171
0.171 0.171
0.176 0.176
0.152 0.152
0.167 0.167
0.273 0.273
0.171 0.171
0.171 0.171
0.273 0.273
0.273 0.273
0.171 0.171
0.171 0.171
0.367 0.367
0.367 0.367
0.171 0.171
0.273 0.273
0.171 0.171
0.171 0.171
0.229 0.229
0.229 0.229
0.176 0.176
0.216 0.216
0.171 0.171

0.111 0.111

41
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

104

42
0.156
0.156
0.156
0.357
0.357
0.156
0.357
0.357
0.156
0.462
0.182
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.161
0.172
0.152
0.357
0.156
0.156
0.357
0.357
0.156
0.156
0.370
0.370
0.156
0.357
0.156
0.156
0.393
0.393
0.161
0.367
0.156

0.091



105

MS5WUINT 1 (710)

feena 22 23 24 25 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 36 37 38 39 40 41 42
115  0.212 0.290 0.290 0.905 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.333 0.242 0.242 0.333 0.321
116  0.250 0.290 0.290 0.818 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.281 0.281 0.290 0.370
117  0.081 0.905 0.905 0.290 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 1.000 1.000 0.171 0.171 1.000 0.156
118 0.081 0.905 0.905 0.290 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 1.000 1.000 0.171 0.171 1.000 0.156
119  0.081 1.000 1.000 0.250 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.818 0.905 0.905 0.171 0.171 0.905 0.156
120  0.081 0.905 0.905 0.290 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 1.000 1.000 0.171 0.171 1.000 0.156
121  0.083 0.857 0.857 0.300 0.950 0.950 0.950 0.950 0.950 0.950 0.950 0.950 0.950 0.950 0.857 0.950 0.950 0.176 0.176 0.950 0.161
122 0.081 1.000 1.000 0.250 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.818 0.905 0.905 0.171 0.171 0.905 0.156
123 0.081 1.000 1.000 0.250 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.818 0.905 0.905 0.171 0.171 0.905 0.156
124 0.081 1.000 1.000 0.250 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.905 0.818 0.905 0.905 0.171 0.171 0.905 0.156
125 0.267 0.152 0.152 0.188 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152 0.773 0.773 0.152 0.346
126  0.300 0.182 0.182 0.219 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182 0.818 0.818 0.182 0.385
127 0.081 0.905 0.905 0.290 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 1.000 1.000 0.171 0.171 1.000 0.156
128 0.448 0.167 0.167 0.273 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167 0.433 0.433 0.167 0.500

129  0.219 0.393 0.393 0.258 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.345 0.290 0.290 0.345 0.241



MS5WUINT 1 (710)

Moty 43

39
40
41
4
43
44
45
46
47
48
49
50
51
52
53
54
55
56
57
58
59
60
61
62
63
64
65
66
67
68
69
70
7
72
73
74
75
76

1.000

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.357

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.156

0.440

0.156

0.156

0.370

0.357

0.138

0.357

0.357

0.357

0.286

0.370

0.789

44 45 46 47 48 49 50 51

1.000

1.000 1.000

1.000 1.000 1.000

1.000 1.000 1.000 1.000

0.905 0.905 0.905 0.905 1.000

0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000

0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
0.139 0.139 0.139 0.139 0.139 0.139 0.139 0.139
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 0.905 0.905 0.905
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 0.905 0.905 0.905
1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 0.905 0.905 0.905
1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 0.905 0.905 0.905
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
0.258 0.258 0.258 0.258 0.258 0.258 0.258 0.258
0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000
1.000 1.000 1.000 1.000 0.905 0.905 0.905 0.905
0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290
0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108
0.161 0.161 0.161 0.161 0.125 0.125 0.125 0.125
0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108
0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108
0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108
0.114 0.114 0.114 0.114 0.114 0.114 0.114 0.114
0.111 0.111 0.111 0.111 0.111 0.111 0.111 0.111

0.156 0.156 0.156 0.156 0.156 0.156 0.156 0.156

52

1.000
1.000
1.000
1.000
0.139
1.000
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.905
1.000
0.258
1.000
0.905
0.290
0.108
0.125
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

53

1.000
1.000
1.000
0.139
1.000
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.905
1.000
0.258
1.000
0.905
0.290
0.108
0.125
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

54

1.000
1.000
0.139
1.000
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.905
1.000
0.258
1.000
0.905
0.290
0.108
0.125
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

55

1.000
0.139
1.000
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.905
1.000
0.258
1.000
0.905
0.290
0.108
0.125
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

56

1.000
0.139
0.139
0.139
0.139
0.139
0.139
0.139
0.139
0.379
0.139
0.139
0.323
0.200
0.156
0.200
0.200
0.200
0.739
0.206

0.267

57

1.000
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.905
1.000
0.258
1.000
0.905
0.290
0.108
0.125
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

58

1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.905
1.000
0.258
1.000
0.905
0.290
0.108
0.125
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

59

1.000
0.905
1.000
1.000
1.000
0.905
0.258
0.905
1.000
0.290
0.108
0.161
0.108
0.108
0.108
0.114
0.111

0.156

106

60 61 62 63

1.000

0.905 1.000

0.905 1.000 1.000
0.905 1.000 1.000 1.000
1.000 0.905 0.905 0.905
0.258 0.258 0.258 0.258
1.000 0.905 0.905 0.905
0.905 1.000 1.000 1.000
0.290 0.290 0.290 0.290
0.108 0.108 0.108 0.108
0.125 0.161 0.161 0.161
0.108 0.108 0.108 0.108
0.108 0.108 0.108 0.108
0.108 0.108 0.108 0.108
0.114 0.114 0.114 0.114
0.111 0.111 0.111 0.111

0.156 0.156 0.156 0.156



MS5WUINT 1 (710)

Moy 43

71
78
79
80
81
82
83
84
85
86
87
88
89
90
91
92
93
94
95
96
97
98
929
100
101
102
103
104
105
106
107
108
109
110
111
112
113
114

44 45

0.156 0.905 0.905
0.156 0.905 0.905
0.156 0.905 0.905
0.357 0.108 0.108
0.357 0.108 0.108
0.156 0.905 0.905
0.357 0.108 0.108
0.357 0.108 0.108
0.156 0.905 0.905
0.462 0.171 0.171
0.182 0.313 0.313
0.156 0.905 0.905
0.156 1.000 1.000
0.156 0.905 0.905
0.156 0.818 0.818
0.156 0.818 0.818
0.161 0.773 0.773
0.172 0.762 0.762
0.152 0.952 0.952
0.357 0.108 0.108
0.156 1.000 1.000
0.156 0.905 0.905
0.357 0.108 0.108
0.357 0.108 0.108
0.156 1.000 1.000
0.156 1.000 1.000
0.370 0.081 0.081
0.370 0.081 0.081
0.156 0.905 0.905
0.357 0.108 0.108
0.156 1.000 1.000
0.156 1.000 1.000
0.393 0.273 0.273
0.393 0.273 0.273
0.161 0.950 0.950
0.367 0.333 0.333
0.156 1.000 1.000

0.091 0.083 0.083

46
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

47
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

48
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

49
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

50
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

51
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

52
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

53
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

54
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

55 56 57

1.000 0.139 1.000
1.000 0.139 1.000
1.000 0.139 1.000
0.108 0.200 0.108
0.108 0.200 0.108
1.000 0.139 1.000
0.108 0.200 0.108
0.108 0.200 0.108
1.000 0.139 1.000
0.171 0.313 0.171
0.273 0.132 0.273
1.000 0.139 1.000
0.905 0.139 0.905
1.000 0.139 1.000
0.905 0.139 0.905
0.905 0.139 0.905
0.857 0.143 0.857
0.850 0.152 0.850
0.864 0.135 0.864
0.108 0.200 0.108
0.905 0.139 0.905
1.000 0.139 1.000
0.108 0.200 0.108
0.108 0.200 0.108
0.905 0.139 0.905
0.905 0.139 0.905
0.081 0.519 0.081
0.081 0.519 0.081
1.000 0.139 1.000
0.108 0.200 0.108
0.905 0.139 0.905
0.905 0.139 0.905
0.235 0.344 0.235
0.235 0.344 0.235
0.857 0.143 0.857
0.294 0.324 0.294
0.905 0.139 0.905

0.054 0.053 0.054

58 59

1.000 0.905
1.000 0.905
1.000 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
1.000 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
1.000 0.905
0.171 0.171
0.273 0.313
1.000 0.905
0.905 1.000
1.000 0.905
0.905 0.818
0.905 0.818
0.857 0.773
0.850 0.762
0.864 0.952
0.108 0.108
0.905 1.000
1.000 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
0.905 1.000
0.905 1.000
0.081 0.081
0.081 0.081
1.000 0.905
0.108 0.108
0.905 1.000
0.905 1.000
0.235 0.273
0.235 0.273
0.857 0.950
0.294 0.333
0.905 1.000

0.054 0.083

60
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

61
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

62
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083

107

63
0.905
0.905
0.905
0.108
0.108
0.905
0.108
0.108
0.905
0.171
0.313
0.905
1.000
0.905
0.818
0.818
0.773
0.762
0.952
0.108
1.000
0.905
0.108
0.108
1.000
1.000
0.081
0.081
0.905
0.108
1.000
1.000
0.273
0.273
0.950
0.333
1.000

0.083



MS5WUINT 1 (710)

Moty 43 44 45 46 47 48

115
116
117
118
119
120
121
122
123
124
125
126
127
128
129

49

50

51

52

53

54

55

56

0.321 0.333 0.333 0.333 0.333 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.281

0.370 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.323

0.156 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905

0.156 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905

0.905

0.905

0.905

0.905

0.905

0.905

0.905

0.905

0.905

0.905

0.156 0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000

0.156 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905

0.161 0.950 0.950 0.950 0.950 0.857

0.905

0.857

0.905

0.857

0.905

0.857

0.905

0.857

0.905

0.857

0.156 0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000

0.156 0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000

0.156 0.905 0.905 0.905 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000

0.346 0.152 0.152 0.152 0.152 0.152

0.385 0.182 0.182 0.182 0.182 0.182

0.156 1.000 1.000 1.000 1.000 0.905

0.500 0.167 0.167 0.167 0.167 0.167

0.241 0.345 0.345 0.345 0.345 0.393

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.905

0.905

1.000

0.905

0.857

1.000

1.000

1.000

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.905

0.905

1.000

0.905

0.857

1.000

1.000

1.000

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.139

0.139

0.139

0.139

0.143

0.139

0.139

0.139

0.258

0.290

0.139

0.229

0.176

57 58

59 60

61

0.290 0.290 0.333 0.290 0.333

108

62 63

0.333 0.333

0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290 0.290

0.905 0.905

0.905 0.905

1.000 1.000

0.905 0.905

0.857 0.857

1.000 1.000

1.000 1.000

1.000 1.000

0.152 0.152

0.182 0.182

0.905 0.905

0.167 0.167

0.393 0.393

1.000 0.905

1.000 0.905

0.905 1.000

1.000 0.905

1.000

1.000

0.905

1.000

1.000 1.000

1.000 1.000

0.905 0.905

1.000 1.000

0.950 0.857 0.950 0.950 0.950

0.905 1.000

0.905 1.000

0.905 1.000

0.152 0.152

0.182 0.182

1.000 0.905

0.167 0.167

0.345 0.393

0.905

0.905

0.905

0.152

0.182

1.000

0.167

0.345

0.905 0.905

0.905 0.905

0.905 0.905

0.152 0.152

0.182 0.182

1.000 1.000

0.167 0.167

0.345 0.345



MS5WUINT 1 (710)

feela 64 65 66 67 68 69 70 71 72 73 74 75 176

39
40
41
42
43
44
45
46
47
48
49
50
51
52
53
54
55
56
57
58
59
60
61
62
63
64
65
66
67
68
69
70
71
72
73
74
75
76

1.000

0.258 1.000

1.000 0.258 1.000

0.905 0.258 0.905 1.000

0.290 0.857 0.290 0.290 1.000

0.108 0.176 0.108 0.108 0.171 1.000

0.125 0.207 0.125 0.161 0.200 0.156 1.000

0.108 0.176 0.108 0.108 0.171 1.000 0.156 1.000

0.108 0.176 0.108 0.108 0.171 1.000 0.156 1.000 1.000

0.108 0.176 0.108 0.108 0.171 1.000 0.156 1.000 1.000 1.000
0.114 0.267 0.114 0.114 0.300 0.176 0.129 0.176 0.176 0.176 1.000
0.111 0.182 0.111 0.111 0.176 0.952 0.161 0.952 0.952 0.952 0.182 1.000

0.156 0.333 0.156 0.156 0.370 0.407 0.138 0.407 0.407 0.407 0.286 0.423 1.000

71

78

79

80

81

82

83

109

84



MS5WUINT 1 (710)

Moty 64 65

71
78
79
80
81
82
83
84
85
86
87
88
89
90
91
92
93
94
95
96
97
98
929
100
101
102
103
104
105
106
107
108
109
110
111
112
113
114

1.000 0.258

1.000 0.258

1.000 0.258

0.108 0.176

0.108 0.176

1.000 0.258

0.108 0.176

0.108 0.176

1.000 0.258

0.171 0.250

0.273 0.139

1.000 0.258

0.905 0.258

1.000 0.258

0.905 0.258

0.905 0.258

0.857 0.267

0.850 0.286

0.864 0.290

0.108 0.176

0.905 0.258

1.000 0.258

0.108 0.176

0.108 0.176

0.905 0.258

0.905 0.258

0.081 0.258

0.081 0.258

1.000 0.258

0.108 0.176

0.905 0.258

0.905 0.258

0.235 0.864

0.235 0.864

0.857 0.267

0.294 0.792

0.905 0.258

0.054 0.056

66 67
1.000 0.905
1.000 0.905
1.000 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
1.000 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
1.000 0.905
0.171 0.171
0.273 0.313
1.000 0.905
0.905 1.000
1.000 0.905
0.905 0.818
0.905 0.818
0.857 0.773
0.850 0.762
0.864 0.952
0.108 0.108
0.905 1.000
1.000 0.905
0.108 0.108
0.108 0.108
0.905 1.000
0.905 1.000
0.081 0.081
0.081 0.081
1.000 0.905
0.108 0.108
0.905 1.000
0.905 1.000
0.235 0.273
0.235 0.273
0.857 0.950
0.294 0.333
0.905 1.000

0.054 0.083

68 69
0.290 0.108
0.290 0.108
0.290 0.108
0.171 1.000
0.171 1.000
0.290 0.108
0.171 1.000
0.171 1.000
0.290 0.108
0.281 0.273
0.167 0.265
0.290 0.108
0.290 0.108
0.290 0.108
0.290 0.108
0.290 0.108
0.300 0.111
0.321 0.118
0.323 0.105
0.171 1.000
0.290 0.108
0.290 0.108
0.171 1.000
0.171 1.000
0.290 0.108
0.290 0.108
0.250 0.414
0.250 0.414
0.290 0.108
0.171 1.000
0.290 0.108
0.290 0.108
0.826 0.194
0.826 0.194
0.300 0.111
0.760 0.184
0.290 0.108

0.054 0.176

70
0.125
0.125
0.125
0.156
0.156
0.125
0.156
0.156
0.125
0.194
0.152
0.125
0.161
0.125
0.125
0.125
0.129
0.138
0.156
0.156
0.161
0.125
0.156
0.156
0.161
0.161
0.200
0.200
0.125
0.156
0.161
0.161
0.226
0.226
0.167
0.212
0.161

0.129

71
0.108
0.108
0.108
1.000
1.000
0.108
1.000
1.000
0.108
0.273
0.265
0.108
0.108
0.108
0.108
0.108
0.111
0.118
0.105
1.000
0.108
0.108
1.000
1.000
0.108
0.108
0.414
0.414
0.108
1.000
0.108
0.108
0.194
0.194
0.111
0.184
0.108

0.176

72
0.108
0.108

0.108

73
0.108
0.108

0.108

74
0.114
0.114

0.114

1.000 1.000 0.176

1.000 1.000 0.176

0.108

1.000

1.000

0.108

0.273

0.265

0.108

0.108

0.108

0.108

0.108

0.111

0.118

0.105

1.000

0.108

0.108

1.000

1.000

0.108

0.108

0.414

0.414

0.108

1.000

0.108

0.108

0.194

0.194

0.111

0.184

0.108

0.176

0.108

1.000

1.000

0.108

0.273

0.265

0.108

0.108

0.108

0.108

0.108

0.111

0.118

0.105

1.000

0.108

0.108

1.000

1.000

0.108

0.108

0.414

0.414

0.108

1.000

0.108

0.108

0.194

0.194

0.111

0.184

0.108

0.176

0.114
0.176
0.176
0.114
0333
0.139
0.114
0.114
0.114
0.114
0.114
0.118
0.125
0.111
0.176
0.114
0.114
0.176
0.176
0.114
0.114
0.444
0.444
0.114
0.176
0.114
0.114
0.242
0.242
0.118
0229
0.114

0.027

75
0.111
0.111
0.111
0.952
0.952
0.111
0.952
0.952
0.111
0.281
0.273
0.111
0.111
0.111
0.111
0.111
0.114
0.121
0.108
0.952
0.111
0.111
0.952
0.952
0.111
0.111
0.429
0.429
0.111
0.952
0.111
0.111
0.200
0.200
0.114
0.189
0.111

0.147

76
0.156
0.156
0.156
0.407
0.407
0.156
0.407
0.407
0.156
0.520
0.219
0.156
0.156
0.156
0.156
0.156
0.161
0.172
0.152
0.407
0.156
0.156
0.407
0.407
0.156
0.156
0.423
0.423
0.156
0.407
0.156
0.156
0.300
0.300
0.161
0.281
0.156

0.091

77
1.000
1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

78

1.000
1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

79

1.000
0.108
0.108
1.000
0.108
0.108
1.000
0.171
0.273
1.000
0.905
1.000
0.905
0.905
0.857
0.850
0.864
0.108
0.905
1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

80 81

1.000

1.000 1.000
0.108 0.108
1.000 1.000
1.000 1.000
0.108 0.108
0.273 0.273
0.265 0.265
0.108 0.108
0.108 0.108
0.108 0.108
0.108 0.108
0.108 0.108
0.111 0.111
0.118 0.118
0.105 0.105
1.000 1.000
0.108 0.108
0.108 0.108
1.000 1.000
1.000 1.000
0.108 0.108
0.108 0.108
0.414 0.414
0.414 0.414
0.108 0.108
1.000 1.000
0.108 0.108
0.108 0.108
0.194 0.194
0.194 0.194
0.111 0.111
0.184 0.184
0.108 0.108

0.176 0.176

82 83

1.000

0.108 1.000
0.108 1.000
1.000 0.108
0.171 0.273
0.273 0.265
1.000 0.108
0.905 0.108
1.000 0.108
0.905 0.108
0.905 0.108
0.857 0.111
0.850 0.118
0.864 0.105
0.108 1.000
0.905 0.108
1.000 0.108
0.108 1.000
0.108 1.000
0.905 0.108
0.905 0.108
0.081 0.414
0.081 0.414
1.000 0.108
0.108 1.000
0.905 0.108
0.905 0.108
0.235 0.194
0.235 0.194
0.857 0.111
0.294 0.184
0.905 0.108

0.054 0.176

110

84

1.000
0.108
0.273
0.265
0.108
0.108
0.108
0.108
0.108
0.111
0.118
0.105
1.000
0.108
0.108
1.000
1.000
0.108
0.108
0.414
0.414
0.108
1.000
0.108
0.108
0.194
0.194
0.111
0.184
0.108

0.176



MS5WUINT 1 (710)

Moty 64 65 66 67

115
116
117
118
119
120
121
122
123
124
125
126
127
128
129

0.290 0.773 0.290 0.333

0.290 0.857 0.290 0.290

0.905 0.258 0.905 1.000

0.905 0.258 0.905 1.000

1.000 0.258 1.000 0.905

0.905 0.258 0.905 1.000

0.857 0.267 0.857 0.950

1.000 0.258 1.000 0.905

1.000 0.258 1.000 0.905

1.000 0.258 1.000 0.905

0.152 0.233 0.152 0.152

0.182 0.267 0.182 0.182

0.905 0.258 0.905 1.000

0.167 0.323 0.167 0.167

0.393 0.267 0.393 0.345

68 69

0.905 0.139

70

0.241

71

72

73

74

75

76

77

78 79 80 81

82

83

111

84

0.139 0.139 0.139 0.258 0.143 0.321 0.290 0.290 0.290 0.139 0.139 0.290 0.139 0.139

1.000 0.171 0.200 0.171 0.171

0.290 0.108

0.290 0.108

0.290 0.108

0.290 0.108

0.300 0.111

0.290 0.108

0.290 0.108

0.290 0.108

0.267 0.182

0.300 0.212

0.290 0.108

0.355 0.483

0.300 0.250

0.161

0.161

0.125

0.161

0.167

0.125

0.125

0.125

0.214

0.250

0.161

0.152

0.129

0.108

0.108

0.108

0.108

0.111

0.108

0.108

0.108

0.182

0212

0.108

0.483

0.250

0.108

0.108

0.108

0.108

0.111

0.108

0.108

0.108

0.182

0.212

0.108

0.483

0.250

0.171

0.108

0.108

0.108

0.108

0.111

0.108

0.108

0.108

0.182

0.212

0.108

0.483

0.250

0.300 0.176 0.370 0.290 0.290 0.290 0.171 0.171 0.290 0.171

0.114

0.114

0.114

0.114

0.118

0.114

0.114

0.114

0.321

0.310

0.114

0.242

0.188

0.111

0.111

0.111

0.111

0.114

0.111

0.111

0.111

0.188

0.219

0.111

0.500

0.258

0.156

0.156

0.156

0.156

0.161

0.156

0.156

0.156

0.400

0.440

0.156

0.625

0.241

0.905

0.905

1.000

0.905

0.857

1.000

1.000

1.000

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.905 0.905 0.108 0.108

0.905 0.905 0.108 0.108

1.000 1.000 0.108 0.108

0.905 0.905 0.108 0.108

0.857 0.857 0.111 0.111

1.000 1.000 0.108 0.108

1.000 1.000 0.108 0.108

1.000 1.000 0.108 0.108

0.152 0.152 0.182 0.182

0.182 0.182 0.212 0.212

0.905 0.905 0.108 0.108

0.167 0.167 0.483 0.483

0.393 0.393 0.250 0.250

0.905

0.905

1.000

0.905

0.857

1.000

1.000

1.000

0.152

0.182

0.905

0.167

0.393

0.108

0.108

0.108

0.108

0.111

0.108

0.108

0.108

0.182

0212

0.108

0.483

0.250

0.171

0.108

0.108

0.108

0.108

0.111

0.108

0.108

0.108

0.182

0.212

0.108

0.483

0.250



MS5WUINT 1 (710)

feey 85 86 87 88
7
78
fokhe 85 86 87 88

114
18
11
i
1
i}
1#f
1#7
1#
1#
124
17
177
128
17

95

96

97

98

929

100
101
102
103
104
105
106
107
108
109
110
111
112
113
114

8 90 91

89 90 91

0.290 0.242 0.200 0.290 0.333 0.290 0.290

0.290 0.281 0.167 0.290 0.290 0.290 0.290

0.905 0.171 0.313 0.905 1.000 0.905 0.818

0.905 0.171 0.313 0.905 1.000 0.905 0.818

1.000 0.171 0.273 1.000 0.905 1.000 0.905

1.000
0.982 0.171 0.313 0.905 1.000 0.905 0.818

0,171 1.000
0.8%; 0.I96 0.323 0.857 0.950 0.857 0.773

1(.)0%630(.)1%?50.12%01.000 0.905 1.000 0.905

1.10 800(.)11771092 531.108800.905 1.000 0.905
1960070 7h 1105751508058 1.000 0.905
O.lfg8009717gl0(.)2%330.”%800(.)[%350.1@800.152 0.152 0.156 0.129 0.147
091%350(.)8]&10(.)2% 30(.)1%850(.)[§£80(.)T%850.11%900.182 0.188 0.161 0.176
05080 T 0575 008 BB 0 %08 o s 18%!518%0.773 0.762 0.952

o187 0255003 H oY 0P oY 063 0 M. 182 0.194

0583%0 5070 81 83"

0.108 0.273 0.265 0.108 0.108 0.108 0.108 0.108

0.905 0.171 0.313 0.905

1.000 0.171 0.273 1.000

0.108 0.273 0.265 0.108

0.108 0.273 0.265 0.108

0.905 0.171 0.313 0.905

0.905 0.171 0.313 0.905

0.081 0.367 0.167 0.081
0.081 0.367 0.167 0.081

1.000 0.171 0.273 1.000

0.108 0.273 0.265 0.108

0.905 0.171 0.313 0.905

0.905 0.171 0.313 0.905
0.235 0.229 0.158 0.235
0.235 0.229 0.158 0.235
0.857 0.176 0.323 0.857
0.294 0.216 0.179 0.294
0.905 0.171

0.313 0.905

0.054 0.111 0.139 0.054

MSNUINHN 1 (710)

1.000 0.905 0.818
0.905 1.000 0.905
0.108 0.108 0.108
0.108 0.108 0.108
1.000 0.905 0.818
1.000 0.905 0.818
0.081 0.081 0.081
0.081 0.081 0.081
0.905 1.000 0.905
0.108 0.108 0.108
1.000 0.905 0.818
1.000 0.905 0.818
0.273 0.235 0.235
0.273 0.235 0.235

0.950 0.857 0.773

92 93 94 95

92 93 94 95

0.290 0.300 0.321 0.367
0.290 0.300 0.321 0.323
0.818 0.773 0.762 0.952
0.818 0.773 0.762 0.952
0.905 0.857 0.850 0.864
0.818 0.773 0.762 0.952
0.773 0.810 0.800 0.905
0.905 0.857 0.850 0.864
0.905 0.857 0.850 0.864

0.905 0.857 0.850 0.864

1.000

0.111 0.118 0.105

0.818 0.773 0.762 0.952

0.905 0.857 0.850 0.864

0.108 0.111 0.118 0.105

0.108 0.111 0.118 0.105

0.818 0.773 0.762 0.952

0.818 0.773 0.761 0.952

0.081 0.083 0.088 0.079

0.081 0.083 0.088 0.079

0.905 0.857 0.850 0.864

0.108 0.111 0.118 0.105

0.818 0.773 0.762 0.952

0.818 0.773 0.762 0.952

0.235 0.242 0.258 0.303

0.235 0.242 0.258 0.303

0.773 0.810 0.800 0.905

96

96
0.139
0.171
0.108
0.108
0.108
0.108
0.111
0.108
0.108
0.108
0.182
0212
0.108

0.483

1.000
0.108
0.108
1.000
1.000
0.108
0.108
0.414
0.414
0.108
1.000
0.108
0.108
0.194
0.194

0.111

0.333 0.294 0.294 0.294

1.000 0.905 0.818 0.818

0.083 0.054 0.054 0.054

0.303

0.773

0.056

0.323

0.762

0.059

0.364 0.184
0.952 0.108

0.081 0.176

97

97

0.333

0.290 0.290 0.171

1.000 0.905 0.108 0.108 1.000

1.000 0.905 0.108 0.108 1.000

0.905

1.000 0.905 0.108 0.108 1.000

0.950 0.857 0.111

0.905

0.905

0.905

0.152 0.152 0.182 0.182 0.152
0.182 0.182 0.212 0.212 0.182
1.000 0.905 0.108 0.108 1.000
0.167 0.167 0.483

0(.)3Zt 2093%?0935 20(.)3322094% 00.14%800.333 0.250 0.345

0.864 0.167 0.303 0.864 0.952 0.864 0.783 0.783 0.739 0.727

1.000

0.905

0.108

0.108

1.000

1.000

0.081

0.081

0.905

0.108

1.000

1.000

0.273

0.273

0.950

0.333

1.000

0.083

98

98

0.290

1.000

1.000
1.000

1.000

0.393

1.000
0.108
0.108
0.905
0.905
0.081
0.081
1.000
0.108
0.905
0.905
0.235
0.235
0.857
0.294
0.905

0.054

112

100 101 102 103 104 105

99 100 101 102 103 104 105

0.139 0.139 0.333 0.333 0.212 0.212 0.290
0.171 0.290 0.290 0.250 0.250 0.290
1.000 0.081 0.081 0.905
1.000 0.081 0.081 0.905

0.108 0.108 0.905 0.905 0.081 0.081 1.000

1.000 0.081 0.081 0.905

0.111 0.950 0.950 0.083 0.083 0.857

0.108 0.108 0.905 0.905 0.081 0.081 1.000

0.108 0.108 0.905 0.905 0.081 0.081 1.000

0.108 0.108 0.905 0.905 0.081 0.081 1.000
0.152 0.267 0.267 0.152
0.182 0.300 0.300 0.182
1.000 0.081 0.081 0.905
0.483 0.167 0.167 0.448 0.448 0.167

0.250 0.250 0.345 0.345 0.219 0.219 0.393

1.000

1.000 1.000

0.108 0.108 1.000

0.108 0.108 1.000 1.000

0.414 0.414 0.081 0.081 1.000

0.414 0.414 0.081 0.081 1.000 1.000
0.108 0.108 0.905 0.905 0.081 0.081 1.000
1.000 1.000 0.108 0.108 0.414 0.414 0.108
0.108 0.108 1.000 1.000 0.081 0.081 0.905
0.108 0.108 1.000 1.000 0.081 0.081 0.905
0.194 0.194 0.273 0.273 0.235 0.235 0.235
0.194 0.194 0.273 0.273 0.235 0.235 0.235
0.111 0.111 0.950 0.950 0.083 0.083 0.857
0.184 0.184 0.333 0.333 0.222 0.222 0.294
0.108 0.108 1.000 1.000 0.081 0.081 0.905

0.176 0.176 0.083 0.083 0.054 0.054 0.054



113



114

MS5WUINT 1 (710)

feena 106 107 108 109 110 111 112 113 114 115 116 117 118 119 120 121 122 123 124 125 126
71
78
79
80
81
82
83
84
85
86
87
88
89
90
91
92
93
94
95
96
97
98
99
100
101
102
103
104
105
106  1.000
107  0.108 1.000
108  0.108 1.000 1.000
109 0.194 0.273 0.273 1.000
110  0.194 0.273 0.273 1.000 1.000
111 0.111 0.950 0.950 0.281 0.281 1.000
112 0.184 0.333 0.333 0.917 0.917 0.344 1.000
113 0.108 1.000 1.000 0.273 0.273 0.950 0.333 1.000

114 0.176 0.083 0.083 0.079 0.079 0.086 0.075 0.083 1.000



115

MS5WUINT 1 (710)

fed1s 106 107 108 109 110 111 112 113 114 115 116 117 118 119 120 121 122 123 124 125 126
115 0.139 0.333 0.333 0.826 0.826 0.345 0.760 0.333 0.083 1.000
116  0.171 0.290 0.290 0.826 0.826 0.300 0.760 0.290 0.054 0.905 1.000
117  0.108 1.000 1.000 0.273 0.273 0.950 0.333 1.000 0.083 0.333 0.290 1.000
118 0.108 1.000 1.000 0.273 0.273 0.950 0.333 1.000 0.083 0.333 0.290 1.000 1.000
119  0.108 0.905 0.905 0.235 0.235 0.857 0.294 0.905 0.054 0.290 0.290 0.905 0.905 1.000
120  0.108 1.000 1.000 0.273 0.273 0.950 0.333 1.000 0.083 0.333 0.290 1.000 1.000 0.905 1.000
121 0.111 0.950 0.950 0.281 0.281 1.000 0.344 0.950 0.086 0.345 0.300 0.950 0.950 0.857 0.950 1.000
122 0.108 0.905 0.905 0.235 0.235 0.857 0.294 0.905 0.054 0.290 0.290 0.905 0.905 1.000 0.905 0.857 1.000
123 0.108 0.905 0.905 0.235 0.235 0.857 0.294 0.905 0.054 0.290 0.290 0.905 0.905 1.000 0.905 0.857 1.000 1.000
124 0.108 0.905 0.905 0.235 0.235 0.857 0.294 0.905 0.054 0.290 0.290 0.905 0.905 1.000 0.905 0.857 1.000 1.000 1.000
125 0.182 0.152 0.152 0.212 0.212 0.156 0.200 0.152 0.057 0.226 0.267 0.152 0.152 0.152 0.152 0.156 0.152 0.152 0.152 1.000
126  0.212 0.182 0.182 0.242 0.242 0.188 0.229 0.182 0.086 0.258 0.300 0.182 0.182 0.182 0.182 0.188 0.182 0.182 0.182 0.947 1.000
127  0.108 1.000 1.000 0.273 0.273 0.950 0.333 1.000 0.083 0.333 0.290 1.000 1.000 0.905 1.000 0.950 0.905 0.905 0.905 0.152 0.182
128 0.483 0.167 0.167 0.294 0.294 0.171 0.278 0.167 0.079 0.313 0.355 0.167 0.167 0.167 0.167 0.171 0.167 0.167 0.167 0.429 0.464

129  0.250 0.345 0.345 0.242 0.242 0.357 0.229 0.345 0.118 0.300 0.300 0.345 0.345 0.393 0.345 0.357 0.393 0.393 0.393 0.233 0.267



116

MS5WUINT 1 (710)

feehs 127 128 129
115

116

117

118

119

120

121

122

123

124

125

126

127 1.000
128  0.167 1.000

129  0.345 0.281 1.000
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