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ในระยะเวลา 2 ปที่ผานมา พบโรคขาวโพดที่ปลูกเปนการคาแสดงอาการหลายแบบปะปนกัน ไดแก การเกิดหรือไมเกิด

อาการฉ่ําน้ํา การมีหรือไมมี halo ลอมรอบแผล รวมทั้งขนาดและรูปรางของแผล ซึ่งอาการโดยรวมมีลักษณะคลายคลึงโรคใบขีดที่
เกิดจากเชื้อแบคทีเรียในจีนัส Acidovorax  จึงทําการจําแนกชนิดของเชื้อสาเหตุที่แยกไดจากแผลที่แสดงอาการตาง ๆ ดังกลาวดวย
วิธีมาตรฐานทางดานสรีรวิทยาและชีวเคมี และยืนยันความถูกตองแมนยําระดับ  species ดวยการเพิ่มปริมาณชิ้นสวนสาร
พันธุกรรมบริเวณ 16S-23S rDNA ITS region ตลอดจนศึกษาการเรียงตัวของสารพันธุกรรมของชิ้นสวนดีเอ็นเอดังกลาว ผลการ
ทดลองนี้พบวาเชื้อสาเหตุที่สุมมาจากทุกอาการเปนแบคทีเรียแกรมลบ โคโลนีลักษณะกลม นูน ขอบเรียบ สีขาวขุน 
เสนผาศูนยกลาง 1-2 มิลลิเมตร บนอาหาร NGA เมื่อทดสอบความสามารถในการกอใหเกิดโรค เชื้อสามารถกอใหเกิดอาการ
เชนเดียวกับที่พบในสภาพธรรมชาติ เมื่อสุมตัวแทนเชื้อจากกลุมที่แสดงลักษณะอาการที่แตกตางกันนํามาเพิ่มปริมาณชิ้นสวนดี
เอนเอที่บริเวณ 16s-23s ITS ของเชื้อ Acidovorax  avenae subsp. avenae พบวาชิ้นสวนดีเอ็นเอดังกลาวมีขนาด 615 bp ในเชื้อ
ทดสอบทุกสายพันธุ และเมื่อนําไปศึกษาการเรียงตัวของสารพันธุกรรม (DNA sequencing) พบวา เชื้อแบคทีเรียสาเหตุโรคสาย
พันธุ Aaa1 Aaa9 Aaa84 มีเปอรเซ็นตความเหมือน 99, 100 และ 99% (% identity) กับ A. avenae subsp. avenae สายพันธุ FC-320 
ตอมาไดศึกษายืนยนัความหลากหลายทางพันธุกรรมของเชื้อสาเหตุ โดยใชเทคนิค rep-PCR พบวาเชื้อ A. avenae subsp. avenae 
รวม 109 สายพันธุ สามารถแยกได 2 กลุมที่มีความสัมพันธกับอาการและระดับความรุนแรงโรคที่แตกตางกัน ซึ่งพบวาประชากร
เชื้อในกลุมแสดงอาการโรคไมรุนแรงมีความสัมพันธกับลักษณะอาการในกลุมฟโนไทป A ที่แสดงลักษณะอาการใบขีดสั้น สี
น้ําตาลออน ขอบแผลไมเรียบ และพันธุกรรมของประชากรเชื้อในกลุมแสดงอาการกอโรครุนแรงมีความสัมพันธกับกลุมลักษณะ
อาการฟโนไทป B ประชากรกลุมนี้ ขาวโพดแสดงอาการแผลขีดฉ่ําน้ํา มี halo ลอมรอบ ขยายยาวตามเสนใบ และสัมพันธกับกลุม
ลักษณะอาการฟโนไทป C ซึ่งขาวโพดจะแสดงอาการแผลขีดยาวสีน้ําตาล ขนานตามเสนใบ และแผลจะขยายกวางออกดานขางทํา
ใหแผลเชื่อมติดกันจนเกิดอาการใบไหม คิดเปน 72.4 และ 22.8% ของประชากรเชื้อในกลุมรุนแรงตามลําดับ นอกจากนี้พบวาเชื้อ 
A. avenae subsp. avenae ทุกสายพันธุสามารถสังเคราะหแถบดีเอ็นเอขนาด 750 และ 1000 bp จากไพรเมอร BOX และพบวาใน
กลุมพันธุกรรมที่กอใหเกิดอาการโรครุนแรงจะปรากฏแถบดีเอ็นเอเฉพาะขนาด 1500 bp ขณะเดียวกันพบวาลักษณะทาง
พันธุกรรมของเชื้อสาเหตุที่ไดจากการศึกษาทดลองในครั้งนี้ไมมีความสัมพนัธกับแหลงที่มาและพันธุพืชอาศัย นอกจากนี้การ
ทดลองเพื่อใหไดขอมูลจําเพาะของปฏสิัมพันธระหวางพืชกับเชื้อสาเหตุโรคดานเทคนิคการปลกูเชื้อ พันธุพืชตานทาน และ
สภาพแวดลอมที่เหมาะสม มีความจําเปนตอการเฝาระวังการระบาดและการคัดเลือกตลอดจนปรับปรุงพันธุตานทานและกลยุทธ
การปองกันกําจัดโรค โดยนําเชื้อสายพันธุ Aaa9 คัดเลือกจาก 109 สายพันธุ ซึ่งเปนเชื้อที่มคีวามรุนแรงในการกอโรคสูงสุด มา
ทดสอบศึกษาเปรียบเทียบเทคนิคปลูกเชื้อ 3 วิธี บนขาวโพดหวานพันธุอินทรี 2 ผลการทดลองพบวาเทคนคิการปลูกเชื้อดวยการ
พนเซลล suspension ของเชื้อสาเหตุโรคและใหความชื้นติดตอกัน 48 ชั่วโมง ดวยการคลุมถุงพลาสติก เปนวิธีที่เหมาะสม สะดวก 
รวดเร็ว และสามารถสังเกตพัฒนาการการเกิดโรคไดดีที่สุดเมื่อเทียบกับวธิีอืน่ เมื่อนําวิธีนี้มาใชเปนวิธีมาตรฐานในการคัดเลือก
พันธุขาวโพดตานทานโรคใบขีด สามารถแบงกลุมระดับความตานทานได 3  กลุม คือ พันธุทีม่ีระดับการเปนโรคต่ํา ไดแก พันธุ
บานสวน ซูการ75 KSSC915 Ki39, Ki40, Ki44, Ki45, Ki32, Ki35, Ki37, Ki38, Ki43, Ki46, Ki49, Ki50 และ Ki กลุมพันธุที่มี
ระดับการเปนโรคปานกลาง ไดแก พันธุ KSSC904, 14004, ไฮบริกซ10 KSSC604 Ki31, Ki33, Ki36, Ki41, Ki42, Ki47, Ki48, 
Ki51, Ki33 และ Ki36 กลุมพันธุที่มีระดับการเปนโรคสูง  ไดแก พันธุ KSSC903, อินทรี2, KSSC901 และไฮบริกซ3 
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