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งานวิจัยนี้มีจุดประสงค คือ นําเนียรอินฟราเรดสเปกโตรสโกปมาใชสรางและพัฒนาสมการมาตรฐาน
สําหรับทํานายปริมาณน้ํามันทั้งหมดในเมล็ดขาวโพด เพื่อนําไปใชในขั้นตอนการประเมินหาปริมาณน้ํามัน
ทั้งหมดในเมล็ดของโปรแกรมการปรับปรุงพันธุขาวโพดน้ํามันสูง ซึ่งเปนเทคนิคที่รวดเร็วและไมทําลาย
ตัวอยาง ทําใหเมล็ดที่นํามาวิเคราะหปริมาณน้ํามันดวยเทคนิคนี้สามารถนําไปปลูกเพื่อปรับปรุงประชากรใน
รอบการคัดเลือกตอไปได โดยเริ่มจากนําตัวอยางขาวโพด 102 ตัวอยาง มาวัดคาการดูดกลืนแสงในชวง 1200-
2400 นาโนเมตร(คา X) แลวนําไปวิเคราะหหาปรมิาณน้ํามันทั้งหมดในเมล็ดโดยวิธีการสกัดดวยปโตรเลียมอีเทอร 
(คา Y) หลังจากนั้นคํานวณหาความสัมพันธของขอมูลดวยวิธี partial least squares regression (PLSR) พบวา 
สมการที่คํานวณจากสเปกตรมัทีป่รับแตงดวยวิธีอนุพันธลําดับที่หนึ่ง ใหคาความคลาดเคลื่อนจากการทํานายของ
กลุมตัวอยางที่ใชตรวจสอบความถูกตองภายในสมการ (RMSECV) ตํ่าที่สุด โดยมีคาเทากับ 0.6810 % w/w 
หลังจากนั้นนําสมการเบื้องตนไปใชทํานายปริมาณน้ํามันทั้งหมดในเมล็ดขาวโพดจาก 4 โปรแกรมการปรับปรุง
พันธุที่มี SW04L-336 และ SW04L-337 เปนประชากรเริ่มตน แลวคัดเลือกขาวโพดโปรแกรมละ 20 ตัวอยาง 
สําหรับนําไปหาปริมาณน้ํามันทั้งหมดในเมล็ดโดยวิธีการสกัดดวยปโตรเลียมอีเทอร นําขอมูลปริมาณน้ํามัน
ทั้งหมดในเมล็ดและคาการดูดกลืนแสงเพิ่มเขาไปในสมการเบื้องตน เพื่อปรับปรุงสมการในทุกรอบของ
โปรแกรมการปรับปรุงพันธุไดเปน สมการปรับปรุงครั้งที่ 1, 2 และ 3 ตามลําดับ โดยคา RMSECV และคา
สหสัมพันธ (Rc) คือ 0.6052, 0.5785 และ 0.5667 % w/w และ 0.8936, 0.9011 และ 0.9045 ตามลําดับ เมื่อพัฒนา
สมการโดยคัดเลือกชวงความยาวคลื่นดวยวิธี moving window partial least squares regression (MWPLSR) 
พบวา สมการ MWPLSR ที่ดีที่สุดคํานวณจากสเปกตรัมที่ปรับแตงดวยวิธีอนุพันธลําดับที่หนึ่งและใชความยาว
คลื่นในชวง 1200-1440 นาโนเมตร ซึ่งตรวจสอบความถูกตองดวยกลุมตัวอยางที่เปนขาวโพดจาก 4 โปรแกรม
การปรับปรุงพันธุ คาความคลาดเคลื่อนจากการทํานายของกลุมตัวอยางที่ใชตรวจสอบความถูกตอง (RMSEP) 
และคาความแตกตางระหวางคาที่ทํานายไดจากสมการกับคาทางเคมีที่วิเคราะหไดจริง (bias) เทากับ 0.3610 % 
w/w และ -0.0162 ตามลําดับ ซึ่งต่ํากวาสมการปรับปรุงครั้งที่ 3 อยางไรก็ตาม ถานําสมการดังกลาวไปใชทํานาย
ปริมาณน้ํามันทั้งหมดในเมล็ดขาวโพดกลุมตัวอยางอื่นนอกเหนือจาก 4โปรแกรมการปรับปรุงพันธุ พบวา ให
คา RMSEP และ คา bias เพิ่มขึ้นเปน 0.9147 % w/w และ 0.3220 ตามลําดับ 
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