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ในพยาธิใบไมในตับ Fasciola จะใช Peroxiredoxin เปน antioxidant เอมไซมที่มีคุณสมบตัิใชกําจัด 

H202 ตรงตําแหนง active site ที่มี cysteine อยู เน่ืองจากพยาธิชนิดนี้ไมมี catalase และพบวาปริมาณการ แสดง 

ออกของ glutathione peroxidase มีอยูนอยมาก ในงานวิจัยนี้จึงไดศึกษาวาสามารถพบ Peroxiredoxins (Prxs) 

ในพยาธิใบไมในตับ F. gigantica ไดหรือไม รวมทั้งยังศึกษาการทํางานที่เกี่ยวของกับการตานสารอนุมลูอิสระ 

ของออกซิเจนดวย จึงไดโคลนยีนที่มีคุณสมบตัิเปนสาร antioxidant นั่นคือ 2-Cys Peroxiredoxin โดยวิธีการทํา 

immunoscreening ตอ cDNA library ของพยาธใิบไมในตับ F. gigantica และทําปฏิกิรยิากับโพลีโคลนัลแอนต ิ

บอดตีอชั้นผิวของพยาธิและ พบยีนจํานวน 2 isoform คือ FgPrx1 และ FgPrx2 ที่แสดงลําดบัที่สมบูรณของกรด 

อะมิโน 218 ตัว โดย FgPrx1 มีนํ้าหนักโมเลกุล 24.57 kDa สวน FgPrx2 มีนํ้าหนักโมเลกุล 24.63 kDa ซ่ึงทั้ง 2 

isoforms น้ีมีความเหมือนของ amino acids ประมาณ 98.6% และกับสตัวเลี้ยงลูกดวยนมประมาณ 50% identity 

เมื่อวิเคราะห phylogenic tree พบวายีน FgPrx1 และ FgPrx2 อยูในกลมเดียวกบั peroxiredoxin ของ F. 

hepatica ผลของการศึกษาการแสดงออกของ mRNA ของยนี FgPrx มีการแสดงออกอยางตอเน่ืองของการเจริญ 

เติบโตในพยาธิตัวเต็มวยัจะพบ FgPrx ในเน้ือเยือ่ caecal epithelium เซลลช้ันผิว (tegument) ที่หุมผิวนอกของ 

พยาธิและบผุิวในสวน ventral sucker และในระบบสืบพันธุของพยาธิเพศผูและเมียซึ่งไดแก เซลล vitelline และไข 

และเซลลใน testis กับ prostrate gland สวนของพยาธิตัวออนอายุ 4 สัปดาห ตัวออนระยะ newly excysted 

juvenile และ metacercaria การแสดงออกของยีน Prx มีลักษณะคลายกบัที่พบในพยาธิตัวเตม็ วัยคือมีการตดิสีที่ 

caecum อยางเดนชัดและเซลลช้ันผิว หลังจากที่ไดผลิต recombinant โปรตีนของยีนชนดินี้ แลวและศกึษาถึง 

การกระจายของ native FgPrx โปรตีนพบวาการแสดงออกของโปรตีนคลายกับการแสดงออกของยีนอยางเดนชดั 

ยกเวนในระบบสืบพันธุของพยาธิเพศผูทีมีนอยมาก นอกจากนี้ antiserum ตอ recombinant FgPrx สามารถ ทํา 



ปฏิกิริยกบัแอนติเจนจากพยาธิใบไมในตับ F. gigantica ไดและไมทําปฏิกริิยากับแอนติเจนของพยาธิตัวแบน 

ชนิดอื่นๆจากการศึกษาเหลานี้พบวาโปรตีน FgPrx มีการแสดงออกอยางตอเน่ืองในแตละชวงการเจริญเติบโต 

และเฉพาะในเนื้อเยือ่ จากการศึกษานี้ผูวิจัยจึงสนใจที่จะศึกษาการทํางานของยีนนี้เพ่ือนําไปใชประโยชนใน 

การพัฒนาการตรวจสอบการตดิเชื้อและวัคซีน 
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Lacking of catalase and minimal expression of glutathione peroxidases in 

Fasciola, peroxiredoxin could be the major hydrogen peroxide-removing antioxidant in 

worm using an active-site cysteine residue. To determine whether peroxiredoxins (Prxs) 

are present within Fasciola gigantica and participate in the antioxidant role in vitro. We 

have cloned and characterized an antioxidant gene belonging to the 2-Cys Prxs by 

immunoscreening of an adult-stage F. gigantica cDNA library using a rabbit antiserum 

against tegumental antigens. Both FgPrx1 and FgPrx2 consist of 218 amino acids each 

with predicted molecular weights, respectively of FgPrx1, 24.57 kDa; FgPrx2, 24.63 

kDa. The two predicted F. gigantica Prx proteins are 98.6% identical to each other and to 

Prx from mammalian (50% identity). A phylogenetic analysis reveals that FgPrx1 and 

FgPrx2 appear to be more closely related to those of F. hepatica. The profiling of FgPrx 

mRNA expression is constitutively presented in various developmental stages. In the 

adult parasite, FgPrx transcripts are located to the cells of gut epithelium, tegument, and 

reproductive organs, including prostate gland, vitelline glands, testis and eggs. In 4-week 

old juveniles, a similar distribution pattern is observed. Metacercaria and newly excysted 

juveniles positive signal is strongest in the gut epithelium and moderately in the 

tegumental cells. After the production and purification of recombinant FgPrx protein, the 

distributions of native FgPrx1 protein is remarkably similar to that of FgPrx transcription, 




