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สรุป 
  

1. จากการศึกษาลักษณะทางสัณฐานวิทยาของปรงในสกุล Zamia ทั้งหมด 34 ลักษณะ 
พิจารณาเลือกมา 23 ลักษณะ อันไดแก ลักษณะลําตน สีใบ รูปรางของใบยอย ลักษณะปลายใบ
และฐานใบ ลักษณะขอบใบยอยทัง้ดานบนและดานลาง ใบยอยมหีรือไมมีขนปกคลมุ การโคงตัว
ของใบยอย ลักษณะระนาบของใบ การเรยีงตัวของใบยอย ลักษณะการติดของใบยอยกับ
แกนกลางใบ สีและการโคงตัวของแกนกลางใบ กานใบมีหรือไมมีหนาม รูปรางและสีของโคนเพศผู 
โคนเพศเมีย และเมล็ด การมีขนหรือไมมขีนปกคลุมโคนทัง้สองชนิด เพื่อนาํมาใชในการจัดกลุม
ความสัมพันธทางพนัธุกรรมของปรงสกุล Zamia ทัง้ 30 ชนิด 
 

2. จากการคัดเลือกไพรเมอรจํานวน 60 ชนิด (OPA 1-20, OPB 1-20, OPJ 1-20) เพื่อใช
สังเคราะหดีเอ็นเอของปรงสกุล Zamia พบวาไพรเมอร 13 ชนิด (ตารางที่ 3) สามารถเพิ่มปริมาณ
ดีเอ็นเอของปรงทั้ง 30 ชนิดนี้ได แตมีเพียง12 ชนิดเทานั้น คือ ไพรเมอร OPA-18, OPB-06, OPB-
07, OPB-08, OPB-10, OPB-12, OPB-15, OPJ-04, OPJ-13, OPJ-15, OPJ-19 และ OPJ-20  
ที่สามารถเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอและทําใหเกดิแถบดีเอ็นเอที่มีรูปแบบแตกตางกนัขึ้น และเมื่อนาํมา
วิเคราะหโดยใชโปรแกรมคอมพิวเตอร NTSYS version 2.0สามารถสรางแผนภูมิและจัดกลุม
ความสัมพันธทางพนัธุกรรมได 
 

3. จากการวิเคราะหขอมูลแผนภูมิความสมัพันธทางพันธุกรรม โดยใชไพรเมอร 12 ชนิด 
คือ OPA-18, OPB-06, OPB-07, OPB-08, OPB-10, OPB-12, OPB-15, OPJ-04, OPJ-13, 
OPJ-15, OPJ-19 และ OPJ-20 (แบบที่1) พบวาสามารถจัดกลุมปรงในสกุล Zamia ทัง้หมด 30 
ชนิด ออกเปน 6 กลุม และแบงไดอีกเปน 8 กลุมยอย ซึง่มีความสอดคลองกันตามลักษณะสัณฐาน
วิทยาของลาํตน ใบ เมล็ด โคนเพศผูและเพศเมียและสอดคลองกับการกระจายพันธุของปรงใน  
บางกลุมเทานัน้ แตเมื่อพิจารณาขอมูลจากไพรเมอร 8 ชนิด คือ OPA-18, OPB-06, OPB-08, 
OPB-10, OPB-12, OPJ-13, OPJ-15 และ OPJ-20 (แบบที่ 2) สามารถจัดกลุมปรงในสกุล 
Zamia ทั้งหมด 30 ชนิด ออกเปน 6 กลุม แบงไดอีกเปน 10 กลุมยอย ซึ่งมีความสอดคลองกัน 
ตามลักษณะสัณฐานวิทยาของ ลําตน ใบ เมล็ด โคนเพศผูและเพศเมยีในแตละกลุม รวมทั้งยัง
สอดคลองกับการกระจายพนัธุของปรงในแตละกลุมอีกดวย ถาเปรียบเทียบการวิเคราะหขอมูล
จากการใชไพรเมอร 12 ชนดิ และ 8 ชนิด พบวาการใชขอมูลแถบดีเอ็นเอจากไพรเมอร 8 ชนิด 
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คอนขางมีความจําเพาะและใหแถบดีเอ็นเอที่ชัดเจน มีผลทําใหการจัดกลุมของปรงสอดคลองกับ
ลักษณะทางสณัฐานวิทยาไดดียิ่งขึ้น รวมทั้งนี้ทาํใหสมาชิกในแตละกลุมมีความสอดคลองกับการ
กระจายพันธุตามธรรมชาตขิองปรงมากยิง่ขึ้นอีกดวย 

 
4. PCA (Principal Component Analysis) เปนวิธทีี่ใชจัดกลุมส่ิงมชีวีิตในรูปแบบการ

กระจายตวัหรอืการรวมกลุมถูกนาํมาใชในการวิเคราะหขอมูลและศึกษาความสัมพนัธทาง
พันธกุรรมของปรง เมื่อใชขอมูลจากแถบดีเอ็นเอของไพรเมอรทั้ง 12 ชนดิและ 8 ชนิดเปรียบเทียบ
กัน พบวาสามารถจัดกลุมปรงออกไดเปน 6 กลุมใหญเหมอืนๆ กนั ซึง่สอดคลองกับการจัดกลุม
ดวยวิธ ีUPGMA โดยใชโปรแกรม NTSYS version 2.0  
 
 
 


