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การศึกษาเปอรเซ็นตเสนใยของออยในการคัดเลือกระยะที่ 1 และ 2 
 

Study on Fiber Percentage of Sugarcane in First and Second Stage Selection 
 

คํานํา 
 
 ออย (Saccharum spp.) เปนพืชที่มีความสําคัญในอุตสาหกรรมน้ําตาลของประเทศ 
นอกจากจะใชประโยชนจากน้ําตาลแลว ผลพลอยไดที่ไดจากการผลิตน้ําตาลก็มีความสําคัญเชนกัน 
ไดแก ชานออย (bagasses) ซ่ึงก็คือสวนของเสนใย (fiber) ที่เหลือจากการหีบน้ําตาล พันธุออย
โดยทั่วไปจะมีเสนใยประมาณ 15% และมีเซลลูโลสเปนองคประกอบถึง 48% (Legendre and 
Burner, 1995) ในอุตสาหกรรมน้ําตาลระยะแรกมีการนําชานออยมาใชเปนเชื้อเพลิงทดแทน
พลังงานไฟฟา ตอมาดวยความกาวหนาทางเทคโนโลยี มีการใชประโยชนจากชานออยมากขึ้น โดย
นําไปใชเปนวัตถุดิบในอุตสาหกรรมไฟเบอรบอรด (fiber board) อุตสาหกรรมพารทิเคิลบอรด 
(particle board) อุตสาหกรรมกระดาษ และใชในการสกัดเอทานอล ซึ่งมีศักยภาพพอที่จะเปนแหลง
พลังงานเชื้อเพลิงในรถยนตได ดังนั้นออยที่มีปริมาณเสนใยสูงจึงเปนที่ตองการของอุตสาหกรรม
เหลานี้  Hogarth and Cross (1987) รายงานวาการเพิ่มขึ้นทุกๆ 1% ของปริมาณเสนใยจะทําให
ปริมาณซูโครสลดลง 0.17% แตทวา ไพศาล (2543) และ Gravois and Milligan (1992) พบวา 
ลักษณะปริมาณเสนใยไมมีความสัมพันธกับคาบริกซ ซ่ึงแสดงใหเห็นวามีความเปนไปไดในการคัด
พันธุออยที่มีความหวานสูงในขณะที่มีปริมาณเสนใยสูงดวย เมื่อพิจารณาถึงเชื้อพันธุกรรมออย
พบวา ออยลูกผสมระหวางพันธุปลูกและพันธุปามีแนวโนมที่จะใหออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูง 
โดยจะมีขนาดลําเล็กและมีน้ําหนักตอลําต่ํา แตบางพันธุก็มีขนาดลําคอนขางใหญ และมีน้ําหนักลํา
มาก นอกจากนี้ยังพบวา คาสหสัมพันธระหวางปริมาณเสนใยกับลักษณะองคประกอบผลผลิตบาง
คาไมมีนัยสําคัญทางสถิติ แสดงใหเห็นถึงโอกาสที่จะคัดเลือกพันธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูง โดย
มีลักษณะองคประกอบผลผลิตสูงดวย (ไพศาล, 2543)  
 
 การศึกษาลักษณะปริมาณเสนใยในออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 1 ออยปลูกและออยตอ
ของการคัดเลือกขั้นที่ 2 จะเปนขอมูลพื้นฐานในโครงการปรับปรุงพันธุออย  เพื่อใชในการคัดเลือก
ใหไดพันธุที่มปีริมาณเสนใยที่เหมาะสมตอระบบอุตสาหกรรม   โดยเฉพาะการผลิตเอทานอล และ
อุตสาหกรรมกระดาษ ซ่ึงจะมีความสําคญัมากในอนาคต 
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วัตถุประสงค 
 

1. ศึกษาความแปรปรวนของลักษณะเปอรเซน็ตเสนใยในออยของพันธุออยลูกผสมจากคูผสม 
ตางๆ 

 
2. ศึกษาลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยในออยปลูกและออยตอของพันธุออยลูกผสมจากคูผสม 

ตางๆ  
 
3. ศึกษาความสัมพันธระหวางองคประกอบผลผลิตกับเปอรเซ็นตเสนใย 
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การตรวจเอกสาร 
 

ออย (sugarcane) เปนพืชที่อยูใน genus Saccharum, tribe Andropogoneae, family 
Gramineae  มี 6 ชนดิ ไดแก Saccharum officinarum, S. sinense, S. barberi และ S. edule ซ่ึงเปน
ออยปลูก สวนออย S. robustum และ S. spontaneum เปนออยปา ที่มีความสําคัญในดานการ
ปรับปรุงพันธุ ออย S. officinarum เปนทีรู่จักกันในชื่อ noble cane มีปริมาณน้ําตาลสูง ลํายาว ใบ
กวาง ปริมาณเสนใยต่ํา มีการปลูกเปนการคาไปทั่วโลก สวน S. sinense และ S. barberi พบในแถบ
อินเดียและจนี ในบางประเทศมีการใชชอดอกของออย S. edule เปนอาหาร (Jackson, 2005)  

 
ลักษณะทางพฤกษศาสตร 

 
ราก  

 
มีระบบรากฝอย (fibrous root system) แผกระจายออกโดยรอบลําตนในรัศมีประมาณ 50-

100 เซนติเมตร ลึก 100-150 เซนติเมตร ขึ้นอยูกับพนัธุและสภาพแวดลอม (เกษม, 2542) บริเวณขอ
และลําตนใตดนิจะปรากฏปุมรากที่จะเกิดเปนรากของตนออย (shoot root) สวนตาของลําตนใตดนิ
จะเจริญเติบโตและโผลพนเหนือดินเปนหนอชุดที่ 2 และหนอชุดที่ 3 ซ่ึงเกิดจากตาของหนอชุดที ่2 
ตามลําดับ รากของหนอออยเหลานีจ้ะเจริญขึ้นมาทดแทนรากของทอนพันธุ (ประเสริฐ, 2542) ราก
นี้มีขนาดใหญ อวบ สีขาว ไมมีแขนงและเปลี่ยนเปนสีน้าํตาลเมื่ออายุมากขึ้น (เกษม, 2542) 
 
ลําตน  
 

ออยสามารถขยายพนัธุไดโดยใชสวนของลําตน (cutting, sett หรือ seed cane) ลําตนออยมี
อยู 2 สวน ไดแกสวนที่อยูใตดินและเหนอืดิน สวนที่อยูใตดนิเรียกวา ตอหรือเหงา สวนที่อยูเหนอื
ดินมีความสําคัญทางเศรษฐกิจ เปนสวนรองรับใบและชอดอก ลําตนประกอบดวยขอและปลอง
จํานวนมาก จาํนวนขอและปลองจะแตกตางกันตามพนัธุ อายุ สภาพดินและอากาศ ออยแตละพนัธุ
มีรูปรางปลองและการจดัเรียงตัวแตกตางกนั สีของลําตนโดยทัว่ไปมตีั้งแตสีเขียวออนจนถึงสีมวง
แกเกือบดําขึ้นอยูกับรงควัตถุ (pigments) ที่เปนพื้นฐาน 2 ชนิด คือ คลอโรฟลลและแอนโธไซยานนิ 
(เกษม, 2542) เมื่อตัดลําตนออกตามขวางจะปรากฏสวนที่แตกตางกนั สวนที่อยูนอกสุดซึ่งมีความ
แข็งมาก เรียกวา เปลือก  ถัดเขาไปซึ่งนิ่มกวาเรียกวาเนื้อออย ประกอบดวยเซลลที่ทําหนาที่เกบ็
น้ําตาล (parenchyma หรือ storage cells) และเยื่อใยไฟเบอร (fiber) ซ่ึงมีลิกนิน (lignin) เปนสวน 
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ประกอบที่สําคัญ ความแข็งหรือความนิ่มของเนื้อออยข้ึนอยูกับปริมาณและคณุภาพของไฟเบอร ซ่ึง
ขึ้นอยูกับพนัธุและสภาพแวดลอม (เกษม, 2542) 
 
ใบ  
 

ประกอบดวยโครงสราง 2 สวนหลัก คือ กาบใบ และแผนใบ  กาบใบไมมีเสนกลางใบ มัก
มีสีเขียวออนหรือมวงแดง สีของแผนใบมีตั้งแตสีเขียวแกมเหลืองจนถึงสีเขียวเขม ขอบแผนใบมี
ลักษณะเปนฟนเลื่อยเล็ก รอยตอระหวางกาบใบและแผนใบดานในมล้ิีนใบ (ligule) และมีหูใบ 
(auricle) ยื่นแหลมออกมาเหนือสวนของกาบใบ ดานหลังรอยตอระหวางกาบใบกับแผนใบมีพืน้ที่
คลายสามเหลี่ยมทั้งสองดานเรียกวา dewlap การเรียงตัวของใบจะเกดิเรียงสลับกันบนลําตน หรือ
เวียนรอบลําตน (ประเสริฐ, 2542) 
 
ดอก  
 

ชอดอกออยเรียกวา arrow หรือ tassel เปนแบบ panicle เกิดที่ปลายยอดของลําตน ลักษณะ
ชอดอกมีแกนกลาง กานแขนงแรกแตกออกจากแกนกลาง และกานแขนงที่สองแตกออกจากกาน
แขนงแรก กานแขนงที่สองนี้เปนตําแหนงของกลุมดอกยอย (spikelet) ที่เกิดเปนคู  ประกอบดวย
กลุมดอกมีกานและกลุมดอกไมมีกาน ขณะที่กลุมดอกบานเต็มที่ทีฐ่านของกลุมดอกจะมีขนยาวสี
ขาว (bristle หรือ callus hair) ภายในกลุมดอกทั้งสองแบบประกอบไปดวยดอกยอย (floret) 2 ดอก 
อับเกสรจะแตกออกมีละอองเกสรตัวผูสีเหลือง (ประเสริฐ, 2542) 
 
เมล็ด  
 

เมล็ดออยเปนผลชนิด caryopsis คลายเมล็ดขาว แตมีขนาดเล็กกวา มักติดแนนอยูกับสวน
ของดอก มีช่ือเรียกเฉพาะวา fuzz หรือ fluff  (เกษม, 2542) 
 

ระยะการเจริญเติบโต 
 

ออยมีระยะการเจริญเติบโตที่แตละระยะตองการปจจัยทีจ่ําเปนตอการเจริญเติบโตแตกตาง
กัน แบงไดเปน 4 ระยะ ดังนี้ (ประเสริฐ, 2542) 
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1. ระยะงอก (germination phase) เร่ิมตั้งแตปลูกจนถึงหนอโผลพนผิวดนิ ใชเวลา 2-3 
สัปดาห ปจจยัที่เหมาะสมในการงอก เชน มีแสงแดดพอประมาณ ไดรับน้ํานอยแตบอยครั้ง ไดรับ
ปุยพอประมาณโดยเฉพาะไนโตรเจนและโพแทสเซียม นอกจากนีย้ังขึ้นอยูกับความสมบูรณของ
ทอนพันธุ ระยะงอกเปนตวักําหนดจํานวนกอตอไร ถาความงอกดกี็จะมีจํานวนกอตอไรมาก ซ่ึงมี
ผลตอผลผลิตออยเมื่อเก็บเกีย่ว 

 
2. ระยะแตกกอ (tillering phase) เมื่อออยอายุประมาณ 2-4 เดือน จะมีการแตกกอที่เกดิจาก

ตาออยที่อยูบริเวณลําตนใตดนิ การเจริญเติบโตระยะนี้ตองการแสงแดดจัด อุณหภูมสูิง ตองการน้าํ
มากกวาระยะงอก และตองการปุยไนโตรเจนและฟอสฟอรัสมากขึ้น ดังนั้นจึงควรใสปุยแตงหนา
ในชวงนี ้

  
3. ระยะยางปลอง (cane elongation phase) เร่ิมเมื่อออยอายุ 3-4 เดือนตอเนื่องมาจากระยะ

แตกกอ ออยในระยะนี้ตองการแสงแดดจัดเพื่อการสังเคราะหแสงใหไดมากขึ้น อุณหภูมสูิง มีความ
ตองการน้ํามากกวาระยะอื่นๆ และตองการปุยมากที่สุด การขาดน้ําและปุยในระยะนี้จะทําใหปลอง
ส้ัน น้ําหนกัตอลําออยลดลง ทําใหผลผลิตทั้งหมดลดลงดวย 
 

4. ระยะแกและสุก (maturity and ripening) เปนระยะทีม่ีการเจริญเตบิโตชามาก ปลองที่อยู
สวนยอดของลําตนจะสั้นลง ใบมีสีเขียวอมเหลือง  ปริมาณน้ําตาลที่สังเคราะหไดจะถูกเก็บสะสม
ไวในลําตน ระยะนีต้องการแสงแดดจัดเพื่อใชในการสังเคราะหแสงหรือสรางน้ําตาลสะสมในลํา
ตน และตองการอุณหภูมติ่ํา ซ่ึงจะชวยสงเสริมการเคลื่อนยายน้ําตาลจากใบไปยังลําตน ในระยะนีม้ี
การสะสมน้ําตาลสูงสุด โดยการสะสมจะเริ่มจากโคนสูปลาย 

 
การคัดเลือกพันธุออย 

 
วิธีการปรับปรุงพันธุออย (Poehlman and Sleper, 1995) 
  

โดยหลักการแลวขั้นตอนการปรับปรุงพันธุออยประกอบดวย  
 
 1. การรวบรวมเชื้อพันธุกรรม (Germplasm collection) เปนการนําพนัธุออยมาจากแหลง
อ่ืน ทั้งภายในประเทศและจากตางประเทศ โดยรวบรวมไวในโครงการปรับปรุงพันธุของสถานี
ปรับปรุงพันธุออยตางๆ ซ่ึงมีทั้งพันธุการคา พันธุปา และพืชใกลเคียง  
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 2. การคัดเลือก (Clonal selection) เปนขั้นตอนที่จะทาํใหพนัธุออยที่นําเขาจากแหลงอื่น 
หรือที่มีอยูแลวไดรับการคดัเลือกเพื่อใหมลัีกษณะตางๆ ตามที่ตองการ  
 
 3. การผสมพันธุ (Hybridization among commercial clones) เปนการผสมพันธุระหวาง
พันธุการคา เพื่อใหเกิดการรวมตัวทางพนัธุกรรมใหมๆ  ซ่ึงการผสมพันธุเปนขั้นตอนที่จะทําใหได
พันธุออยใหมๆ  เกิดขึ้นมากมาย 
  
 การคัดเลือกพนัธุในออยจะใชคําวา Clonal selection หมายถึง การคัดเลือกเอาพันธุกรรมที่
ตองการออกมาและสามารถรักษาพันธุกรรมนั้นไดดวยการขยายพนัธุทางลําตน ในการปรับปรงุ
พันธุออยเร่ิมดวยการคัดเลือกโคลนพันธุจากประชากรพนัธุปา Clonal selection สามารถใชแยก
พันธุกรรมที่ตองการจากประชากรที่มีความปนเปทางพนัธุกรรม เชน พันธุปา หรือประชากรที่มกีาร
กระจายตัวทางพันธุกรรมเนือ่งจากการผสมพันธุ หรือประชากรที่ไดจากการคัดเลือกแบบวงจร 
(Poehlman and Sleper, 1995) Daniels (1965) เสนอปรัชญาของการคัดเลือกพันธุออยไว 2 ข้ันตอน
หลักหลังจากการผสมพันธุโคลนพันธุพอแมที่คัดเลือกแลวดวยวิธีการผสมพันธุที่มีระบบแนนอน 
โดยขั้นตอนแรกเปนระยะทีม่ีปริมาณตนกลาออยลูกผสมจํานวนมาก เปนขั้นตอนที่มีจุดประสงค
เพื่อปรับระดับทั่วๆ ไปของประชากร ไมใชการคัดเลือกตนที่ดีที่สุดแตเปนการกําจดัตนที่ไมดีหรือดี
นอยที่สุดออกไป ขั้นตอนที่สองเปนการทดสอบหลายซ้ําๆ ในแปลง และขั้นตอนปลีกยอยตอมาจะ
เกี่ยวของกับการคัดเลอืกพันธุที่ดีที่สุด และพีระศกัดิ์ (2536) สรุปการคัดเลือกโคลนพันธุลูกผสมที่
ปลูกจากเมล็ดไวเปนขัน้ตอนดังนี ้
 
 1. การคัดเลือกโคลนพันธุลูกผสมที่ปลูกจากเมล็ด (Stage I trials) 
  
     ตนกลาที่ไดจากเมล็ดโคลนพันธุลูกผสมมักคัดเลือกไวโดยไมมีประสิทธิภาพเทาทีค่วร 
เพราะมีอัตราพันธุกรรมในแปลงขนาดเลก็ต่ํากวาแปลงเปรียบเทียบพนัธุทุกลักษณะ และตนกลามี
ปริมาณมากทาํใหยากตอการเก็บขอมูลใหละเอยีด นักปรับปรุงพันธุออยจึงพัฒนาวธีิการคัดเลือกตน 
ที่ปลูกจากเมลด็ไวหลายวิธี เชน  
 

     1.1 วิธีการปลูกเปนกอเปรียบเทียบกับการปลูกเดี่ยว 
 
            การปลูกเปนกอเปนวธีิที่ใชในหลายโครงการของมลรัฐฮาวายและในบางประเทศ 
แตในหลายประเทศรวมทั้งประเทศไทย นยิมปลูกตนกลาเดี่ยวๆ ในการคัดเลือกชวงแรก การปลูก
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เปนกอ 5-10 ตนตอกอ ทาํใหตนออยแกงแยงกนัเอง แลวนกัปรับปรุงพันธุจึงจะคดัเลือกเอาตนที่
แข็งแรงไว จนถึงปจจุบัน ไมมีใครบอกไดวาวิธีปลูกเปนกอหรือวิธีปลูกเดี่ยวๆ วิธีใดจะใหผลดีกวา
กัน เพราะการคัดเลือกในระยะหลังๆ ก็เปนขั้นตอนที่สําคัญเชนกัน 
 
     1.2 การคัดเลือกเปนตนเปรียบเทียบกับการคัดเลือกเปนตระกูล 
 
           วิธีใดจะใหผลดีกวากนัขึ้นอยูกับอัตราพันธุกรรมของลักษณะนั้น ถาลักษณะนั้นมี
อัตราพันธุกรรมสูง การคัดเลือกเปนตนจะใหความกาวหนาเร็วกวาการคัดเลือกเปนตระกูล (แตละ
ตระกูลเปนโคลนพันธุลูกผสมของพอแมเดยีวกัน) ตวัอยางของลักษณะที่นิยมคัดเลือกเปนตน ไดแก 
คาบริกซ ความตานทานตอโรคราสนิม ในขณะทีก่ารคดัเปนตระกูลนยิมทําในลักษณะผลผลิตออย 
อยางไรก็ตาม นักปรับปรุงพนัธุออยตองไมลืมวา พันธุออยแตละพันธุเกิดจากตนพนัธุเดียวไมใชทั้ง
ตระกูล จึงตองมั่นใจวาจะมีตนที่ดีเดนรวมอยูดวย ซ่ึงวัดไดจากการตรวจสอบคาเฉลี่ยและความ
แปรปรวนของทั้งตนและตระกูล เปนตวัพจิารณาประกอบการคัดเลือก 
 
 2. การคัดเลือกในระยะหลังๆ  
 
     2.1 การทดสอบในระยะที่ II (Stage II trials) 
 
           หลังจากการคัดเลือกตนที่ปลูกจากเมล็ดไดจํานวนหนึ่ง แตละตนจะถูกนํามาสับเปน
ทอนเพื่อนํามาปลูกเปนแถวยาว 2 ถึง 5 เมตร แลวคัดเลือกโดยเนนออยปลูก แตระยะนี้อัตราการ
ถายทอดทางพนัธุกรรมของลักษณะผลผลิตยังต่ําอยูจึงยังไมควรคัดเลือกผลผลิตในระยะนี ้
 

    2.2 การทดสอบในระยะที่ III (Stage III trials) 
      
           ระยะนีจ้ะปลูกออยแตละพันธุเปนแถวพันธุละ 2 หรือ 3 แถว ซ่ึงระยะนี้ขนาดแปลง
ใหญขึ้น การแขงขันระหวางพันธุนอยลง และอิทธิพลของสภาพแวดลอมลดลงดวย ทําใหอัตรา
พันธุกรรมสูงขึ้น การคดัเลือกเพื่อเพิ่มผลผลิตทําไดแมนยําขึ้น ระยะนี้ควรไวตอเพือ่เก็บขอมูลเพิม่
ตามดวย 
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    2.3 การทดสอบในระยะที่ IV และ V (Variety yield trials) 
 
           เปนระยะสุดทาย 2 ระยะกอนการแนะนําพันธุ เปนการทดสอบพันธุที่คัดเลือกไวใน
หลายสถานที่ สถานที่ละหลายซ้ํา และไวตอหลายปตามการปฏิบัติของเกษตรกร ซ่ึงแตละประเทศก็
มีรายละเอียดตางกันไป 

 
การใชประโยชนจากออย 

 
การใชประโยชนจากออยมมีานานกวาหาทศวรรษ ในประเทศไทยมกีารเพาะปลูกออยเพื่อ

ผลิตน้ําตาลทรายแดง (muscavado) มาตั้งแตสมัยอยธุยา โดยสงออกไปขายยังตางประเทศใน
ลักษณะสินคาผูกขาดของรัฐบาล (มณฑล, 2529) ในระยะแรกมกีารใชประโยชนจากออยใน
อุตสาหกรรมน้ําตาลเพียงอยางเดยีว ตอมามีการนําผลพลอยไดที่ไดจากการผลิตน้ําตาลไปใช
ประโยชนในภาคเกษตรกรรมและอุตสาหกรรมอื่นๆ เชน ชานออยใชเปนเชื้อเพลิงไดโดยตรง ใช
เปนวัตถุดิบในอุตสาหกรรมเคมี เสนใยออยนําไปแปรรูปเปนวัสดุอัดแผนใชในการกอสราง และใช
ในอุตสาหกรรมกระดาษ สวนที่เหลือจากการแยกของเสนใยแลวนําไปทําอาหารสัตว เศษที่เหลือใน
น้ําออยสามารถนําไปทําเปนปุย กากน้าํตาลใชทําผงชูรส อาหารสัตว และแอลกอฮอล (พรเพ็ญ, 
2542) 
 

ลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยในออย 
 

เสนใยเปนโครงสรางสําคัญในลําออย ประกอบดวยองคประกอบหลกัไดแก เซลลูโลส 
ลิกนิน และซิลิกา (Legendre and Burner, 1995) ในออยแตละชนิดจะมีปริมาณเสนใยแตกตางกนั 
โดย S. robustum และ S. spontaneum มีปริมาณเสนใยสูงกวาออยชนิดอื่นๆ Hunsigi (1993) พบวา 
พันธุการคา CO421, CO413 และ CO426 มีปริมาณเสนใยสูงทําใหถูกคัดออกเนื่องจากทําใหเกดิ 
การหลวมของลูกหีบ เปนที่ยอมรับวาออยทีป่ลูกเปนการคาสวนมากมีเปอรเซ็นตเสนใยระหวาง 12-
16% และมีคาโพลอยูในชวง 14-18% อายขุองออยมีผลตอปริมาณเสนใย โดยท่ีออยอายุ 22 เดือนมี
เปอรเซ็นตเสนใย 15.35% สูงกวาออยอายุ 12 เดือน ซ่ึงมีเปอรเซ็นตเสนใย 13.38% นอกจากนีก้าร
ออกดอกก็มีผลตอปริมาณเสนใยเชนกนั โดยออยที่ออกดอกมีปริมาณเสนใยมากกวาสูงกวาออยที่
ไมออกดอก (เกษม และคณะ, 2520) มีรายงานวาจากการศึกษาออย 3 พันธุ ไดแก COC671, 
KHS3296 และ CO997 แสดงใหเห็นวาลักษณะเปอรเซน็ตเสนใยกับปริมาณน้ําตาลมีความสัมพันธ
กัน และสามารถคัดเลือกพันธุที่มีทั้งเปอรเซ็นตเสนใยและปริมาณน้ําตาลสูงได เชนเดียวกับออย
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พันธุ Q49 และ B37172 ที่มีทั้งปริมาณเสนใยและน้ําตาลสูง (Hunsigi, 1993) ในสวนของโรงงาน
อุตสาหกรรม ออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยนอยกวา 13% ทําใหโรงงานตองเสียคาใชจายเพิ่มขึ้นจากการ
ซ้ือน้ํามันเชื้อเพลิงและไมมาทดแทนกากออย นอกจากนี้ยังพบวาลักษณะลําตนแขง็มีความสัมพนัธ
กับการเขาทําลายของหนอนเจาะลําตนออย ในออยทีม่ีเปอรเซ็นตเสนใยสูงจะชวยลดการเขาทําลาย
ของแมลงศัตรูพืชใหนอยลง (Kang et al., 1989) ในเขตอบอุน มีการใชเชื้อพันธุกรรมของออย S. 
spontaneum ซ่ึงเปนออยปามาใชในการปรับปรุงพันธุใหลําตนแข็งแรงและทนทานตอสภาพอากาศ
หนาวเยน็ (Gravois and Milligan, 1992) 
 

การวิเคราะหคาสหสัมพันธ 
 
 ในงานวิจยัที่เกี่ยวของกับการวัดผลหรือบันทึกขอมูลหลายๆ ลักษณะนั้น ผูทดลองอาจ
สนใจถึงความสัมพันธระหวางลักษณะ โดยไมคํานึงถึงเหตุและผลของรูปแบบของความสัมพันธ
เรียกวา สหสัมพันธ (Correlation) (สุรพล, 2528) 
 
 Gravois and Milligan (1992) ศึกษาความสัมพันธระหวางเสนใยกับองคประกอบผลผลิต
ตางๆ จากการศึกษาพบวา เสนใยมีสหสัมพันธกับปริมาณน้ําตาลในทางลบ (rg = -0.10) และมี
สหสัมพันธในทางลบกับเสนผาศูนยกลาง (rg = -0.59) แตเสนใยมีสหสัมพันธในทางบวกกับความ
ยาวลํา (rg = 0.59) เชนเดียวกับ Boquet (1976) รายงานวาเสนใยมีความสัมพันธในทางลบกับ
เสนผาศูนยกลางลํา (r = -0.21 ถึง -0.45) และเสนใยมีความสัมพันธในทางบวกกบัความยาวลํา (r = 
0.20 – 0.38) James and Falgout (1969) ศึกษาความสัมพันธของลักษณะตางๆ ทางพืชไรของ
ประชากรลูกของออย 4 คูผสม โดยพนัธุกรรมพื้นฐานของพันธุที่ใชเปนพอแมนัน้มาจาก 3 ชนิด (S. 
officinarum x S. sinense x S. spontaneum) จากการศกึษาพบวา เสนใยและบริกซมีสหสัมพันธ
ทางบวกทั้ง 4 คูผสม (r = 0.395, 0.561, 0.559 และ 0.651)  แตเสนใยและขนาดลํามีสหสัมพันธทาง
ลบ โดยเฉลี่ยทั้ง 4 คูผสมมีคา r = -0.233 ดังนั้นในการคัดเลือกออยที่มีลําขนาดใหญมีผลให
ประชากรนั้นมีปริมาณเสนใยต่ํา และจากการวิเคราะหการกระจายตัวของความถี่ของแตละลักษณะ
ในแตละคูผสม บงชี้วาการคัดเลือกโดยใชลักษณะใดลกัษณะหนึ่งเปนเกณฑก็สามารถทําไดไมยาก 
เมื่อดูการกระจายของเสนใยจากแตละคูผสมพบวา CP57-614 เปนเพยีงพันธุเดียวที่มีเปอรเซ็นตเสน
ใยสูง และสามารถถายทอดเปอรเซ็นตเสนใยสูงไปยังประชากรของลูกของคูผสมที่มีออยพันธุนี้เปน
พันธุพอไดดี  
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 ในดานความสมัพันธระหวางลักษณะองคประกอบผลผลิตนั้น Milligan et al. (1990) ศึกษา
ความสัมพันธระหวางลกัษณะองคประกอบผลผลิต พบวาผลผลิตของออยมีความสําคัญมากที่สุด
ตอผลผลิตของน้ําตาลและมคีวามสําคัญมากขึ้นในออยตอ (r = 0.91) เมื่อพจิารณาความสัมพันธ
ระหวางผลผลิตกับองคประกอบผลผลิต จํานวนลําเปนลักษณะทีม่ีความสําคัญตอผลผลิตของออย 
เสนผาศูนยกลางลํามีอิทธิพลตอน้ําหนกัลํามากกวาความยาวลําและความหนาแนนของลํา ในสวน
ของคาบริกซและความบริสุทธิ์ของน้ําสกัด (juice purity) พบวามีสหสัมพันธสูงกับปริมาณซูโครส
และลักษณะอืน่ๆ ดังนั้นการคัดเลือกพันธุออยที่มีผลผลิตของน้ําตาลสูงอาจพิจารณาลักษณะผลผลิต
ของออยควบคูกับจํานวนลําในออยตอ Hebert (1967) รายงานวาน้ําหนกัลํามีความสัมพันธใน
ทางบวกอยางมีนัยสําคัญกับผลผลิตของออย แตไมพบความสัมพนัธระหวางผลผลิตของออยกับ
เสนผาศูนยกลาง Mariotti (1973) ศึกษาสหสัมพันธทางฟโนไทปของลักษณะองคประกอบผลผลิต
ออย 4 ลักษณะคือ จํานวนลํา ความหนาแนนของลํา น้ําหนักลํา และความยาวลํา พบวาทั้ง 4 
ลักษณะมีความสําคัญตอผลผลิตออย แตเมื่อนําคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมมาพิจารณาพบวา
ลักษณะจํานวนลําเพียงลักษณะเดียวที่มีผลตอผลผลิตของออยมากที่สุด โดยที่ลักษณะ
เสนผาศูนยกลางลําสําคัญเปนอันดับรองลงมา ในขณะที่ลักษณะความยาวลําและความหนาแนน
ของลํามีสหสัมพันธทางลบกับผลผลิตออย 
 

การวิเคราะหคาแพทโคเอฟฟเชี่ยนท 
 
 ในการศึกษาวดัผลลักษณะตางๆ ของสิ่งทดลองนั้น ผูทดลองสวนมากมีความสนใจที่จะดู
ความสัมพันธระหวางลกัษณะเหลานี้ อาจศึกษาไดดวยการดูความใกลชิดโดยไมคํานึงถึงรูปแบบ
ของความสัมพันธ ตามวิธีของสหสัมพันธ (correlation) หรือดูความสัมพันธในแงเหตุและผลโดย
วิธี 
รีเกรสชั่น แตทวาผลที่วัดไดนั้นบงบอกถึงอิทธิพลรวม (total effect) ซ่ึงสภาพความเปนจริงอาจมี
ปจจัยอ่ืนๆ มาเกี่ยวของดวยแตไมสามารถประเมินได (สุรพล, 2536) Wright (1921) ไดเสนอการ
วิเคราะหแบบแพทโคเอฟฟเชี่ยนท โดยมีจุดประสงคทีจ่ะดูความสัมพันธของความแปรปรวนตางๆ 
และสามารถทราบอิทธิพลของตัวแปรอิสระตอตัวแปรตาม ตลอดจนความสัมพันธระหวางตัวแปร
อิสระเหลานั้นวามีอิทธิพลตอตัวแปรตามมากนอยแคไหน 
 
 ในการคัดเลือกขั้นแรกๆ เปนการยากที่จะใชการคัดเลือกโดยตรงที่จะไดลักษณะทีต่องการ 
ดังนั้นจึงตองมกีารคัดเลือกทางออม โดยดูจากความสัมพนัธของลักษณะตางๆ Gravois et al. (1991) 
ศึกษาความสัมพนัธของลักษณะองคประกอบผลผลิต คาบริกซ purity และ pith โดยศึกษาในออย
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ปลูก ออยตอแรก และออยตอที่สอง จากการวิเคราะหคาแพทโคเอฟฟเชี่ยนท พบวาคาบริกซและ 
purity เปนปจจัยที่สําคัญที่ทําใหปริมาณน้ําตาลเพิ่มขึ้น อิทธิพลทางออมแสดงใหเห็นวาการคัดเลือก
ใหมีระดับของ pith ต่ําจะทําใหเพิ่มระดบัของบริกซและ purity ในออยใหสูงขึ้นได ในขณะที่
ปริมาตรลํามีคาอิทธิพลเปนบวกและมีอิทธิพลมากกวาน้าํหนักลําและความหนาแนนลํา สวน
เสนผาศูนยกลางและความยาวลํามีคาอิทธิพลเปนบวกเชนกัน Kang et al. (1989) กลาววาการ
วิเคราะหแพทโคเอฟฟเชี่ยนทเปนเทคนิคที่ดีในการวัดอทิธิพลทั้งทางตรงและทางออมของลักษณะ
ที่มีความสัมพนัธกันที่ซับซอน และถึงแมวาเปอรเซ็นตเสนใยจะมีความสําคัญตอประสิทธิภาพการ
หีบออย แตกย็ังไมมีการศกึษาอิทธิพลของเปอรเซ็นตเสนใยตอผลผลิตของออย และจากการศกึษา
ในออยปลูกและออยตอแรก พบวาอิทธพิลทางตรงของความแข็งของลําตอเปอรเซ็นตเสนใยมีคา
เปนบวก (0.1925) ดังนั้นสามารถคัดเลือกออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยต่ําไดโดยการคัดเลือกพันธุที่มี
ความนุมของลํา นอกจากนี้อิทธิพลทางตรงของเปอรเซ็นตเสนใยตอผลผลิตมีคานอย (0.024) เมื่อ
เปรียบเทียบกบัอิทธิพลทางตรงของน้ําหนกัลํา (0.478) และจํานวนลํา (0.841) ที่มตีอผลผลิตออย 
การเพิ่มผลผลิตออยสามารถทําไดดวยการใหความสําคญักับจํานวนลาํและน้ําหนักลํา ในขณะที่
ลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยมีความสําคัญตอผลผลิตของออยนอยที่สุด Gravois and Milligan (1992) 
พบวา อิทธิพลทางตรงของเปอรเซ็นตเสนใยตอปริมาณน้ําตาลมีคาเปนลบ (-0.203) ซ่ึงชี้ใหเห็นวามี
ความสัมพันธในทิศทางตรงกันขามระหวางลักษณะทั้งสอง นอกจากนี้เปอรเซ็นตเสนใยมี
สหสัมพันธทางลบกับลักษณะเสนผาศูนยกลางลํา (rg = -0.585) แสดงวาการคัดเลือกออยที่มีลําใหญ
จะมีเปอรเซ็นตเสนใยต่ํา จากการศึกษาความสัมพันธของเสนผาศูนยกลางลํา ความยาวลํา เสนใย 
และคาบริกซ พบวาเสนผาศูนยกลางลําและความยาวลํามีอิทธิพลทางตรงตอน้ําหนักลํามากทีสุ่ด 
สวนอิทธิพลทางตรงของเสนใยตอน้ําหนกัลํามีคานอย (0.06) ซ่ึงเปนผลมาจากการมีอิทธิพล
ทางออมที่เปนลบผานเสนผาศูนยกลางลํา แตชดเชยดวยการมีอิทธิพลทางตรงที่เปนบวกผานความ
ยาวลํา จากการวิเคราะหแพทโคเอฟฟเชี่ยนทของลักษณะองคประกอบผลผลิต Kang et al. (1983) 
พบวาในระดบัพันธุกรรม ความสูงมีความสําคัญตอผลผลิตออยนอยกวาเสนผาศูนยกลางและ
จํานวนลํา แตในระดบัฟโนไทปทุกลักษณะองคประกอบผลผลิตมีความสําคัญเทาๆ กัน 
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อุปกรณและวิธีการ 
 

อุปกรณ 
 

อุปกรณวัดเปอรเซ็นตเสนใยและองคประกอบผลผลิต 
 

1. ถุงผาเนื้อหยาบหรือผาดิบ ขนาดประมาณ 15 x 24 เซนติเมตร มีเชือกผูกปากถุง 
2. เครื่องชั่งแบบจานเดีย่ว อานคาไดละเอียดไมต่ํากวา 0.01 กรัม 
3. ตูอบไฟฟา 
4. โถดูดความชืน้ 
5. Hand refractometer สําหรับวัดคาบริกซ (brix) ของออยในแปลง 
6. ไมเมตรวัดความยาว 
7. เครื่องชั่งน้ําหนักขนาด 60 กโิลกรัม 
8. เวอรเนยีร 

 
พันธุออย 
  

โคลนพันธุลูกผสมออย (Saccharum spp.) ของคูผสมตางๆ ที่ใชในการตรวจสอบ
เปอรเซ็นตเสนใยจากสวนตางๆ ของลําออย จํานวน 9 คูผสม คูผสมละ 20 โคลนพันธุ ไดแก  

1.  94-12-13 x UT3   6.  98-2-105 x 99-14-1 
2.  94-12-13 x 98-2-081   7.  98-2-105 x 98-2-081 
3.  94-12-13 x 98-2-035   8.  98-2-024 x UT3 
4.  94-12-13 x 99-14-1   9.  98-2-024 x 98-2-144 
5.  99-14-62 x UT3        
 

 โคลนพันธุลูกผสมที่ไดจากพันธุแมหรือพนัธุพอรวมกัน โดยแยกเปนกลุมพันธุที่มีพันธุแม
รวม ไดแก 94-12-13, 98-1-105 และ 98-2-024 กลุมพันธุที่มีพันธุพอรวม ไดแก UT3, 98-2-081 และ 
99-14-1  
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วิธีการ 
 

การตรวจสอบปริมาณเสนใยที่สวนตางๆ ของลําออย 
 

ปลูกโคลนพันธุออยจํานวน 9 คูผสม คูผสมละ 20 โคลนพันธุ รวม 180 โคลนพันธุ แตละ
โคลนพันธุปลูก 1 แถว ยาว 5 เมตร ระยะระหวางแถว 1.5 เมตร ปลูกพันธุมาตรฐาน 2 พันธุ คือ 
K84-200 และ กพส.94-13 
 
ลักษณะที่บันทึกขอมูล 
 

1. บันทึกขอมูลเมื่อออยอายุ 12 เดือน บันทึกขอมูลจากลําที่เจริญที่สุด 3 ลํา โดยสุมจาก 3 
กอ โดยบันทกึลักษณะดังนี ้

 
1.1 ความยาวลํา วดัความยาวของลําออยที่เจริญมากที่สุดจากโคนถึงจุด top visible 

 dewlap (TVD) สุมจํานวน 3 กอจากออยทีป่ลูกเปนแถว 
 

1.2 เสนผาศูนยกลางลํา วัดเสนผาศูนยกลางในตําแหนงตรงกลางของลําออยที่เจริญ
มาก 

ที่สุดจํานวน 3 กอ 
 

1.3 จํานวนลําตอกอ นับจํานวนลําที่เก็บเกีย่วไดของกอทีสุ่มคัดเลือกไว 3 กอ 
 
1.4 คาบริกซ ใชเครื่องมือ Hand refractometer แยกวัดตัวอยางเปน 3 สวน คือ สวน
โคน 

สวนกลาง และสวนปลาย โดยใชเหล็กแหลมแทงที่ลําตนที่มีการเจริญมากที่สุดเพื่อใหไดน้ํา จากนัน้
นํามาหยดบนเครื่องมือ แลวอานคาที่ได 
 

1.5 น้ําหนกัลํา ช่ังน้ําหนกัจํานวน 3 ลําที่ศึกษาแลวคํานวณหาน้ําหนกัเฉลี่ยตอลํา 
 



 

   14 

2. วิเคราะหเปอรเซ็นตเสนใยของออยที่อายุ 12 เดือน แยกตัวอยางออกเปน 3 สวน คอืสวน
โคน สวนกลาง และสวนปลายของลําตน ตามวิธีการของสํานักงานคณะกรรมการออยและน้ําตาล
ทราย (2537)  

การวิเคราะหหาเปอรเซ็นตเสนใยออยสามารถทําได โดยการนําออยมาวิเคราะหโดยตรง
ตามระเบียบการวิเคราะหคณุภาพออย พ.ศ. 2537  ไดอธิบายวธีิการวิเคราะหคาเสนใยไวดังนี ้
(สํานักงานคณะกรรมการออยและน้ําตาลทราย, 2537) 
 

อุปกรณที่ใชในการวิเคราะห 
 

1. ถุงผาเนื้อหยาบหรือผาดิบ ขนาดประมาณ 15 x 24 เซนติเมตร มีเชือกผูกปากถุง 
2. ตูอบไฟฟา (hot air oven) 
3. เครื่องชั่งแบบจานเดีย่ว อานคาไดละเอยีดไมต่ํากวา 0.01 กรัม 
4. โถดูดความชื้น (desiccator) 

 
วิธีการวิเคราะห 

 
เตรียมตัวอยางออยซ่ึงเปนตัวอยางสะสมประจําวัน สุมเกบ็จากตําแหนงระหวางเครื่องตียอย

ออยกับลูกหีบชุดแรก ซ่ึงจะนํามาวิเคราะหคาเสนใยออย มีวิธีการดังนี ้
 
1.   อบถุงผาในตูอบไฟฟาทีอุ่ณหภูม ิ105 องศาเซลเซียส ประมาณ 1 ช่ัวโมง แลวทิ้งใหเยน็

ในโถดูดความชื้น จากนั้นนาํออกมาชั่ง บันทึกน้ําหนักแลวนําไปอบ ทิ้งใหเยน็ในโถดูดความชืน้
แลวช่ังน้ําหนกั ทําเชนนี้ทกุชั่วโมงจนไดน้ําหนกัถุงผานั้นคงที ่
 

2. นําตัวอยางออยที่เตรียมจะวิเคราะหมาคลุกเคลาใหเขากันโดยเร็ว แลวสุมหยิบออกมาชั่ง
โดยเร็วประมาณ 120 – 200 กรัม บันทึกน้าํหนักทีแ่ทจริงไว บรรจุลงในถุงผาแลวใชเชือกผูกปากถงุ
ใหแนนพอสมควร นําไปชะลางดวยน้ําเยน็ที่ไหลถายเทเปนเวลา 1 ช่ัวโมง แลวชะลางหรือตมดวย
น้ํารอนเปนเวลา 1 ช่ัวโมง หรือจนกวาจะแนใจวาสามารถชะลางของแข็งที่ละลายอยูในออยนั้นจน
หมด 
 

3.   นําตวัอยางพรอมถุงผาไปอบแหงในตูอบไฟฟาที่อุณหภูมิ 105 องศาเซลเซียส เปนเวลา 
3 ช่ัวโมง แลวปลอยใหเย็นในโถดูดความชื้น จากนั้นจึงชั่งบันทกึน้ําหนักแลวนําไปอบแลวช่ัง
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บันทึกน้ําหนักทุกชวง 1 ช่ัวโมง จนกระทัง่ไดน้ําหนักคงที่ หรือใหความแตกตางกนันอยกวา 0.2 
กรัม จึงใชน้ําหนักคงที่นัน้ไปคํานวณหาเปอรเซ็นตเสนใยของตัวอยางออยนั้น 
 
คาเปอรเซ็นตเสนใยของออยตัวอยาง =    น้ําหนกัเสนใยหลังอบ  x  100 
                   น้ําหนกัของเสนใยกอนอบ 
 
การวิเคราะหผลการทดลอง 
 
 ขอมูลที่เก็บไดจากแปลงออยตอของออยที่เจริญจากตนกลาและแปลงทอนพันธุ นํามา
วิเคราะหดังนี้  

 
1. วิเคราะหคาเฉลี่ยและสวนเบี่ยงเบนมาตรฐาน ของแตละลักษณะในแตละคูผสมใน

ประชากรการคัดเลือกตางๆ  
 
2. วิเคราะหความแปรปรวน (analysis of variance) ของลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยและ

องคประกอบผลผลิตของออย โดยการวิเคราะหแบบ Augmented in CRD 
 
3. วิเคราะหสหสัมพันธ ระหวางลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยและองคประกอบผลผลิตตางๆ 

และระหวางประชากรการคดัเลือก 
 
4. วิเคราะหแพทโคเอฟฟเชีย่นทระหวางลกัษณะตางๆ ตอเปอรเซ็นตเสนใย 

 
 

สถานที่และระยะเวลาการทดลอง 
 

แปลงปลูกพืชทดลอง ศูนยวจิัยและพัฒนาออยและน้ําตาล มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร วิทยา
เขตกําแพงแสน เร่ิมการทดลองเดือนมีนาคม พ.ศ. 2546 ส้ินสุดเดือนมนีาคม พ.ศ. 2548 
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ผลและวิจารณ 
 

เปอรเซ็นตเสนใยที่สวนตางๆ ของลํา 
 
ในการเก็บขอมูลเปอรเซ็นตเสนใยของออยที่อายุ 12 เดอืนของพันธุออยลูกผสมจํานวน 9 

คูผสม พบวาการเจริญเติบโตของลูกผสมบางพันธุมีการเจริญเตบิโตที่ไมดีทําใหไมสามารถเก็บ
ขอมูลได และสามารถเก็บขอมูลไดเพียง 117 พันธุจากทัง้หมด 180 พนัธุ 

 
ในการพจิารณาเปอรเซ็นตเสนใยในสวนตางๆ ของลําออยของพันธุออยลูกผสมแตละพันธุ

จากคูผสมตางๆ ของประชากรคัดเลือกที่ตางกัน พบวาในประชากรออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 1 
(ตารางที่ 1) พันธุลูกผสมออยสวนหนึ่ง (56 พันธุจาก 117 พันธุ) มีเปอรเซ็นตเสนใยในแตละสวน
ของลําออยที่ใกลเคียงกัน (แตละสวนมีคาแตกตางของคาเฉลี่ยของเปอรเซ็นตเสนใยของลํานอยกวา 
10%) โดยที่พันธุออยที่มคีาแตกตางมากพบทั้งที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนปลายและสวนโคน 
โดยมีจํานวนพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนปลายและสวนโคนใกลเคียงกัน เมื่อพิจารณาแยก
เปนพันธุออยจากคูผสมตางๆ พบวา พนัธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่พบเฉพาะสวนปลายของ
พันธุจากคูผสมที่ 2 และ 3 และพบเฉพาะทีส่วนโคนเปนพันธุจากคูผสมที่ 4 5 และ 6 สวนคูผสมที่ 7 
8 และ 9 พบพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงทั้งที่สวนปลายและสวนโคน ในขณะที่คูผสมที่ 1 พบวา
เปอรเซ็นตเสนใยในสวนตางๆ มีคาใกลเคียงกันทกุพันธุ โดยมีคาเฉลี่ยของเปอรเซ็นตเสนใยในสวน
โคน สวนกลาง และสวนปลาย เทากับ 14.15 13.71 และ 14.06 เปอรเซ็นต ตามลําดับ นอกจากนี้ยงั
พบวาเปอรเซน็ตเสนใยที่สวนกลางต่ําในคูผสมตางๆ เชน พันธุที่ 9 ของคูผสมที่ 2 ซ่ึงมีคาเทากับ 
8.97 เปอรเซ็นต ในประชากรออยปลูกขัน้ที่ 2 (ตารางที่ 2) พบวาพนัธุออยลูกผสมสวนใหญ (71 
พันธุจาก 117 พันธุ) มีเปอรเซ็นตเสนใยของแตละสวนที่แตกตางกนั โดยในพันธุที่มีความแตกตาง
พบทั้งที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนโคนและสวนปลาย แตโดยสวนมากพบวาทุกคูผสมมี
เปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนปลาย โดยเฉพาะคูผสมที่ 9 มีเปอรเซ็นตเสนใยเฉลี่ยของสวนปลาย
เทากับ 18.03 เปอรเซ็นต ในประชากรออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 2 (ตารางที่ 3) พบวาพันธุออย
ลูกผสมสวนใหญ (70 พันธุจาก 117 พันธุ) มีเปอรเซ็นตเสนใยในแตละสวนใกลเคียงกัน นอกจากนี้
ยังพบวาพันธุออยลูกผสมที่มีคาเปอรเซ็นตเสนใยแตกตางกันมีทั้งที่มคีาสูงที่สวนโคนและสวน
ปลาย ทั้งนี้พบวาพันธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนปลายไดแก คูผสมที่ 4 และ 8 ในขณะที่
คูผสมที่ 6 มีเปอรเซ็นตเสนใยในสวนตางๆ มีคาใกลเคียงกันทุกคูผสม สวนคูผสมอื่นๆ พบวามีพันธุ
ที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงทั้งทีส่วนยอดและสวนโคน 
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จากการศึกษาเปอรเซ็นตเสนใยที่สวนตางๆ ของลําออยขางตน แสดงใหเห็นวาออยที่อาย ุ
12 เดือน พนัธุออยสวนใหญมีเปอรเซ็นตเสนใยของสามสวนคือ สวนโคน สวนกลาง และสวน
ปลายที่ใกลเคยีงกัน (แตละสวนมีคาแตกตางของคาเฉลี่ยของเปอรเซ็นตเสนใยของลํานอยกวา 10%) 
โดยไพศาล (2543) รายงานวามีแนวโนมวาสวนตางๆของลําจะไมมคีวามแตกตางของเปอรเซ็นต
เมื่อมีอายุเก็บเกี่ยวเพิ่มขึ้น ทั้งนี้ในออยตอพบวามีโอกาสที่พบพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยที่ใกลเคยีง
กันมากกวาในออยปลูก นอกจากนี้ยังพบวาในออยตอ พันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนปลายมี
จํานวนที่ใกลเคียงกับพันธุทีม่ีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนโคนและสวนกลาง ในขณะทีใ่นออยปลูก
สวนใหญเปนพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนปลาย 

 
เมื่อพิจารณาพนัธุออยจากแตละคูผสม พบวาโดยทัว่ไปจะสามารถพบพันธุที่มีเปอรเซ็นต

เสนใยสูงที่สวนปลายหรือสวนโคนจากคูผสมเดียวกัน โดยเฉพาะในออยปลูกและออยตอของการ
คัดเลือกขั้นที่ 2 แตในออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 1 พบวาในบางคูผสมมีโอกาสที่จะพบพนัธุที่มี
เปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนใดสวนหนึ่งเทานั้น เชนพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนเฉพาะที่สวน
โคนจากคูผสมที่ 2 และพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงเฉพาะที่สวนปลายจากคูผสมที ่ 3 แสดงใหเหน็
วาสามารถคัดเลือกพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนใดสวนหนึ่งไดในแตละคูผสม  

 
จากการพจิารณาคาบริกซของออยทั้ง 9 คูผสม ใน 3 ประชากร (ประชากรออยตอขั้นที่ 1 

ประชากรออยปลูกขั้นที่ 2 และประชากรออยตอขั้นที่ 2) พบวาคาบริกซในแตละสวนของพันธุออย
ลูกผสมสวนใหญ (มากกวา 80 เปอรเซ็นตในทั้ง 3 ประชากร) มีคาใกลเคียงกัน (แตละสวนมีคา
แตกตางของคาเฉลี่ยของคาบริกซของลํานอยกวา 10%) เมื่อพิจารณาพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยที่
สวนใดสวนหนึ่งที่สูงรวมกบัคาบริกซที่สวนตางๆ ของพันธุนั้นๆ พบวาการมีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่
สวนหนึ่งไมไดสอดคลองกับการมีคาบริกซที่สูงที่สวนเดียวกันหรือสวนอื่นๆ เนื่องจากพนัธุที่มี
เปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนหนึ่ง พบวาในพันธุนัน้อาจมีคาบริกซของทั้งสามสวนใกลเคยีงกัน 
ยกตวัอยางเชน ในคูผสมที ่ 2 ของประชากรออยตอขั้นที่ 1 ซ่ึงเปนคูผสมที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่
สวนโคน โดยในพันธุที่ 6 มเีปอรเซ็นตเสนใยที่สวนโคนสูง (17.87 เปอรเซ็นต) แตในสวนปลายมี
เปอรเซ็นตเสนใยต่ํา (13.08 เปอรเซ็นต) ในขณะที่คาบริกซของสวนตางๆ ของลํามีคาใกลเคียงกนั 
โดยมีคาบริกซในสวนโคน สวนกลาง และสวนปลาย เทากับ 19 18.5 และ 18.5 ตามลําดับ 

 
 
จากการพจิารณาความสอดคลองของการที่พันธุมีเปอรเซ็นตเสนใยสูงที่สวนใดสวนหนึ่ง

กับคาบริกซที่สวนตางๆ พบวาไมมีความสอดคลองกัน แสดงใหเหน็วาการสะสมเสนใยและการ
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สะสมน้ําตาลไมมีความเกีย่วของกัน ทาํใหมีโอกาสในการคัดพันธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยและ
คาบริกซที่มีลักษณะแตกตางกัน 
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ตารางที่ 1 เปอรเซ็นตเสนใยและคาบริกซจากสวนโคน สวนกลาง และสวนปลายของพันธุออย 
                 ลูกผสมแตละพันธุจาก 9 คูผสมในออยตอของการคัดเลือกขัน้ที่ 1 
 

คูผสม 1/      พันธุท่ี เปอรเซ็นตเสนใย  คาบริกซ 
  โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

1 1 12.00 11.59 11.74 11.78  20.5 21 21.5 21.00 
 2 11.56 12.36 14.57 12.83  18 20 20.5 19.50 
 3 14.29 13.88 13.83 14.00  11.5 13 - 12.25 
 4 15.84 15.97 19.93 17.25  15.5 17 17.5 16.67 
 5 13.36 12.85 11.98 12.73  21 21 21 21.00 
 6 12.34 11.09 12.83 12.09  18.5 18.5 18 18.33 
 7 15.10 15.11 14.39 14.87  22 23 22.5 22.50 
 8 14.92 13.16 13.64 13.91  15.5 9 9.5 11.33 

 9 14.80 13.45 12.94 13.73  21 21 22.5 21.50 
 10 17.62 16.41 16.15 16.73  18.5 18 18 18.17 
 11 12.57 13.52 14.72 13.60  16.2 14.2 14.6 15.00 
 12 17.02 17.81 15.71 16.84  16.5 19 18 17.83 
 13 14.93 14.54 15.81 15.09  20 21 21 20.67 
 14 13.65 13.84 13.29 13.59  20 20 19.5 19.83 

 15 13.01 12.29 12.61 12.64  20 21 20 20.33 
 16 11.06 10.29 10.38 10.58  20 18 20 19.33 
 17 16.50 14.91 14.50 15.31  21 21.5 21 21.17 
 เฉลี่ย 14.15 13.71 14.06 13.97  18.57 18.60 19.07 18.61 
           

2 1 14.93 11.71 11.46 12.70  18 19 15 17.33 
 2 13.54 11.32 9.42 11.43  19 17 16 17.33 
 3 12.15 9.60 9.86 10.53  13 13 13.5 13.17 
 4 11.98 12.28 10.07 11.45  19 17 16 17.33 
 5 14.05 12.00 12.04 12.70  12 18 20 16.67 
 6 17.87 13.37 13.08 14.77  19 18.5 18.5 18.67 
 7 14.46 11.59 11.60 12.55  17.5 17 17.5 17.33 
 8 17.19 14.76 14.47 15.47  17 14.5 16 15.83 
 9 12.14 8.97 9.61 10.24  21 21 22.5 21.50 
 10 13.50 12.77 12.20 12.82  19 20.5 20 19.83 
 11 16.19 13.29 12.72 14.06  20 22 21 21.00 
 12 12.15 11.29 12.38 11.94  20 19 18 19.00 
 13 11.57 10.18 10.84 10.86  21.5 21 20.5 21.00 
 14 12.61 12.27 11.08 11.99  22.5 21.5 21 21.67 
 15 13.27 11.69 10.49 11.82  19.5 18.5 17.5 18.50 
 16 11.63 11.64 12.12 11.80  20.5 15.5 20 18.67 
 เฉลี่ย 13.70 11.80 11.46 12.32   18.66 18.31 18.31 18.43 
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ตารางที่ 1 (ตอ) 
 

คูผสม พันธุท่ี เปอรเซ็นตเสนใย   คาบริกซ 

  โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

3 1 17.79 15.16 17.36 16.77  18 17 16.5 17.17 
 2 15.58 16.05 17.70 16.44  16 15 15.5 15.50 
 3 15.02 17.04 19.07 17.04  18.5 18 17.5 18.00 
 4 17.71 16.67 15.96 16.78  16.5 15 16 15.83 
 5 15.60 15.61 18.44 16.55  17.8 16 15.5 16.43 
 6 14.20 12.44 13.83 13.49  20.5 19 20.5 20.00 
 7 11.51 11.36 13.93 12.27  17 17.5 18 17.50 
 8 10.86 13.85 16.71 13.80  17 15.5 15 15.83 
 9 15.53 14.75 20.42 16.90  18.5 19 18.5 18.67 
 10 15.39 15.24 20.37 17.00  14 12.5 9 11.83 
 11 13.90 12.72 16.20 14.27  16 19 19.5 18.17 

 12 10.16 9.19 11.91 10.42  19 16.5 15.5 17.00 
 13 13.94 13.74 14.95 14.21  20.5 16.7 20 19.07 
 14 12.49 12.74 11.61 12.28  14.5 14.5 13.5 14.17 
 15 12.49 10.50 12.44 11.81  18.5 18 17.5 18.00 
 16 12.97 13.03 15.78 13.93  18 16.5 17 17.17 
 เฉลี่ย 14.07 13.76 16.04 14.62  17.52 16.61 16.56 16.90 
           

4 1 12.42 11.61 11.94 11.99  21 21 21.5 21.17 
 2 15.07 13.67 15.59 14.78  19.5 21 20 20.17 
 3 10.42 10.19 11.20 10.60  18.5 18.5 20.5 19.17 
 4 13.95 11.60 12.14 12.56  23 22.5 23 22.83 
 5 12.24 12.59 13.76 12.86  18 17.5 16 17.17 
 6 15.30 16.08 15.91 15.77  11 10 9 10.00 
 7 13.10 12.82 14.11 13.34  19 19 19 19.00 
 8 11.37 10.93 12.06 11.45  17 13 10 13.33 
 เฉลี่ย 12.98 12.44 13.34 12.92  18.38 17.81 17.38 17.85 
           

5 1 19.84 14.45 12.57 15.62  21 20.5 21.5 21.00 
 2 8.71 9.63 10.59 9.64  18 20 21 19.67 
 3 12.87 10.21 9.66 10.91  20 20 17 19.00 
 4 15.20 13.48 13.40 14.03  19.5 20 20 19.83 
 5 13.77 11.53 11.23 12.18  20.5 20 19.5 20.00 
 6 12.35 10.98 11.15 11.49  18.5 16.5 16 17.00 
 7 12.45 10.42 12.18 11.68  21.5 20 19 20.17 
 8 11.16 11.26 10.67 11.03  21.5 20.5 20.5 20.83 
 9 12.88 13.74 13.87 13.49  21 21 20 20.67 
 10 14.86 11.40 14.32 13.53   17 18 14 16.33 
 11 10.68 10.41 11.50 10.86  21.5 17.5 16 18.33 
 12 13.00 11.54 11.98 12.17  21 22 22 21.67 
 เฉลี่ย 13.15 11.59 11.93 12.22  20.08 19.67 18.88 19.54 
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ตารางที่ 1 (ตอ) 
 

คูผสม พันธุท่ี เปอรเซ็นตเสนใย  คาบริกซ 
  โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

6 1 15.93 14.74 15.66 15.44  18.5 18.5 18.5 18.50 
 2 14.82 15.59 16.04 15.48  20.5 16 18.5 18.33 
 3 14.51 12.84 13.46 13.60  17.5 16.5 17 17.00 
 4 20.02 16.55 17.73 18.10  18 16.5 17 17.17 
 5 12.51 10.95 12.97 12.14  16.5 16 16.5 16.33 
 6 11.90 11.11 12.89 11.96  19.5 19.5 17.5 18.83 
 7 16.63 14.32 16.50 15.82  17 16 16.5 16.50 
 8 16.19 14.33 14.56 15.02  19 17.5 17.5 18.00 
 9 16.66 15.60 15.20 15.82  20.5 17.5 20 19.33 
 เฉลี่ย 15.46 14.00 15.00 14.82  18.56 17.11 17.67 17.78 
           

7 1 10.69 11.46 12.06 11.40  21 21 21.5 21.17 
 2 10.95 11.33 11.79 11.36  22 22.5 22 22.17 
 3 11.48 11.65 12.80 11.98  17 16.8 16.5 16.77 
 4 11.67 12.19 12.54 12.13  20 19.5 17 18.83 
 5 9.65 11.38 11.97 11.00  18 17 18 17.67 
 6 11.97 11.74 14.07 12.59  17.8 16.8 16.7 17.10 
 7 13.57 13.08 16.08 14.24  18.5 16.5 18.5 17.83 
 8 10.17 10.78 9.63 10.19  17 17.8 18 17.60 
 9 14.73 12.63 14.21 13.86  14.5 17.5 19.5 17.17 
 10 10.49 12.42 12.31 11.74  14.5 11.5 11.2 12.40 
 11 19.86 16.58 13.69 16.71  19 18.8 19.3 19.03 
 12 13.37 12.77 13.11 13.08  20 19.5 18.8 19.43 
 เฉลี่ย 12.38 12.33 12.85 12.52   18.28 17.93 18.08 18.10 
           

8 1 11.89 11.93 18.82 14.21  18.5 17 16.5 17.33 
 2 13.77 12.30 13.43 13.16  15 14.5 15 14.83 
 3 13.39 12.28 12.62 12.76  23 22.7 19.5 21.73 
 4 14.94 12.86 14.25 14.02  14 12.5 12 12.83 
 5 11.86 11.40 12.86 12.04  18 17 17 17.33 
 6 10.84 11.37 12.51 11.57  22 21.5 21 21.50 
 7 14.21 11.60 13.32 13.04  20 20 19 19.67 
 8 11.13 10.09 11.92 11.05  23.3 23 22 22.77 
 9 10.99 9.46 9.70 10.05  16.5 15.5 15 15.67 
 10 14.08 14.37 16.16 14.87  21.5 20.5 20.2 20.73 
 11 11.57 12.41 12.04 12.01  20.5 17.5 18 18.67 
 12 12.74 11.43 15.07 13.08  19.5 19 17.5 18.67 
 13 14.56 11.47 13.41 13.14  18 14.5 18.5 17.00 

 เฉลี่ย 12.77 11.77 13.55 12.69  19.22 18.09 17.78 18.36 
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ตารางที่ 1 (ตอ) 
 

 คูผสม พันธุท่ี เปอรเซ็นตเสนใย  คาบริกซ 
    โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

9 1 11.31 13.85 12.68 12.61  13 13 9.5 11.83 
 2 9.61 9.85 9.98 9.81  20.5 20 19 19.83 
 3 17.12 15.71 13.80 15.54  11.5 3 2 5.50 
 4 12.83 11.26 11.98 12.02  22 22 19.5 21.17 
 5 14.17 14.10 14.16 14.14  7.5 6 6 6.50 
 6 14.79 12.54 10.57 12.63  16.5 15.5 15.5 15.83 
 7 14.54 13.02 12.08 13.21  19.5 20 20 19.83 
 8 8.54 9.26 12.21 10.00  19 15.5 18 17.50 
 9 15.47 13.19 13.19 13.95  18 20 17 18.33 
 10 10.35 10.05 11.47 10.62  11 13.5 12.5 12.33 
 11 12.04 13.31 18.90 14.75  21.5 20 21 20.83 
 12 11.66 13.84 14.93 13.48  21 21.5 21 21.17 
 13 10.53 11.76 13.01 11.77  12 15 18 15.00 
 14 10.82 11.38 13.45 11.88  17.5 17 18 17.50 
 เฉลี่ย 12.41 12.37 13.03 12.60   16.46 15.86 15.50 15.94 

 
1/  หมายเลขของคูผสมเรียงลําดับดังนี้ 

1.  94-12-13 x UT3   6.  98-2-105 x 99-14-1 
2.  94-12-13 x 98-2-081  7.  98-2-105 x 98-2-081 
3.  94-12-13 x 98-2-035  8.  98-2-024 x UT3 
4.  94-12-13 x 99-14-1   9.  98-2-024 x 98-2-144 
5.  99-14-62 x UT3        
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ตารางที่ 2 เปอรเซ็นตเสนใยและคาบริกซจากสวนโคน สวนกลาง และสวนปลายของพันธุออย 
    ลูกผสมแตละพันธุจาก 9 คูผสมในออยปลูกของการคัดเลือกขั้นที่ 2 
 

คูผสม1/  พันธุท่ี เปอรเซ็นตเสนใย  คาบริกซ 
  โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

1 1 14.96 12.07 12.20 13.07  20.43 19.80 20.80 20.34 
 2 18.89 14.57 18.46 17.31  20.27 19.93 20.80 20.33 
 3 16.84 16.21 15.12 16.06  15.13 15.00 10.87 13.67 
 4 12.68 14.81 17.27 14.92  19.47 18.67 18.13 18.76 
 5 20.82 19.37 20.75 20.31  19.80 18.73 17.40 18.64 
 6 15.76 15.97 17.08 16.27  21.67 21.23 22.67 21.86 
 7 11.86 13.62 16.57 14.02  22.40 19.10 15.10 18.87 
 8 17.39 17.40 23.24 19.34  21.33 21.33 21.33 21.33 
 9 15.65 14.05 16.74 15.48  21.30 21.33 21.53 21.39 
 10 20.67 21.06 13.80 18.51  21.00 22.00 22.07 21.69 
 11 14.39 12.88 14.39 13.89  16.00 15.73 15.93 15.89 
 12 12.70 12.36 13.93 13.00  21.00 19.67 21.20 20.62 
 13 19.69 15.61 16.20 17.16  19.87 18.27 20.67 19.60 
 14 16.97 16.60 18.10 17.22  21.67 21.00 21.67 21.44 
 15 16.50 13.71 14.74 14.98  20.33 20.73 21.67 20.91 
 16 11.11 12.22 14.86 12.73  22.67 19.27 21.73 21.22 
 17 13.91 13.57 13.92 13.80  20.07 20.27 19.93 20.09 
 เฉลี่ย 15.93 15.06 16.31 15.77  20.26 19.53 19.62 19.80 
           

2 1 13.43 11.20 15.52 13.39  20.13 18.93 16.80 18.62 
 2 12.50 12.15 16.38 13.67  17.87 18.40 17.47 17.91 
 3 10.63 12.04 15.30 12.66  16.27 17.13 18.60 17.33 
 4 15.21 12.77 12.88 13.62  16.33 17.00 18.13 17.16 
 5 15.83 16.37 18.90 17.03  22.33 21.53 21.53 21.80 
 6 15.13 15.13 15.36 15.21  19.53 18.53 21.40 19.82 
 7 20.47 20.01 23.01 21.16  20.47 19.33 20.67 20.16 
 8 12.46 11.67 12.01 12.05  18.07 16.47 18.53 17.69 
 9 15.25 14.03 16.59 15.29  23.20 23.33 23.93 23.49 
 10 13.75 12.60 15.97 14.11  22.00 22.27 21.67 21.98 
 11 18.79 19.88 23.14 20.60  21.93 21.33 21.60 21.62 
 12 15.67 14.55 14.56 14.92  18.53 19.40 19.33 19.09 
 13 10.27 12.77 14.13 12.39  21.27 21.40 18.53 20.40 
 14 18.18 17.51 20.37 18.69  20.67 18.67 17.20 18.84 
 15 13.10 12.14 14.23 13.15  18.00 16.60 16.07 16.89 
 16 18.30 17.28 19.05 18.21  19.00 20.27 20.67 19.98 
 เฉลี่ย 14.94 14.51 16.71 15.38   19.73 19.41 19.51 19.55 
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ตารางที่ 2 (ตอ) 
 

 คูผสม พันธุท่ี เปอรเซ็นตเสนใย   คาบริกซ 
    โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

3 1 17.15 14.31 14.56 15.34  21.73 19.93 16.93 19.53 
 2 17.87 16.50 12.94 15.77  18.67 19.67 19.67 19.33 
 3 18.62 20.28 19.52 19.47  17.07 17.20 16.07 16.78 
 4 19.57 17.79 20.09 19.15  19.53 19.40 17.60 18.84 
 5 18.04 15.84 14.90 16.26  18.07 18.33 17.47 17.96 
 6 12.57 11.69 14.11 12.79  20.73 19.60 13.53 17.96 
 7 15.67 15.98 14.77 15.47  19.47 19.33 16.60 18.47 
 8 15.74 15.63 17.50 16.29  16.85 16.40 12.30 15.18 
 9 19.40 16.97 18.48 18.29  17.07 16.80 17.93 17.27 
 10 15.79 15.27 19.76 16.94  20.73 20.60 21.40 20.91 
 11 12.87 16.50 19.13 16.17  19.40 17.87 16.40 17.89 
 12 13.95 13.52 15.11 14.19  20.73 19.27 17.27 19.09 
 13 12.28 12.22 13.86 12.79  20.33 20.87 20.87 20.69 
 14 16.64 14.38 17.64 16.22  22.20 21.93 22.53 22.22 
 15 18.41 19.15 22.70 20.08  19.87 19.47 19.93 19.76 
 16 14.11 13.41 14.62 14.05  14.67 14.27 12.80 13.91 
 เฉลี่ย 16.17 15.59 16.85 16.20  19.19 18.81 17.46 18.49 
           

4 1 15.62 14.80 17.07 15.83  21.67 22.00 22.87 22.18 
 2 19.82 22.88 24.32 22.34  19.80 17.40 14.00 17.07 
 3 15.67 13.89 17.41 15.66  21.53 21.73 21.67 21.64 
 4 17.75 16.06 15.86 16.55  19.20 17.80 19.27 18.76 
 5 18.30 19.31 19.73 19.11  19.33 20.00 20.60 19.98 
 6 13.45 13.19 15.82 14.15  19.10 18.33 20.07 19.17 
 7 16.06 16.10 19.44 17.20  20.53 19.67 19.33 19.84 
 8 15.18 12.76 15.91 14.62  20.00 19.33 19.77 19.70 
 เฉลี่ย 16.48 16.12 18.19 16.93  20.15 19.53 19.70 19.79 
           

5 1 10.70 10.90 12.66 11.42  22.33 21.80 21.67 21.93 
 2 15.31 13.40 12.91 13.87  21.80 19.47 21.00 20.76 
 3 18.78 15.10 19.79 17.89  21.00 21.47 22.00 21.49 
 4 10.94 11.99 10.56 11.17  18.33 17.93 16.87 17.71 
 5 15.69 13.87 17.60 15.72  19.00 17.13 17.30 17.81 
 6 13.51 13.34 16.92 14.59  21.33 20.87 21.17 21.12 
 7 13.78 12.72 13.56 13.35  21.40 19.40 20.60 20.47 
 8 21.29 19.37 27.44 22.70  22.47 22.00 21.67 22.04 
 9 18.34 16.93 19.99 18.42  21.00 21.47 21.33 21.27 
 10 21.26 15.90 16.45 17.87   20.27 20.67 20.67 20.53 
 11 15.52 16.11 20.87 17.50  21.33 20.93 21.60 21.29 
 12 20.62 16.53 19.00 18.72  22.87 22.27 22.80 22.64 
 เฉลี่ย 16.31 14.68 17.31 16.10  21.09 20.45 20.72 20.76 
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ตารางที่ 2 (ตอ) 
 

คูผสม พันธุท่ี  เปอรเซ็นตเสนใย     คาบริกซ 
  โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

6 1 15.25 13.67 14.84 14.58  16.40 17.80 15.33 16.51 
 2 15.86 18.06 20.95 18.29  20.87 17.47 18.20 18.84 
 3 14.70 17.19 21.19 17.69  19.27 18.20 17.87 18.44 
 4 19.50 18.21 19.64 19.12  20.00 20.40 19.20 19.87 
 5 16.05 14.43 14.88 15.12  18.13 18.20 17.73 18.02 
 6 12.10 12.12 15.26 13.16  15.60 15.67 9.40 13.56 
 7 17.06 16.66 18.64 17.45  17.80 17.13 17.07 17.33 
 8 16.08 19.08 20.03 18.40  19.53 17.47 18.33 18.44 
 9 9.44 11.21 12.49 11.05  19.33 17.67 17.33 18.11 
 เฉลี่ย 15.12 15.62 17.55 16.10  18.55 17.78 16.72 17.68 
           

7 1 13.39 15.95 18.75 16.03  21.00 20.13 21.73 20.96 
 2 14.96 16.10 18.42 16.49  23.13 22.40 21.13 22.22 
 3 23.64 18.91 22.28 21.61  16.33 16.53 17.07 16.64 
 4 12.00 11.28 12.53 11.94  17.33 16.47 16.13 16.64 
 5 20.05 19.41 21.59 20.35  19.13 17.80 17.27 18.07 
 6 12.16 13.79 12.90 12.95  19.07 18.80 18.00 18.62 
 7 10.78 10.49 13.20 11.49  14.67 15.07 13.80 14.51 
 8 14.43 15.11 16.58 15.37  20.67 19.00 18.27 19.31 
 9 14.55 13.76 19.66 15.99  17.47 17.40 17.73 17.53 
 10 31.03 23.80 28.46 27.76  20.40 19.33 19.00 19.58 
 11 12.93 10.95 13.41 12.43  18.73 18.47 19.33 18.84 
 12 13.98 14.91 17.14 15.34  21.20 20.33 21.00 20.84 
 เฉลี่ย 16.16 15.37 17.91 16.48   19.09 18.48 18.37 18.65 
           

8 1 12.39 11.63 14.38 12.80  22.13 19.87 20.40 20.80 
 2 14.87 15.66 18.12 16.21  18.47 19.33 15.93 17.91 
 3 14.86 15.47 19.88 16.74  22.40 21.07 20.93 21.47 
 4 18.23 18.68 19.42 18.78  20.33 19.13 18.00 19.16 
 5 14.29 14.98 18.34 15.87  20.67 20.00 20.67 20.44 
 6 14.66 14.12 13.17 13.99  22.00 22.00 20.90 21.63 
 7 16.38 12.26 12.20 13.61  19.93 18.73 15.47 18.04 
 8 11.71 9.34 10.15 10.40  21.33 20.00 21.00 20.78 

 9 11.50 11.75 10.55 11.26  15.87 16.40 15.80 16.02 
 10 15.20 19.63 22.22 19.01  21.20 18.33 20.00 19.84 
 11 15.45 14.57 12.45 14.16  19.67 18.67 16.60 18.31 

 12 14.79 14.00 15.75 14.85  21.00 18.33 19.67 19.67 
 13 10.96 11.53 17.34 13.27  22.27 20.00 25.00 22.42 
 เฉลี่ย 14.25 14.12 15.69 14.69  20.56 19.37 19.26 19.73 
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ตารางที่ 2 (ตอ) 
 

 คูผสม พันธุท่ี  เปอรเซ็นตเสนใย   คาบริกซ  
    โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

9 1 18.12 16.95 18.97 18.01  18.80 19.10 17.60 18.50 
 2 17.89 16.31 19.22 17.81  22.47 21.67 21.00 21.71 
 3 13.67 14.92 16.72 15.10  21.53 21.07 21.60 21.40 
 4 20.35 16.98 17.72 18.35  20.67 20.33 21.33 20.78 
 5 15.35 13.04 17.36 15.25  20.00 18.60 17.20 18.60 
 6 17.43 16.30 20.98 18.24  18.67 18.80 19.33 18.93 
 7 13.61 11.36 18.13 14.37  19.13 19.87 20.07 19.69 
 8 13.21 14.61 16.60 14.81  15.67 14.53 14.93 15.04 
 9 10.95 11.93 15.29 12.73  21.53 21.00 20.13 20.89 
 10 12.53 11.08 17.14 13.58  19.00 18.00 18.80 18.60 
 11 14.71 17.28 18.01 16.67  20.73 19.47 20.47 20.22 
 12 22.22 20.18 23.84 22.08  18.87 18.93 18.93 18.91 
 13 14.64 16.16 15.36 15.39  21.67 19.53 20.20 20.47 
 14 15.69 12.53 17.13 15.11  19.53 20.53 19.73 19.93 
 เฉลี่ย 15.74 14.97 18.03 16.25   19.88 19.39 19.38 19.55 

 
1/  หมายเลขของคูผสมเรียงลําดับดังนี้ 

1.  94-12-13 x UT3   6.  98-2-105 x 99-14-1 
2.  94-12-13 x 98-2-081  7.  98-2-105 x 98-2-081 
3.  94-12-13 x 98-2-035  8.  98-2-024 x UT3 
4.  94-12-13 x 99-14-1   9.  98-2-024 x 98-2-144 
5.  99-14-62 x UT3        
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ตารางที่ 3 เปอรเซ็นตเสนใยและคาบริกซจากสวนโคน สวนกลาง และสวนปลายของพันธุออย 
    ลูกผสมแตละพันธุจาก 9 คูผสมในออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 2 
 

คูผสม1/ พันธุท่ี  เปอรเซ็นตเสนใย     คาบริกซ  
  โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

1 1 11.87 10.63 13.01 11.84  17.93 18.20 19.20 18.44 
 2 14.05 10.88 12.36 12.43  16.73 18.80 18.93 18.16 
 3 13.18 12.43 17.53 14.38  16.93 17.07 13.53 15.84 
 4 12.74 12.46 13.94 13.05  18.33 18.47 19.00 18.60 
 5 15.88 16.75 19.27 17.30  14.33 11.80 8.67 11.60 
 6 16.32 12.26 13.98 14.19  16.73 18.47 18.40 17.87 
 7 11.60 10.92 10.10 10.87  13.67 13.33 10.73 12.58 
 8 14.84 15.53 15.61 15.33  20.80 19.07 20.20 20.02 
 9 14.83 12.10 15.79 14.24  18.27 17.93 16.20 17.47 
 10 21.51 20.12 19.63 20.42  20.47 21.20 21.93 21.20 
 11 14.00 12.95 13.07 13.34  18.43 17.33 18.87 18.21 
 12 16.08 14.15 17.18 15.80  20.40 20.53 21.13 20.69 
 13 15.33 14.03 15.13 14.83  19.20 19.40 19.67 19.42 
 14 12.85 15.14 30.10 19.36  16.87 13.60 13.87 14.78 
 15 12.25 11.01 12.23 11.83  18.40 19.20 19.73 19.11 
 16 13.95 12.93 12.89 13.26  19.73 20.80 22.67 21.07 
 17 14.17 13.46 14.97 14.20  20.93 20.53 18.33 19.93 
 เฉลี่ย 14.44 13.40 15.69 14.51  18.13 17.98 17.71 17.94 
           

2 1 11.96 9.97 14.00 11.98  20.67 20.13 19.60 20.13 
 2 11.39 10.34 11.36 11.03  9.27 10.07 12.20 10.51 
 3 11.40 10.61 11.83 11.28  18.33 17.60 19.00 18.31 
 4 12.31 10.77 11.46 11.51  16.67 17.87 19.87 18.13 
 5 13.23 12.85 14.66 13.58  17.80 17.00 15.40 16.73 
 6 13.18 11.22 11.42 11.94  21.67 21.53 21.60 21.60 
 7 19.73 18.09 15.59 17.80  19.00 17.93 18.53 18.49 
 8 11.56 9.77 11.19 10.84  16.73 13.80 14.67 15.07 
 9 12.74 12.09 13.02 12.62  22.20 22.47 23.20 22.62 
 10 13.90 14.28 12.25 13.48  17.47 18.27 18.47 18.07 
 11 15.45 12.24 16.06 14.58  17.33 19.10 17.13 17.86 
 12 13.08 12.01 13.94 13.01  15.07 15.27 11.93 14.09 
 13 10.58 10.83 11.98 11.13  20.47 20.53 20.60 20.53 
 14 15.77 12.11 13.03 13.64  22.13 21.73 22.07 21.98 
 15 11.82 11.38 12.40 11.87  20.40 19.10 18.20 19.23 
 16 12.47 11.38 12.70 12.18  20.40 20.60 20.93 20.64 
 เฉลี่ย 13.16 11.87 12.93 12.65   18.48 18.31 18.34 18.38 
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ตารางที่ 3 (ตอ) 
 

 คูผสม พันธุท่ี เปอรเซ็นตเสนใย   คาบริกซ 
    โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

3 1 14.61 15.92 13.36 14.63  20.20 21.20 20.60 20.67 
 2 17.93 17.42 16.16 17.17  20.47 19.47 19.00 19.64 
 3 16.49 16.45 16.73 16.56  18.20 17.20 18.47 17.96 
 4 16.52 14.50 14.27 15.10  17.73 18.20 18.60 18.18 
 5 16.50 14.29 19.86 16.88  12.93 13.67 17.00 14.53 
 6 10.77 10.82 10.45 10.68  18.27 17.00 16.13 17.13 
 7 13.78 13.64 14.65 14.02  17.67 18.80 17.73 18.07 
 8 13.56 11.63 16.34 13.84  18.00 15.33 15.60 16.31 
 9 16.82 14.00 13.69 14.84  17.80 16.93 19.00 17.91 
 10 14.83 14.28 18.04 15.72  18.27 19.33 20.27 19.29 
 11 14.62 14.22 16.92 15.25  20.53 18.67 18.67 19.29 
 12 12.32 12.62 13.43 12.79  14.80 12.40 10.13 12.44 
 13 12.23 11.25 9.92 11.13  18.87 17.47 18.40 18.24 
 14 13.93 15.49 17.26 15.56  15.33 16.60 14.80 15.58 
 15 13.89 14.02 15.37 14.43  12.20 12.13 9.13 11.16 
 16 13.16 11.03 13.45 12.55  16.27 14.07 12.80 14.38 
 เฉลี่ย 14.50 13.85 14.99 14.45  17.35 16.78 16.65 16.92 
           

4 1 14.62 14.64 14.60 14.62  17.53 18.73 19.27 18.51 
 2 15.52 16.04 17.37 16.31  13.53 12.80 12.20 12.84 
 3 13.06 11.44 11.64 12.05  17.07 18.80 18.27 18.04 
 4 18.48 17.62 21.73 19.28  17.60 16.93 15.27 16.60 
 5 12.92 14.73 14.38 14.01  16.60 15.27 14.67 15.51 
 6 13.10 12.46 14.24 13.27  20.73 21.80 22.33 21.62 
 7 14.47 13.87 18.97 15.77  17.53 17.73 17.00 17.42 
 8 17.40 16.99 20.43 18.27  20.60 20.27 20.73 20.53 
 เฉลี่ย 14.95 14.72 16.67 15.45  17.65 17.79 17.47 17.64 
           

5 1 18.46 14.38 15.57 16.14  21.67 22.00 21.07 21.58 
 2 9.19 10.45 14.49 11.38  19.37 18.73 19.33 19.14 
 3 14.44 12.89 13.24 13.52  19.80 21.47 21.07 20.78 
 4 11.12 10.90 11.16 11.06  19.80 20.20 20.47 20.16 
 5 10.83 11.22 11.12 11.06  17.40 17.67 17.67 17.58 
 6 14.22 12.25 11.94 12.80  18.33 17.60 17.60 17.84 
 7 12.67 10.88 12.59 12.05  18.73 18.53 18.67 18.64 
 8 14.33 12.16 14.55 13.68  21.53 21.27 21.27 21.36 
 9 13.87 12.28 12.69 12.95  17.73 21.27 20.73 19.91 
 10 15.05 13.97 14.37 14.46   19.53 18.47 18.87 18.96 
 11 13.37 11.07 12.65 12.36  20.33 20.27 20.40 20.33 
 12 15.34 13.57 13.18 14.03  17.47 18.93 19.07 18.49 
 เฉลี่ย 13.57 12.17 13.13 12.96  19.31 19.70 19.68 19.56 
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ตารางที่ 3 (ตอ) 
 

 คูผสม พันธุท่ี  เปอรเซ็นตเสนใย     คาบริกซ  
    โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

6 1 12.75 9.69 10.93 11.12  15.60 15.00 16.60 15.73 
 2 16.07 15.40 14.35 15.27  17.93 19.13 18.53 18.53 
 3 13.39 12.52 13.20 13.04  17.80 16.47 18.93 17.73 
 4 15.26 13.41 14.22 14.30  18.20 17.93 18.33 18.16 
 5 12.02 10.88 12.50 11.80  14.07 14.67 14.47 14.40 
 6 12.67 10.59 11.50 11.59  15.33 17.07 15.87 16.09 
 7 14.19 13.59 15.73 14.50  17.73 16.47 17.47 17.22 
 8 16.63 15.61 15.66 15.97  15.40 14.60 14.13 14.71 
 9 9.63 10.42 11.27 10.44  18.67 18.27 19.47 18.80 
 เฉลี่ย 13.62 12.46 13.26 13.11  16.75 16.62 17.09 16.82 
           

7 1 10.71 10.29 12.31 11.10  17.93 17.87 18.00 17.93 
 2 13.22 12.47 12.30 12.66  21.53 21.33 18.73 20.53 
 3 10.74 10.84 17.11 12.90  18.27 18.40 18.13 18.27 
 4 14.25 13.26 12.99 13.50  16.27 16.53 16.80 16.53 
 5 17.35 14.03 14.25 15.21  19.47 19.53 19.20 19.40 
 6 11.85 11.43 13.33 12.20  18.73 18.67 19.13 18.84 

 7 11.11 11.24 11.86 11.40  16.80 16.93 18.27 17.33 
 8 10.22 9.39 9.76 9.79  18.07 18.07 19.93 18.69 
 9 10.53 9.11 11.44 10.36  13.93 15.47 16.53 15.31 
 10 19.12 16.82 17.53 17.82  14.73 15.00 17.27 15.67 
 11 11.20 10.49 11.31 11.00  18.80 19.07 18.53 18.80 
 12 13.58 10.69 12.66 12.31  19.67 19.33 20.27 19.76 
 เฉลี่ย 12.82 11.67 13.07 12.52   17.85 18.02 18.40 18.09 
           

8 1 12.17 11.31 11.89 11.79  18.73 17.47 17.87 18.02 
 2 12.19 14.18 14.45 13.61  18.13 15.73 14.47 16.11 
 3 13.02 12.30 16.40 13.91  19.67 20.27 21.53 20.49 
 4 12.14 12.38 12.40 12.31  15.33 14.47 12.40 14.07 
 5 12.55 11.95 11.41 11.97  15.40 13.27 12.93 13.87 
 6 11.11 9.45 12.14 10.90  19.20 19.13 20.73 19.69 
 7 11.29 10.05 12.05 11.13  20.73 20.73 20.47 20.64 
 8 11.32 11.33 12.26 11.64  22.87 22.53 23.00 22.80 
 9 10.31 9.07 9.75 9.71  16.40 16.87 15.47 16.24 
 10 15.96 17.59 22.38 18.64  19.33 18.27 16.93 18.18 
 11 13.04 11.87 14.21 13.04  16.53 15.73 16.87 16.38 
 12 14.12 11.72 16.16 14.00  20.80 20.73 20.33 20.62 
 13 14.50 16.14 15.49 15.38  19.60 19.67 19.47 19.58 
 เฉลี่ย 12.59 12.26 13.92 12.92  18.67 18.07 17.88 18.21 
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ตารางที่ 3 (ตอ) 
 

คูผสม พันธุท่ี  เปอรเซ็นตเสนใย    คาบริกซ 
    โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย   โคน กลาง ปลาย เฉลี่ย 

9 1 16.35 15.47 15.81 15.88  15.40 16.40 16.67 16.16 
 2 13.31 14.19 16.60 14.70  18.93 19.33 17.07 18.44 
 3 12.42 12.56 12.02 12.33  13.93 18.07 18.67 16.89 
 4 17.90 14.65 15.51 16.02  20.67 19.87 20.20 20.24 
 5 12.79 11.16 12.39 12.11  20.07 19.73 20.47 20.09 
 6 17.80 17.54 17.84 17.73  14.33 13.93 13.67 13.98 
 7 10.05 9.58 9.85 9.83  19.67 18.93 20.33 19.64 
 8 11.03 11.41 13.19 11.88  21.87 20.93 20.73 21.18 
 9 12.45 11.94 14.88 13.09  18.40 19.53 19.93 19.29 
 10 12.44 9.77 11.97 11.39  19.47 18.33 19.33 19.04 
 11 13.71 12.26 13.55 13.17  16.73 17.67 14.87 16.42 
 12 17.06 13.71 18.41 16.39  19.80 20.67 20.13 20.20 
 13 12.86 12.16 15.25 13.42  17.27 17.60 15.80 16.89 
 14 19.86 16.45 16.22 17.51  16.07 19.07 20.47 18.53 
 เฉลี่ย 14.29 13.06 14.54 13.96   18.04 18.58 18.45 18.36 

 
1/  หมายเลขของคูผสมเรียงลําดับดังนี้ 

1.  94-12-13 x UT3   6.  98-2-105 x 99-14-1 
2.  94-12-13 x 98-2-081  7.  98-2-105 x 98-2-081 
3.  94-12-13 x 98-2-035  8.  98-2-024 x UT3 
4.  94-12-13 x 99-14-1   9.  98-2-024 x 98-2-144 
5.  99-14-62 x UT3        
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ความแปรปรวนของลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยในประชากรที่ใชในการคัดเลือก 
 
 ความแปรปรวนภายในคูผสม 
  

เมื่อพิจารณาคาต่ําสุดและสูงสุดของลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยในแตละคูผสม (ตารางที่ 4) 
พบวามีคาแตกตางคอนขางมาก ทั้งนี้เมื่อพจิารณาคาเปอรเซ็นตเสนใยสูงสุด ก็พบวาแตละคูผสมให
พันธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยที่สูงใกลเคียงกัน โดยคูผสมที่ใหเปอรเซ็นตเสนใยสูงสุดในออยตอ
ขั้นที่ 1  ไดแกคูผสมที่ 1 ซ่ึงมีคาเทากับ 17.25 สวนคาสูงสุด ในออยปลูกขั้นที่ 2 ไดแกคูผสมที่ 7 มี
คาเทากับ 27.76 ในขณะทีอ่อยตอขั้นที่ 2 คูผสมที่มีคาสูงสุดไดแกคูผสมที่ 1 ซ่ึงมีคาเทากับ 20.42 
และเมื่อพิจารณาคาเฉลี่ยเปอรเซ็นตเสนใยของแตละคูผสมในแตละประชากร กพ็บวามีคาเฉลีย่ที่
ใกลเคียงกันเชนกัน โดยทั้ง 3 ประชากรคาเปอรเซ็นตเสนใยเฉลี่ยอยูระหวาง 12-16 เปอรเซน็ต 
แสดงใหเห็นวามีโอกาสที่จะคัดพันธุออยทีม่ีเปอรเซ็นตเสนใยที่แตกตางกันในแตละคูผสม โดย
อาจจะสามารถคัดเลือกพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงไดในประชากรออยตอขั้นที่ 2 มากกวาใน
ประชากรออยตอทั้งการคัดเลือกขั้นที่ 1 และขั้นที่ 2 และเมื่อเปรียบเทยีบคาเฉลี่ยของเปอรเซ็นตเสน
ใยของแตละคูผสมในประชากรที่ตางกัน พบวามีระดับเปอรเซ็นตเสนใยของแตละคูผสมใน
ประชากรที่แตกตางกัน ทั้งนีพ้บวาเปอรเซน็ตเสนใยของแตละคูผสมในประชากรออยปลูกขั้นที่ 2 มี
คาสูงกวาในออยตอทั้งในขัน้ที่ 1 และขัน้ที่ 2 เมื่อพิจารณาคาเบี่ยงเบนมาตรฐาน พบวาในออยปลูก
ขั้นที่ 2 มีคาสูงกวาในประชากรอื่นๆ โดยมีคาสูงสุดเทากับ 4.73 ในคูผสมที่ 7  ในขณะที่คูผสมใน
ออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 1 มีคาเบี่ยงเบนมาตรฐานต่ําที่สุด โดยพบในคูผสมที่ 8 มีคาเทากับ 
1.33 เมื่อพิจารณาคาต่ําสุดและสูงสุดพบวามีคาใกลเคียงกนั 
 
ความแปรปรวนภายในกลุมพันธุลูกผสมท่ีมีพันธุแมหรือพันธุพอรวมกัน 
  

เปนการเปรียบเทียบอิทธิพลของพันธุแมหรือพันธุพอตอระดับเปอรเซ็นตเสนใย เมื่อ
พิจารณาคาเฉลี่ยของกลุมพันธุที่มีพันธุแมหรือพันธุพอรวมในแตละประชากร (ตารางที่ 5) พบวา
พันธุพอ 99-14-1 เปนพันธุที่ใหลูกผสมที่มีคาเฉลี่ยสูงสุดในทั้ง 3 ประชากร (ออยตอขั้นที่ 1 ออย
ปลูกขั้นที่ 2 และออยตอขัน้ที่ 2) และมคีาเบี่ยงเบนมาตรฐานคอนขางสูง ในขณะที่พนัธุพอ 98-2-
081 และพนัธุแม 98-2-024 มีคาเฉลี่ยต่ํากวาคูผสมอื่นๆ ในทั้ง 3 ประชากร แตเมื่อพิจารณาโดยรวม
พบวามีคาเฉลี่ยที่ใกลเคยีงกนั โดยในประชากรออยตอขัน้ที่ 1 มีคาเฉลี่ยในชวง 12-13 เปอรเซ็นต 
ประชากรออยปลูกขั้นที่ 2 มีคาเฉลี่ยในชวง 15-16 เปอรเซ็นต และประชากรออยตอขั้นที่ 2 มี
คาเฉลี่ยในชวง 12-14 เปอรเซ็นต แสดงวาอิทธิพลของพันธุพอหรือพันธุแมตอเปอรเซ็นตเสนใย
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ของพันธุออยลูกผสมคอนขางต่ํา และเมื่อพิจารณาคาต่ําสุดและคาสูงสุดของแตละกลุมพันธุ ก็พบวา
มีคาแตกตางกนัคอนขางมาก แสดงใหเหน็ถึงศักยภาพในการคัดพันธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูง
ในคูผสมออยตางๆ โดยทั่วไป และเมื่อพิจารณาคาเฉลี่ยของแตละกลุมในประชากรออยที่คัดเลือก
ตางๆ กัน พบวาคาเฉลี่ยเปอรเซ็นตเสนใยของกลุมพันธุที่มีพันธุแมรวม ตลอดจนกลุมพันธุที่มีพันธุ
พอรวม แตกตางกันในแตละประชากร 
 
ความแปรปรวนภายในประชากรออยคัดเลือก 
  

เมื่อพิจารณาการกระจายตัวของระดับเปอรเซ็นตเสนใย (ตารางที่ 6) พบวาประชากรออยตอ
สวนมากมีเปอรเซ็นตเสนใยอยูในชวง 11-12 เปอรเซ็นต (39.32 เปอรเซ็นต ในออยตอขั้นที่ 1 และ 
35.9 เปอรเซ็นต ในออยตอขัน้ที่ 2) ในขณะที่ประชากรออยปลูกมีคาสูงกวา คือมีการกระจายตัวอยู
ในชวง 15-16 เปอรเซ็นต (26.5 เปอรเซ็นต) นอกจากนีเ้มื่อพิจารณาคาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย และ
คาเบี่ยงเบนมาตรฐาน ของพันธุออยลูกผสมในแตละประชากรออยคัดเลือก พบวาประชากรออย
ปลูกในการคัดเลือกขั้นที่ 2 มีคาตางๆ ขางตนที่สูงที่สุด โดยมีคาเทากับ 10.40, 27.76, 15.92 
เปอรเซ็นต และ 2.88 ตามลําดับ ในขณะทีป่ระชากรออยตอทั้งในการคดัเลือกขั้นที่ 1 และขั้นที่ 2 มี
คาใกลเคียงกนั แสดงใหเห็นถึงศกัยภาพในการคดัพนัธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงในออยปลูก
มากกวาในออยตอ เมื่อพิจารณาคาแตกตางพบวา มีคาแตกตางเฉลี่ยเทากับ 8.46 17.37 และ 10.71 
ในออยตอขั้นที่ 1 ออยปลูกขั้นที่ 2 และออยตอขั้นที่ 2 ตามลําดับ แสดงใหเห็นถึงศกัยภาพในการ
คัดเลือกพันธุออยที่มีเสนใยที่สูงในคูผสมออยแตละคูผสมโดยทั่วไป 
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ตารางที่ 4  คาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย และคาเบี่ยงเบนมาตรฐานในลักษณะเปอรเซ็นตเสนใย 

                 ในประชากรคัดเลือกขั้นที่ 1 และขั้นที่ 2 ที่อายุ 12 เดือน   
คูผสมที่ คูผสม เปอรเซ็นตเสนใย  

   คาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย คาเบี่ยงเบนมาตรฐาน 

ออยตอขั้นที ่1     

1 94-12-13xUT3 10.58 17.25 13.97 1.86 

2 94-12-13x98-2-081 10.24 15.47 12.32 1.45 

3 94-12-13x98-2-035 10.42 17.04 14.62 2.20 

4 94-12-13x99-14-1 10.6 15.77 12.92 1.70 

5 99-14-62xUT3 9.64 15.62 12.22 1.67 
6 98-2-105x99-14-1 11.96 18.1 14.82 1.95 

7 99-2-105x98-2-081 10.19 16.71 12.52 1.76 

8 98-2-024xUT3 10.05 14.87 12.69 1.33 

9 98-2-024x98-2-144 9.81 15.54 12.60 1.72 

 ออยปลูกขั้นที่ 2     

1 94-12-13xUT3 12.73 20.31 15.77 2.29 

2 94-12-13x98-2-081 12.05 21.16 15.38 3.08 

3 94-12-13x98-2-035 12.79 20.08 16.20 2.20 

4 94-12-13x99-14-1 14.15 22.34 16.93 2.68 

5 99-14-62xUT3 11.17 22.7 16.10 3.37 

6 98-2-105x99-14-1 11.05 19.12 16.10 2.76 

7 99-2-105x98-2-081 11.49 27.76 16.48 4.73 

8 98-2-024xUT3 10.4 19.01 14.69 2.60 

9 98-2-024x98-2-144 12.73 22.08 16.25 2.44 

ออยตอขั้นที ่2     

1 94-12-13xUT3 10.87 20.42 14.48 2.59 

2 94-12-13x98-2-081 10.84 17.8 12.79 1.71 

3 94-12-13x98-2-035 10.68 17.17 14.45 1.90 

4 94-12-13x99-14-1 12.05 19.28 15.45 2.47 

5 99-14-62xUT3 11.06 16.14 12.96 1.52 

6 98-2-105x99-14-1 10.44 15.97 13.11 1.98 

7 99-2-105x98-2-081 9.79 17.82 12.52 2.22 

8 98-2-024xUT3 9.71 18.64 12.92 2.30 

9 98-2-024x98-2-144 9.83 17.73 13.96 2.43 
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ตารางที่ 5  คาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย และคาเบี่ยงเบนมาตรฐานในลักษณะเปอรเซ็นตเสนใย 

                 ของกลุมพันธุที่มีพันธุแมหรือพนัธุพอรวมในประชากรคัดเลือกขั้นที่ 1 และขั้นที่ 2  
                 ที่อายุ 12 เดือน 
     

คูผสม เปอรเซ็นตเสนใย 
  คาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย คาเบี่ยงเบนมาตรฐาน 

ออยตอขั้นที ่1     

แมรวม     

    94-12-13 10.24 17.25 13.54 2.02 

    98-2-105 10.19 18.10 13.51 2.14 

    98-2-024 9.81 15.54 12.65 1.52 

พอรวม     

    UT3 9.64 17.25 13.08 1.79 

    98-2-081 10.19 16.71 12.41 1.56 

    99-14-1 10.60 18.10 13.93 2.03 

 ออยปลูกขั้นที่ 2     

แมรวม     

    94-12-13 12.05 22.34 15.95 2.49 

    98-2-105 11.05 27.76 16.31 3.92 

    98-2-024 10.40 22.08 15.50 2.59 

พอรวม     

    UT3 10.40 22.70 15.53 2.72 

    98-2-081 11.49 27.76 15.85 3.76 

    99-14-1 11.05 22.34 16.49 2.67 

ออยตอขั้นที ่2     

แมรวม     

    94-12-13 10.68 20.42 14.13 2.29 

    98-2-105 9.79 17.82 12.78 2.09 

    98-2-024 9.71 18.64 13.46 2.38 

พอรวม     

    UT3 9.71 20.42 13.56 2.32 

    98-2-081 9.79 17.82 12.68 1.91 

    99-14-1 10.44 19.28 14.21 2.46 
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ตารางที่ 6 การกระจายตัวของพันธุออย คาต่ําสุด คาสูงสุด คาแตกตางคาต่ําสุดและสูงสุด คาเฉลี่ย  
 และคาเบี่ยงเบนมาตรฐานในลักษณะเปอรเซ็นตเสนใยของแตละคูผสมในประชากร  
 คัดเลือกตางๆ ที่อายุ 12 เดือน   
 
ออยตอขั้นที่ 1 
 

เปอรเซ็นตการกระจาย คาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย คาแตกตาง1/ SD2/ 
           

<10 >11 >13 >15 >17 >19      
           

11.97 39.32 29.06 16.24 3.42 - 9.64 18.10 13.19 8.46 1.95 
           

 
ออยปลูกขั้นที ่2 
 

เปอรเซ็นตการกระจาย คาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย คาแตกตาง SD 
           

<10 >11 >13 >15 >17 >19      
           

0.85 13.68 25.64 26.5 19.66 13.68 10.40 27.26 15.92 17.37 2.88 
           

 
ออยตอขั้นที่ 2 
 

เปอรเซ็นตการกระจาย คาต่ําสุด คาสูงสุด คาเฉลี่ย คาแตกตาง SD 
           

<10 >11 >13 >15 >17 >19      
           

7.69 35.9 31.62 15.38 6.84 2.56 9.71 20.42 13.61 10.71 2.26 
           

 
 

1/  คาแตกตาง = คาสูงสุด – คาต่ําสุด, 2/  คาเบี่ยงเบนมาตรฐาน 
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ความแปรปรวนของเปอรเซ็นตเสนใยและองคประกอบผลผลิตและคาบริกซ 
 
คาสหสัมพันธระหวางเปอรเซ็นตเสนใยกับลักษณะองคประกอบผลผลิตและคาบริกซ 
  

คาสหสัมพันธของประชากรรวมในการคัดเลือกขั้นตางๆ  
 
เมื่อวิเคราะหคาสหสัมพันธของเปอรเซ็นตเสนใยกับลักษณะองคประกอบผลผลิตอื่นๆ ใน

ประชากรที่ตางกัน (ตารางที่ 7) พบวา ในออยตอของการคัดเลือกขัน้ที่ 1 เปอรเซ็นตเสนใยมีคา
สหสัมพันธในทางลบกับเสนผาศูนยกลางลําอยางมีนัยสําคัญที่ระดับ 0.01 เพียงลักษณะเดียว ซ่ึงมี
คาเทากับ -0.2753 สวนในการคัดเลือกขัน้ที่ 2 ในออยปลูก พบวามีคาสหสัมพันธในทางลบกบั
เสนผาศูนยกลางลําเชนกัน ซ่ึงมีคาเทากับ -0.2074 และมคีาสหสัมพันธในทางบวกกบัลักษณะความ
ยาวลําที่ระดับนัยสําคัญ 0.05 (0.1940) สวนในออยตอ ไมพบความสมัพันธระหวางเปอรเซ็นตเสน
ใยกับลักษณะอื่นๆ ดังนั้นจะเห็นไดวาเปอรเซ็นตเสนใยมีคาในทิศทางตรงขามกับเสนผาศูนยกลาง
ลํา และมีคาในทิศทางเดยีวกับความยาวลํา คือพันธุที่มเีสนใยสูงมแีนวโนมวาจะมีความยาวลําสูง 
แตขนาดลําจะมีขนาดเล็ก ทัง้นี้ Gravois and Milligan (1992) พบวาปริมาณเสนใยมคีวามสัมพันธ
ในทางลบกับเสนผาศูนยกลางลํา ในขณะที่มีความสัมพันธในทางบวกกับความยาวลํา และเมื่อ
พิจารณาลักษณะอื่นๆ ก็พบวาเปอรเซ็นตเสนใยไมมีความสัมพันธกบัจํานวนลําตอกอและคาบรกิซ 
ดังนั้นการคัดพันธุใหมีเปอรเซ็นตเสนใยสูง มีโอกาสที่จะมีจํานวนลําตอกอหรือคาบริกซที่สูงหรือ
ต่ําในระดับใกลเคียงกัน ในขณะทีก่ารคดัพันธุใหมีเปอรเซ็นตเสนใยสูง โอกาสที่จะเปนพันธุที่มี
เสนผาศูนยกลางลําเล็กหรือมีลําที่ยาวมากกวาพนัธุที่มีเสนผาศูนยกลางลําใหญหรือมลํีาที่ส้ันได
เชนกัน 

 
คาสหสัมพันธของแตละคูผสม 
 

 จากการพจิารณาตารางที่ 8 พบวา คาสหสัมพันธระหวางเปอรเซน็ตเสนใยกับลักษณะ
องคประกอบผลผลิตและคาบริกซ พบคาที่มีนัยสําคัญเพียง 4 คา ไดแก คาสหสัมพันธกับ
เสนผาศูนยกลางลําของคูผสมที่ 1 (r = -0.5946**) คาสหสัมพันธกับจํานวนลําตอกอของคูผสมที่ 5  
(r = 0.5719*) ในประชากรออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 1 คาสหสัมพนัธกับความยาวลําของคูผสม
ที่ 5 (r = 0.5392*) ในประชากรออยปลูกของการคัดเลือกขั้นที่ 2 และคาสหสัมพันธกบั
เสนผาศูนยกลางลําของคูผสมที่ 3 (r = -0.6069**) ในประชากรออยตอขั้นที่ 2 แสดงใหเห็นวา
สามารถคัดพันธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงหรือต่ํา ที่มีลักษณะองคประกอบผลผลิตและคาบริกซ
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ที่แตกตางกัน แตเมื่อพจิารณาคาสหสัมพันธที่มีนัยสําคัญทางสถิติ พบวาคาสหสัมพันธกับ
เสนผาศูนยกลางลําทั้ง 2 คามีคาลบ ในขณะที่คาสหสัมพันธกับความยาวลําและจํานวนลําตอกอ มี
คาเปนบวก แสดงวาในบางคูผสมอาจมีขอจํากัดในการคัดเลือกคัดเลอืกพันธุออยทีม่ีเปอรเซ็นตเสน
ใยสูงโดยมเีสนผาศูนยกลางลําที่สูง ในขณะที่บางคูผสมอาจมโีอกาสสูงในการคัดเลือกพันธุออยที่มี
เปอรเซ็นตเสนใยสูงโดยมีความยาวลําหรือจํานวนลําตอกอที่สูง 

 
คาสหสัมพันธของกลุมพันธุที่มีพันธุแมหรือพันธุพอรวม 
 

 จากตารางที่ 9 พบคาสหสัมพันธระหวางเปอรเซ็นตเสนใยกับลักษณะองคประกอบผลผลิต
และคาบริกซ ที่มีนัยสําคัญเฉพาะในประชากรออยตอของการคัดเลือกขั้นที่ 1 โดยพบกลุมพันธุที่มี
แมรวม 94-12-13 (r = -0.2866*) และ 98-2-105 (r = -0.5465**) และกลุมพันธุพอรวม 99-14-1 
 (r = -0.6219**)ในลักษณะเสนผาศูนยกลางลํา และในลักษณะความยาวลําพบเฉพาะในกลุมทีม่ี
พันธุแมรวม 94-12-13 (r = 0.29*) แสดงใหเห็นวาในการคัดเลือกขั้นที่ 1 ซ่ึงเปนระยะที่มีการ
คัดเลือกพันธุออยที่แตละพนัธุมีเพียง 1 กอและเจริญจากตนกลา พนัธุแมหรือพันธุพอจะสามารถ
แสดงอิทธิพลตอความสัมพนัธของลักษณะองคประกอบผลผลิตกับเปอรเซ็นตเสนใย โดยท่ีกลุม
พันธุที่มีพันธุ 94-12-13 เปนพันธุแม มีแนวโนมที่พันธุทีม่ีเปอรเซ็นตเสนใยสูงจะเปนพันธุที่มีความ
ยาวลําที่สูงและมีเสนผาศูนยกลางลําที่ต่ํา ในขณะที่กลุมพันธุที่มีพันธุ 98-2-105 เปนพันธุแม และ
กลุมพันธุที่มีพันธุ 99-14-1 เปนพันธุพอ พบวาพันธุที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงจะเปนพันธุทีม่ี
เสนผาศูนยกลางลําที่ต่ํา ในขณะที่การคัดเลือกขั้นที่ 2 ซ่ึงเปนระยะทีพ่ันธุออยแตละพันธุมี 1 แถว
และปลูกโดยใชทอนพันธุ ไมพบอิทธิพลของพันธุแมหรือพันธุพอตอลักษณะองคประกอบผลผลิต
และคาบริกซของพันธุออยที่มีเปอรเซ็นตเสนใยสูงหรือต่ํา 
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ตารางที่ 7  คาสหสัมพันธของเปอรเซ็นตเสนใยและลักษณะองคประกอบผลผลิต ของประชากร
คัดเลือกตางๆ 

 
ลักษณะ ความยาวลํา เสนผาศูนยกลางลํา จํานวนลําตอกอ คาบริกซ 
ออยตอขั้นที่ 1 
เปอรเซ็นตเสนใย 
ความยาวลํา 
เสนผาศูนยกลางลํา 
จํานวนลําตอกอ 

 
0.1657 ns 

 

 
-0.2753 ** 
0.2273 * 

 
    0.0821 ns 
     0.3446 ** 
    0.1509 ns 

 

 
   -0.1565 ns 

0.3116 ** 
0.1481 ns 

    0.2224 * 
 
ออยปลูกขั้นที ่2 
เปอรเซ็นตเสนใย 
ความยาวลํา 
เสนผาศูนยกลางลํา 
จํานวนลําตอกอ 

 
 

0.1940 * 
 

 
 

-0.2074 * 
  0.2117 * 

 
 

-0.0634 ns 
 0.1663 ns 
-0.1774 ns 

 
 

0.1410 ns 
0.3994 ** 
-0.0159 ns 
0.2431 * 

 
ออยตอขั้นที่ 2 
เปอรเซ็นตเสนใย 
ความยาวลํา 
เสนผาศูนยกลางลํา 
จํานวนลําตอกอ 

 
 

0.0984 ns 
 

 
 

-0.1024 ns 
  0.3102 ** 

 
 

 
 

0.0184 ns 
0.3504 ** 
0.1118 ns 

 
 

-0.0899 ns 
 0.1565 ns 
0.2632 * 

 0.1490 ns 
 
ns หมายถึง ไมมีนัยสําคัญ, * หมายถึง มีนยัสําคัญที่ระดบั 0.05, 
**  หมายถึง มนีัยสําคัญที่ระดับ 0.01 
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ตารางที่ 8 คาสหสัมพันธของเปอรเซ็นตเสนใยและลักษณะองคประกอบผลผลิตและคาบริกซของ 
   แตละคูผสมในประชากรคัดเลือกที่แตกตางกัน 

คูผสมที่ คูผสม เปอรเซ็นตเสนใย 
  ความยาวลํา เสนผาศูนยกลางลํา จํานวนลําตอกอ คาบริกซ 

ออยตอขั้นที่ 1 

1 94-12-13 x UT3 -0.1308 ns -0.5946 ** 0.2062 ns -0.1247 ns 

2 94-12-13 x 98-2-081 0.4627 ns -0.1658 ns -0.0294 ns -0.0808 ns 

3 94-12-13 x 98-2-035 0.1748 ns 0.0779 ns 0.2195 ns -0.2016 ns 

4 94-12-13 x 99-14-1 0.3017 ns -0.4625 ns -0.0355 ns -0.3712 ns 

5 99-14-62 x UT3 0.4514 ns -0.0082 ns 0.5719 * 0.1545 ns 

6 98-2-105 x 99-14-1 -0.2845 ns -0.5372 ns 0.0938 ns 0.0575 ns 

7 98-2-105 x 98-2-081 -0.0959 ns -0.1334 ns -0.2105 ns 0.0296 ns 

8 98-2-024 x UT3 -0.2834 ns -0.2806 ns -0.0650 ns -0.1797 ns 

9 98-2-024 x 98-2-144 -0.2575 ns -0.0301 ns -0.0692 ns -0.2716 ns 

ออยปลูกขั้นที่ 2 

1 94-12-13 x UT3 -0.0132 ns -0.1611 ns 0.2315 ns 0.0933 ns 

2 94-12-13 x 98-2-081 0.2055 ns -0.1725 ns 0.1079 ns 0.4465 ns 

3 94-12-13 x 98-2-035 0.2723 ns -0.1197 ns 0.1935 ns 0.0156 ns 

4 94-12-13 x 99-14-1 0.4564 ns -0.1776 ns -0.3122 ns -0.5637 ns 

5 99-14-62 x UT3 0.5392 * -0.0705 ns -0.0598 ns 0.4765 ns 

6 98-2-105 x 99-14-1 0.3348 ns -0.5312 ns -0.6057 ns 0.5776 ns 

7 98-2-105 x 98-2-081 0.0509 ns -0.3509 ns -0.2906 ns 0.2086 ns 

8 98-2-024 x UT3 0.1610 ns 0.1561 ns -0.4717 ns 0.0605 ns 

9 98-2-024 x 98-2-144 0.1626 ns -0.1954 ns 0.1881 ns 0.0200 ns 

ออยตอขั้นที่ 2 

1 94-12-13 x UT3 0.1012 ns -0.1182 ns -0.1247 -0.0260 ns 

2 94-12-13 x 98-2-081 0.0110 ns 0.1577 ns 0.1559 -0.2349 ns 

3 94-12-13 x 98-2-035 -0.3755 ns -0.6069 ** 0.1974 0.2126 ns 

4 94-12-13 x 99-14-1 -0.1878 ns -0.2021 ns -0.1811 -0.1614 ns 

5 99-14-62 x UT3 0.2351 ns -0.1266 ns -0.3107 0.4661 ns 

6 98-2-105 x 99-14-1 0.1283 ns 0.0606 ns 0.1349 0.1367 ns 

7 98-2-105 x 98-2-081 0.3148 ns 0.2217 ns 0.0081 -0.1688 ns 

8 98-2-024 x UT3 -0.1751 ns 0.0250 ns -0.059 0.0845 ns 

9 98-2-024 x 98-2-144 -0.1551 ns -0.3404 ns -0.1382 -0.3746 ns 

ns หมายถึง ไมมีนัยสําคัญ, * หมายถึง มีนัยสําคัญที่ระดับ 0.05, ** หมายถึง มีนัยสําคัญที่ระดับ 0.01 
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ตารางที่ 9 คาสหสัมพันธของเปอรเซ็นตเสนใยและลักษณะองคประกอบผลผลิตและคาบริกซของ 

                 แตละคูผสมที่มีพันธุแมหรือพันธุพอรวมในประชากรคัดเลอืกที่แตกตางกนั  
     

คูผสม เปอรเซ็นตเสนใย  

 ความยาวลํา เสนผาศูนยกลางลาํ จํานวนลําตอกอ คาบริกซ 

ออยตอขั้นที ่1     

แมรวม     

     94-12-13 0.2900 *            -0.2866 * 0.1023 ns -0.2159 ns 

    98-2-105 -0.2203 ns -0.5465 ** -0.0304 ns -0.0172 ns 

    98-2-024 -0.2536 ns -0.1360 ns -0.0547 ns -0.2199 ns 

พอรวม     

    UT3 0.1183 ns -0.2118 ns 0.2034 ns -0.1326 ns 

    98-2-081 0.2232 ns -0.1177 ns -0.1252 ns -0.0314 ns 

    99-14-1 -0.1496 ns -0.6219 ** 0.0537 ns -0.1953 ns 

ออยปลูกขั้นที่ 2     

แมรวม     

    94-12-13 0.1715 ns -0.1683 ns 0.1001 ns 0.0035 ns 

    98-2-105 0.1166 ns -0.3805 ns -0.3158 ns 0.3043 ns 

    98-2-024 0.1994 ns -0.1063 ns -0.3160 ns 0.0221 ns 

พอรวม     

    UT3 0.2673 ns -0.1074 ns -0.0121 ns 0.2127 ns 

    98-2-081 0.0999 ns -0.2837 ns -0.0929 ns 0.2625 ns 

    99-14-1 0.3420 ns -0.3165 ns -0.2972 ns 0.1601 ns 

ออยตอขั้นที ่2     

แมรวม     

    94-12-13 0.0205 ns -0.2003 ns -0.0106 ns -0.0856 ns 

    98-2-105 0.2541 ns 0.1412 ns 0.0789 ns -0.0774 ns 

    98-2-024 -0.2129 ns -0.2476 ns -0.1599 ns -0.1138 ns 

พอรวม     

    UT3 0.1343 ns -0.0910 ns -0.0810 ns -0.0014 ns 

    98-2-081 0.2071 ns 0.2070 ns 0.1105 ns -0.1894 ns 

    99-14-1 0.2815 ns 0.1516 ns 0.1453 ns 0.0210 ns 

     

ns หมายถึง ไมมีนัยสําคัญ, * หมายถึง มีนัยสําคัญที่ระดับ 0.05, ** หมายถึง มีนัยสําคัญที่ระดับ 0.01 
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คาแพทโคเอฟฟเชี่ยนท 
 
จากการวิเคราะหแพทโคเอฟฟเชียนท (ตารางที่ 10) เพื่อตรวจสอบอิทธิพลของลักษณะ

ตางๆ ตอเปอรเซ็นตเสนใย ไดแก ความยาวลํา เสนผาศูนยกลางลํา จํานวนลําตอกอ และคาบริกซ ใน
คูผสมออยทั้ง 3 ประชากร ไดแก ออยตอขั้นที่ 1 ออยปลูกขั้นที่ 2 และออยตอขัน้ที่ 2 พบวา คา
อิทธิพลทางตรงของลักษณะตางๆ สวนใหญมีคาคอนขางต่ํา ในออยตอขั้นที่ 1 อิทธพิลทางตรงของ
ความยาวลํามีคาเปนบวกทีสู่ง (0.2756) สวนอิทธิพลทางตรงที่มีคาเปนลบไดแก อิทธิพลทางตรง
ของเสนผาศูนยกลางลํา และอิทธิพลทางตรงของคาบริกซ (-0.3205 และ -0.2295 ตามลําดับ) ใน
สวนของอิทธิพลรวมที่มีคาบวกสูงสุดคืออิทธิพลรวมของความยาวลําเทากับ 0.1657 รองลงมาเปน
อิทธิพลรวมของจํานวนลําตอกอ (0.0821) สวนอิทธิพลรวมที่มีคาเปนลบไดแก อิทธิพลรวมของ
เสนผาศูนยกลางลําและอิทธิพลรวมของคาบริกซ (-0.2753 และ -0.1565 ตามลําดับ) ในออยปลูกขัน้
ที่ 2 พบวา ลักษณะที่มีคาอทิธิพลทางตรงเปนลบสูงสุดไดแก อิทธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลาง
ลํา (-0.2911) รองลงมาคืออิทธิพลของจํานวนลําตอกอ (-0.1760) สวนอิทธิพลทางตรงที่มีคาเปน
บวกคืออิทธิพลทางตรงของความยาวลําเทากับ 0.2538 รองลงมาคืออิทธิพลทางตรงของคาบริกซ 
(0.034) และพบวาอิทธิพลรวมที่มีคาเปนลบของลักษณะเสนผาศนูยกลางลํามีคาสูงสุดเทากับ -
0.2074 สวนอทิธิพลรวมที่มีคาเปนบวกไดแก อิทธิพลรวมของความยาวลํา (0.1940) และอิทธิพล
รวมของคาบริกซ (0.1410) ซ่ึงคาอิทธิพลทางตรงของบริกซมีคาต่ํากวาอิทธิพลรวมเนื่องจากมี
อิทธิพลทางออมผานความยาวลําถึง 0.1040 และผานจํานวนลําตอกออีกเล็กนอย  
(-0.0428) ในออยตอขั้นที่ 2  พบวา อิทธิพลรวมและอิทธพิลทางตรงของแตละลักษณะมีคาคอนขาง
ต่ํา โดยอิทธิพลทางตรงที่มีคาบวกมีเพยีงลักษณะเดยีวคอื อิทธิพลทางตรงของความยาวลําเทากับ 
0.1538 สวนอิทธิพลทางตรงที่มีคาลบ ไดแก อิทธิพบทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา (-0.1283) 
อิทธิพลทางตรงของคาบริกซ (-0.0788) และจํานวนลําตอกอ (-0.0095) ซ่ึงมีคาต่ําเนื่องจากมีอิทธิพล
ทางออมผานความยาวลําเทากับ 0.0539 ในสวนของอิทธิพลรวม ลักษณะที่มีคาอิทธิพลรวมเปนลบ
สูงสุดคือ เสนผาศูนยกลางลํา (-0.1024) รองลงมาคืออิทธิพลรวมของคาบริกซ (-0.0899) สวน
อิทธิพลรวมที่มีคาเปนบวกไดแก อิทธิพลรวมของความยาวลําและจํานวนลําตอกอ (0.0984 และ 
0.0184 ตามลําดับ) 
  
 จากอิทธิพลทางตรงของลักษณะตางๆ พบวาอิทธิพลทางตรงของความยาวลํามีคาเปนบวก
ทั้ง 3 ประชากร ในขณะที่อิทธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํามีคาเปนลบในทั้งประชากร
เชนกัน และมอิีทธิพลทางออมผานลักษณะอื่นๆ คอนขางนอย ดังจะเหน็ไดจากอิทธิพลทางตรงและ
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อิทธิพลรวมมีคาคอนขางใกลเคียงกัน แสดงใหเห็นวาลักษณะความยาวลําและเสนผาศูนยกลางลํามี
ความสําคัญมากกวาจํานวนลาํตอกอและคาบริกซ  
 

เมื่อพิจารณาคาแพทโคเอฟฟเชี่ยนทของกลุมพันธุที่มีพันธุแมหรือพันธุพอรวม (ตารางที่ 
11-16) พบวาในกลุมพันธุที่มีพันธุแมรวมและพอรวมสวนใหญมีคาอิทธิพลทางตรงของความยาว
ลําเปนบวก โดยที่มีอิทธิพลทางออมผานลักษณะอื่นๆ คอนขางต่ํา แตในออยตอขั้นที่ 1 ของกลุม
พันธุที่มีพันธุแม 98-2-105 อิทธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํามีคาเปนลบที่สูง (-0.2209) ทํา
ใหอิทธิพลรวมมีคาเปนลบสูงดวย (-0.2203) สวนลักษณะเสนผาศนูยกลางลําสวนใหญ อิทธพิล
ทางตรงและอทิธิพลรวมมีคาเปนลบ และมีคาไมแตกตางกันมากนัก เนื่องจากอิทธพิลทางออมผาน
ลักษณะอื่นๆ มีคานอย นอกจากนี้คาอิทธพิลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลําในบางกลุมพันธุมีคาสูง 
เชนกลุมพันธุแม 98-2-105 มีคาอิทธิพลทางตรงถึง -0.6175 และกลุมพันธุพอ 99-14-1 มีคาอิทธิพล
ทางตรงเทากบั -0.7916 ในออยตอขั้นที ่ 1 ในขณะที่ลักษณะจํานวนลําตอกอมีทั้งคาที่เปนบวกและ
ลบ โดยมีคาแตกตางกันในแตละประชากร ในออยตอขั้นที่ 1 อิทธิพลทางตรงมีคาเปนบวก สวนใน
ออยปลูกขั้นที ่ 2 และออยตอขั้นที่ 2 อิทธิพลทางตรงสวนใหญมคีาเปนลบ สวนคาบริกซมคีา
อิทธิพลทางตรงและอิทธิพลรวมคอนขางต่ํา แตมีอิทธิพลทางออมผานลักษณะความยาวลําและ
เสนผาศูนยกลางลําคอนขางสูง ทั้งในกลุมพันธุแมและพนัธุพอรวม 
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ตารางที่ 10 อิทธิพลทางตรง ทางออม และอิทธิพลรวมของลักษณะองคประกอบผลผลิตตอ 
                   เปอรเซ็นตเสนใยในประชากรการคัดเลือกตางๆ 
 
อิทธิพลทางตรงและทางออม ประชากรการคัดเลือก 

 ออยตอขั้นที ่1 ออยปลูกขั้นที่ 2 ออยตอขั้นที ่2 

ความสัมพันธระหวางความยาวลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของความยาวลํา  
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ   
                   อทิธิพลรวม   

 
0.2756 
-0.0728 
0.0316 
-0.0687 
0.1657 

 
0.2538 
-0.0616 
-0.0293 
0.0311 
0.1940 

 
0.1538 
-0.0398 
-0.0033 
-0.0123 
0.0984 

ความสัมพันธระหวางเสนผาศูนยกลางลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา 
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
-0.3205 
0.0626 
0.0139 
-0.0313 
-0.2753 

 
-0.2911 
0.0537 
0.0312 
0.0012 
-02074 

 
-0.1283 
0.0477 
-0.0011 
-0.0207 
-0.1024 

ความสัมพันธระหวางจํานวนลําตอกอกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของจํานวนลําตอกอ                   
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
0.0918 
0.0950 
-0.0484 
-0.0563 
0.0821 

 
-0.1760 
0.0422 
0.0516 
0.0189 
-0.0633 

 
-0.0095 
0.0539 
-0.0143 
-0.0117 
0.0184 

ความสัมพันธระหวางคาบริกซกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของคาบริกซ  
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
 อิทธิพลรวม    

 
-0.2295 
0.0825 
-0.0437 
0.0225 
-0.1682 

 
0.0778 
0.1014 
0.0046 
-0.0428 
0.1410 

 
-0.0788 
0.0241 
-0.0338 
-0.0014 
-0.0899 
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ตารางที่ 11 อิทธิพลทางตรง ทางออม และอิทธิพลรวมของลักษณะองคประกอบผลผลิตตอ 
   เปอรเซ็นตเสนใยของกลุมพันธุที่มีพันธุแม 94-12-13 ในประชากรการคัดเลือกตางๆ 
 
อิทธิพลทางตรงและทางออม ประชากรการคัดเลือก 

 ออยตอขั้นที ่1 ออยปลูกขั้นที่ 2 ออยตอขั้นที ่2 

ความสัมพันธระหวางความยาวลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของความยาวลํา  
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ   
                   อทิธิพลรวม   

 
0.3614 
0.0073 
0.0197 
-0.0985 
0.2900 

 
0.2538 
-0.0723 
0.0053 
-0.0142 
0.1715 

 
0.0835 
-0.0570 
-0.0007 
-0.0052 
0.0205 

ความสัมพันธระหวางเสนผาศูนยกลางลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา 
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
-0.2209 
-0.0120 
0.0146 
-0.0683 
-0.2866 

 
-0.2337 
0.0782 
-0.0045 
-0.0083 
-0.1683 

 
-0.2143 
0.0222 
0.0013 
-0.0096 
-0.2003 

ความสัมพันธระหวางจํานวนลําตอกอกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของจํานวนลําตอกอ                   
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
0.1249 
0.0571 
-0.0259 
-0.0539 
0.1023 

 
0.0349 
0.0381 
0.0299 
-0.0028 
0.1001 

 
-0.0186 
0.0032 
0.0146 
-0.0098 
-0.0106 

ความสัมพันธระหวางคาบริกซกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของคาบริกซ  
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
 อิทธิพลรวม    

 
-0.3104 
0.1146 
-0.0486 
0.0217 
-0.2227 

 
-0.0401 
0.0895 
-0.0483 
0.0024 
0.0035 

 
-0.0370 
0.0116 
-0.0554 
-0.0049 
-0.0856 
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ตารางที่ 12 อิทธิพลทางตรง ทางออม และอิทธิพลรวมของลักษณะองคประกอบผลผลิตตอ 
   เปอรเซ็นตเสนใยของกลุมพันธุที่มีพันธุแม 98-2-105 ในประชากรการคัดเลือกตางๆ 
 
อิทธิพลทางตรงและทางออม ประชากรการคัดเลือก 

 ออยตอขั้นที ่1 ออยปลูกขั้นที่ 2 ออยตอขั้นที ่2 

ความสัมพันธระหวางความยาวลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของความยาวลํา  
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ   
                   อทิธิพลรวม   

 
0.0204 
-0.2209 
0.0153 
-0.0351 
-0.2203 

 
0.0725 
-0.0682 
0.0007 
0.1116 
0.1166 

 
0.2501 
0.0410 
-0.0273 
-0.0097 
0.2541 

ความสัมพันธระหวางเสนผาศูนยกลางลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา 
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
-0.6175 
0.0073 
0.0075 
0.0562 
-0.5465 

 
-0.4372 
0.0113 
0.0964 
-0.0510 
-0.3805 

 
0.0820 
0.1250 
-0.0283 
-0.0365 
0.1412 

ความสัมพันธระหวางจํานวนลําตอกอกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของจํานวนลําตอกอ                   
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
0.0598 
0.0052 
-0.0775 
-0.0179 
-0.0304 

 
-0.4768 
-0.0001 
0.0884 
0.0727 
-0.3158 

 
-0.0577 
0.1185 
0.0417 
-0.0237 
0.0789 

ความสัมพันธระหวางคาบริกซกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของคาบริกซ  
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
 อิทธิพลรวม    

 
0.1825 
-0.0039 
-0.1900 
-0.0059 
-0.0172 

 
0.3177 
0.0257 
0.0702 
-0.1090 
0.0343 

 
-0.1133 
0.0215 
0.0264 
-0.0121 
-0.0774 
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ตารางที่ 13 อิทธิพลทางตรง ทางออม และอิทธิพลรวมของลักษณะองคประกอบผลผลิตตอ 
   เปอรเซ็นตเสนใยของกลุมพันธุที่มีพันธุแม 98-2-024 ในประชากรการคัดเลือกตางๆ 
 
อิทธิพลทางตรงและทางออม ประชากรการคัดเลือก 

 ออยตอขั้นที ่1 ออยปลูกขั้นที่ 2 ออยตอขั้นที ่2 

ความสัมพันธระหวางความยาวลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของความยาวลํา  
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ   
                   อทิธิพลรวม   

 
-0.2135 
-0.0441 
0.0924 
-0.0883 
-0.2536 

 
0.3016 
-0.0641 
-0.0329 
-0.0051 
0.1994 

 
-0.0930 
-0.0803 
-0.0377 
-0.0020 
-0.2129 

ความสัมพันธระหวางเสนผาศูนยกลางลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา 
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
-0.0901 
-0.1044 
0.0719 
-0.0133 
-0.1360 

 
-0.2835 
0.0682 
0.1008 
0.0082 
-0.1063 

 
-0.1929 
-0.0387 
-0.0144 
-0.0016 
-0.2476 

ความสัมพันธระหวางจํานวนลําตอกอกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของจํานวนลําตอกอ                   
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
0.1699 
-0.1161 
-0.0381 
-0.0704 
-0.0547 

 
-0.4052 
0.0245 
0.0705 
-0.0058 
-0.3160 

 
-0.0863 
-0.0406 
-0.0322 
-0.0007 
-0.1599 

ความสัมพันธระหวางคาบริกซกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของคาบริกซ  
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
  อิทธิพลรวม    

 
-0.2097 
-0.0899 
-0.0057 
0.0571 
-0.2483 

 
-0.0294 
0.0518 
0.0793 
-0.0796 
0.0221 

 
-0.0052 
-0.0361 
-0.0603 
-0.0123 
-0.1138 
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ตารางที่ 14 อิทธิพลทางตรง ทางออม และอิทธิพลรวมของลักษณะองคประกอบผลผลิตตอ 
   เปอรเซ็นตเสนใยของกลุมพันธุที่มีพันธุพอ UT3 ในประชากรการคดัเลือกตางๆ 
 
อิทธิพลทางตรงและทางออม ประชากรการคัดเลือก 

 ออยตอขั้นที ่1 ออยปลูกขั้นที่ 2 ออยตอขั้นที ่2 

ความสัมพันธระหวางความยาวลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของความยาวลํา  
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ   
                   อทิธิพลรวม   

 
0.3212 
-0.2008 
0.0888 
-0.0909 
0.1183 

 
0.2667 
-0.0110 
-0.0507 
0.0623 
0.2673 

 
0.1560 
-0.0009 
-0.1910 
-0.0013 
0.1343 

ความสัมพันธระหวางเสนผาศูนยกลางลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา 
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
-0.3763 
0.1714 
0.0374 
-0.0443 
-0.2118 

 
-0.1738 
0.0169 
0.0500 
-0.0005 
-0.1074 

 
-0.1003 
0.0014 
0.0095 
-0.0017 
-0.0910 

ความสัมพันธระหวางจํานวนลําตอกอกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของจํานวนลําตอกอ                   
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
0.1750 
0.1629 
-0.0804 
-0.0542 
0.2034 

 
-0.1725 
0.0785 
0.0503 
0.0315 
-0.0121 

 
-0.1151 
0.0259 
0.0083 
-0.0001 
-0.0810 

ความสัมพันธระหวางคาบริกซกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของคาบริกซ  
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
 อิทธิพลรวม    

 
-0.2260 
0.1292 
-0.0737 
0.0419 
-0.1285 

 
0.1133 
0.1467 
0.0007 
-0.0480 
0.2127 

 
-0.0088 
0.0284 
-0.0194 
-0.0016 
-0.0014 

 
 
 
 
 
 
 



 

   48 

ตารางที่ 15  อิทธิพลทางตรง ทางออม และอิทธิพลรวมของลักษณะองคประกอบผลผลิตตอ 
      เปอรเซ็นตเสนใยของกลุมพันธุที่มีพันธุพอ 98-2-081 ในประชากรการคัดเลือกตางๆ 

 
อิทธิพลทางตรงและทางออม ประชากรการคัดเลือก 

 ออยตอขั้นที ่1 ออยปลูกขั้นที่ 2 ออยตอขั้นที ่2 

ความสัมพันธระหวางความยาวลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของความยาวลํา  
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ   
                   อทิธิพลรวม   

 
0.2860 
-0.0057 
-0.0380 
-0.0191 
0.2232 

 
0.0162 
-0.0265 
-0.0216 
0.1318 
0.0999 

 
0.1480 
0.0415 
0.0557 
-0.0380 
0.2071 

ความสัมพันธระหวางเสนผาศูนยกลางลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา 
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
0.0177 
-0.0920 
-0.0414 
-0.0020 
-0.1177 

 
-0.3535 
0.0012 
0.1401 
-0.0715 
-0.2837 

 
0.0952 
0.0645 
0.0431 
0.0042 
0.2070 

ความสัมพันธระหวางจํานวนลําตอกอกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของจํานวนลําตอกอ                   
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
-0.1797 
0.0604 
0.0041 
-0.0099 
-0.1252 

 
-0.3891 
0.0009 
0.1273 
0.1682 
-0.0927 

 
0.1161 
0.0710 
0.0353 
-0.1190 
0.1105 

ความสัมพันธระหวางคาบริกซกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของคาบริกซ  
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
 อิทธิพลรวม    

 
-0.0785 
0.0695 
0.0005 
-0.0228 
-0.0314 

 
0.3663 
0.0058 
0.0690 
-0.1787 
0.2625 

 
-0.2596 
0.0217 
-0.0015 
0.0500 
-0.1894 
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ตารางที่ 16 อิทธิพลทางตรง ทางออม และอิทธิพลรวมของลักษณะองคประกอบผลผลิตตอ 
   เปอรเซ็นตเสนใยของกลุมพันธุที่มีพันธุพอ 99-14-1 ในประชากรการคัดเลือกตางๆ 
 
อิทธิพลทางตรงและทางออม ประชากรการคัดเลือก 

 ออยตอขั้นที ่1 ออยปลูกขั้นที่ 2 ออยตอขั้นที ่2 

ความสัมพันธระหวางความยาวลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของความยาวลํา  
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ   
                   อทิธิพลรวม   

 
0.2832 
-0.4526 
0.0203 
-0.0005 
-0.1496 

 
0.5446 
-0.0837 
-0.0984 
-0.0204 
0.3420 

 
0.3340 
-0.0351 
0.0228 
-0.0403 
0.2815 

ความสัมพันธระหวางเสนผาศูนยกลางลํากับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของเสนผาศูนยกลางลํา 
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
-0.7916 
0.1619 
0.0084 
-0.0006 
-0.6219 

 
-0.3428 
0.1330 
-0.1104 
0.0036 
-0.3165 

 
-0.0528 
0.2221 
0.0302 
-0.0479 
0.1516 

ความสัมพันธระหวางจํานวนลําตอกอกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของจํานวนลําตอกอ                   
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานคาบรกิซ  
                   อทิธิพลรวม    

 
0.0675 
0.0850 
-0.0986 
-0.0001 
0.0537 

 
-0.3348 
0.1601 
-0.1130 
-0.0095 
-0.2972 

 
0.0696 
0.1095 
-0.0229 
-0.0110 
0.1453 

ความสัมพันธระหวางคาบริกซกับเปอรเซ็นตเสนใย 
          อทิธิพลทางตรงของคาบริกซ  
          อทิธิพลทางออมผานความยาวลํา   
          อทิธิพลทางออมผานเสนผาศูนยกลางลํา  
          อทิธิพลทางออมผานจํานวนลําตอกอ 
 อิทธิพลรวม    

 
-0.0015 
0.0998 
-0.2699 
0.0030 
-0.1953 

 
-0.0448 
0.2483 
0.0277 
-0.0712 
0.1601 

 
-0.0981 
0.1371 
-0.0258 
0.0078 
0.0210 
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คาเฉล่ียของลักษณะองคประกอบผลผลิตของออยคูผสม 
  
 เก็บขอมูลลักษณะองคประกอบผลผลิตเมื่อออยอายุได 12 เดือน เกบ็ขอมูล ความยาวลํา 
เสนผาศูนยกลางลํา จํานวนลําตอกอ และคาบริกซ โดยออยที่ไดจากคูผสมทั้ง 9 คู มีลักษณะตางๆ 
ดังนี ้ 
  
การคัดเลือกขั้นท่ี 1 ออยตอ 
 

ความยาวลํา 
  

เมื่อพิจารณาลกัษณะความยาวลําของคูผสมออยทั้ง 9 คูผสม (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่มี
ความยาวลําสูงที่สุดคือคูผสมที่ 3 คูผสมที่มีคาต่ําสุดคือคูผสมที่ 9 ซ่ึงมีคาเทากับ 310 ซม. และ 242.2 
ซม. ตามลําดับ สวนคูผสมที่ 5 เปนพนัธุที่มีทั้งความยาวลําสูงที่สุดและต่ําที่สุด เทากับ 360 ซม. และ 
130 ซม. ตามลําดับ และเมื่อพิจารณาคาเบี่ยงเบนมาตรฐานก็พบวาคูผสมที่ 5 มีคาสูงที่สุดเชนกนั 
เมื่อพิจารณาคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม  (ตารางที่ 18) พบวาคูผสมที่มีพันธุแม 94-12-13 มี
คาเฉลี่ยสูงสุด และพันธุแม 98-2-024 มีคาเฉลี่ยต่ําสุด มีคาเทากับ 277.7 ซม. และ 250.4 ซม. 
ตามลําดับ  
 

เสนผาศูนยกลางลํา 
 

 จากการพจิารณาลักษณะเสนผาศูนยกลางลํา (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่ 7 มีคาเฉลี่ยสูง
ที่สุด สวนคูผสมที่ 3 มีคาเฉลี่ยต่ําที่สุด เทากับ 3.08 ซม. และ 2.52 ซม. ตามลําดับ โดยคูผสมที่มี
พันธุที่มีเสนผาศูนยกลางลําสูงที่สุดไดแกคูผสมที่ 2 5 และ 7 ซ่ึงมีคาเทากับ 3.9 ซม. เมื่อพิจารณาคา
เบี่ยงเบนมาตรฐานพบวาคูผสมที่ 5 มีคาสูงที่สุดเทากับ 0.71 ในขณะที่คูผสมที่ 4 มีคาต่ําสุดเทากับ 
0.31 ในคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที่ 18) พบวาคูผสมที่มีพันธุพอ 98-2-081 มี
คาเฉลี่ยสูงสุด เทากับ 2.89 ซม. สวนคูผสมที่มีพันธุพอ 99-14-1 มีคาเฉลี่ยต่ําสุด เทากบั 2.52 ซม.  
 

จํานวนลําตอกอ 
 

 ในการศึกษาทัง้ 9 คูผสม  (ตารางที่ 17) พบวาคาเฉลีย่จํานวนลําตอกอมีคาสูงสุดเทากับ 
6.17 และต่ําสุดเทากับ 3.52 ในคูผสมที่ 5 และคูผสมที่ 9 ตามลําดับ เมื่อเปรียบเทียบความแตกตาง
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ของคาเฉลี่ยพบวาคาสูงสุดและคาต่ําสุดมีคาแตกตางกันถึง 43.27% และคูผสมที่ 5 ยงัเปนคูผสมที่มี
พันธุที่มีจํานวนลําตอกอสูงที่สุดและต่ําทีสุ่ด ทําใหคาเบี่ยงเบนมาตรฐานสูงกวาคูผสมอ่ืนๆ โดยมีคา
เทากับ 3.59 ในขณะที่คูผสมที่ 3 และ 9 มคีาต่ําที่สุด เทากับ 1.99 เมื่อพจิารณาคูผสมที่มีพันธุแมและ
พันธุพอรวม (ตารางที่ 18) พบวาพันธุพอ UT3 เปนพันธุที่ใหลูกผสมที่มีคาเฉลี่ยสูงที่สุดเทากับ 5.31 
ในขณะที่พันธุแม 98-2-024 เปนพันธุที่ใหลูกผสมที่มีคาเฉลี่ยต่ําที่สุด เทากับ 4.07 

 
คาบริกซ 
 

 เมื่อพิจารณาคาบริกซของคูผสมทั้ง 9 คูผสม (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่ 5 มีคาบริกซเฉลี่ย
สูงที่สุด สวนคูผสมที่มีคาต่ําสุดคือคูผสมที่ 9 โดยที่คาเทากับ 19.54 และ 15.57 ตามลําดับ ในขณะที่
คูผสมที่ 4 มีพันธุที่มีคาบริกซสูงสุดเทากบั 22.83 สวนคาต่ําสุดอยูในคูผสมที่ 9 ซ่ึงมีคาเพียง 5.5 
และเมื่อพิจารณาคาเบี่ยงเบนมาตรฐานกพ็บวาคูผสมที่ 9 มีคาสูงสุดเทากับ 5.24 เนื่องจากคาต่ําสุด
และคาสูงสุดมีความแตกตางกันมาก เมื่อพจิารณาคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที่ 18) 
พบวาคูผสมที่มีพันธุพอเปน UT3 ใหลูกผสมที่มีคาเฉลี่ยสูงที่สุด และคูผสมที่มีพันธุแมเปน 98-2-
024 ใหลูกผสมที่มีคาเฉลี่ยต่ําที่สุด โดยมีคาเทากับ 18.72 และ 16.91 ตามลําดับ 
 
การคัดเลือกขั้นท่ี 2 ออยปลูก 
 

ความยาวลํา 
 

 เมื่อพิจารณาความยาวลําของออยปลูกในการคัดเลือกขั้นที่ 2 จากคูผสม 9 คูผสม (ตารางที่ 
17) พบวา คูผสมที่มีความยาวลําสูงที่สุดคือ คูผสมที่ 4 สวนคาเฉลี่ยต่าํสุดคือ คูผสมที่ 6 โดยที่คา
เทากับ 282.5 ซม. และ 212.2 ซม. ตมลําดับ ในขณะที่คูผสมที่มีพันธุที่มีความยาวลําสูงสุดไดแก 
คูผสมที่ 1 มีความยาวลําถึง 340 ซม. และมีคาเบี่ยงเบนมาตรฐานสูงดวย (46.70) สวนคูผสมที่มีคา
เบี่ยงเบนมาตรฐานสูงที่สุดไดแกคูผสมที่ 7 มีคาเทากับ 52.92 สวนคูผสมที่คาต่ําสุดไดแกคูผสมที่ 4 
เทากับ 20.16 พิจารณาคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที่ 18) พบวาคาเฉลี่ยของความยาว
ลํามีคาไมแตกตางกันมากนัก โดยมีคาสูงสุดในคูผสมที่มีพันธุแม 94-12-13 และคาต่าํสุดในคูผสมที่
มีพันธุแม 98-2-105 ซ่ึงมีคาเทากับ 255.4 ซม. และ 233.8 ซม. ตามลําดับ 
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เสนผาศูนยกลางลํา 
 

 เมื่อพิจารณาเสนผาศูนยกลางลํา (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่เสนผาศูนยกลางลําเฉลี่ยสูง
ที่สุด คือคูผสมที่ 8 สวนคูผสมที่ 4 มีคาต่ําสุด โดยมีคาเทากับ 2.69 ซม. และ 2.33 ซม. ตามลําดับ 
ในขณะที่ความยาวลําสูงที่สุดเทากับ 3.3 ซม. ในคูผสมที่ 1 8 และ 9 เมื่อพิจารณาคาเบี่ยงเบน
มาตรฐานพบวา คูผสมที่ 3 มีคาสูงสุดเทากับ 0.41 ในขณะที่คูผสมอื่นๆ มีคาไมแตกตางกันมากนกั 
ในคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที่ 18) พบวาคาเฉลี่ยของคูผสมไมแตกตางกัน โดย
คาเฉลี่ยสูงสุดไดแกคูผสมที่มีพันธุแมรวม 94-12-13 และคาต่ําสุดไดแกพันธุแมรวม 98-2-024 โดยมี
คาเทากับ 2.60 ซม. และ 2.40 ซม. ตามลําดับ ในขณะทีค่าเบี่ยงเบนมาตรฐานของคูผสมทั้ง 6 ชุดไม
แตกตางกันเชนกัน 

 
จํานวนลําตอกอ 
 

 เมื่อพิจารณาลกัษณะจํานวนลําตอกอ (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่ 1 เปนคูผสมที่มีคาเฉลี่ย 
คาสูงสุดและคาเบี่ยงเบนมาตรฐานสูงที่สุด เทากับ 5.97 11.33 และ 2.42 ตามลําดับ สวนคูผสมที่
คาเฉลี่ยต่ําที่สุดไดแกคูผสมที่ 6 มีคาเทากับ 4.37 เหน็ไดวาคาเฉลี่ยของจํานวนลาํตอกอของทั้ง 9 
คูผสมมีคาไมแตกตางกันมากนัก เมื่อพิจารณาคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที่ 18) 
พบวามีคาเฉลีย่สูงสุดในคูผสมที่มีพันธุ UT3 เปนพนัธุพอ ซ่ึงมีคาเทากับ 5.69 สวนคาต่ําสุดใน
คูผสมที่มีพันธุแมเปน 98-2-105 เทากับ 4.68 

 
คาบริกซ 
 

 จากการพจิารณาคูผสมออยทั้ง 9 คูผสม (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่ 5 มีคาเฉลี่ยสูงที่สุด 
และมีพันธุที่มคีาบริกซสูงสุดดวย โดยมีคาเทากับ 20.76 และ 22.64 ตามลําดับ ในขณะที่คาบริกซ
ต่ําสุดเปนของคูผสมที่ 6 มีคาเทากับ 13.56 เมื่อพิจารณาคาเบี่ยงเบนมาตรฐาน พบวาคูผสมที่ 7 มี
คาสูงสุด เทากับ 2.15 ในขณะที่คูที่ 5 ซ่ึงเปนพันธุที่มคีาเฉลี่ยสูงที่สุดแตมีคาเบีย่งเบนมาตรฐานต่ํา
ที่สุด เนื่องจากคาต่ําสุดและคาสูงสุดใกลเคียงกัน ในคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที่ 
18) พบวาคาต่าํสุด คาสูงสุด และคาเฉลี่ยของคาบริกซมีคาไมแตกตางกนั โดยคูผสมทีม่ีพันธุพอเปน 
UT3 เปนพันธุที่มีคาบริกซสูงที่สุด เทากับ 20.05 ในขณะที่คูผสมที่มีพันธุแมเปน 99-2-105 มี
คาบริกซต่ําที่สุด เทากับ 18.23 
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การคัดเลือกขั้นท่ี 2 ออยตอ 
 

ความยาวลํา 
 

 จากการพจิารณาความยาวลาํของคูผสมออยทั้ง 9 คูผสม  (ตารางที่ 17) พบวา คูผสมที่ 3 มี
คาเฉลี่ยสูงที่สุด และคูผสมที่ 9 มีคาเฉลี่ยต่ําที่สุด โดยมีคาเทากับ 292.8 ซม. และ 228.6 ซม. 
ตามลําดับ ขณะที่คูผสมที่ 1 เปนคูที่มีพนัธุที่มีความยาวลําสูงที่สุดเทากับ 360 ซม. เมื่อพิจารณาคา
เบี่ยงเบนมาตรฐานพบวา คูผสมที่ 9 เปนคูผสมที่มีคาสูงสุด สวนคูผสมที่ 4 มีคาต่ําที่สุด เทากับ 
50.47 และ 20.96 ตามลําดับ ในคูผสมที่มีพันธุแมหรือพนัธุพอรวม (ตารางที่ 18) คูผสมที่มีพันธุพอ
เปน UT3 มีความยาวลําเฉลี่ยสูงที่สุดเทากบั 274.6 ซม. สวนคูผสมที่มีพันธุแมเปน 98-2-105 เปน
พันธุที่มีความยาวลําเฉลี่ยต่ําที่สุด เทากับ 236.1 ซม. นอกจากนี้พนัธุพอที่เปน UT3 ยังเปนคูผสมที่มี
พันธุที่มีความยาวลําสูงที่สุดดวย โดยมีคาเทากับ 360 ซม. 
 

เสนผาศูนยกลางลํา 
 

 คูผสมที่มีเสนผาศูนยกลางลําเฉลี่ยสูงที่สุด (ตารางที่ 17) คือคูผสมที่ 8 มีคาเทากับ 3.17 ซม. 
และยังเปนคูผสมที่มีพันธุที่มีความยาวลําสูงที่สุดดวย โดยมีคาเทากบั 3.77 ซม. ในขณะที่คูผสมที่ 7 
มีคาเฉลี่ยต่ําที่สุด เทากับ 2.82 ซม. เมื่อพิจารณาคาเบี่ยงเบนมาตรฐานของแตละคูผสม พบวาคูผสม
ที่ 9 มีคาสูงทีสุ่ด และคูผสมที่ 2 มีคาต่ําสุด เทากับ 0.34 และ 0.22 ตามลําดับ เมื่อพิจารณาคูผสมที่มี
พันธุแมหรือพนัธุพอรวม (ตารางที่ 18) พบวา คูผสมที่มีพันธุแมเปน 98-2-024 มีคาเฉลี่ยสูงที่สุด 
และยังเปนมีพนัธุทมีีความยาวลําสูงที่สุดดวย โดยทีคาเทากับ 3.05 ซม. และ 3.77 ซม. ตามลําดับ 
สวนคูผสมที่มีพันธุแมเปน 98-2-105 มีคาเฉลี่ยต่ําที่สุด เทากับ 2.78 ซม. 
 

จํานวนลําตอกอ 
 

 เมื่อพิจารณาลกัษณะจํานวนลําตอกอ (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่ 1 เปนคูผสมที่มีคาเฉลี่ย
สูงที่สุด ในขณะที่คูผสมที่ 7 มีคาเฉลี่ยต่ําที่สุด โดยมีคาเทากับ 8.08 และ 5.36 ตามลาํดับ นอกจากนี้
ในคูผสมที่ 1 ยังเปนคูผสมที่มีพันธุที่มีคาสูงสุด เทากับ 14.33 และยังเปนพันธุที่มีคาเบี่ยงเบน
มาตรฐานสูงสุด เทากับ 3.70 สวนคูผสมที่มีคาต่ําสุด คือคูผสมที่ 9 มีคาเทากับ 2.67 แตเมื่อพิจารณา
คาเฉลี่ยของจํานวนลําตอกอของทุกคูผสม พบวาไมมีความแตกตางกันมากนัก ในสวนของคูผสมที่
มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที่ 18) พบวาพันธุที่มแีมรวม 94-12-13 มีคาเฉลี่ยจํานวนลําตอกอ
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สูงที่สุด เทากับ 7.80 และยังเปนคูผสมที่มีพันธุที่มีคาสูงสุด เทากับ 14.33 สวนคูผสมที่มีคาเฉลี่ย
ต่ําสุด ไดแกคูผสมที่มีแมรวม 98-2-105 มีคาเทากับ 5.63 ในสวนคาเบี่ยงเบนมาตรฐาน พบวามี
คาสูงสุดเทากับ 3.12 ในคูผสมที่มีพันธุพอเปน UT3 สวนคาต่ําสดุมีคาเทากับ 1.49 ในคูผสมที่มี
พันธุแมเปน 98-2-105 
 

คาบริกซ 
 

 เมื่อพิจารณาคาบริกซ (ตารางที่ 17) พบวาคูผสมที่ 5 เปนคูผสมที่มีคาเฉลี่ยสูงสุด ในขณะที่
คูผสมที่ 3 มีคาเฉลี่ยต่ําสุด โดยมีคาเทากบั 19.56 และ 16.92 ตามลําดับ แตเมื่อพิจารณาที่คาสูงสุด
พบวา คูผสมที่ 8 เปนคูผสมที่ใหพันธุทีม่ีคาสูงสุดและมีคาเบี่ยงเบนมาตรฐานคอนขางสูง (2.73) 
ในขณะที่คาเบีย่งเบนมาตรฐานที่มีคาสูงสุดเปนของคูผสมที่ 2 มีคาเทากับ 3.16 เมื่อพิจารณา
คาบริกซของคูผสมที่มีพันธุแมและพันธุพอรวม (ตารางที ่ 18) พบวาคาเฉลี่ยของคูผสมไมแตกตาง
กัน  โดยที่คาเฉลี่ยสูงสุดเทากับ 18.49 ในคูผสมที่มีพันธุพอรวม UT3 ในขณะทีค่าต่ําสุดเทากบั 
17.34 ของคูผสมที่มีพันธุพอรวม 99-14-1 ในสวนคาเบีย่งเบนมาตรฐานพบวา คาต่าํสุดเทากับ 2.84 
สวนคาต่ําสุดเทากบั 1.76 ของพันธุแมรวม 94-12-13 และ 98-2-105 ตามลําดับ 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


