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 การศึกษารูปแบบแฮปโพลไทปของ Y-STR และดีเอ็นเอจากไมโตคอนเดรียในประชากรท่ีมี

ภูมิลําเนาอยูในพ้ืนท่ีภาคเหนือตอนลาง พบวาจากการศึกษา Y-STR จํานวน 5 ตําแหนงคือ DYS19    

DYS390  DYS391  DYS392 และ DYS393  ในประชากร 281 ตัวอยาง พบวายีนเครื่องหมายท้ัง 5 

ตําแหนงมีความหลากหลายเทากับ 0.7146, 0.7507, 0.3473, 0.6632 และ 0.6484 ตามลําดับ พบ

รูปแบบดีเอ็นเอจํานวน 165 haplotype คิดเปนความหลากหลาย (h) เทากับ 0.9928 การศึกษาลําดับ

นิวคลิโอไทดของดีเอ็นเอจากไมโตคอนเดรีย บริเวณ HVR-I และ HVR-II จํานวน 81 ตัวอยาง พบดีเอ็นเอ

ท้ังหมด 58 รูปแบบ เปน common haplotype จํานวน 2 รูปแบบ คือ (16108 C->T, 16129 G->A, 

16162 A->G, 16172 T->C, 16034 T->C, 16519 T->C, 143 C->T, 187 C->T) และ (16129 G->A, 

16223 C->T, 16256 C->T, 16271 T->C, 16362 T->C, 127 T->A, 228 A->T, 316 A->T คิดเปนคา

ความหลากหลาย haplotype ท้ังหมดเทากับ 0.9765 จากขอมูลท่ีไดสามารถนําไปเปนขอมูลอางอิงเพ่ือ
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