
 

 
 
 
ตารางที่ 5  แสดงตําแหนงทีม่ีความแตกตางกันของลําดับเบสของชางทั้ง 11 เชือกบริเวณ 5’end cytochrome b โดยตัวเลขตําแหนงดานบนจะเทียบกับลําดับเบส 
      ของชางเอเชียที่รายงานใน GenBank (accession number NC_005129) ซึ่ง (.) หมายถึงลําดับเบสที่เหมือนกับเบสดานบน 

 
Numerical position of nucleotide sequence 

Haplotype  14342 14393 14414 14417 14468 14489 14496 14502 14513 Number 
A T A T C C T C T T 100, 101, 104, 105 
B . G C T T C T C C 96, 97, 98, 99, 103, 106 
C C G C T C C T C C 102 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 

 
ตารางที่ 6  แสดงตําแหนงทีม่ีความแตกตางกันของลําดับเบสของชางทั้ง 11 เชือกบริเวณ 3’end cytochrome b ถึง left domain ของ control region โดยตัวเลข
      ตําแหนงดานบนจะเทียบกับลําดับเบสของชางเอเชียทีร่ายงานใน GenBank (accession number NC_005129) ซึ่ง (.) หมายถึงลําดับเบสที่เหมือนกับ       
      เบสดานบน 

 
 Numerical position of nucleotide sequence     

 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1   
 4 4 4 4 4 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5  Mito-CB1 

Haplotype 8 9 9 9 9 0 0 0 1 1 1 1 2 3 3 4 5 5 5 5 5 5 5 6 6 6 6 6 7 7 No. - 
 4 1 3 4 8 0 3 4 1 8 9 9 5 3 9 2 1 6 7 8 8 9 9 0 1 2 3 8 0 4  Mito-CB2 
  0 3 9 8 7 5 2 1 5 0 0 7 1 3 6 7 8 5 4 4 5 5 6 5 8 2 4 7 9 5     

BV A T T T T T C T T T C C T G G T T C A C A C C T T T G G C C 96, 98 B1 
BH . C C . C . . . C . . T . . . . . . . T G . T . . C A . . . 102 C 
BN . . C . C . . . C . . . . A . . . . G T G . T . . C A A . T 97, 99, 103, 106 B2 
AE G . . C . C T C . C T . C A A C . T G . . T G C C . . . T T 101, 104 A1 

AD1 . . . C . C T C . C T . C A A C C T G . . T G C C . . . T T 100 A2 
AD2 G . . C . C T C . C T . C A A C C T G . . T G C C . . . T T 105 A3 

                                 
                                 

 


