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คํานํา 
 

 ชางเปนสัตวชนิดหนึ่งที่เสี่ยงตอการสูญพันธเนื่องจากตองการแหลงที่อยูอาศัยเปนบริเวณ
กวางและตองการอาหารในปริมาณมาก ซ่ึงเปนขอจํากัดในภาวะปจจุบนั ทั้งนี้จํานวนชางใน
ประเทศไทยไดลดจํานวนลงอยางตอเนื่อง  โดยในชวงสามสิบปที่ผานมาชางเลี้ยงมีจํานวนลดลง
จากหนึ่งหมื่นกวาเชือกเหลือเพียงประมาณ 2,500 เชือกโดยประมาณในปจจุบันหรือมีอัตราลดลง
เฉลี่ยประมาณ 3 % ตอป (สิทธิเดช, 2542) เนื่องจากชางเลี้ยงมีโอกาสที่จะผสมพันธุและเกดิลูก
นอยลง ปวยและตายเพิ่มขึน้ ชางเพศผูที่มีความสามารถในการผสมตามธรรมชาติก็มีจํานวนนอย
เพราะถูกพาไปเรรอนหากินไมมีเวลาในการฝกชางใหรูจกัการผสมพันธุตามธรรมชาติ การเจ็บปวย
เนื่องจากสุขภาพทรุดโทรมเพราะไดรับอาหารที่ไมเพยีงพอ การลักลอบตัดงาที่ผิดวิธีทําใหเกิดการ
อักเสบของโพรงงา ติดเชื้อแทรกซอนจนบาดเจ็บลมตาย ทําใหลักษณะพันธุกรรมที่ดหีายไป ในปาง
ชางเพื่อธุรกิจการทองเที่ยว จะตองการชางที่เชื่องและควบคุมงาย  จึงใชแตชางเพศเมียเปนสวนใหญ 
โดยมีชางเพศผูไมกี่เชือกที่ถูกใชเปนพอพนัธุ อีกทั้งชางและลูกชางทีเ่กิดในปางชางเหลานี้ยังมกีาร
เคลื่อนยายอยูตลอดเวลา  ทําใหการจดัทาํฐานขอมูลเพือ่วางแผนการผสมพันธุทําไดยาก ชางกลุมนี้
สวนใหญก็จะผสมพันธุกันเองในกลุม  และยังมีรายงานที่พบวาคณุภาพน้ําเชื้อของชางไทยที่รีดเก็บ
ดวยวิธี manual collection มีคุณภาพต่าํมาก (นิกร และคณะ, 2546)  ทําใหความหลากหลายทาง
พันธุกรรมที่เกดิจากการผสมพันธุตามธรรมชาติดวยชางเพียงกลุมเดยีวมีโอกาสทําใหความ
หลากหลายต่ําดวย ซ่ึงจะเหน็ไดวาสถานการณของชางเลี้ยงในปจจุบัน นอกจากจะมีจํานวนลดลง
แลว ยังเกิดการสูญเสียความหลากหลายทางพันธุกรรมรวมดวย ในสวนของชางปาปจจุบันคาดวาจะ
มีชางปารวมกนัทุกผืนปาไมเกิน 3000 ตัว (มัทนา, 2548) ซ่ึงมีแนวโนมที่จะเกดิสูญเสียความ
หลากหลายทางพันธุกรรมเพิม่มากขึ้น เนือ่งจากพื้นที่ปาที่อยูอาศัยลดลง ปาถูกตัดขาดออกจากกนั
กลายเปนพืน้ที่ที่ไมติดตอกนั  ชางที่อยูอาศัยภายในผนืปาตางๆไมสามารถอพยพระหวางปาได  การ
ผสมพันธุจึงเกดิขึ้นแตภายในกลุมทําใหความหลากหลายทางพันธุกรรมลดลง  ประกอบกับใน
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ปจจุบันขอมูลการประเมินจาํนวนชางปาโดยอาศัยหลักการประเมินทางออมพบวาไมมีผืนปาใดทีม่ี
จํานวนชางมากกวา 500 ตัว  ซ่ึงตามหลักในการอนุรักษบนพื้นฐานของการคงความหลากหลายทาง
พันธุกรรม  ในผืนปาแตละพื้นที่ควรมีจํานวนชางอยางนอย 500 ตัว จึงจะทําใหเกดิการผสมพันธุ
และคงลักษณะทางพันธุกรรมที่ดีไวได (Santiapillai and Jackson, 1990)  
  

ในปจจุบนัความรูทางดานเทคโนโลยีชีวภาพระดับโมเลกุลมีความกาวหนาอยางรวดเร็ว  
หลายๆประเทศสามารถนําความรูดังกลาวมาประยุกตใชในการในแงของการสํารวจประชากรและ
ความหลากหลายทางพันธุกรรมแลวนําขอมูลมาใชวางแผนในการอนุรักษชาง เทคนิคทางดานชวี
โมเลกุลที่มีการนํามาใชัในการศึกษาทางความหลากหลายทางพันธุกรรม จะสามารถบอกลักษณะ
ของ heterozygosity, ระยะหางของพันธกุรรม (genetic distance) และยังมีประโยชนในการศึกษา
วิวัฒนาการ (evolution) ของสิ่งมีชีวิต การนําดีเอ็นเอจากไมโตคอนเดรยี (Mitochondria) มาศึกษา 
เนื่องจากดีเอ็นเอจากไมโตคอนเดรียมจีํานวน copy มากกวาใน nuclear DNA และมีอัตราการเกดิ
วิวัฒนาการสูงกวาใน nuclear DNA เนื่องจากไมโตคอนเดรียไดรับการถายทอดลักษณะพนัธุกรรม
จากเพศเมยี (maternal inheritance) (Alberts et al., 1983) เทานั้นทําใหสามารถยอนศึกษากลับไปที่
ตนกําเนดิสายแมได  มีการนาํเทคนิคทางดานชีวโมเลกุลมาใชัในการศกึษาทางความหลากหลายทาง
พันธุกรรม เชน ควาย (Kikkawa et al., 1997), สัตวตระกูลกวาง (มนตชัย และคณะ, 2549; 
Balakrishnan et  al., 2003; Pang et  al., 2003)  ในชางไดมีการใชลําดับเบสบริเวณ cytochrome b 
มาชางแยกชางเอเชีย, ชางแอฟริกาและชางแมมมอท (Thomas et  al., 2000) 

 
ในประเทศไทยไดมกีารศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมในชางไทยจํานวน 82 เชือก 

โดยการหาลําดับเบสในสวนยีน cytochrome b ความยาวประมาณ 300 bp ของไมโตคอนเดรียล- 
ดีเอ็นเอ (Mitochondrial DNA) สามารถแบงชางไทยได 8 haplotypes (A-H) จากความแตกตางของ
ลําดับเบส 12 ตําแหนง และจากตวัอยางชางปาจํานวน 2 ตัว พบลําดับเบสที่มีการเรียงตัวแบบ 
haplotype B แสดงใหเห็นวาชางปาและชางเลี้ยงมีความสัมพันธกันในเครือญาติ (ปรีดา และคณะ, 
2546) ในการศึกษาการวิจยัในครั้งนี้จะศึกษาลําดับเบสในสวน displacement loop (d-loop) เพิ่มขึ้น 
โดยคาดวาจะทําใหพบกลุมของชาง (haplotype) เพิ่มมากขึ้น นอกจากนี้จะทาํการศึกษาการจัดเรียง
ตัวของลําดับเบสของไมโตคอนเดรียลดีเอ็นเอทั้งหมด เพื่อเปนประโยชนในการศึกษาความ
หลากหลายทางพันธุกรรมของชางในอนาคตตอไป 

 


