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บทคัดยอ 

 

การดําเนินงานวิจัยนี้มีวัตถุประสงคเพ่ือผลิตตนแบบดีเอ็นเอวัคซีนเพ่ือปองกันโรคติดเชื้อไวรัสพีอาร

อารเอส  โดยดีเอ็นเอตนแบบท่ีผลิตข้ึนมีสวนประกอบของยีน ORF5 ของไวรัสพีอารอารเอสท่ีมีการแทรกยีน 

PADRE ระหวาง decoy epitope และ  neutralizing epitope และศึกษาประสิทธิภาพของดีเอ็นเอวัคซีน

ตนแบบนั้นในการกระตุนสราง neutralizing antibody แบงการวิจัยออกเปน 3 สวนประกอบดวย การผลิตดี

เอ็นเอวัคซีน การทดสอบขนาดท่ีใชและการทดสอบประสิทธิภาพการกระตุนภูมิคุมท้ังโดยวัดจาก serum 

neutralization และ lymphocyte proliferative assays ในภาคสนาม ผลการทดลองพบวาดีเอ็นเอวัคซีนท่ี

พัฒนาข้ึนสามารถกระตุนสรางแอนติบอดีและกระตุนใหเกิดการตอบสนองของเซลลลิมโฟไซตเม่ือวัดโดยวิธี 

serum neutralization และ lymphocyte proliferative assays แตผลการตอบสนองชาและไมสูง ดังนั้น

จึงอาจตองดําเนินการวิจัยตอเพ่ือพัฒนาดีเอ็นเอวัคซีนใหมีประสิทธิภาพท่ีดียิ่งข้ึน  
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ABSTRACT 

 

The objectives of the study were to develop a DNA vaccine against porcine 

reproductive and respiratory syndrome. The DNA vaccine was developed using ORF5 gene. 

PADRE was inserted into positions between decoy and neutralizing epitopes. The study was 

divided into 3 parts including the development and production of the plasmid DNA, dosage 

determination and a field trial. The results of the study demonstrated that the plasmid DNA 

was successfully developed and produced. However, the immune responses induced as 

measured by serum neutralization and lymphocyte proliferation assay were low and 

delayed. In conclusion, although the DNA vaccine was successfully developed, the further 

development including the aspects of increased robust and higher magnitude of immune 

response is needed.       
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