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สรุป 
 

 ผลการศึกษาหาความสัมพันธทางพันธุกรรมของกลุมพันธุกลวยปลูกจีโนม A กับ Musa 
acuminata ในประเทศไทยโดยเทคนิค inter - simple sequence repeatไดผลดังนี้ 
 
 1.  สามารถเก็บตัวอยางชนิดยอยของ Musa acuminata ได 5 ชนิดยอย คือ กลวยปาพมา 
(Musa acuminata ssp. burmannica) กลวยปาผลเล็ก (Musa acuminata ssp. microcarpa) กลวยปา
สยาม (Musa acuminata ssp. siamea) กลวยปาปลีเหลือง (Musa acuminata ssp. banksii) กลวยปา
มะละกา (Musa acuminata ssp. malaccensis) จากตวัอยางที่เก็บรวบรวม 12 ตัวอยาง และอีก 1 ชนดิ 
คือ กลวยตานี (Musa balbisiana) จากตวัอยางที่เก็บรวบรวม 3 ตัวอยาง  
 
 2.  ทําการคัดเลือกไพรเมอรเพื่อใชวิเคราะหดวยเทคนิค inter - simple sequence repeat ได
ไพรเมอรทั้งสิ้นจํานวน 6 ไพรเมอรจากไพรเมอรทั้งหมด 36 ไพรเมอร ประกอบดวยไพรเมอร 814, 
815, 835, 840, 843 และ 844 ตามลําดับ มีจาํนวนแถบดีเอน็เอที่สามารถตรวจสอบไดทั้งหมด
จํานวน 128 แถบ มีขนาดระหวาง 200 - 3,000 bp และมจีํานวนอัลลีลตอไพรเมอร เทากับ 21.33 
คาความถี่อัลลีล เทากับ 0.18 คา polymorphic percentage เทากับ 1.00 คา heterozygosity เทากับ 
0.29 percent of G+C อยูระหวาง 44-52 คา melting temperature (Tm) เทากับ 50 และ 52 สวน 
annealing temperature (Ta) เทากับ 45 และ 47 ตามลําดับ 
 
 3.  จากไพรเมอรจํานวน 6 ไพรเมอร พบแถบดีเอ็นเอที่มคีวามจําเพาะตอกลุมตัวอยางกลวย 
จีโนม A คือ แถบดีเอ็นเอขนาด 450 และ 700 bp ของไพรเมอร 815 แถบดีเอ็นเอขนาด 1,350 bp 
ของไพรเมอร 835 และแถบดีเอ็นเอขนาด 300 bp ของไพรเมอร 843 และใหแถบดีเอน็เอจําเพาะใน
กลุมตัวอยางกลวยจีโนม B คือ แถบดีเอ็นเอขนาด 900 bp ของไพรเมอร 835 แถบดีเอ็นเอขนาด 400 
และ 600 bp ของไพรเมอร 844 และใหแถบดีเอ็นเอขนาด 850 bp ของไพรเมอร 844 ที่มี
ความจําเพาะเจาะจงกับกลวยตานี   
 
 4.  จากลายพิมพดีเอ็นเอชนิดกลวย Musa acuminata 12 ตัวอยาง Musa balbisiana  3 
ตัวอยางและพนัธุกลวยปลูกทั้ง 30 ตัวอยาง นํามาวิเคราะหหาคาดัชนีความคลายคลึง (similarity 
index) และจดัทําแผนภาพความสัมพันธทางพนัธุกรรม ดวยวิธี UPGMA ดวยโปรแกรม NTSYS-pc 
รุน 2.01 (Rohlf, 1997) พบวาสามารถแบงกลุมตัวอยางออกไดเปน 2 กลุม คือ กลุมที่ 1 กลุมกลวย
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ใน section Rhodochlamys ประกอบดวย กลวยไหล (ML) section Callimusa ประกอบดวย กลวย
รัตกัทรี (MCo) section Eumusa ประกอบดวย กลวยหก (MI) และกลวยปาปลีเหลือง (Musa 
acuminata ssp. banksii) (MW13 และ MW14) และกลวยใน สกุล Ensete ประกอบดวย กลวยนวล 
(EG) มีชวงดัชนีความคลายคลึงภายในกลุมเทากับ 0.05-0.59 และคาดัชนีความคลายคลึงเฉลี่ย
ทั้งหมดภายในกลุมเทากับ 0.25 และในกลุมที่ 2 สามารถแบงแยกได 3 กลุมยอย คือ  
 
 กลุมยอยที่ 1 กลุมชนิดยอยของ Musa acuminata ตัวอยางกลวยในกลุมนี้ประกอบไปดวย
กลวยปาพมา (MW4, MW5 และ MW6) กลวยปาสยาม (MW7, MW8 และ MW9) และกลวยปามะ
ละกา (MW10, MW11 และ MW12) ชวงคาดัชนีความคลายคลึงภายในกลุมเทากับ 0.93-0.47 และ
คาดัชนีความคลายคลึงเฉลี่ยทั้งหมดภายในกลุมเทากับ 0.62 
 
 กลุมยอยที่ 2 กลุมกลวยตานี (Musa balbisiana) และกลุมพันธุกลวยปลูกจีโนม B (BBB, 
ABBB, ABB และ AAB) ตัวอยางกลวยในกลุมนี้ประกอบไปดวยกลวยตานี (MW1, MW2 และ 
MW3) กลุมพนัธุกลวยปลูกชุดจโีนม BBB ประกอบไปดวย กลวยเทพนม (MC22) กลวยพมาแหก
คุก (MC23) กลวยเล็บชางกดุ (MC24) และกลวยหนิ (MC25) กลุมพันธุกลวยปลูกชดุจีโนม ABBB 
ประกอบไปดวย กลวยเทพรส (MC21) กลุมพันธุกลวยปลูกชุดจีโนม ABB ประกอบไปดวย กลวย
น้ําวาไสเหลือง (MC16) กลวยน้าํวาดํา (MC17) กลวยน้ําวาคอม (MC18) กลวยหักมกุเขียว (MC19) 
และกลวยหกัมุกขาว (MC20) กลุมพันธุกลวยปลูกชุดจีโนม AAB ประกอบไปดวย กลวยนมสาว 
(MC13) กลวยน้ําฝาด (MC14) และกลวยน้าํกาบดํา (MC15) ชวงคาดัชนีความคลายคลึงภายในกลุม
เทากับ 0.46-1.00 และคาดัชนีความคลายคลึงเฉลี่ยทั้งหมดภายในกลุมเทากับ 0.72 
 
 กลุมยอยที่ 3 กลวยปาผลเล็กและกลุมพันธุกลวยปลูกจีโนม A (AA, AAA, AAB) ตัวอยาง
กลวยในกลุมนี้ประกอบไปดวย กลวยปาผลเล็ก (Musa acuminata ssp. microcarpa) กลุมพันธุกลวย
ปลูกชุดจีโนม AA ประกอบไปดวย กลวยหอมจําปา (MC1) กลวยไขทองเงย (MC3) กลวยไขทอง
รวง (MC4) กลวยเล็บมือนาง (MC5) และกลวยน้ําไท (MC2 และ MC26) กลุมพันธุกลวยปลูกชดุจี
โนม AAA ประกอบไปดวย กลวยหอมเขียวคอม (MC6) กลวยหอมนากแดง (MC7) กลวยไข บว.2 
(MC8) กลวยไขพระตะบอง (MC9) และกลวยหอมทอง (MC10) กลุมพันธุกลวยปลูกชุดจีโนม 
AAB ประกอบไปดวย กลวยกลาย (MC11) และ กลวยรอยหวี (MC12) ชวงคาดัชนีความคลายคลึง
ภายในกลุมเทากับ 0.51-0.89 และคาดัชนีความคลายคลึงเฉลี่ยทั้งหมดภายในกลุมเทากับ 0.72  
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 5.  กลุมพันธุกลวยปลูกชุดจีโนม AA และ AAA มีความใกลเคียงทางพนัธุกรรมกับกลวย
ปาผลเล็ก (Musa acuminata ssp. microcarpa) มากที่สุด มีคาดัชนีความคลายคลึงเฉลี่ยทั้งหมด
ภายในกลุมเทากับ 0.72 และพันธุกลวยปลูกที่มีความใกลเคียงทางพันธกุรรมกับกลวยปาผลเล็กมาก
ที่สุด คือ กลวยน้ําไท และ กลวยไขทองรวง 
 
 6.  กลวยกลาย และ กลวยรอยหวี เปนพนัธุกลวยปลกูชดุจีโนม AAB ที่มีความสัมพันธทาง
พันธุกรรมมาอยูในกลุมพันธุกลวยปลูกชดุจีโนม AA และ AAA และมีความใกลเคยีงทาง
พันธุกรรมกับกลุมพันธุกลวยปลูกชุดจีโนม AA และ AAA มากกวากลุมจีโนม AAB เมื่อวิเคราะห
หาความสัมพนัธทางพันธุกรรมดวยเทคนคิ inter - simple sequence repeat 
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