
   

 
 

บทคดัย่อ 
 
 

 งานวจิยัน้ีมีวตัถุประสงคเ์พื่อศึกษาการกระจายตวัและระบาดวิทยาโมเลกุล รวมถึงรูปแบบการ
ด้ือยาของเช้ือ methicillin-resistant coagulase-positive staphylococci (CoPS) สปีชีส์ต่างๆในสุนขั ผู ้
เล้ียงสุนขัและสัตวแพทย ์ไดแ้ก่ Staphylococcus pseudintermedius, S. schleiferi subsp. coagulans และ 
S. aureus ดว้ยการระบุสปีชีส์ดว้ยคุณสมบติัทางชีวเคมีและพนัธุกรรมของเช้ือ  
 วธีิการด าเนินการวจิยัคร้ังน้ีไดแ้บ่งออกเป็น 1) ขออนุญาตท าการเก็บตวัอยา่งในคนและในสัตว์
จากกรรมการจริยธรรม 2) เก็บเช้ือจากสัตวแ์ละในคน 3) ท าการคดัแยกเช้ือ 4) วเิคราะห์ผลการทดลอง  
 กลุ่มตวัอยา่งท่ีใช้คือสุนขั ผูเ้ล้ียงสุนขัและสัตวแพทย ์ สถิติท่ีใช้ในการวิเคราะห์คือ เปอร์เซ็นต์
ไทล ์
 โดยเช้ือ S. pseudintermedius และ S. schleiferi subsp. coagulans เป็นสปีชีส์ท่ีสามารถแยกได้
จากผูท่ี้เก่ียวขอ้งกบัสุนขั ไดแ้ก่ ผูเ้ล้ียงสุนขัและสัตวแพทย ์แต่ไม่พบในผูท่ี้ไม่สัมผสัใกลชิ้ดสุนขั อีกทั้ง
สามารถแยกเช้ือ methicillin-resistant CoPS (MRCoPS) ไดจ้ากสุนขัและผูท่ี้สัมผสัใกลชิ้ดสุนขัดว้ย โดย
เช้ือ methicillin-resistant S. pseudintermedius (MRSP) แยกไดม้ากท่ีสุด ตามดว้ย methicillin-resistant  
S. schleiferi subsp. coagulans และ methicillin-resistant S. aureus ตามล าดบั จากการหาความสัมพนัธ์
ของเช้ือดว้ยคุณลกัษณะทางพนัธุกรรมดว้ยเทคนิค multilocus sequence typing (MLST), pulsed-field 
gel electrophoresis (PFGE) และการจ าแนกชนิด staphylococcal cassette chromosome mec (SCCmec) 
พบเช้ือ MRSP หลากหลายสายพนัธ์ุ และพบสายพนัธ์ุร่วมกนัในกลุ่มสุนขัและผูท่ี้เก่ียวขอ้งกบัสุนขั อนั
แสดงถึงหลกัฐานของการส่งผ่านเช้ือระหวา่งคนและสุนขั จากการทดสอบความไวรับต่อยาตา้นจุลชีพ
แสดงให้เห็นว่าเช้ือมากกว่า 80% ท่ีแยกไดจ้ากกลุ่มประชากรท่ีศึกษาแสดงการด้ือยาตา้นจุลชีพหลาย
ชนิด ไดแ้ก่ tetracycline, aminoglycoside, erythromycin, clindamycin, chloramphenicol, trimethoprim, 
ciprofloxacin และ sulfamethoxazole ซ่ึงเป็นยาพื้นฐานท่ีใชใ้นทางการแพทยแ์ละสัตวแพทย ์ดงันั้นจึง
ควรมีการสร้างมาตรการทางสุขศาสตร์ การวินิจฉัย และการส่งเสริมให้มีการใช้ยาต้านจุลชีพอย่าง
สมเหตุสมผล รวมถึงการติดตามการด้ือยาอยา่งต่อเน่ืองเพื่อรับมือกบัปัญหาเช้ือแบคทีเรียด้ือยาในสัตว์
เล้ียงและลดโอกาสการแพร่กระจายเช้ือสู่คน  
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Abstract 

This research aimed to study about distribution and molecular epidemiology of methicillin-
resistant coagulase-positive staphylococci (CoPS) in dogs, dog owners and veterinarains including 
Staphylococcus pseudintermedius, S. schleiferi subsp. coagulans and S. aureus. The species was 
identified using biochemical and genotypic characteristics. The results show that S. pseudintermedius 
and S. schleriferi subsp. coagulans could be isolated from dogs and people associated with dog, but 
these could not be isolated from people without dog association. Furthermore, methicillin-resistant 
CoPS could be founded in dogs and people associated with dog. Methicillin-resistant S. 
pseudintermedius (MRSP) is a predominant species followed by methicillin-resistant S. schleiferi 
subsp. coagulans (MRSSc) and methicillin-resistant S. aureus (MRSA), respectively.  By genetic 
chatacterization using MLST, PFGE and SCCmec typing, various clones of MRSP were identified 
and shared among dogs and dog associated people. This showed an evidence of possible transmission 
of antimicrobial resistance bacteria between dog and human. Over 80% of MRCoPS expressed 
resistance to tetracycline, aminoglycoside, erythromycin, clindamycin, chloramphenicol, 
trimethoprim, ciprofloxacin and sulfamethoxazole, which are available for human and veterinary 
medicine. Therefore, Policies about hygienic management, diagnosis and prudent use of 
antimicrobials should be promoted, and monitoring of antimicrobial resistance bacteria should be 
continued to cope with this problem in order to decrease the zoonotic transmission. 
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