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การสรางแผนที่ละเอียดในบริเวณปลายแขนขางยาวของโครโมโซม 2 ของมะเขือเทศ เพื่อคัดเลือกตน
ที่มีการแลกเปลี่ยนช้ินสวนโครโมโซม โดยคัดเลือกจากประชากร F2 ที่ไดจากการผสมตัวเองของลูกผสม
ระหวางมะเขือเทศพันธุสีดาทิพย 3 กับพันธุ L285 จํานวน 1,200 ตน ดวยดีเอ็นเอเครื่องหมาย TG48 และ TG332 
สามารถคัดเลือกไดตนที่มีการแลกเปลี่ยนช้ินสวนโครโมโซมระหวางดีเอ็นเอเครื่องหมายดังกลาว จํานวน 240 
ตน จากนั้นใชดีเอ็นเอเครื่องหมายที่อยูระหวางดีเอ็นเอเครื่องหมาย TG48 และ TG332 คือ TG462, SSR32, 
SSR598, SSR26 และ TG373 เพื่อศึกษาตําแหนงละเอียดของการแลกเปลี่ยนของชิ้นสวนโครโมโซม พบวามีตน
รีคอมบิแนนทระหวาง TG332 กับ TG462 จํานวน 14 ตน (4 cM) ระหวาง TG462 กับ SSR32 จํานวน 9 ตน (2.5 
cM )ไมพบตนรีคอมบิแนนท ระหวาง SSR32 กับ SSR598 ระหวาง SSR598 กับ SSR26 พบวามีตน รีคอม
บิแนนท 3 ตน (0.9 cM) ระหวาง SSR26 กับ TG373 จํานวน 41 ตน (11.7 cM) และ TG373 กับ TG48 จํานวน 4 
ตน (1.1 cM) และไดตนที่ผลรูปไขที่เปนรูปรางผลเหมือนพันธุสีดาทิพย 3 จํานวน 28 ตน จากทั้งหมด 70 ตน ยีน
ควบคุมผลแปนนาจะวางตัวอยูระหวาง SSR26 และ TG373 เมื่อนําตนรีคอมบิแนนทจํานวน 47 สายพันธุไป
ศึกษาระดับความตานทานโรคเหี่ยวเขียวโดยใชเช้ือสายพันธุ RS160 ทําการปลูกเชื้อโดยวิธีการตัดใบ พบวามีตน
รีคอมบิแนนทที่ตานทานตอโรคโดยพบวามีความสัมพันธกับตําแหนงของดีเอ็นเอเครื่องหมาย TG332, TG373 
และ TG48 บนโครโมโซม 2  

 
การสรางมะเขือเทศสายพันธุคูแฝดของพันธุสีดาทิพย 3 ที่มียีนควบคุมความตานทานโรคเหี่ยวเขียว 

จากการผสมกลับจํานวน 6 ช่ัวรุนโดยการใชดีเอ็นเอเครื่องหมายที่มีความสัมพันธกับยีนตานทานโรค จาก
โครโมโซมตาง ๆ 4 ตําแหนง 3 โครโมโซม ไดแก โครโมโซม 2 6 และ 10 ชวยในการคัดเลือก และไดทําการ
รวมยีนแตละตําแหนงเขาดวยกันเปนสายพันธุคูแฝดที่มียีนตานทานเปน 2 และ 3 ตําแหนงดังกลาว รวมจํานวน
มะเขือเทศสายพันธุคูแฝด 11 สายพันธุ หลังจากนั้น ทดสอบความตานทานของมะเขือเทศสายพันธุคูแฝดแตละ
สายพันธุดวยเช้ือโรคเหี่ยวเขียว จํานวน 4 สายพันธุ คือ RS27, RS140, RS145 และ RS160 โดยการปลูกเชื้อดวย
วิธีตัดใบ และปลูกเชื้อแบบราดดิน พบวาความตานทานในแตละตําแหนงมีความจําเพาะเจาะจงกับเชื้อสาเหตุ 
(strain specific) รวมทั้งสภาพแวดลอมมีผลอยางมากตอการแสดงออกของความตานทาน และจากการรวมยีน
แตละตําแหนงเขาดวยกันเพื่อใหไดสายพันธุที่มีความตานทานมากขึ้น พบวา ยีนที่รวมเขามาบางตําแหนงมี
ปฏิกิริยากันทําใหมีความตานทานโรคนอยกวายีนตําแหนงเดียวและ วิธีการปลูกเชื้อที่แตกตางกันมีผล ตอความ
ตานทานของยีนแตละตําแหนงที่ตางกัน และสายพันธุของเชื้อที่แตกตางกันมีผลตอการแสดงออกของยีนแตละ
ตําแหนงที่ตางกัน 
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