
ÅÔ¢ÊÔ·¸Ô ìÁËÒÇÔ·ÂÒÅÑÂàªÕÂ§ãËÁè
Copyright  by Chiang Mai University
A l l  r i g h t s  r e s e r v e d

ÅÔ¢ÊÔ·¸Ô ìÁËÒÇÔ·ÂÒÅÑÂàªÕÂ§ãËÁè
Copyright  by Chiang Mai University
A l l  r i g h t s  r e s e r v e d

บทที่ 5 
 

สรุปผลการทดลอง 
 
 
จากผลการทดลองครั้งนี้ สามารถสรุปไดดังนี้ คือ 
 

1. แยกเชื้อเอนโดไฟทแบคทีเรียจากกลวยไมพันธุเอื้องสายสามสี ซ่ึงเปนกลวยไมปาได
ทั้งหมด 10 ไอโซเลท เปนเชื้อแบคทีเรียในกลุม aerobic  bacteria 7 ไอโซเลท ไดแก เชื้อ ESS 1, 

ESS 2, ESS 3, ESS 4, ESS 5, ESS 6 และ ESS 7 และเชื้อแบคทีเรียในกลุม anaerobic 

bacteria 3 ไอโซเลท  ไดแก เชื้อ ESS 8, ESS 9 และ ESS 10 

2. เชื้อแบคทีเรียในกลุม aerobe ทั้ง 7 ไอโซเลท เปนเชื้อที่มีความสามารถในการตรึง
ไนโตรเจน  ซ่ึงมีประสิทธิภาพในการตรึงไนโตรเจนระหวาง 0.0045-6.2340 nmolC2H4/ 

106cell/ hr โดยเชื้อ ESS 3 มีประสิทธิภาพในการตรึงไนโตรเจนดีที่สุด  
3. เช้ือแบคทีเรียทั้ง 7 ไอโซเลท เปนแบคทีเรียแกรมลบ สวนมากรูปรางเปนแทง  แตละไอ

โซเลทมีความสามารถในการใชแหลงคารบอนแตกตางกัน โดยเชื้อ ESS 3, ESS 5 และ ESS 7  
สามารถใชคารบอนไดจากทั้ง 4 แหลง  เช้ือ ESS 1 ไมสามารถเจริญบนอาหารที่ใชกลูโคสเปน
แหลงคารบอนได  เชื้อ ESS 2 และ ESS 4 ไมสามารถเจริญบนอาหารที่ใชน้ําตาลจากทั้ง 4 แหลง
ได  สวนเชื้อ ESS 6 ใชคารบอนจากกลูโคสและแมนนิทอลได แตไมสามารถใชน้ําตาลมาเลท กับ
อาราบิโนส เปนแหลงคารบอนได 

4. เชื้อเอนโดไฟททั้ง 7 ไอโซเลท มีความสามารถในการผลิต IAA  ระหวาง 0.00047-

0.04509 µmol/ 106cell  เชื้อ ESS 6 สามารถรผลิต IAA ไดมากที่สุด สวนเชื้อ   ESS 3 สามารถ
ผลิต IAA ไดนอยที่สุด 

5. เชื้อไอโซเลท ESS 2, ESS 3, ESS 4 และ ESS 7  สามารถสรางเอนไซมที่ใชในการยอย
สลายเซลลูโลสได สวนเชื้อ ESS 1, ESS 5 และ ESS 6 ไมสามารถผลิตเอนไซมเซลลูเลส เพื่อใช
ในการยอยสลายเซลลูโลสได  

6. ตนกลากลวยไมพันธุเอื้องสายสามสี และพันธุลูกผสม W.F ที่ไดรับการปลูกถายเชื้อ ESS 

2 และ ESS 3 มีอัตราการตรึงไนโตรเจนสูงกวากลวยไมที่ไมไดรับเชื้ออยางเดนชัด  โดยพบเชื้อ
แบคทีเรียในปริมาณมากกระจายอยูทั่วไปภายในเซลลของกลวยไม  
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7. ผลการวิเคราะหเช้ือเอนโดไฟททั้ง 7 ไอโซเลท ดวยเทคนิค 16S rDNA Sequencing 

สามารถระบุไดดังนี้ คือ เชื้อ ESS 1 มีลําดับเบสใกลเคียงกับ เชื้อ Methylobacterium fujisawae, 

เชื้อ ESS 2 มีลําดับเบสใกลเคียงกับ เชื้อ Friedmanniella spumicola, เชื้อ ESS 3 มีลําดับเบส
ใกลเคียงกับ เช้ือ Bacillus subtilis, เช้ือ ESS 4, 5 และ6 มีลําดับเบสใกลเคียงกับ เช้ือ 
Chelatococcus asaccharovorans และสุดทายเชื้อ ESS 7 มีลําดับเบสใกลเคียงกับ เช้ือ 
Cellulosimicrobium sp  


