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บทคัดย่อ 
 

ผลการสํารวจและเก็บรวบรวมเห็ดอการิคจากบริเวณนํา้ตกพกุระทิง อุทยานแห่งชาติพเุตย จังหวดั
สพุรรณบรีุ ซึง่มีลกัษณะเป็นป่าเบญจพรรณ ระหวา่งเดือนสงิหาคม 2551 ถงึ เดือนกมุภาพนัธ์ 2552 พบเห็ด
ทัง้สิน้ 53 ตวัอย่าง สามารถระบช่ืุอวิทยาศาสตร์ได้ 10 วงศ์ 18 สกลุ 17 ชนิด โดยพบว่าเห็ด Amanita cf. 
populiphila Tulloss & Moses และ Gymnopilus penetrans (Fr. ex Fr.) Murr. ยงัไม่เคยมีการรายงานใน
ประเทศไทยมาก่อน และไม่สามารระบช่ืุอในระดบัชนิด 31 ตวัอย่าง จดัเป็นเห็ดกินได้ 11 ชนิด ได้แก่ เห็ดระ
โงกเหลือง (Amanita hemibapha) เห็ดระโงกขาว (A. princes และ A. vaginata) เห็ดไผ ่(Clitocybe sp. 
KS0814 และKS0818), Hygrocybe miniata, เห็ดนํา้แป้ง (Russula alboareolata) เห็ดก่อหน้าม่วง (R. 
cyanoxantha) เห็ดหน้าเหลือง (R. flavida) เห็ดโคน (Termitomyces clypeatus) และ เห็ดตีนแรด 
(Tricholoma crassum) และเป็นเห็ดมีพิษ 2 ชนิด ได้แก่ เห็ดระโงกหิน (A. virosa) และ Gymnopilus 
penetrans เม่ือทําการสกดัดีเอ็นเอจากดอกเห็ดเพ่ือใช้เป็นแม่แบบสําหรับการเพ่ิมจํานวนของ 28S rDNA 
ด้วยวิธีเทคนิค PCR สามารถเพ่ิมจํานวนดีเอ็นเอของเห็ดได้ 20 ตวัอย่าง และเม่ือวิเคราะห์ความสมัพนัธ์ใน
เชิงวิวฒันาการ พบวา่ลกัษณะทางสณัฐานวิทยาของเห็ดมีความสอดคล้องกบัการจดักลุม่โดยใช้ลาํดบักรดนิ
วคลโีอไทด์ของ 28S rDNA  เม่ือนําดอกเห็ดมาแยกเชือ้บริสทุธ์ิสามารถแยกเชือ้เห็ดได้ 5 ตวัอย่าง เม่ือนําเชือ้
เห็ดมาเลีย้งในอาหารเลีย้งราสตูร PDA พบว่ามีเห็ดเพียง 4 ชนิด (Cortinarius sp. KS0808, Lentinus sp. 
KS0882, Marasmius sp. KS0812 และ Psathyrella sp. KS0811) ท่ีเจริญได้ดีและมีเห็ด 1 ชนิด 
(Agaricus sp. KS0801) ท่ีเจริญได้ช้ามาก เม่ือทําการศกึษาความสามารถของสารสกดั methanol, ethyl 
acetate และ hexane จากเส้นใยเห็ดท่ีเลีย้งใน PDA ในการยบัยัง้การเจริญของจลุินทรีย์ก่อโรค 8 ชนิด 
(Bacillus cereus, Escherichia coli, Enterococcus faecalis, Proteus mirabilis, Salmonella 
thyphimurium Staphylococcus aureu, Micrococcus luteus และ Cannida albican) พบว่าสารสกดั
จากเส้นใยเห็ดทัง้ 4 ชนิด ไมส่ามารถยบัยัง้การเจริญของจลุนิทรีย์ท่ีใช้ทดสอบได้ในห้องปฏิบติัการ 



 

รายงานการวจิยั เร่ือง การศกึษาความหลากหลายของเหด็อการิคในอุทยานแห่งชาตพุิเตย 
และฤทธ์ิของสารสกัดจากเส้นใยในการต้านจุลินทรีย์ก่อโรค 

 

3 

 

Research Title Diversity of Agaric mushroom in Phutoei National Park and anti-pathogenic 
microbial activity of the mushroom mycelial extract 

Researcher Eakaphun Bangyeekhun1, Kanchit Srinoppawan2 and  
Koraphan Sawetsuwannakul1 

Office  1Department of Microbiology, Faculty of Science, Silpakorn University 
 2Phutoei National Park, Mueng, Supanburi 

Research Grants    Research and Development Institute, Silpakorn University  
Year 2010 
*************************************************************************************************************** 
 

ABSTRACT 
 

Diversity of Agarics mushroom at Phu Krating waterfall, Phutoei National Park, 
Suphanburi province was studied from August 2008 to February 2009.  Fifth-three specimens 
were collected and identified in 10 families, 18 genera and 17 species.  Amanita cf. 
populiphila Tulloss & Moses and Gymnopilus penetrans (Fr. ex Fr.) Murr. are new recorded for 
Thailand.  Thirty one specimens could not be identified at species level.  Of these, 11 species 
are edible (Amanita hemibapha, A. princes, A. Vaginata, Clitocybe sp. (KS0814), Clitocybe 
sp. (KS0818), Hygrocybe miniata, Russula alboareolata, R. cyanoxantha, R. flavida, 
Termitomyces clypeatus and Tricholoma crassum), but 2 species are poisonous (A. virosa 
and Gymnopilus penetrans).  28S rDNAs were amplified by PCR technique and DNA 
fragments from 20 specimens could be generated.  The 28S rDNA fragments were 
sequenced and compared with known sequences in database.  The phylogenetic relationship 
revealed that morphological characteristics of the Agaric mushrooms are agree with 28S 
rDNA sequences.  Merely 5 specimens could be pure isolated and 4 samples (Cortinarius sp. 
KS0808, Lentinus sp. KS0882, Marasmius sp. KS0812 and Psathyrella sp. KS0811) grew well 
on culture media.  Methanal, ethyl acetate and hexane extracts form mycelial cultures of the 4 
mushrooms were test for growth inhibition of pathogenic microorganisms (Bacillus cereus, 

Escherichia coli, Enterococcus faecalis, Proteus mirabilis, Salmonella thyphimurium 
Staphylococcus aureu, Micrococcus luteus and Cannida albican), but none could prevent the 
growth of tested microorganisms. 


