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การยอ้มสคีรามของกลุ่มทอผา้แพรกหา อ าเภอควนขนุน จงัหวั ดพทัลุง พบว่า
กระบวนการยอ้มสคีรามประกอบดว้ย 3 ขัน้ตอน คอื ขัน้ตอนเตรยีมเนื้อคราม  ขัน้ตอนการหมกั
คราม และขัน้ตอนการยอ้ม น ้าหมกัจากหมอ้หมกัเนื้อครามมสีภาพเป็นด่าง (pH=10.0) และมี
ปรมิาณลวิโคอนิดโิกสงู (320 มลิลกิรมัต่อลติร) จลุนิทรยีท์ีเ่กีย่วขอ้งกบักระบวนการรี ดวิซส์อีนิดิ
โก (น ้าเงนิ ) ใหเ้ป็นลวิโคอนิดโิก (เหลอืง ) จากหมอ้หมกัครามมทีัง้แบคทเีรยีและอาเคยีรท์ีพ่บ
เด่นดว้ยแบคทเีรยีในกลุ่ม Atopostipes sp. Clostridium sp. Sporomusa acidovorans 
Amphibacillus sp. Alkalibacterium sp. Lactobacillus sp. และ Actinomycetales bacterium 
ส่วนอาเคยีรเ์ด่นดว้ย Haloterrigena sp. และ Uncultured haloarchaeon clone แยก
เชือ้จลุนิทรยีท์ีเ่ด่นในหมอ้ครามดว้ยอาหารเลีย้งเชือ้ไดจ้ลุนิทรยีก์ลุ่มตอ้งการออกซเิจนจ านวน 
59 สายพนัธุ ์กลุ่มไรอ้อกซเิจนจ านวน 37 สายพนัธุ์ คดัเลอืกจลุนิทรยีท์ีม่ปีระสทิธภิ าพในการรดีิ
วซส์อีนิโกบลไูด ้ 5 สายพนัธุ ์คอื TSUI4 TSUI36 TSUI58 TSUII5 และ TSUII16 มี
ประสทิธภิาพในการรดีวิซส์อีนิโกบลไูปเป็นลวิโคอนิโกไดร้อ้ยละ 17 26.5 20.9 90.9 และ 41.8 
ตามล าดบั เมือ่น ามายอ้มเสน้ดา้ยพบว่า สายพนัธุ ์ TSUII5 มคีวามสามารถในการยอ้มตดิสมีาก
ทีสุ่ดโดยจะใหเ้สน้ดา้ยเป็นสนี ้าเงนิเขม้ ส่วนสายพนัธุ์  TSUI4 TSUI36 TSUI58 และ TSUII16 
จะยอ้มไมค่่อยตดิสี  กลา้เชือ้ผงสายพนัธุ ์ TSUII5 (OD485nm=3.4) แบบเดีย่วเมอืน ามาหมกัคราม
มปีระสทิธภิาพใกลเ้คยีงกบัแบบเชือ้ผสมกบัอกี 4 สายพนัธุ ์ (OD485nm=2.7-3.6) สายพนัธุ ์
TSUII5 เหมาะทีจ่ะน ามาเตรยีมเป็นกลา้เชือ้ส าหรบัยอ้มสคีราม TSUII5 จดัจ าแนกดว้ยยนี 16S 
rRNA มคีวามเหมอืนกบัสายพนัธุ ์Alkalibacterium sp. รอ้ยละ 98 
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Abstract 
 

Indigo blue dyeing cloth process from Tambon Prekha group, Khunkhanun 
District, Phatthalung Province  has three steps which the first one is contain of indigo 
blue preparation, second is indigo blue fermentation and last one is indigo blue dyeing. 
Indigo blue fermentation for dyeing process was containing of indigo dye, ash solution, 
tamarind solution and starch solution. Indigo blue fermentation broth was high alkalinity 
(pH=10.0) and high leuco indigo (320 mg/l). Microorganisms involve in conversion of 
indigo blue to leuco indigo were bacteria and archaea. Dominated bacteria was 
composed of Atopostipes sp., Clostridium sp., Sporomusa acidovorans, Amphibacillus 
sp., Alkalibacterium sp., Lactobacillus sp. and Actinomycetales bacterium. Dominated 
archaea was composed of Haloterrigena sp. and Halobacterium sp. 59 isolated of 
aerobic bacteria and 37 isolated of anaerobic bacteria were isolated from indigo 
fermentation dye vat. Isolated bacteria were screening for indigo blue reducing 
capability and found that 5 isolated (TSUI4, TSUI36, TSUI58, TSUII5 and TSUII16) 
shown high indigo blue reducing capability. Indigo blue reducing efficiency of TSUI4, 
TSUI36, TSUI58, TSUII5 and TSUII16 Isolated were17%, 26.5%, 20.9%, 90.9% and 
41.8%, respectively. Textile dyeing test found that isolated TSUII5 have the best dyeing 
property with strong blue color. Others isolated (TSUI4 TSUI36 TSUI58 and TSUII16) 
have week dying property with textile. TSUII5 isolated preservation in powder form still 
shown high indigo blue reducing activity (OD485nm=3.4) same as fresh cultures 
(OD485nm=2.7-3.6). TSUII5 isolated was suitable for indigo blue dyeing process. TSUII5 
isolated has 16s rRNA gene 98% closely related to Alkalibacterium sp. 
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