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50401209: สาขาวิชาเทคโนโลยีชีวภาพ 

คําสําคัญ:  แอคติโนมัยสีท, ฤทธ์ิตานจุลชีพ, รากหนอไมฝร่ัง,  Micromonospora 

  ลลิดา  วชังเงิน : การคัดกรองและการพิสูจนเอกลกัษณแอคติโนมัยสีทหายากท่ีมีฤทธ์ิ
ทางชีวภาพ.  อาจารยที่ปรึกษาวิทยานิพนธ  : อ.ดร.บุษยา  อภิชัยเสถียรโชติ , รองศาสตราจารย ดร.
สมบูรณ ธนาศุภวัฒน และ ภญ.รองศาสตราจารย ดร.ชุตมิา ลิ้มมัทวาภิรัติ.์  115 หนา. 
       ทําการคัดแยกแอคติโนมัยสีทจากตัวอยางดินรอบราก และจากรากหนอไมฝร่ังจากแปลงเกษตร
อินทรียในจังหวัดประจวบคีรีขันธและเพชรบุรีไดจํานวน 25 สายพันธุ  มาทําการทดสอบฤทธ์ิในการตาน
จุลินทรียขั้นตน พบวาสามารถยับย้ังแบคทีเรียแกรมบวกได 10 สายพันธุ (40%) สวนที่ยับย้ังแบคทีเรียแกรม
บวกและแกรมลบได 8 สายพันธุ (32%) ไมยับย้ังแบคทีเรียแกรมบวกและแกรมลบได 7 สายพันธุ (28%) และ
ไมสามารถยับย้ังยีสตไดเลย    ทําการคัดเลือกแอคติโนมัยสีท 14 สายพันธุซึ่งมีฤทธ์ิตานแบคทีเรียไดดีมา
ทําการศึกษาลักษณะทางฟโนไทปพบวา 13 สายพันธุ จัดอยูในสกุล Micromonospora   และ 1 สายพันธุจัดอยู
ในสกุล Microbispora   แลวจึงทําการคัดเลือกแอคติโนมัยสีทท่ีสามารถยับย้ังแบคทีเรียไดหลายชนิดมา
จํานวน 5 สายพันธุไดแก สายพันธุ PKB32-7-12, PKB32-7-22, PKB32-13-13 และ PKB32-19 ซึ่งจัดอยูใน
สกุล Micromonospora  และ PKB32-24  ซึ่งจัดอยูในสกุล Microbispora เพ่ือทําการศึกษาลักษณะทางฟโน
ไทปตอไป   นอกจากน้ีไดคัดเลือกสายพันธุ PKB32-7-22 และPKB32-24 เพ่ือศึกษาลักษณะทางเคโมไทป
และจีโนไทปเฉพาะสองสายพันธุ เนื่องจากมีฤทธ์ิการตานแบคทีเรียหลายชนิด  พบวาท้ังสองสายพันธุมี 
meso-diaminopimelic acid เปนองคประกอบของผนังเซลล   สายพันธุ PKB32-7-22  มีกรดไขมันชนิด   iso-

C15:0 (21.2%), iso-C16:0 (23.1%) และ anteiso- C17:0 (10.3%) และเมนาควิโนนชนิด MK-9H4 และ MK-9H8 เปน
องคประกอบหลัก  สรุปวาสายพันธุ  PKB32-7-22 มีความใกลเคียงกับ M. chersinia  DSM 44151T, M. 
inositola DSM 43819Tและ M. endolithica DSM 44398T เปน 99 %ของลําดับเบสในชวง 16S rRNA gene  ซึ่ง
จัดเปนสปช่ีสใหมของMicromonospora    สวนสายพันธุของ PKB32- 24 มีเมนาควิโนนชนิด MK-9H0 และ 
MK-9H2 เปนองคประกอบหลัก  พบวา มีความใกลเคียงกับ Mb. corallina DSM 44682T และ Mb. rosea subsp. 

rosea  DSM 43839T เปน 98 % ของลําดับเบสในชวง 16S rRNA gene  จัดเปนสปช่ีสใหมของสกุล 
Microbispora  นอกจากน้ีพบวาสารสกัดหยาบจากไดคลอโรมีเทนของสายพันธุ PKB32-24 สามารถยับย้ัง    
Bacillus subtilis ATCC 6633 ไดที่ระดับความเขมขน 20 มิลลิกรัม/ดิสก  
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50401209: MAJOR : (BIOTECHNOLOGY) 
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           MICROMONOSPORA 
 LALIDA VACHANGKEN : SCREENING AND IDENTIFICATION OF RARE 

ACTINOMYCETES FOR BIOLOGICAL ACTIVITY. THESIS ADVISORS:  BUSAYA 
APICHAISATAIENCHOTE, Ph.D., ASSOC. PROF. SOMBOON TANASUPAWAT, Ph.D, AND 
ASSOC. PROF. CHUTIMA LIMMATVAPIRAT, Ph.D., 115 pp. 
 

     Twenty-five actinomycete strains were isolated from soil around asparagus root and 
from asparagus root of healthy plants grown in organic farm from Prachuabkhirikan and 
Phetchaburi provinces. On primary screening for antimicrobial activities, 10 strains (40%) 
showed the activities against Gram-positive bacteria and 8 strains (32%) inhibited Gram-
positive and Gram-negative bacteria. Sevens strains showed no activities against  Gram-
positive and Gram-negative bacteria including yeast strain. Fourteen potent strains were 
selected for their phenotypic characterization. Thirteen strains were belonged to the genus 
Micromonospora and one strain was Microbispora.  PKB32-7-12, PKB32-7-22, PKB32-13-13  and 
PKB32-19  identified as Micromonospora and PKB32-24  identified as Microbispora were 
selected for further phenotypic characterization. Strains PKB32-7-22 and PKB32-24 were  
selected for chemotaxonomic and genotypic characterization based on their antibacterial 
activities. Both strains  contained meso-diaminopemelic acid in cell wall.  Strains PKB32-7-22 
contained  iso-C15:0 (21.2%), iso-C16:0 (23.1%) and anteiso- C17:0 (10.3%) as major cellular 
fatty acids and MK-9H4 and MK-9H8 as major menaquinones.  Phylogenetic analysis using 16S 
rRNA gene sequences showed  that strain PKB32-7-22 was a novel species of the genus 
Micromonospora which was closely related to M.chersinia DSM 44151T,  M. inositola DSM 
43819T and M. endolithica DSM 44398T with 99% similarity. Strain PKB32-24 contained  MK-
9H0 and MK-9H2 as major menaquinones.  Phylogenetic analysis using 16S rRNA gene 
sequences showed that strain PKB32-24 was a novel species of the genus Microbispora 
which was closely related Mb. corallina DSM 44682T and  Mb. rosea subsp. rosea  DSM 
43839T with 98% similarity. In addition, the dichloromethane crude extract of   strain  PKB32-
24 inhibited Bacillus subtilis ATCC 6633 at 20 mg/disc. 
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