AARWKIN

ugaviayasay Nucleotide ludiu ORF2 fildanmsinmn

1_6_041
TTGAGACATCGGGTGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTCTGTATCCACGG
CTCCCCTGTTAACTCCTATACTAACACACCCTACACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTTGCGC
TCGAGCTTGAATTTAGAAATTTGACCCCCGGGAACACTAACACCCGTGTGTCCCGTTATACTAGC
ACAGCCCGGCACCGTTTGCGTCGTGGTGCCGATGGGACAGCCGAGCTCACGACCACTGCGGCC
ACACGTTTTATGAAGGATTTGCACTTCACCGGGACAAATGGCGTTGGTGAGGTAGGTCGCGGCAT
AGCCCTAACGTTATTTAATCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGTTGCCGACAGAATTGATTTCGTC
GGCTGGAGGTCAGCTGTTCTACTCCCG

1_6_044
TCAGGCTTGGTTATGCTCTGTATCCACGGCTCCCCTGTTAACTCCTATACTAACACACCCTACACC
GGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTTGCGCTCGAGCTTGAATTTAGAAATTTGACCCCCGGGAACA
CTAACACCCGTGTGTCCCGTTATACTAGCACAGCCCGGCACCGTTTGCGTCGTGGTGCCGATGS
GACAGCCGAGCTCACGACCACTGCGGCCACACGTTTTATGAAGGATTTGCACTTCACCGGGACA
AATGGCGTTGGTGAGGTAGGTCGCGGCATAGCCCTAACGTTATTTAATCTTGCTGATACACTTCT
CGGCGGGTTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGTCAGCTGTTCTACTCCCG

2_4_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGE
ACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

2_4 044
GCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGG
CATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAAC
ACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGGACG
GCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGG
CGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCG
GGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

21



2_10_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGTTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTTGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

2_10_044
CTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGC
ATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACA
CCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGTTGACGGGACGG
CCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGC
GTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTTGGCGG
GCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

3_1_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTG

3.1_044
ATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATAC
CGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAAC
ACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACG
GGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGAC
AAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTC
TCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

3_2_041

TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
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ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACT

3_2 044
TCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACC
GGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACA
CTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGG
GACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAA
ACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTC
GGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

3_4_041
TCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACC
GGGGCATTGGGGCTCCTTGACTTTGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACAC
TAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGG
ACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAA
CGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCG
GCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGG

3_4_044
AGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACA
GCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACA
CGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCYTGGTATAGC
CCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGG
CTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

3_5_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGT

3 5 044

TCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACC
GGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACA
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CTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGS
GACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAA
ACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTC
GGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

3_6_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCCGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGTTC

3_6_044
CTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGE
ATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCCGGGAACACTAACA
CCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGG
CCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGC
GTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGG
GCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

3_8_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCCGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGAT

3_8_044
TTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCC
TCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCCGGGAACACTAACACCCGTGTATCC
CGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACA
ACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGT
AGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAG
AATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG
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3_10_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCCGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

3_10_044
GGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCCGGGAACA
CTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTCGACGS
GACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAA
ACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTC
GGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

4.2 041
TTGAGACATCGGGTGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCCTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAACACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTTCTTGATTTTGCACT
CGAGCTTGAATTTAGAAATTTGACCCCCGGGAACACTAATACCCGAGTGTCCCGCTATACCAGCA
CAGCCCGACACCGTTTGCGTCGTGGTGCCGATGGGACAGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCAC
ACGTTTTATGAAGGATTTGCATTTCACCGGGACAAATGGTGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAG
CCCTAACGCTATTTAATCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCG
GCTGGAGGTCAACTGT

4. 2 044
TGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAACACGCCCTATACCGGGGCAT
TGGGGCTTCTTGATTTTGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAATTTGACCCCCGGGAACACTAATACCC
GAGTGTCCCGCTATACCAGCACAGCCCGACACCGTTTGCGTCGTGGTGCCGATGGGACAGCCG
AGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGATTTGCATTTCACCGGGACAAATGGTGTT
GGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAATCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCT
GCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGTCAACTGTTCTACTCCCG

4_3 041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
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AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGT

4.3 044
TTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCA
TTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACAC
CCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGC
CGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCG
TTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGG
CTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

4_6_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACT

4_6_044
CTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGC
ATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACA
CCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGG
CCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGC
-GTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGG
GCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

4_7_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGT
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4.7 044
TTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCA
TTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACAC
CCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGC
CGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCG
TTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGG
CTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

4_8_041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAA

4.8 044
GCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGG
CATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAAC
ACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACG
GCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGG
CGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCG
GGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

4.9 041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCACGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

4.9 044

GGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGG
GCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAA
CACCCGTGTATCCCGTTACACCAGCACAGCCCGACACCGTCTACGCCGTGGTGCTGACGGGACG
GCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGG
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CGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCG
GGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG

5 6 _041
TTGAGACATCGGGTGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCCTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAGTTCCTATACCAACACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTTCTTGATTTTGCACT
CGAGCTTGAATTTAGAAATTTGACCCCCGGGAACACTAATACCCGAGTGTCCCGCTATACCAGCA
CAGCCCGACACCGTTTGCGTCGTGGTGCCGATGGGACAGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCAC
ACGTTTTATGAAGGATTTGCATTTCACCGGGACAAATGGTGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAG
CCCTAACGCTATTTAATCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCG
GCTGGAGGTCAACTGT

5_6_044
TATACCAACACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTTCTTGATTTTGCACTCGAGCTTGAATTTAG
AAATTTGACCCCCGGGAACACTAATACCCGAGTGTCCCGCTATACCAGCACAGCCCGACACCGTT
TGCGTCGTGGTGCCGATGGGACAGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGA
TTTGCATTTCACCGGGACAAATGGTGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTA
ATCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGTCAACTG
TTCTACTCCCG

6_1_041
TTGAGACATCGGGTGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCAGGCCTGGTTATGCTTITGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAACACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTTCTTGATTTTGCACT
CGAGCTTGAATTTAGAAATTTGACCCCCGGGAACACTAATACCCGAGTGTCCCGCTATACCAGCA
CAGCCCGACACCGTTTGCGTCGTGGTGCCGATGGGACAGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCCAC
ACGTTTTATGAAGGATTTGCATTTCACCGGGACAAATGGTGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAG
CCCTAACGCTATTTAATCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGTCG
GCTGGAGGTCAACTG

6_1_044
CCTGGTTATGCTTTGTATCCATGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAACACGCCCTATACCGGGGC
ATTGGGGCTTCTTGATTTTGCACTCGAGCTTGAATTTAGAAATTTGACCCCCGGGAACACTAATAC
CCGAGTGTCCCGCTATACCAGCACAGCCCGACACCGTTTGCGTCGTGGTGCCGATGGGACAGC
CGAGCTTACAACCACTGCAGCCACACGTTTTATGAAGGATTTGCATTTCACCGGGACAAATGGTG
TTGGTGAGGTAGGCCGTGGTATAGCCCTAACGCTATTTAATCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGG
CTGCCGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGAGGTCAACTGTTCTACTCCCG
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6_9 041
TTGAGACATCCGGCGTGGCCGAGGAGGAGGCGACATCACGGCTTGGTTATGCTTTGTATCCATGG
TTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCGCAC
TCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACCAGC
ACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCAGCC
ACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTGGTAT
AGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTTCGT
CGGCTGGAGGCCA

6_9_044
TGGTTCCCCTGTTAATTCCTATACCAATACGCCCTATACCGGGGCATTGGGGCTCCTCGACTTCG
CACTCGAGCTTGAATTTAGAAACTTGACCCCTGGGAACACTAACACCCGTGTATCCCGTTACACC
AGCACAGCCCGACACCGTCTGCGCCGTGGTGCTGACGGGACGGCCGAGCTTACAACCACTGCA
GCCACACGTTTTATGAAGGACCTGCATTTTACCGGGACAAACGGCGTTGGTGAGGTAGGCCGTG
GTATAGCCCTAACGCTATTTAACCTTGCTGATACACTTCTCGGCGGGCTGCCGACAGAATTGATTT
CGTCGGCTGGAGGCCAACTGTTCTACTCCCG
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