
บทที ่6 

สรุปผลการทดลอง  

 

การทดลองที ่1  การคัดเลอืกหาพนัธ์ุต้านทานสภาพโรงเรือน 

 

  การคัดเลือกพันธ์ุต้านทานโรคใบไหม้เถาแตกยางไหล   ในบวบเหล่ียม 20         

สายพนัธ์ุในสภาพโรงเรือนในระยะตน้กล้า พบว่าบวบเหล่ียมสายพนัธ์ุ RGEW016  RGEW017 

RGEW018 RGEW019 และ RGEW020 แสดงอาการอ่อนแอต่อโรคในระดบัสูงเฉล่ียท่ีระดบั 6.7– 

7.0  แหล่งพนัธุกรรมมาจากประเทศจีนโดยแสดงอาการอ่อนแอต่อโรคภายในกลุ่มเฉล่ียอยูท่ี่ระดบั 

6.8 มีเปอร์เซ็นตก์ารเกิดโรค 74.9 สูงกวา่พนัธ์ุจากประเทศ บงัคลาเทศ อินเดีย และไทย โดยเฉพาะ

สายพนัธ์ุ  RGEW017 RGEW018 และ RGEW019 แสดงอาการอ่อนแอต่อโรคมากท่ีสุด ส่วนสาย

พนัธ์ุ   RGEW003  RGEW005 RGEW006  RGEW007 และ RGEW008 แสดงอาการอ่อนแอต่อ

โรคตํ่าท่ีระดบั 5.0 – 5.3 โดยท่ีสายพนัธ์ุ RGEW006 แสดงอาการของโรคตํ่าสุดท่ีระดบั 6.0 แหล่ง

พนัธุกรรมมาจากกลุ่มประเทศอินเดีย แสดงอาการของโรคภายในกลุ่มเฉล่ียท่ี 5.5  จากการประเมิน

สายพนัธ์ุเม่ือเปรียบเทียบระดบัความตา้นทาน สายพนัธ์ุจากแหล่งพนัธุกรรมท่ี 4 (จีน)จดัเป็นกลุ่ม

สายพนัธ์ุท่ีอ่อนแอต่อโรคใบไหม้เถาแตกยางไหล สายพนัธ์ุจากแหล่งพนัธุกรรมท่ี  2 (อินเดีย) 

จดัเป็นกลุ่มท่ีมีความตา้นทานต่อโรคเถาแตกยางไหลมากท่ีสุดซ่ึงจะไดน้าํขอ้มูลในการคดัเลือกหา

พนัธ์ุตา้นทานเพื่อนาํไปใชใ้นการปรับปรุงพนัธ์ุบวบเหล่ียมต่อไป 

 

การทดลองที ่2 การคัดเลอืกพนัธ์ุต้านทานในสภาพแปลง 

 

    การคดัเลือกพนัธ์ุตา้นทานโรคใบไหมเ้ถาแตกยางไหล ในบวบเหล่ียม 20 สายพนัธ์ุ 

ในสภาพแปลง พบวา่บวบเหล่ียมสายพนัธ์ุ  RGEW017  RGEW018  RGEW019 และ RGEW020

แสดงอาการอ่อนแอต่อโรคระดบัสูง ท่ี 6.2 – 7.7 โดยสายพนัธ์ุ RGEW019 แสดงอาการอ่อนแอต่อ

โรคในสภาพแปลงสูงสุดท่ีระดบั 7.7 มาจากแหล่งพนัธุกรรมกลุ่มจีน แสดงอาการอ่อนแอต่อโรค

ภายในกลุ่มเฉล่ียท่ีระดบั 6.8   ส่วนสายพนัธ์ุ RGEW002  RGEW003  RGEW004  RGEW005 และ

RGEW010 แสดงอาการอ่อนแอต่อโรคระดบัตํ่าท่ี 3.8 – 4.3 มาจากแหล่งพนัธุกรรมกลุ่มบงัคลาเทศ 

โดยพนัธ์ุท่ีแสดงอาการของโรคตํ่าสุดท่ี 3.8 ไดแ้ก่ RGEW010  จากแหล่งพนัธุกรรมไทย  และ

RGEW016 มาจากแหล่งพนัธุกรรมกลุ่มท่ี 4 (ประเทศจีน) เม่ือตรวจสอบระดบัการแสดงอาการของ
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โรคเพื่อประเมินความตา้นทานจากพนัธุกรรมทั้ง 4 กลุ่ม พบวา่สายพนัธ์ุท่ีอ่อนแอต่อโรค ส่วนใหญ่

มาจากแหล่งพนัธุกรรมจีน มีค่าเฉล่ียภายในกลุ่มท่ี 6.3 จดัเป็นกลุ่มพนัธ์ุท่ีมีความอ่อนแอต่อโรคมาก

ท่ีสุด ส่วนกลุ่มพนัธ์ุท่ีมีความตา้นทานต่อโรคมากท่ีสุดมีแหล่งพนัธุกรรมจากกลุ่มบงัคลาเทศ มี

ค่าเฉล่ียภายในกลุ่มท่ี 4.0 ซ่ึงจะได้นําข้อมูลท่ีได้ทาํการคัดเลือกหาพนัธ์ุต้านทานไปใช้ในการ

ปรับปรุงพนัธ์ุบวบเหล่ียมต่อไป 

 

การทดลองที ่3  การศึกษาความหลากหลายทางพนัธุกรรมของบวบเหลีย่ม 
 

  จากการศึกษาความหลากหลายทางพนัธุกรรมของบวบเหล่ียม 20 สายพนัธ์ุ จาก  4 

ประเทศ คือ บงัคลาเทศ ไทย อินเดีย และจีน โดยใช้วิธี Random amplified Polymorphic DNA 

(RAPD)  จาํนวน 158 ไพรเมอร์  มีเพียง 81ไพรเมอร์ ท่ีสามารถตรวจพบแถบดีเอ็นเอ 823 แถบ อยู่

ในช่วง 500 –3000  เบส เม่ือนาํมาหาความแตกต่างระหวา่งเคร่ืองหมายโมเลกุล  สามารถตรวจสอบ

ความแตกต่างของแถบดีเอน็เอได ้499 แถบ จาก 81ไพรเมอร์ (Primer) พบวา่บวบเหล่ียมทั้ง 20 สาย

พนัธ์ุมีค่า similarity matrix อยูใ่นช่วงระหวา่ง 0.66 – 0.88 สายพนัธ์ุท่ีมีความใกลชิ้ดทางพนัธุกรรม

ระหวา่งพนัธ์ุมากท่ีสุดคือ   RGEW011 กบั RGEW012 มีค่า genetic similarity index (GSI) สูงท่ีสุด 

(0.88) สายพนัธ์ุท่ีมีความแตกต่างทางพนัธุกรรมมากคือ RGEW011  กบั RGEW009 มีค่า genetic 

similarity index (GSI ) ตํ่าท่ีสุด (0.66) เม่ือนาํค่า genetic similarity index (GSI)  มาวิเคราะห์เพื่อจดั

กลุ่มความใกลชิ้ดทางพนัธุกรรมของบวบเหล่ียมโดยช้วิธี Unweighted pair group method with 

arithemetic averages (UPGMA) พบวา่สามารถจดักลุ่มออกเป็น 6 กลุ่ม ไดแ้ก่ 

กลุ่มท่ี  1 ประกอบดว้ย 2 สายพนัธ์ุ RGEW001 แหล่งพนัธุกรรมมาจากประเทศบงั 

คลาเทศ และ RGEW010 มีแหล่งพนัธุกรรมมาจากประเทศอินเดีย   

กลุ่มท่ี 2 ประกอบดว้ย 5 สายพนัธ์ุ RGEW002  RGEW003 RGEW004 RGEW005  

มีแหล่งพนัธุกรรมมาจากบงัคลาเทศ และ RGEW006 ซ่ึงมีแหล่งเก็บจากประเทศอินเดีย    

กลุ่มท่ี 3 ประกอบดว้ย 5สายพนัธ์ุ RGEW011 RGEW012 RGEW013 RGEW014  

และ RGEW015 มีแหล่งพนัธุกรรมมาจากไทย  

กลุ่มท่ี 4 ประกอบดว้ย 4 สายพนัธ์ุ RGEW016 RGEW017 RGEW018 RGEW019  

มีแหล่งพนัธุกรรมมาจากประเทศจีน  

กลุ่มท่ี 5 ประกอบดว้ย 2 สายพนัธ์ุ RGEW007 และ RGEW008 มีแหล่งพนัธุกรรม 

มาจากประเทศอินเดีย  

กลุ่มท่ี 6 มีเพียง 1 สายพนัธ์ุ คือสายพนัธ์ุ RGEW009 มีแหล่งพนัธุกรรมมาจาก 
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ประเทศจีน 

เ ม่ือทําการตรวจสอบค่าความถูกต้องของการจัดกลุ่มโดยการวิเคราะห์ค่า 

cophenetic มีค่าเท่ากบั 0.96  เป็นค่าบวกแสดงให้เห็นว่ามีความสัมพนัธ์กนัแบบทางเดียวอย่าง

สมบูรณ์ แต่อย่างไรก็ตามการศึกษาความหลากหลายทางพนัธุกรรมนั้นควรใช้ข้อมูลทางด้าน

สัณฐานวทิยาประกอบในการพิจารณาพนัธ์ุเพื่อนาํไปใชป้ระโยชน์ในการปรับปรุงพนัธ์ุ 

 

การวเิคราะห์ความเช่ือมโยงของความต้านทานโรคกบัลกัษณะทางสัณฐานวทิยาและเคร่ืองหมาย

โมเลกุล  

จากการวเิคราะห์ความเช่ือมโยงของความตา้นทานโรคใบไหมเ้ถาแตกยางไหลกบั

ลกัษณะทางสัณฐานวิทยา โดยวิธี Multiple locus regression พบวา่ ลกัษณะสีผลและความยาวผลมี

ความเช่ือมโยงกับลักษณะความต้านทานโรค ส่วนเคร่ืองหมายโมเลกุล UBC854-C มีความ

เช่ือมโยงกบัลกัษณะตา้นทานโรคและสามารถอธิบายความแปรปรวนลกัษณะความตา้นทานโรคได้

มากท่ีสุด 


