
การศึกษาอิทธิพลของ chicken recombinant SCF และ E-cadherin ตอการเพาะเล้ียงเซลลสืบพันธุ 

ตนกําเนิด 

ผลการศึกษาเบื้องตนดังแสดงในภาพท่ี 7 และตารางท่ี 2 พบวา   SCF มีแนวโนมออกฤทธิ์

สงเสริม การเพ่ิมจํานวนเซลลสืบพันธุตนกําเนิด โดยกลุมท่ีเสริม SCF ในอาหารเลี้ยงเซลล (ภาพท่ี 7b) มี

ขนาดโคโลนี และจํานวนของเซลลเพ่ิมข้ึน เม่ือเทียบกับกลุมควบคุม (ภาพท่ี 7a) ซ่ึงเม่ือยืนยันผลดวยการ

เติม tyrosine kinase/ c-kt inhibitor (STI571) ก็พบวาโคโลนีมีขนาดลดลงลง (ภาพท่ี 7c) หรือก็คือมี

ขนาดใกลเคียง กับชวงเริ่มตนของการเลี้ยงกอนท่ีจะมีการแบงเซลล เชนเดียวกันกับเม่ือเติม anti E-

cadherin พบวามีเพียง การเกาะกลุมของเซลลสืบพันธุตนกําเนิดเปนกลุมเล็กๆ โดยไมมีการเพ่ิมจํานวน 

และกลุมท่ีพบก็นอยมากกวา จํานวนท่ียายลงเพาะเลี้ยง 

ตารางท่ี 1 อิทธิพลของ SCF และ E-cadherin ตอการเพาะเลี้ยงเซลลสืบพันธุตนกําเนิดของไก 

กลุมทดลอง จํานวนเซลล PGC เริ่มตน จํานวนเซลล PGC หลังจาก

เพาะเลี้ยง 12 วัน 

Doubling time 

กลุมควบคุม 100 208 11.35 

กลุมเสริม SCF 100 378 6.25 

กลุมเสริม  SCF และ STI571 100 16 - 

กลุมเสริม anti E-cadherin 100 23 - 

 

 ภาพ a) 



 ภาพ b) 

 ภาพ c) 

 ภาพ d) 

ภาพท่ี 7 อิทธิพลของ SCF และ E-cadherin ตอการเพาะเล้ียงเซลลสืบพันธุตนกําเนิด แสดงเซลล

สืบพันธุ ตนกําเนิดของไกท่ีเพาะเล้ียงบนเซลลพ่ีเล้ียงเปนเวลา 12 วัน ใชอาหารเล้ียงเซลล ทดสอบ 

ดังนี้ a) KAv1, b) KAv1 + SCF, c) KAv1 + SCF + STI571 และ d) KAv1 + anti E-cadherin 

คอลัมนซายเปนภาพ phase contrast และคอลัมนขวาเปนภาพท่ียอมดวย anti-SSEA-1 เพ่ือยืนยัน

วาเปน เซลลสืบพันธุตนกําเนิด 

 

การสราง germline chimera 

การถายฝากเซลลภายใตกลองสเตอริโอโดยการใช capillary pipette สอดผานชองหนาตาง

ขนาด เล็กท่ีเปลือกไขเขาไปเจาะเสนเลือด sinus terminalis และฉีดเซลลเขาไปอยางชาๆ ใหสําเร็จโดย

ไมทําให เกิดความเสียหายตอตัวออน เปนข้ันตอนท่ีตองอาศัยความชํานาญมาก และหากคุณภาพของตัว

ออนหรือระยะ พัฒนาการท่ีไมเหมาะสม โอกาสสําเร็จจะนอยลงมาก การทดลองสราง germline 



chimera ในโครงการ นี้เปนการถายฝากเซลลขามสปชีส ซ่ึงในปแรกไดถายฝากเซลลไกฟาพญาลอไปให

ตัวรับท่ีเปนไกเนื้อ ดวยขอ จํากัดท่ีตัวออนไกฟาพญาลอมีจํานวนเซลลสืบพันธุตนกําเนิดในกระแสเลือด

นอยมาก นอยกวาท่ีพบในไกถึง ประมาณ 5 เทา จึงตองรวมตัวอยางจากตัวออนหลายตัว และสุดทาย

สามารถถายฝากเซลลได 4 ตัวอยาง เทานั้น ผลการถายฝากเซลลไดลูกไกฟกออกมาเพียง 1 ตัว ลูกไกไมมี

ความผิดปกติภายนอก แตออนแอ กินอาหารนอย และตายม่ืออายุ 5 วัน  

ในปท่ี 2 ไดทดลองถายฝากเซลลสืบพันธุตนกําเนิดของไกฟาพญาลอใหตัวรับท่ีเปนไกไข โดย

สามารถ รวบรวมตัวอยางเซลลและถายฝากได 6 ตัวอยาง ไดลูกไกฟกเปนตัว 2 ตัว แข็งแรงสมบูรณ แต

เปนเพศเมีย ท้ังคู จึงไมสามารถทดสอบการเปน germline chimera ดวยการผสมพันธุได และไม

สามารถใชการทดสอบ ดวยการผสมกับไกฟาพญาลอไดซ่ึงเปนขอจํากัดสําคัญของการสรางไคเมอรา

ระหวางสปชีสท่ีจะใชการผสมพันธุธรรมชาติกับสัตวท่ีเปนตัวใหเซลลไมได นอกจากจะใชการผสมเทียม ซ่ึง

ไมสามารถทําไดในกรณีนี้เนื่องจากไม สามารถรีดน้ําเชื้อไกฟาพญาลอได การทดลองนี้จึงไมสามารถพิสูจน

ความสําเร็จของการถายฝากเซลลได และดวยขอจํากัดหลายดานรวมถึงระยะเวลาของโครงการ ผูวิจัยจึง

ปรับแผนการวิจัยเพ่ือพิสูจนเทคนิคการถาย ฝากเซลลดวยการสราง somatic chimera แทน 

  

การศึกษาลําดับเบส complete d-loop mtDNA 

พบวาสามารถแยกไกพ้ืนเมืองและไกปาออกจากกันไดชัดเจน ดวยลําดับเบสของดีเอ็นเอในไมโต

คอน เดรีย โดยพบวาตัวอยางท้ังหมดแบงแยกออกเปน  25 haplotypes ดังตารางท่ี 1 โดยไกปาตุมหู

ขาวมีลําดับ เบสจัดอยูใน 6 haplotypes (group 1-6) ไกปาตุมหูแดงจากสถานีเพาะเลี้ยงสัตวปาดอยตุง

จัดอยูใน 9 haplotypes (group 7-15) และจากสถานีเพาะเลี้ยงสัตวปาอมกอยจัดอยูใน 5 haplotypes 

(group 16-20) สวนตัวอยางไกพันธุประดูหางดําจัดอยูใน 3 haplotypes (group 21-23) และพันธุ

เหลืองหางขาวจัดอยูใน 2 haplotypes (group 24-25) โดยไมมีการซอนทับกันของรูปแบบลําดับเบส

ระหวางชนิดและสายพันธุของไกท่ี ศึกษาในครั้งนี้ 

ตารางท่ี 2 ลําดับเบสของดีเอ็นเอในไมโตคอนเดรียเปรียบเทียบ ระหวางไกปาตุมหูขาว ไกปาตุมหูแดง ไก

พ้ืนเมืองพันธุประดูหางดํา และพันธุเหลืองหางขาว 



 
Dot (.) denote identity with the reference sequence, the asterisk marks (*) show nucleotide deletions. 

AP003317 = White leghorn mitochondrial DNA, complete genome, AP003321 = G. gallus spediceus 

mitochondrial DNA, complete genome, AP003322 = G. gallus gallus mitochondrial DNA, complete 

genome 

Group 1-6 = ไกปาตุมหูขาวจากสถานีเพาะเลี้ยงสัตวปาชองกล่ําบน จ. สระแกว, Group 7-15 = ไกปาตุมหูแดงจาก

สถานี เพาะเลีย้งสัตวปาดอยตุง จ. เชียงราย, Group 16-20 = ไกปาตุมหูแดงจากสถานีเพาะเลีย้งสัตวปาอมกอย จ. 

เชียงใหม 

Group 21-23 = ไกพ้ืนเมืองพันธุประดูหางดํา, Group 24-25 = ไกพ้ืนเมืองพันธุเหลืองหางขาว 

หมายเหต ุการศึกษาน้ีไดรับทุนวิจยัเพ่ือสนับสนุนเพ่ิมเติมแกโครงการท่ีดําเนินการอยู จาก มหาวิทยาลยัเกษตรศาสตร 

 

การสราง somatic chimera 

โดยรวมสามารถไดลูกไกเพียง 10% ของไขท่ีไดรับการถายฝากเซลล (10 ตัว จาก 100 ตัวอยางท่ี

ถาย ฝากเซลล) และ 60% (6 ตัว จาก 10 ตัว) ของลูกไกท่ีฟกจากไขมีรางกายออนแอหรือมีความพิการ ท่ี

พบมาก คือขาขางหนึ่งออนแรงผิดรูปหรือนิ้วเทางองุม และมีเพียง 20% (2 ตัว จาก 10 ตัว) ท่ีแสดง

ลักษณะภายนอก ของสายพันธุท่ีเปนตัวใหเซลล หรือกรณีนี้คือลักษณะของประดูหางดํา (ภาพท่ี 8 a, c, 

d) คือมีขนบางสวนสีดํา และผิวหนังท่ีขามีสีดําปนอยู เม่ือเทียบกับลูกไกพันธุชีท่ีไมไดรับการถายฝากเซลล 

จะเห็นวาไกพันธุชีจะไมมี สีดําตลอดท้ังตัว และเม่ือเทียบกับลูกไกพันธุประดูหางดําจะมีสีดําท้ังตัว ภาพท่ี  

8b แสดงเปลือกไขท่ีลูกไกท้ัง 3 ตัวฟกออกมา ในสวนของไขท่ีผานการถายฝากเซลลจะมีชองหนาตางท่ี

เปลือกไข  เปนการยืนยันวาเปน somatic chimera ในไคเมอรา 2 ตัวนี้ มี 1 ตัวท่ีแข็งแรงสมบูรณ 

ขณะท่ีตัวท่ีสองพิการและตายในอาทิตย ตอมา 



  

ภาพท่ี 8 Somatic chimera แสดงภาพ somatic chimera จากการถายฝากเซลลสืบพันธุตนกําเนิดของ

ไก พันธุประดูหางดําใหตัวรับท่ีเปนไกพันธุชี เทียบกับลูกไกพันธุชี (a, c, d) และประดูหางดํา (a) ไขท่ี

ไดรับ การถายฝากเซลลจะมีชองหนาตางท่ีเปลือกไข (b)  ไคเมอรามีลักษณะภายนอกของลูกไกพันธุชีท่ีมี

ขนสีดํา แซมและหนังท่ีขามีสีปนดํา เม่ือเทียบกับลูกไกพันธุชีจะมีขนสีขาวและหนังไมมีสี สวนลูกไกพันธุ

ประดูหางดํา จะมีสีดําท้ังตัว  
 

 

a b 

c d 


