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ระดบัการติดเช้ือของเช้ือปรสิตโปรโตซวัในเลือดข้ึนกบัชนิดของปรสิต ตวัให้อาศยั และรูปแบบของ

การติดเช้ือ ปรสิตเหล่าน้ีมีวฏัจกัรชีวิตแบบสลบั มีการสืบพนัธ์ุแบบอาศยัเพศในแมลงพาหะ และการสืบพนัธ์ุ

แบบไม่อาศยัเพศในสัตวมี์กระดูกสันหลงั การศึกษาการติดเช้ือปรสิตโปรโตซัวในบึงบอระเพด็น้ี เน่ืองจากมี

ความหลากหลายทางชนิดของนกตวัให้อาศยัสูงและเป็นแหล่งชุ่มน ้ าจึงเหมาะสมต่อการแพร่พนัธ์ุของแมลง

พาหะและการแพร่เช้ือปรสิต โดยท าการเก็บตวัอยา่งนกระหวา่งปี พ.ศ. 2552 ถึงปี พ.ศ. 2553 โดยใชต้าข่ายดกั

นกแบบสุ่ม พบนกจ านวน 6 อนัดบั 15 วงศ์ 35 ชนิด เก็บตวัอยา่งแผ่นฟิลม์เลือด และจุดเลือดแห้งบนกระดาษ

กรองของนกแต่ละตวัส่งตรวจในห้องปฏิบติัการ ตรวจการติดเช้ือ และจ าแนกชนิดปรสิตโปรโตซวัในเลือดจาก

ตวัอย่างแผ่นฟิล์มเลือด พบปรสิตโปรโตซัว 3 สกุล และไมโครฟิลาเรียท่ีไม่ทราบชนิด ได้แก่ ปรสิตสกุล 

Haemoproteus จ านวน 8 ชนิด จากนกตวัให้อาศยั 9 ชนิด ไดแ้ก่ H. herodiadis พบในนกยางไฟหัวด า H. fallisi 

พบในนกอีแพดแถบอกด า H. dicruri พบในนกแซงแซวหางปลา H. otocompsae พบในนกปรอดสวน H. 

sanguinis พบในนกปรอดหนา้นวล H. payevski พบในนกพงใหญ่พนัธ์ุญ่ีปุ่น และนกพงปากคิ้วด า H. paseris 

พบในนกกระจาบธรรมดา และ H. orizivorae พบในนกกระต๊ิดข้ีหมู ปรสิตสกุล Plasmodium จ านวน 4 ชนิด 

ไดแ้ก่ P. elongatum พบในนกยางไฟหัวด า P. lophurae พบในนกเอ้ียงด่าง P. vaughani พบในนกพงปากหนา 

และ P. circumflexum พบในนกกระต๊ิดข้ีหมู และปรสิตสกุล Trypanosoma พบเพียงชนิดเดียว คือ T. avium ติด

เช้ือในนกตวัให้อาศยั 3 ชนิด ไดแ้ก่ นกเอ้ียงด่าง นกกระจาบอกลาย และนกกระต๊ิดสีอิฐ และปรสิตไมโครฟิ

ลาเรียท่ีไม่สามารถระบุชนิด พบในนกพงคิ้วด าและนกพงใหญ่พนัธ์ุญ่ีปุ่น ค่าความชุกของการติดเช้ือปรสิตทุก

ชนิดคิดเป็นร้อยละ 15.64 ค่าความชุกของการติดเช้ือในสกุล Haemoproteus มีค่ามากท่ีสุดคิดเป็นร้อยละ 12.01 

และ H. orizivorae พบในนกกระต๊ิดข้ีหมูเป็นปรสิตโปรโตซัวในเลือดท่ีมีค่าความชุกของการติดเช้ือสูงสุด 

(66.13%) และความหนาแน่นเฉล่ียของการติดเช้ือสูงสุดคิดเป็น 61.33 ใน 10,000 เซลล์เม็ดเลือดแดง หรือมี

แนวโน้มการติดเช้ือในระดบัต ่า ดา้นความหลากหลายชนิดของปรสิตสกุล Haemoproteus มีแนวโน้มสูงกว่า

ปรสิตสกุลอ่ืน ขณะท่ีการติดเช้ือปรสิตสกุล Trypanosoma มีความเท่าเทียมในการติดเช้ือในตวัใหอ้าศยัมากกวา่

ปรสิตสกุลอ่ืน และปรสิตทุกสกุลมีความจ าเพาะต่อการติดเช้ือ น าตวัอยา่งเลือดแห้งบนกระดาษกรองมาตรวจ

การติดเช้ือไวรัสไขส้มองอกัเสบโดย reverse transcriptase polymerase chain reaction (RT-PCR) แต่ไม่พบเช้ือ

ไวรัสทั้งชนิดแจแปนนิชและเวสตไ์นล ์จึงท าการตรวจหาภูมิคุม้กนัต่อเช้ือไวรัสไขส้มองอกัเสบชนิดแจแปนนิช 

พบนกท่ีใหผ้ลบวกเพียง 1 ตวั (0.2%) จากนกเอ้ียงด่างเท่านั้น 
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 The infection rate of blood parasitic protozoa depends on parasitic species, host and pattern of 

infection. An alternative life cycle of these parasites, asexual reproduction performs in insect vector while 

sexual reproduction occurs in vertebrate host. Bung Boraphet, there are high species diversity of avian host and 

wet land, suitable for parasitic propagation and infection. During 2009-2010 633 birds of 6 orders 15 families 

and 35 species were collected by using mist net. Each bird blood smear and dried spot were collected and sent 

to laboratory diagnosis. Blood parasitic protozoa were identified and found 3 genera and another unidentified 

species of microfilaria. There are 8 species of Haemoproteus form 9 avian host species including H. herodiadis, 

H. fallisi,  H. dicruri,  H. otocompsae,  H. sanguinis,  H. paseris and H. orizivorae were infected in Ixobrychus 

sinensis, Rhipidura javanica, Dicrurus macrocercus, Pycnonotus blanfordi, Pycnonotus goiavier, Ploceus 

philippinus, and Lonchura punctulata respectively, and H. payevski was infected in Acrocephalus orientalis 

and Acrocephalus bistrigiceps. There are 4 species of Plasmodium including P. elongatum,  P. lophurae,  P. 

vaughani and P. circumflexum were infected in I. sinensis, Sturnus contra, A. aedon and L. punctulata 

respectively and another is Trypanosoma, T. avium, from S. contra, P. manyar and L. malacca. Whereas 

unidentified parasitic microfilaria species were found in A. bistrigiceps and A. orientalis. The prevalence of 

infection is 15.64%, highest incidence found in Haemoproteus (12.01%) and H. orizivorae, the blood parasitic 

protozoa of Lonchura punctulata is the highest incidence of infection (66.13%), the average intensity in 10,000 

RBCs of infection is 23.96 to convince be low level of infection. H. otocompsae is a new finding in P. blanfordi 

of Thailand. Species diversity of Haemoproteus tends to be higher than others whereas species evenness is 

Trypanosoma but all blood parasites tend to be specific infection. Dried blood spot were diagnostic Japanese 

encephalitis virus and West Nile encephalitis virus infection by using reverse transcriptase polymerase chain 

reaction (RT-PCR) the data showed no any strains of viruses were detected then the technique of  

hemagglutination inhibition (HI) test was done for testing Japanese encephalitis virus. Only 1 bird of S. contra 

(0.2%) was positive with antibody detection. 
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