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ได้พฒันาเครื่องหมายดเีอ็นเอไมโครแซทเทลไลท์ เพื่อจ้าแนกและระบุความจ้าเพาะของพลับพลึงธาร 
(Crinum thaianum L.) ของไทยจาก Erichment library โดยใช้ไบโอตินโอลิโกนิวคลีโอไทด์โพรบชนิด B-(GA)15, 
B-(CA)15, B-(ACC)10 และ B-(CCT)10  ออกแบบไพรเมอร์ไดท้ั งหมด 26 คู่ และใช้ประเมินความสัมพันธ์ทาง
พันธุกรรมในตัวอย่างพลับพลึงธาร 55 ตัวอย่างที่รวบรวมจากแหลง่น ้าธรรมชาติจังหวัดพังงาและระนอง บรษิัท
ส่งออกพันธ์ุไม้น ้าไวท์เครน และสวนจตุจักร จดักลุ่มจากแถบดเีอน็เอโดยใช้โปรแกรม NTSYSpc-2.20k พบว่า
สามารถแบ่งพลับพลึงธารทั ง 55 ตัวอย่างได้เป็น 2 กลุ่มใหญ่ 7 กลุ่มย่อย เมื่อประเมนิความหลากหลายทาง
พันธุกรรมในพลับพลึงธาร 7 แหล่งโดยใชเ้ครื่องหมายเอเอฟแอลพีและไอเอสเอสอาร์ พบค่าเฉลี่ยของร้อยละของ
ต้าแหน่งที่มีความผันแปรทางพันธุกรรม 31.45% และค่า Expected heterozygosity 0.129 โดยค่าสูงสุดพบใน
พลับพลึงธารจากบริษทัไวท์เครน (59.15% และ 0.238 ตามล้าดับ) นอกจากนี ได้พัฒนาเครื่องหมายโมเลกุล
ประเภท PCR-RFLP ที่จ้าเพาะกับยีน 7 ยีน ได้แก่ NADH dehydrogenase subunit F (ndhF),  Acetyl-CoA 
carboxylase beta subunit (accD), NADH-plastiquinone oxidoreductase subunit 7 (ndhH), NADH-plastoquinone 
oxidoreductase subunit 1 (ndhA), Photosystem I P700 apoprotein A2 (psaB), 18srDNA และ 26srDNA เพื่อ
ประเมนิความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมระหว่างพลับพลึงธารจ้านวน 77 ตัวอย่างและพันธุ์พืชอื่นในวงศ์เดียวกับ
พลับพลึงธาร (Family Amaryllidaceae) 5 ชนิด ได้แก่ พลับพลึงขาว (C. asiaticum L.) พลับพลึงตีนเป็ด 
(Hymenocallis littoralis Salish.) พลับพลึงแดง (C. amabile Don.) C. nathans และ พลับพลึงหนู (Hymenocallis 
sp.) พบว่าสามารถแบ่งตัวอย่างออกได้เป็น 2 กลุ่มใหญ่ และ 4 กลุ่มย่อย กลุ่มใหญ่ที่ 1 เป็นพลับพลึงที่อยู่ในสกุล 
Crinum ประกอบด้วย 2 กลุ่มย่อย คือ กลุ่มพลับพลึงธารทั งหมด และกลุ่มพลับพลึงขาวกับพลับพลึงแดง กลุ่มใหญ่
ที่ 2 เปน็พลับพลึงในสกุล Hymenocallis และ C. nathans ประกอบด้วย 2 กลุ่มย่อย คือพลับพลึงตีนเป็ด กับ C. 
nathans อยู่ในกลุ่มย่อยเดียวกัน และพลับพลึงหนู เมื่อวิเคราะห์ล้าดบัเบสบางส่วนของยีนทั ง 7 ชนิดของพลับพลึง
ธาร เพื่อยืนยันความจ้าเพาะของยนี และเป็นข้อมูลระบุความจ้าเพาะของสายพันธุ์พลับพลึงธารของประเทศไทย 
รวมทั งเปรียบเทียบล้าดบัเบสของยีน 5 ชนิดยีน (accD, ndhH, ndhA, psaB, 26srDNA) กับพืชชนิดต่างๆ ใน
ฐานข้อมูล พบว่าพลับพลึงธารมีความเหมือนทางพันธุกรรมกับพลบัพลึงขาวมากที่สุด จัดได้ว่าพลับพลึงธารใน
ประเทศไทยยังมีความหลากหลายทางพันธุกรรมอยู่ การศึกษานี เปน็ข้อมูลทางพนัธุกรรมแรกของพลับพลึงธาร 
ซ่ึงจะเป็นประโยชน์ต่อการน้าไปสู่การพัฒนาเครื่องหมายดเีอ็นเอทีเ่หมาะสมเพื่อการประเมินพันธุกรรมของ
พลับพลึงธารและเพื่อเป็นแนวทางเพื่อการอนุรักษ์และใชป้ระโยชน์พลับพลึงธารอย่างยั่งยืนต่อไป 

 
 

                      /            /  
     

   ลายมือชื่อนิสิต    ลายมือชื่อประธานกรรมการ 
 

 


