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เช้ือแบคทีเรีย Xanthomonas oryzae pv. oryzae สาเหตุโรคขอบใบแหง้ของขา้ว จ านวน 31 
ไอโซเลท เก็บจากพื้นท่ีปลูกขา้ว 21 จงัหวดั ในประเทศไทยระหวา่งปี พ.ศ. 2551-2553 น ามา
วเิคราะห์ความหลากหลายทางพนัธุกรรมภายในประชากรเช้ือดว้ยเทคนิค amplified fragmemt 
length polymorphism (AFLP) และ repetitive sequence-based polymerase chain reaction ( rep-
PCR) ดว้ยไพรเมอร์ REP และ ERIC เม่ือน าลายพิมพดี์เอ็นเอมาวิเคราะห์ความเหมือนดว้ย Dice’s 
coefficient และจดักลุ่มดว้ยวิธี unweighted pair group method with arithmetic averages (UPGMA) 
ท่ีค่า similarity 0.80 พบวา่เทคนิค AFLP, Rep-PCR ไพรเมอร์ REP และ ERIC แบ่งกลุ่มเช้ือ
ออกเป็น 9, 5 และ 9 กลุ่ม ซ่ึงมีค่า cophenetic correlation (r) เท่ากบั 0.95180, 0.95928 และ 0.85325 
ตามล าดบั โดยผลการศึกษาความสัมพนัธ์ของเช้ือดว้ยเทคนิค AFLP และ rep-PCR ดว้ยไพรเมอร์ 
REP ใหผ้ลสอดคลอ้งกนั ซ่ึงช้ีใหเ้ห็นถึงความหลากหลายทางพนัธุกรรมของเช้ือ X. oryzae pv. 
oryzae ในประเทศไทย โดยพบวา่ประชากรเช้ือในภาคเหนือและภาคกลางตอนบนมีความ
หลากหลายทางพนัธุกรรมสูง ซ่ึงอาจเป็นผลมาจากการปลูกพนัธ์ุขา้วท่ีหลากหลายและระบบนิเวศ
เกษตรท่ีแตกต่างกนั 
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