
บทคดัย่อ 

 
 ความสามารถในการตา้นทานโรคพืชเป็นลกัษณะทางพนัธุกรรมท่ีน าไปใชร่้วมกบัวิธีอ่ืนๆ 
เพื่อการควบคุมโรคพืช โรคโคนเน่าซ่ึงเกิดจากเช้ือ Sclerotium rolfsii ก่อให้เกิดความเสียหายต่อ
ผลผลิตของแก่นตะวนัอยา่งมาก รายงานการศึกษาความสามารถในการตา้นทานโรคของแก่นตะวนั
ยงัมีอยูน่อ้ยมาก ในการวจิยัน้ีไดต้รวจสอบความแปรผนัของยีนตา้นทานโรคในสายพนัธ์ุต่างๆ ของ
แก่นตะวนัท่ีมีความสามารถในการตา้นทานโรคโคนเน่าไดใ้นระดบัท่ีต่างกนัจากแหล่งก าเนิดใน 6 
ประเทศ โดยใชไ้พรเมอร์ท่ีจ  าเพาะกบัยีนตา้นทานโรคในแก่นตะวนัร่วมกบัไพรเมอร์แบบสุ่ม เพื่อ
สังเคราะห์ดีเอ็นเอดว้ยเคร่ืองหมายโมเลกุล Target Region Amplification Polymorphism (TRAP) 
พบวา่แก่นตะวนัสายพนัธ์ุท่ีศึกษา มีความแตกต่างทางพนัธุกรรมของยีนตา้นทานโรคท่ีแตกต่างกนั 
เม่ือตรวจสอบการแสดงออกของยนีตา้นทานโรคจ านวน 16 ยนี ในเน้ือเยื่อใบ ปลอ้ง ราก และล าตน้
สะสมอาหารของแก่นตะวนั และวิเคราะห์ระดบัการแสดงออกของยีนในเน้ือเยื่อใบของแก่นตะวนั
อายุ 22 วนั ท่ีไดรั้บเช้ือ S. rolfsii บริเวณล าตน้ ดว้ยเทคนิค real-time PCR โดยพบวา่มียีนท่ีมีการ
แสดงออกท่ีเพิ่มข้ึนและลดลงจ านวน 4 และ 9 ยีน ตามล าดบั ความเขา้ใจพื้นฐานในระดบัโมเลกุล
ของพืชท่ีตา้นทานโรครวมถึงการตอบสนองต่อเช้ือจะเป็นประโยชน์ต่อการปรับปรุงพนัธ์ุและการ
จดัการในอนาคต 
 

ค าส าคัญ: แก่นตะวนั เคร่ืองหมายโมเลกุล TRAP แหล่งเช้ือพนัธุกรรม ยีนตา้นทานโรค การ
แสดงออกของยนี 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

ก 



 

 

Abstract 

 
Genetic resistance is an important component of integrated strategies, using to control 

problematic diseases in Plants. Stem rot disease caused by Sclerotium rolfsii which survives in 
soil is responsible for serious losses in Jerusalem artichoke yield. Little effort has been made to 
characterize disease resistance in Jerusalem artichoke (Helianthus tuberosus L.). This study was 
carried out to detect genetic variation in the resistance genes of several Jerusalem artichoke 
accessions with varying level of disease resistance originated from 6 countries. Nine fixed 
primers derived from specific R-genes from Jerusalem artichoke in combination with 10 arbitrary 
primers were used to amplify Target Region Amplification Polymorphism (TRAP) markers. The 
result showed that, there are genetically difference based on R-gene of Jerusalem artichoke 
accessions. The expression of 16 disease resistance genes in leaf, internode, root and tuber tissue 
were verified. These genes were further investigated for the differential gene expression using 
real-time PCR. Four of them were up-regulated while the other 9 genes were down-regulated in 
leaf tissue of 22-day-old plants infected with S. rolfsii. Understanding the molecular bases of this 
plant resistance and defense responses is required for future management. The findings will be 
useful for further breeding and germplasm innovation programs. 
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