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บทคัดย่อ 

 

ศกึษาบทบาทของระบบ multidrug efflux pumps ตอ่การดือ้ยาใน Acinetobacter baumannii ท่ีแยกได้
จากผู้ ป่วยจํานวน 121 เชือ้ โดยทําการศกึษาความไวตอ่ยาปฏิชีวนะ การแพร่กระจายและการมีสว่นร่วม
ของระบบ multidrug efflux pumps ทัง้ท่ีใช้ ATP และ pmf เป็นแหลง่พลงังาน การแสดงออกของระบบ 
AdeABC, AdeIJK และ AdeFGH ความสมัพนัธ์ระหวา่งการแสดงออกของระบบ AdeABC, AdeIJK 
และ AdeFGH กบัชนิดของยาปฏิชีวนะ และการควบคมุการแสดงออกของยีนทัง้ 3 ระบบ ผลการวจิยั
พบวา่ มีการแพร่กระจายของ A. baumannii  ท่ีดือ้ยาหลายชนิดพร้อมกนัในผู้ ป่วยท่ีเข้ารับการรักษาตวั
ในโรงพยาบาล โดยกลไกการดือ้ยาท่ีใช้ ATP และ/หรือ pmf เป็นแหลง่พลงังานมีบทบาทสําคญัตอ่การ
ดือ้ยาในเชือ้เหลา่นี ้ เชือ้ A. baumannii  เหลา่นีมี้การแสดงออกของระบบ multidrug efflux systems 
หลายระบบพร้อมกนั ระดบัการแสดงออกของระบบ AdeABC, AdeFGH และ AdeIJK ไม่มี
ความสมัพนัธ์กบัชนิดและระดบัความไวตอ่ยาปฏิชีวนะและการแสดงออกและการควบคมุการทํางานของ
ระบบ multidrug efflux systems ใน A. baumannii มีความซบัซ้อน ผลการวิจยัชีใ้ห้เห็นถึงความจําเป็น
ในการควบคมุการใช้ยาปฏิชีวนะในการรักษาผู้ ป่วยอยา่งสมเหตสุมผล 
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Abstract 

 

Role of multidrug efflux systems in antimicrobial resistance was studied in 121 Acinetobacter 
baumannii isolates from patients.The studies included antimicrobial susceptibiity test, 
determination of distribution of multidrug efflux pumps using ATP amd/or pmf, determination of 
expression of AdeABC, AdeIJK and AdeFGH, examination of the correlation between the 
AdeABC, AdeIJK and  AdeFGH effux pumps and antimicrobial resistance, and regulation of 
the three effux systems. The results showed that multidrug-resistant A. baumannii  are widely 
distributed among the patients admitted to the hospital. The multidrug efflux pumps using ATP 
and/or pmf as energy source play a role in antimicrobial resistance among these isolates. 
There is the simultaneous expression of many multidrug efflux pumps in the A. baumannii 
clinical isolates. The expression level of  AdeABC, AdeFGH and AdeIJK was not well 
correlated to type and level of antimicrobial susceptibility. The regulation of AdeABC, AdeFGH 
and AdeIJK expression is complicated. The results indicate the need for jodicuius use of 
antimicrobials for treatment of patients 
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