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บทคัดย่อ 

                  ไข้หวดันกสายพนัธุ์ยอ่ย H5N1 เป็นเชือ้ท่ีสามารถแพร่ระบาดได้อยา่งรวดเร็วในสตัว์ปีก อีกทัง้

สามารถติดตอ่สู่คนและทําให้เสียชีวิตได้ สร้างความเสียหายทัง้ด้านเศรษฐกิจและสาธารณสขุ การใช้วคัซีน

เป็นทางเลือกหนึง่ท่ีถกูนํามาใช้ในการป้องกนัและยบัยัง้การแพร่เชือ้ ทัง้นีพ้บวา่การกลายพนัธุ์บางตําแหนง่ของ

โปรตีนฮีแมกกลตูนิินทําให้ประสิทธิภาพของวคัซีนลดลง โครงการวิจยันีจ้งึทําการศกึษาการจบัของแอนตบิอดี

กบัโปรตีนฮีแมกกลตูนิิน H5N1เพ่ือประโยชน์ในการพฒันาและปรับปรุงวคัซีน โดยใช้โครงสร้าง 3GBM ซึง่เป็น

โครงสร้างท่ีได้รับความสนใจในการผลิตยาจากแอนติบอดีในปัจจบุนั ด้วยระเบียบวิธีโมเลควิลาร์ไดนามิกส์ซิมู

เลชัน่ เพ่ือหาเรซิดวิส์ท่ีสําคญัตอ่การจบัโดยการทํา Alanine scanning จากการศกึษาพบวา่ D42 ใน HA2 มี

ผลตอ่การเปล่ียนแปลงคา่พลงังานในการจบัของโปรตีนฮีแมกกลตูนิินกบัแอนตบิอดีมากท่ีสดุ จงึคาดวา่น่าจะ

มีผลตอ่การจบักบัแอนติบอดีหากมีการกลายพนัธุ์ในตําแหนง่นี ้นอกจากนีผู้้ วิจยัยงัได้ทดสอบโปรแกรมทํานาย

ตําแหนง่การจบัของแอนติบอดีบนโปรตีนฮีแมกกลตูนิิน โดยอาศยัข้อมลูทางเอ๊กเรย์ ซึ่งความรู้ท่ีได้จาก

โครงการวิจยันีจ้ะนําไปประยกุต์ใช้ในงานวิจยัเก่ียวกบัแอนตบิอดีตอ่ไป 

คําสําคญั:   ไข้หวดันก โปรตีนฮีแมกกลตูินิน วคัซีน แอนติบอดี  

ABSTRACT 
               The most effective way to prevent influenza A H5N1 from the outbreak is to use vaccine. 

The strain from the early years of the outbreak has been used to produce vaccine and still in the 

trial period. The problem is while researchers try to produce vaccine based on those strains, the 

virus keeps on mutating. To know whether the antibody produced by human body after vaccine 

stimulated is working against mutated virus is therefore important. We investigated on the affinity of 

antibody against H5N1 to know if there is any loss in the activity after points mutation occurred on 

virus hemagglutinin by using molecular modeling approach. We found that although some 

mutations could cause the negative effect but till now none of such mutations have been observed. 
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