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0Bบทคัดย่อ 
วิธีการจดัตําแหนง่ข้อมลูของโปรตีนหรือดีเอ็นเอจํานวนมากๆ (sequence alignment of 

multiple protein or DNA) เป็นกระบวนการหนึง่ท่ีสําคญัในงานทางด้านไบโออินฟอร์เมตกิส์ ซึง่

เคร่ืองมือประเภทนีท่ี้ใช้กนัแพร่หลายมากท่ีสดุคือโปรแกรมท่ีช่ือวา่ ClustalW โดยประกอบไปด้วย

อลักอริธึม 3 สว่น คือ การจบัคูเ่พ่ือจดัตําแหนง่ข้อมลู (pairwise alignment) การสร้างไกด์ทรี 

(guide tree generation) และการจดัตําแหนง่แบบโพรเกรสซีพ (progressive alignment) 

งานวิจยันีไ้ด้เพิ่มประสิทธิภาพโปรแกรม ClustalW แบบหนึง่ท่ีมีช่ือว่า ClustalW-SMP ซึง่เป็น

โปรแกรมแบบมลัตเิธรดแตไ่มส่มบรูณ์แบบ และเสนอแนะวิธีการท่ีชว่ยคอมไพล์เลอร์เพ่ือออฟตไิมซ์

โปรแกรมได้อยา่งมีประสิทธิภาพมากขึน้ โดยเป้าหมายเพ่ือท่ีจะทําให้โปรแกรม ClustalW ทํางาน

แบบมลัตเิธรดได้อย่างสมบรูณ์ อีกทัง้ทําให้ได้ผลลพัธ์รวดเร็วมากขึน้ ซึง่รองรับการทํางานบน

เคร่ืองแบบมลัตคิอร์ โดยสรุปแล้วโปรแกรม ClustalW ท่ีทําการปรับปรุงเรียบร้อยแล้ว สามารถ

ทํางานได้อยา่งเตม็ประสิทธิภาพและรวดเร็ว 
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ABSTRACT 
Sequence alignment of multiple protein or DNA is an important tool in 

bioinformatics. The most widely used tool for aligning multiple protein or nucleotide 

sequences called ClustalW, which consists of three stages: pairwise alignment, guide 

tree generation and progressive alignment. This thesis enhances a multithreaded 

implementation of ClustalW called ClustalW-SMP and proposes the methodology that 

assists the compiler to optimize ClustalW for higher throughput. Our goal is to maximize 

the degree of parallelism and the throughput of execution on multithreading ClustalW 

and targets on multicore architecture. As a result, multithreading ClustalW with 

optimization is able to fully utilize the machine resources and gains higher throughput on 

multicore machines. 


