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โรคราสนิมขา้วโพด หรือ southern rust ในประเทศไทย เกิดจากเช้ือ Puccinia polysora  เป็นโรคท่ีมี
ความส าคญัในการผลิตขา้วโพด นกัปรับปรุงพนัธ์ุขา้วโพดจึงไดพ้ฒันาสายพนัธ์ุใหม่ๆ ข้ึนมาเพ่ือให้มีความ
ตา้นทานต่อโรคราสนิม การพฒันาวธีิการปลูกเช้ือและประเมินโรคราสนิมในระยะตน้กลา้จึงมีความส าคญัอยา่ง
ยิง่  การเปรียบเทียบวธีิปลูกเช้ือราสนิมดว้ยการวางกระดาษกรอง(Whatman No.1)  และการหยดสารแขวนลอย 
urediospores บนตน้กลา้ขา้วโพด หลงัจากท าการปลูกเช้ือ 7-10 วนั  พบวา่ การปลูกเช้ือดว้ยการวางกระดาษกรอง
มีอตัราการเกิดโรคสูงกวา่และระยะเวลาในการแสดงอาการบนตน้กลา้ เกิดข้ึนเร็วกวา่การปลูกเช้ือโดยวธีิการหยด
สารแขวนลอย urediospores จากนั้นปลูกขา้วโพดหวาน 10 สายพนัธ์ุ (SC01 - SC10) ท่ีศูนยว์จิยัขา้วโพดและขา้ว
ฟ่างแห่งชาติ จงัหวดันครราชสีมา ประเมินความรุนแรงของโรคราสนิมบนขา้วโพดแต่ละสายพนัธ์ุ  จากนั้นน า
ขา้วโพดทั้ง 10 สายพนัธ์ุมาทดสอบโรคในโรงเรือนโดยการปลูกเช้ือราสนิมบนตน้กลา้ ดว้ยวธีิวางกระดาษกรอง 
พบวา่ ขา้วโพดสายพนัธ์ุ SC03, SC04 และ SC05  มีเปอร์เซ็นตค์วามรุนแรงของโรคในแปลงปลูก 84.66, 69.91 
และ 70.00% ตามล าดบั  เม่ือทดสอบโรคในระยะตน้กลา้มีจ านวนแผล 8-16 pustules และมีการพฒันาของแผล
เพ่ิมข้ึนอยา่งต่อเน่ือง จึงจดัอยูใ่นระดบัอ่อนแอ  ในขณะท่ีขา้วโพดสายพนัธ์ุ SC02, SC06, SC07 และ SC09  มี
เปอร์เซ็นตค์วามรุนแรงของโรคในแปลงปลูก 38.41, 38.75, 36.41 และ 38.33 %  ตามล าดบั เม่ือทดสอบโรคใน
ระยะตน้กลา้มีจ านวนแผล 1-2 pustules แต่ไม่มีการพฒันาของแผลเพ่ิมข้ึน จึงจดัอยูใ่นระดบัตา้นทานโรค จากผล
การทดสอบโรคแสดงใหเ้ห็นวา่การปลูกเช้ือในระยะตน้กลา้ดว้ยวธีิการวางกระดาษกรองสามารถน ามาใชใ้นการ
คดัเลือกพนัธ์ุตา้นทานโรคในเบ้ืองตน้ได ้ นอกจากน้ีมีการวเิคราะห์ล าดบันิวคลีโอไทดบ์ริเวณ ITS ของ ribosomal 
DNA ของเช้ือรา P. polysora  ท่ีเก็บรวบรวมจากแหล่งต่างๆ จ านวน 21 ไอโซเลท  โดยใชไ้พรเมอร์  ITS1 และ 
ITS4   และวเิคราะห์ขอ้มูลร่วมกบัล าดบันิวคลีโอไทดข์องเช้ือรา P. polysora  และ P. sorghi  ท่ีไดจ้ากฐานขอ้มูล  
GenBank (DDBJ) โดยใชโ้ปรแกรม CLC Main Workbench  จากการจดักลุ่มดว้ยวิธี UPGMA   พบวา่ ล าดบั         
นิวคลีโอไทดท์ั้ง 21 ไอโซเลทน้ี  จดัอยูใ่นกลุ่มเดียวกบัล าดบันิวคลีโอไทดข์องเช้ือรา P. polysora จากฐานขอ้มูล 
GenBank  และทุกไอโซเลท แยกกลุ่มกบัเช้ือรา P. sorghi โดยมีค่า bootstrap สูงสุด 100% จากผลการทดลอง
แสดงใหเ้ห็นวา่ล าดบันิวคลีโอไทดใ์นส่วนของ ITS นั้นสามารถน ามาใชใ้นการแยกเช้ือรา P. polysora  และ                           
P. sorghi  ออกจากกนัได ้นอกจากน้ีไดค้ดัเลือกเอนไซมต์ดัจ าเพาะส าหรับยอ่ยช้ินส่วนบริเวณ ITS เพื่อใชเ้ป็น
เคร่ืองหมายพนัธุกรรมแยกความแตกต่างของเช้ือรา   P. polysora   ออกจากเช้ือรา  P. sorghi โดยใชโ้ปรแกรม 
CLC Main Workbench  จากการทดสอบเอนไซมจ์ านวน 3 ชนิด พบวา่ การยอ่ยดว้ยเอนไซม ์EcoRI, TaqI  และ 
SalI  ไม่สามารถแยกความแตกต่างระหวา่งสปีซีส์ในเช้ือรา P.  polysora และ P. sorghi  ได ้
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