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การเกิดความตา้นทานต่อโรคไหมใ้นขา้วทีÉเกิดจากเชืÊอรา Magnaporthe oryzae  เป็นผลจาก

การทาํงานร่วมกนัระหว่างยนีตา้นทาน (R gene) ในขา้ว และยีนก่อโรค (AVR gene) ในเชืÊอก่อโรค 

ซึÉงปฏิสมัพนัธที์ÉเกิดขึÊนเป็นไปตาม gene-for-gene concept การใชพ้นัธุข์า้วทีÉมียนีตา้นทานต่อเชืÊอรา

โรคไหม้เป็นวิ ธีการป้องกันการเกิดโรคไหม้ทีÉ มีประสิทธิภาพ แต่เมืÉอระยะเวลาผ่านไป

ความสามารถในการต้านทานต่อเชืÊอราโรคไหมค่้อย ๆ สูญเสียไป อนัเนืÉองมาจากเชืÊอรามีการ

เปลีÉยนแปลงจนเกิดเชืÊอราสายพนัธุ์ใหม่ๆ ขึÊน วตัถุประสงค์ของการวิจยัในครัÊ งนีÊ เพืÉอศึกษาความ

หลากหลายของลาํดบันิวคลีโอไทด์ของยีนก่อโรคในเชืÊอราโรคไหม้ AVR-Pita1 AVR-Pik และ 

AVR-Pii ทีÉมีผลต่อการปรับตัวของสายพนัธุ์เชืÊอราให้สามารถก่อโรคไหมใ้นขา้วได้ และศึกษา

รูปแบบของการเกิดวิวฒันาการของยนีก่อโรคในเชืÊอราโรคไหม ้ตวัอย่างเชืÊอราโรคไหมถู้กคดัแยก

มาจากขา้วปลกูทีÉแสดงลกัษณะอาการของโรคไหมจ้ากภาคเหนือและภาคตะวนัออกเฉียงเหนือของ

ประเทศไทย ซึÉงไดเ้ก็บรวบรวมไวเ้มืÉอปี 2549 และปี 2553 จาํนวน 78 isolated ตรวจสอบหาลาํดบันิ

วคลีโอไทดข์องยนีก่อโรคเพืÉอวิเคราะห์หาความหลากหลายและการทดสอบสมดุลประชากรดว้ย

โปรแกรม DnaSP 5.0 และศึกษารูปแบบความสัมพนัธ์ทางวิวฒันาการดว้ยโปรแกรม MEGA 5.0 

ผลจากการวิจยัพบว่าลาํดบันิวคลีโอไทด์ของยีนก่อโรคในเชืÊอราโรคไหมมี้ความหลากหลายมาก

นอ้ยแตกต่างกนัในแต่ละยนีและยงัแสดงใหเ้ห็นถึงกลไกในการคดัเลือกรูปแบบทางวิวฒันาการของ

ตวัอย่างเชืÊอราโรคไหมใ้นประเทศไทย รายละเอียดของการวิเคราะห์ไดอ้ธิบายไวใ้นบทความนีÊ  

ขอ้มลูทีÉไดจ้ากการวิจยัในครัÊ งนีÊสามารถนาํมาใชเ้ป็นขอ้มลูเพืÉอการปรับปรุงพนัธุข์า้วใหต้า้นทานต่อ

การเขา้ทาํลายของเชืÊอราโรคไหม ้
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