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2 !1"'	��5������'�	%&'�@� (Bambusa bambos)���!1"'	 ��0.�����	����)*%)��� 
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���3#�	10������6!�"�4���������������������.. 
4 "��$�����"48�%)$� "��$�����!�� ��,1�B0�(����������� (annealing temperature, TA)

���$&"&"����	�494���� !"����0��=0�=�!0��4�94�0�"�%�$� (MgCl2)
��	�B'%���0���)4#(.=(����*:�+�������������������� 
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