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������������
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�������	
����
�������������
 CTAB ��������������� ������
�
 !	"�#��$��������
��	

������ Doyle and Doyle (1990) (�" Changtragoon et al. (1996) (����*������!	���+(�"
,#+-�.�������
�
����/�	/0	
1

��(����"��/	
 �!	
����
��,��������������
���������	2��

�
 �	��,���������� 125 ��/��	�������/,	���	 (ng/µl) .�����
�������
 
�������
,����������
!	"��+ 250-500 ��/��	�������/,	���	 ����5*�6��������������� 0.2 �	�� �������
5���
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1> �����>5����=���������(���>5�������#(�",���
����������
 �*���
��� /��������(�"
��6��"

�
 �"�*���
����
����������
 
#� ��? ������"�6�!	���+���(�",#+-�.�
�������
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!	���+�
�������
 
�������
!	���+� *� ��? ���������	
����=�!	���+���.
�� 0.2 �	�� 

(��!	���+�
�������
 ������.
��.��
 �"�*���@>�<�/����,��,����0(��.
 (AFLP) 1> �������	 

�
�������	� �����.
�� 1-2 ��/,	�	�� (
#	���	$, 2545) 
�����	(��6������
������(�"��	

!��!89�����/.�
(1,,��	�$ /!	�
�(�"��	$������ ���(��������
5 ��	����	(��6������
������

/����	�.� �,������������� EDTA ��
�	�"���
*�6	��
��� 1> � EDTA ��? �	��������
�	

�*�.��/�6"!	"�#����>�
���	:�����5���	�*�����������1�$���,�
��
��� (Weising et al.,1995)
6	?��������	���1���1$���
�	����#��0D����� /����	�.� �,���������������������(,!/�

������� (β-mercaptoethanol) 6	?�����=�.
�
.
 (polyvinylpyrrolidone, PVP) 1> ��!E�
�	�*�6����
 
�����5���	���1���1$ (antioxidant) ����	
����
�������=����
����� 
*�6	����	����	!��!89��

���/!	�
����(����/���.� ���5����
�������
�	�"���0D������,��/	0�	$� ������	
���

����,��/	0�	$� (��������	����� .����
�	�"����
�������
 
�������
��	!��!89�����
�	�*�.��
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(1,,�	$�	�$�
 �!E���,$!	"�����������1��$ 
����������	�
�
��������,�����F�-����6�#�

����"��/	
�������	�*��
����/�	/0	
1

 ��? �����
�	�*�.���
5�
/����#������6G���? ������!

���"����
������(����*��6����
���	:�,�? ��������������� ��	��/.�
(1,,�	$�	�$
��������*����

/����	�.� �,������������� CTAB 	"6������5������	
����
������ (Doyle and Doyle, 1990)
6	?��*���	���"����
������15*��
�,	�5�����/1��
��,���	�$ (NaCl) ,���������� 2 /���	$(�"

��������	�
#���H (absolute ethanol) !	����	 2 ���� 1> ���	���"����
��������
-�.���?�
F� 



43

/.�
(1,,�	$�	�$�"������"��� �>�
���	:(���
�������	�
#���H��� /����	������
5����.� �

,������������� CTAB (�" PVP 	"6������5������	
����
�������.? ���/.�
(1,,�	$�	�$(�"

�����5���	���1���1$���
�	����#��0D����� �*��6�
���	:����	!��!89�����
�	�������� 

�6���������� 

������ 20 ��	���,#+-�.(�"!	���+�
������������ 26 =��� (:� 1-26 ,?� 1. ������*�

(Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 1 Kb ladder 

M 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 M

M 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 M

3,001 bp (125 ng)

500 bp

10,002

3,001 bp (125 ng)
500 bp

10,002
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2. 
�	� 
!���"��#�������������$��#��#���%���&���%'
		#(�&���

2.1 ��	,����?��,F��.	���	$�
 �6��"
�
*�6	���=�����	@>�<� 

�����	�*��.	���	$�*���� 64 ,F� ���.� ��*����=�5��
����������5���� selective amplified 
(�"(�������������
�
����/�	/0	
1

-������������=��� non-denature polyacrylamide gel    
(���,����?��,F��.	���	$�
 �6��"
�
*�6	���=�����	@>�<� 1> ��!E�,F��.	���	$�
 
���	:�.� ��*����

=�5��
����������
 �6�(:��
�������
 =����� (�"�!E�,F��
 (
��,���(������������(���"=��� 

����	@>�<�,	�5��
5 .��.	���	$�
 �6��"
��*������5�6�� 14 ,F� ��(���",F��6�(:��
������ 

�
 =����� �!E�,F��
 (
��,���(������������(���"=���(�"�
�*����(:��
��������5�(�� 30-62 (:� 

���(��,F� E-AAC/M-CAA, E-AAC/M-CAT, E-AAC/M-CTC, E-ACA/M-CAA, E-ACA/M-CAG,   
E-ACA/M-CTC, E-ACC/M-CAC, E-ACC/M-CTA, E-ACC/M-CTC, E-ACC/M-CTG, E-ACC/    
M-CTT, E-AGC/M-CTG, E-AGG/M-CTC (�" E-AGG/M-CTT ����*���� �����	���
 5

(�"-�.�
 21-34 .	�����5�(
���*�(6���(:��
�������*��.�"�
 !	��;��(���",F��.	���	$ 
(
�G���<+$�F�@	)

)�	�&��� 5 (
��,F��.	���	$�
 ,����?��(�"�=���
������	@>�<����.��.$�
������ 
(�",���
��.���$���.���#�		�������=������� M

$+���	�#�	� E/M M-CAA M-CAC M-CAG M-CAT M-CTA M-CTC M-CTG M-CTT 

E-AAC ∗ ∗ ∗

E-AAG  

E-ACA ∗ ∗ ∗

E-ACC  ∗ ∗ ∗ ∗ ∗

E-ACG  

E-ACT  

E-AGC  ∗

E-AGG  ∗ ∗

,#�"�,)' ∗ ,F��.	���	$�
 �6��"
� 
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������ 21 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-AAC/M-CAA ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 22 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-AAC/M-CAT ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 23 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-AAC/M-CTC ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 24 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACA/M-CAA ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 25 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACA/M-CAG ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 26 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACA/M-CTC ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 27 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACC/M-CAC ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 28 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACC/M-CTA ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder 
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������ 29 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACC/M-CTC ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 30 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACC/M-CTG ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 31 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-ACC/M-CTT ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 32 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-AGC/M-CTG ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder 
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������ 33 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-AGG/M-CTC ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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������ 34 ���.��.$�
�������
 �������,F��.	���	$ E-AGG/M-CTT ������ 26 =��� (:� 1-26 
,?� 1. ������*� (Bambusa tulda) 2. ���	���*� (Thyrsostachys oliveri) 3. �������6��� 
(Cephalostachyum pergracile) 4. ���!J� (Bambusa bambos) 5. ���	�� (Thyrsostachys 
siamensis) 6. �����.���#$@	
!	��
� (Dendrocalamus asper) 7. ���

��� 
(Schizostachyum brachycladum) 8. ����6�?�� (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland)
9. ���6��� (Bambusa sp.) 10. ������6G� (Dendrocalamus brandisii) 11. ���1����� 
(Dendrocalamus membranaceus) 12. ����*���� (Bambusa vulgaris (Green variety))
13. ����� (Dendrocalamus asper) 14. ���!������� 15. �����
5�� (Bambusa multiplex)
16. ����.�� (Vietnamosasa pusilla) 17. ���6��� (Neohouzeaua mekongensis)
18. ���6� (Dendrocalamus hamiltonii) 19. ������6�F 20. ���


#� (Bambusa 
blumeana) 21. �����
5����� 22. ����	� (Gigantochloa albociliata) 23. ����5*�����

(Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) 24. ������ (Gigantochloa densa)

25. ����*��"��� (Bambusa longispiculata ) 26. ����	"(
� (:� M ,?� (:��
������ 

���	2������ 50 bp ladder (�F�@	(
���*�(6������(:��
�������*��.�")
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2.2 �*����	����"���(:��
��������
-��"6���	F!(�� (percentage of polymorphism) 
(�"�*����(:��
�������N�
 ����,F��.	���	$ 

��? �.���	+��!	
����
��	F!(��(�"�*����(:��
�������
 !	��;�������5�6�� 

26 =��� /���=��.	���	$�*���� 14 ,F� .����
����6G��
,���(��������� /��.��*����(:� 

�
��������5�6�� 642 (:� �!E�(:��
�������
 �6�?����� 12 (:� (�"(:��
�����
 (��������� 

630 (:� ��? ��*���,*���+6��*����(:��
�������N�
 ����,F��.	���	$ �
,��������� 45.86 (:� 

,���!E�
��
���,��/.�
��	$0O1>� (polymorphism) �
 �����>5��
,��������� 98.13 �!�	$�1���$��	���
 6

(
�������#������
 �*���	@>�<��
,���6���6������.���#�		�
F� 1> �	F!(��,���(��������� 

�
�������
 �����>5��������
 �*���	@>�<� (
���6��6��:>���	������	����/����
�
 �*�(6������*�

�������1�$����*��.�"�
��	�!�
 ��(!�� ���6���!6	?������*�(6�������1�$ ����*��.�"�.� �

�>5����6�� ��	�
=�5�
�������
�������.� ��>5�6	?����6���! (�"�
��	����	
��������/����#� 

�
�������6����=���	"6�����*�(6����*��.�"���� �*��6�����=�5��
�������!�
 ��(!���! (Lee et 
al., 1997) ���
 ���
��,���������	�������� Loh et al. (2000) 1> �@>�<�,���6���6���
(�",���
��.���$���.���#�		�������,��,����0(��.
������ 15 =��� /���=��.	���	$ 

�*���� 8 ,F� (E-AAC/M-CAA, E-AAG/M-CAC, E-ACA/M-CAG, E-ACC/M-CAT, E-ACT/M-CTC, 
E-AGC/M-CTG, E-AGG/M-CTT) .�����
�*����(:��
������ 646 (:� (����!E�(:��
������

�
 �6�?����� 43 (:� (:��
�������
 (��������� 603 (:� �*����(:��
�������N�
 ����,F��.	���	$ 

�
,��������� 75.3 (:� ��? �,���!E�
��
���,��/.�
��	$0O1>�������� 93.34 �!�	$�1���$ 

(����	@>�<���,	�5��
5(�����������	�������� Loh et al. (2000) 1> ��=���	(������ 

/���������=��� denaturing polyacrylamide gel �
 (�������
��������	F!
����
 ��(����������� 

silver nitrate �*��6�
���	:(��,���(���������=�5� �
����������
(�"=����������������(�� 

non-denaturing polyacrylamide gel  1> ��"(���
��������	F!
��,F�(�"�	��
��/������

���� 
������
��/�	���$ ��? �������	(���
�������
��,F��*��6�=�5��
�������
 �
���������,
�������F�=�����

������*��6����
���	:(��,���(��������������=����� 
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)�	�&��� 6 �*����	����"���(:��
��������
-��"6���	F!(�� (percentage of polymorphism)  
 (�"�*����(:��
�������N�
 ����,F��.	���	$ 

$+���	�#�	� 
�3�����45 
�������� 

����)
)��&
��

�3�����45 
�������� 

����,#6��
��

�3�����45 

����������7&,#�

(�45)

�:�	��;��)� 

Polymorphism 
�3�����45��������

�<���")��$+���	�#�	� 

1. E-AAC/M-CAA 60 2 62 96.77 
2. E-AAC/M-CAT 28 2 30 93.33 
3. E-AAC/M-CTC 43 - 43 100.00 
4. E-ACA/M-CAA 56 - 56 100.00 
5. E-ACA/M-CAG 38 2 40 95.00 
6. E-ACA/M-CTC 46 - 46 100.00 
7. E-ACC/M-CAC 40 1 41 97.56 
8. E-ACC/M-CTA 43 - 43 100.00 
9. E-ACC/M-CTC 43 1 44 97.73 
10. E-ACC/M-CTG 45 - 45 100.00 
11. E-ACC/M-CTT 51 - 51 100.00 
12. E-AGC/M-CTG 59 - 59 100.00 
13. E-AGG/M-CTC 44 1 45 97.78 
14. E-AGG/M-CTT 34 3 37 91.89 

	�# 630 12 642 98.13 45.86 

2.3 ���,	�"6$(:��
�������*��.�"������(���"=����
 !	��;��(���",F��.	���	$ 

��	���,	�"6$6��*����(:��
�������*��.�"������(���"=����
 !	��;��(���",F�

�.	���	$ .����,F��.	���	$�
 !	��P(:��
�������*��.�"����
 
#� ���(��,F��.	���	$ E-AAC/M-

CAA (-�.�
 21) E-ACC/M-CTT (-�.�
 31) (�" E-AGG/M-CTC (-�.�
 33) �6�(:��
������
�*��.�"�*���� 4 (:� 	������,?� ,F��.	���	$ E-ACA/M-CAG (-�.�
 25) (�" E-ACC/M-
CAC (-�.�
 27) �6��*����(:��
�������*��.�"�*���� 3 (:� (�"����
 !	��;(:��
������

�*��.�"�
�*���� 18 =��� (�"���!	��;(:��
�������*��.�"�*���� 8 =��� /������
 �6�(:��
����

���*��.�"����
 
#����*���� 14 ,F��.	���	$ ,?�����	� (Gigantochloa albociliata) .��*���� 4 (:� 

	������,?��������6��� (Cephalostachyum pergracile) ���1����� (Dendrocalamus membranaceus)
���6��� (Neohouzeaua mekongensis) (�" ����*��"��� (Bambusa longsispiculata) 1> �.�(:��
������
�*��.�"�*���� 3 (:� �����	���
 7 ���*�����
5�
����	"(
� !������� (�"������6�F 1> ��!E����

�
 �������
��	�*�6��=? ������@�
�	$ .����!	��P(:��
�������*��.�"=����" 1 (:���,F��.	���	$ 
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E-AAC/ M-CAT (-�.�
 22) E-ACC/M-CAC (-�.�
 27) (�" E-ACC/ M-CTT (-�.�
 31) 

����*���� /��(:��
�������*��.�"�
 !	��;��(���",F��.	���	$������(���"=���
���	:�*���

.�R���!E��,	? ��6���/����#��
 �*��.�"
*�6	���=�����	�	��
��(�"�*�(��
��.���#$�������! 

1> ������������	"���/����#��������
 ����������#�������
 �".�R���,	? ��6���/����#��
 �*��.�"

���=���.���#$�.? ��=�����	�*�(��(�"��	�	��
��.���#$ /�� Das et al. (2005) ���.�R��

/����#��,	? ��6����*��.�"�.? ��=�����	�*�(��=���.���$��� 2 =��� ,?� Bambusa tulda (�" 
B. balcooa �!E��,	? ��6����
 .�R�������(:��
�������*��.�"�
 !	��;����	���,	�"6$

.���#�		����������,��,��	$��.
�
 ,?� Bt609 (�" Bb836 (����*���6��*������
(�"���(���!E�
/����#��,	? ��6��� �	
�����
�
5��� SCAR (sequence characterized amplified region) �������	
.�R��.�����,	? ��6��� Bt609 (�" Bb836 
���	:�*�(�������5� 2 =��� (B. tulda (�" B. balcooa)
��������#������
 �*���@>�<�(�"�
,����*��.�"���=�������������� 
���	:�=��!E��,	? ��6���
����	�	��
��=���.���#$���#�
�6�		���? ��	"��<��� �!E��
�6�> ����������
 
���	:

!	"�#��$�=�,���	F��������/����#���=�������	�*�(��(�"��	�	��
��.���#$ �������
5

�,	? ��6�������0(��.
 ���
�*������,	�"6$(�"�	��
��6�(:��
�������
 �*��.�"��.?=6���=��� 

/���#,��	 (2542) ����*���	���,	�"6$�
/�����.?=��
�#� Garcinia �*���� 22 �������� �.? �@>�<�

,���6���6������.���#�		�(�"6�(:��
�������
 (��������������5��*���	.�R��(:��
������

���������*���� 2 (:� ��? ��*����	��
������
���������,#�=�������M .�����6�(:��
������ 

�
 (���������
���	:�=��!E��,	? ��6���/����#��
 �*��.�"����	�*�(��=���.?=��� �����5���,��,
����0(��.
 �>��!E���,��,�
 �6��"
�
���	:�
 �"�*���@>�<�,���6���6��� ,���(!	!	��

6	?�,����	�
#���H���
��.���#$���
� ��
=
����
 �
,�������=�������� (�"
���	:.�R��(:��
������

�*��.�"�
 !	��;��(���",F��.	���	$ �.? ��=�����	�*�(��=���(�"
��.���#$.?=��� 

2.4 ���,	�"6$,���
��.���$���.���#�		� 

��	���,	�"6$,���
��.���$���.���#�		��������
 �*���	@>�<���5�6�� 26 =��� 

1> ���������	�*�����F��������(�"�*����=�5��
�������
 �.� �!	���+������,��,����0(��.
 

�����5�6�� 14 ,F��.	���	$ .�(:��
������5�6�� 642 (:� /��(:��
�������
 (����������*���� 

630 (:� (�"(:��
�������
 �6�?������*���� 12 (:� ��? ��*������,	�"6$����/!	(�	� 

NTSYS-pc version 2.01e (Rohlf, 1993) /�� �=�
F�	��� Nei and Li (1979) ,*���+6���=�

,����6�?��(�",���(������������������
 �",F�
������ (similarity index) ��,	��#��������� 
(��	���
 8) �����5��*�,���
 ��������	�!	
����
���������#��,���
��.���$/���=����
 unweigthed 



62

pair group method of arithmetic average (UPGMA) (Sneath and Sokal, 1973) 1> �(
���� 

��	F!(����� phylogenetic tree (-�.�
 35)

����	@>�<�,���
��.���$���.���#�		�/�����
 UPGMA (
������	F!(����� 
phylogenetic tree .����
���	:(����������!E� 5 ��#�� ���,���
��.���$���.���#�		��
 !	��; 

����
5 ��#��(	�!	"����!���� (1) ������*� (Bambasa tulda) (9) ���6��� (B. sp.) (17) ���6���
(Neohouzeaua mekongensis) (4) ���!J� (B. bambos) (7) ���

��� (Schizostachyum brachcyladum)

(23) ����5*����� (B. vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) (12) ����*���� (B. vulgaris (Green variety))
(24) ������ (Gigantochloa densa) (16) ����.�� (Vietnamosasa pusilla) (�" (20) ���


#� 

(B. blumeana) ����#���
5.���� ���

��� (�"����5*����� �
,�������=�����.���#�		�����
 
#� �
,��

,����6�?�����.���#�		�������� 0.75 ��#���
 
��!	"������� (2) ���	���*� (Thyrsostachys oliveri)
(5) ���	�� (T. siamensis) (14) ���!������� (11) ���1����� (Dendrocalamus membranaceus) (19)
������6�F (15) �����
5�� (Bambusa multiplex) (21) �����
5����� (22) ����	� (Gigantochloa albociliata)
(6) ����� (D. asper) (13) �����.���#$@	
!	��
� (D. asper) (�" (10) ������6G� (D. brandisii) ����#��
�
 
���
5����
 �
,�������=�����.���#�		�����
 
#�,?� �����
5�� (B. multiplex) (�"�����
5����� 

(���������	����	�*�6��=? ������@�
�	$) �����
5������
���<+",���������
5��(���	���+����*��"�


,������������� 1> �����!E��!�������!E����=�����
�����(��:F���5�=? �(������!������<+"����

���
�+2��������
,��,����6�?�����.���#�		�������� 0.76 ���!�������(�"������6�F (������

�
��	�*�6��=? ������@�
�	$) �
,�������=�����.���#�		�������	��(�"���1����� 1> ��
,��

,����6�?�����.���#�		�������� 0.73 (�" 0.66 �>��
(��/����!E��!����������"�!E���� 

�
 ��F���
�#� Thyrsostachys (�" Dendrocalamus ��#���
 
��:F�(����������#�������=����� 1> ��


�.
��=�����
��,?� (25) ����*��"��� (Bambusa longispiculata) ��#���
 

 ����#���
5!	"����!���� 
(3) �������6��� (Cephalostachyum pergracile) (�" (26) ����	"(
� ����#���
5����	"(
� 1> ��!E�

����
 �������
��	�*�6��=? ������@�
�	$��5��
,�������=�����.���#�		�����������6�������
 
#� 

�
,��,����6�?�����.���#�		�������� 0 .51 ����!E��!����������"�!E�����
 ��F���
�#� 

Cephalostachyum 1> ��!E�
�#���
������������6��� ��#���
 6������#���
5!	"����!���� (8) ����6�?�� 
(Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland) (�" (18) ���6� (Dendrocalamus hamiltonii)

��? �.���	+�,���
��.���$���.���#�		������� 26 =��� �����	���,	�"6$/���=� 

NTSYS-pc version 2.01e (Rohlf, 1993) 1> �
���	:(���������!E� 5 ��#�� ,�� similarity index 
��F���=���	"6���� 0.76-0.29 ��? �.���	+�,����������(����
,�����
F�����
��	�	"�����������
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(
���6��6���������
 �*���	@>�<��
,���(���������.���#�		���� ����	�����#��	"6������� 
(���"=���(���������	"����	����*�(��=���.���#$/���=����<+"���
�+2������� ���	�����

��� Loh et al. (2000) 1> ��*���	@>�<�,���(!	!	��(�",���
��.���$���.���#�		�������

���������� Bambusinae �*���� 15 =��� /���=���,��,����0(��.
 �������������
 �*���	@>�<�

�
��	�����#���
 (���������	"����	����*�(��=���.���#$/���=����<+"���
�+2������� 

�����#��!	"�������6���
�#� ���=��������F�����
�#�(�������
,�������=�����.���#�		������� 

!SG6������������������	�������������
 ��=�������	����*�(�� ��? �����������=����
���#

��	�������
 (��������� ���=����
���#��	�������
 ������ ���=�������
	����������	

������ (�"���<+"���
�+2���������5��
,���(!	!	���!���
� �(������������� (�"��? �

.���	+���	"���
�#� .���� �����
�#� Schizostachyum, Neohouzeaua, Thyrsostachys (�" Vietnamosasa 
�
,�������=�����.���#�		����
�#� Bambusa �������
�#� Gigantochloa (�" Dendrocalamus 
�������
5�����
�#� Bambusa (�" Dendrocalamus �
,���(!	!	�����.���#�		�
F� 
��������
����
��	�����#��,���
��.���$���.���#�		��
 �	"�������! �����5��>��*��!E�������� ��
 �"�����


��	@>�<�,���
��.���$(�",���(!	!	����	"���/����#�����! 1> ����
 ���
��,���������������

�
 ���@>�<������� /���=��,	? ��6�����	$��.
�
 (Gielis et al., 1997; Nayak et al., 2003; Sun et  
al.,  2006) (�"����0(��.
 (Loh et al., 2000) 

 



)�	�&��� 7 (
���*����(:��
�������*��.�"�
 !	��;��(���",F��.	���	$������(���"=���

>������/$+���	�#�	� E-AAC/
M-CAA

E-AAC/
M-CAT

E-AAC/
M-CTC

E-ACA/
M-CAA

E-ACA/
M-CAG

E-ACA/
M-CTC

E-ACC/
M-CAC

E-ACC/
M-CTA

E-ACC/
M-CTC

E-ACC/
M-CTG

E-ACC/
M-CTT

E-AGC/
M-CTG

E-AGG/
M-CTC

E-AGG/
M-CTT

	�#

1. ���5&�3� (Bambusa talda) - - - - 1 - - - - - - - - - 1

2. ���	�
�3� (Thrysostachys oliveri) - - - - - - - - - - - - - - -

3. ���(?��,��# (Cephalostachyum pergracile) - - 1 - - - 1 - - - - - - 1 3

4. ���:@� (Bambusa bambos) 1 - - - - - - - - - - - 1 - 2

5. ���	�
 (Thrysostachys siamensis) - - - - - - 1 - - - - - - - 1

6. ���)&���%'��	�:	���� (Dendrocalamus asper) - - - - - - - - - - - - - - 1

7. �������& (Schizostachyum brachcycladum) - - - - - 1 - - - - - - - - 1

8. ����,�6�& (Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland) - - - - - 1 - - - - - - - 1 2

9. ���,��� (Bambusa sp.) - - - - - - - - - - - - 1 - 1

10. ���5&A,B� (Dendrocalamus brandisii) - - - - - - - - - - - - - -

11. ���;�&��� (Dendrocalamus membranaceus) 2 - - - 1 - - - - - - - - - 3

12. ���
3�"�� (Bambusa vulgaris (Green variety)) - - - - - - - - - - - - - - 1

13. ���)& (Dendrocalamus asper) - - - - - - - - - 1 - - - - 1

14. ���:�?�&"�� ("�&�#���?	�5
�	
3�,��>6�����"����)	�) - - - - - 1 - - - - - - - -

15. ������7"& (Bambusa multiplex) - - - - - - - - - - - - - - -

16. ������
 (Vietnamosasa pusilla) - - - - - - - - - - - - - - 1

17. ���,��� (Neohouzeaua mekongensis) - - - - - - - - 1 - 1 - 1 - 3

18. ���,
 (Dendrocalamus hamitonii) - - - - - - - - - - - - 1 - 1

19. ���#��,#+ ("�&�#���?	�5
�	
3�,��>6�����"����)	�) - - - - - - - - - - 1 - - - 1

20. ������'
 (Bambusa blumeana) - - - - - - - - - - - - - - -

21. ������7"&#�� ("�&�#���?	�5
�	
3�,��>6�����"����)	�) - - - - - - - - - - - - - - -
22. ����	� (Gigantochloa albociliata) - 1 - - 1 - - - - - 2 - - - 4

23. ����73��)?� (Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)) - - - - - - - - - - - - - - -

24. �����
 (Gigantochloa densa) - - - - - - - - - - - - - - -

25. ����3�#���
 (Bambusa longsispiculata) 1 - - 1 - - - - 1 - - - - - 3

26. ���
	���� ("�&�#���?	�5
�	
3�,��>6�����"����)	�) - 1 - - - - - - - - - - - - 1

	�# 4 2 1 1 3 2 3 - 2 1 4 2 4 2 64
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)�	�&��� 8 (
��,�� similarity index �
 ��������	�!	
����
�����,��,���,����,�>�������(:��
��

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17

1 1.00

2 0.46 1.00

3 0.39 0.37 1.00

4 0.54 0.49 0.35 1.00

5 0.50 0.69 0.36 0.48 1.00

6 0.49 0.49 0.36 0.47 0.50 1.00

7 0.55 0.49 0.40 0.60 0.49 0.52 1.00

8 0.37 0.36 0.50 0.38 0.30 0.39 0.36 1.00

9 0.56 0.46 0.38 0.49 0.46 0.50 0.51 0.34 1.00

10 0.46 0.45 0.33 0.45 0.49 0.62 0.48 0.35 0.47 1.00

11 0.51 0.48 0.36 0.51 0.48 0.54 0.55 0.38 0.51 0.57 1.00

12 0.53 0.45 0.34 0.58 0.43 0.51 0.72 0.36 0.54 0.46 0.52 1.00

13 0.43 0.41 0.29 0.43 0.44 0.67 0.49 0.32 0.43 0.58 0.54 0.44 1.00

14 0.46 0.63 0.33 0.46 0.73 0.49 0.48 0.31 0.47 0.50 0.46 0.44 0.48 1.00

15 0.47 0.54 0.34 0.46 0.57 0.54 0.54 0.36 0.49 0.52 0.57 0.52 0.52 0.54 1.00

16 0.49 0.47 0.37 0.51 0.46 0.51 0.51 0.40 0.49 0.51 0.54 0.51 0.44 0.47 0.52 1.00

17 0.55 0.44 0.37 0.49 0.46 0.47 0.51 0.36 0.53 0.44 0.49 0.46 0.41 0.42 0.46 0.48 1.00

18 0.46 0.45 0.40 0.44 0.42 0.52 0.49 0.52 0.45 0.52 0.56 0.49 0.49 0.40 0.50 0.50 0.41

19 0.50 0.52 0.38 0.45 0.47 0.57 0.52 0.38 0.47 0.51 0.66 0.48 0.50 0.46 0.55 0.50 0.49

20 0.54 0.43 0.38 0.49 0.46 0.46 0.53 0.36 0.50 0.48 0.51 0.52 0.47 0.46 0.46 0.52 0.48

21 0.46 0.54 0.38 0.44 0.56 0.49 0.49 0.31 0.47 0.47 0.57 0.46 0.48 0.52 0.76 0.45 0.45

22 0.53 0.50 0.39 0.48 0.54 0.50 0.52 0.35 0.49 0.45 0.55 0.48 0.47 0.50 0.52 0.49 0.48

23 0.55 0.50 0.37 0.56 0.51 0.51 0.75 0.34 0.51 0.50 0.55 0.71 0.47 0.48 0.54 0.51 0.46

24 0.55 0.45 0.36 0.47 0.44 0.49 0.59 0.33 0.48 0.48 0.51 0.53 0.46 0.46 0.48 0.52 0.45

25 0.45 0.45 0.35 0.49 0.40 0.41 0.51 0.33 0.46 0.42 0.44 0.51 0.43 0.42 0.43 0.44 0.49

26 0.43 0.40 0.51 0.43 0.32 0.40 0.39 0.45 0.35 0.38 0.42 0.35 0.34 0.31 0.38 0.39 0.42
65

������� 26 =���

18 19 20 21 22 23 24 25 26

1.00

0.53 1.00

0.49 0.52 1.00

0.48 0.60 0.48 1.00

0.47 0.55 0.54 0.55 1.00

0.47 0.49 0.54 0.54 0.56 1.00

0.45 0.52 0.49 0.48 0.57 0.64 1.00

0.37 0.42 0.45 0.43 0.45 0.52 0.42 1.00

0.41 0.41 0.36 0.36 0.38 0.36 0.41 0.39 1.00
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Bambusa tulda
Bambusa sp.
Neohouzeaua mekongensis
Bambusa bambos
Schizostachyum brachcyladum

������ 35 ��	�����#��,���
��.���$���.���#�		������� 26

(Rohlf, 1993)
,#�"�,)': * ���������	����	�*�6��=? ������@�
�	$
=�
 �� �����<+" phylogenetic tree ���,
66

Bambusa vulgaris Shrader cv. Wamin (Brandis)
Bambusa vulgaris (Green variety)
Gigantochloa densa
Vietnamosasa pusilla
Bambusa blumeana
Thyrsostachys oliveri
Thyrsostachys siamensis
Paipongyoa*
Dendrocalamus membranaceus
Paimanmoo*
Bambusa multiplex
Paileangman*
Gigantochloa albociliata
Dendrocalamus asper
Dendrocalamus asper
Dendrocalamus brandisii
Bambusa longispiculata
Cephalostachyum pergracile
Paikrasan*
Bambusa vulgaris Shrader ex. H. Wendland
Dendrocalamus hamiltonii

	�"6$����/!	(�	� NTSYS-pc version 2.01e
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3. 
�	� 
!�$��#,��
,��"��&���%'
		#(�&:	�>�
	���:@�

3.1  �*���� �����������
�(�"����
��N�
 ����!	"=��	���!J� 

�����	�	��
���*����(�"�����������
���!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)
9 !	"=��	 !	"=��	�" 30 �������� /����/,	(1�������$ 9 �*�(6��� .����(���"�*�(6���

!	��;�*����(�"��������
��
 (��������� ��5�(�� 3-16 ����
� �
�*��������
���5�6�� 55 	F!(��

,���!E��*��������
��N�
 �����*�(6�����5�6��������� 6.11 /���*�(6��� DTLBb 47 .��*��������
� 

����
 
#� 16 ����
� (���� 130-200 ,F���
) 	������,?��*�(6��� BTLBb 50 �*���� 9 ����
� 

(���� 135 -155 ,F���
) (�"�*�(6��� DTLBb 1 (���� 225-300 ,F���
) DTLBb 8 (���� 

150-170 ,F���
) .��*��������
������
 
#��.
�� 3 ����
� �����	���
 9 (�"-�.�
 36-39 
1> �(���"�*�(����
��	�	"�������������
��!E���5�(��/T/��1��
(�"�T���/	�1��
 /������
� 

6	?�(:��
�������
 �����>5�����	@>�<���,	�5��
5���
����
���<+"����!E� single band �
���<+"�!E� 

ladder band ,?�����(:��
������6���(:������� 1> �(:��
�������
 �.� ��>5��
5�	
����� stutter band 
��	����(:��
�����������<+"�
5�!E����<+"�
 .������ ��!�����	�	��
���
�������	���+�
 �!E�

��/,	(1�������$ (Pemberton et al., 1995) 1> ��
���������	�*�������.����������1�$ 

�
������/.�
���	$�	
 ����5������	�.� �!	���+�
������������,��,.
1
��	$ 6	?����������	

,���������
��F	+$���������.
1
��	$�����*��!(�������",	������$��� ��	���� stutter band 
������������/,	(1�������$=��������,�
/����$ (dinucleotide) ���������	���,�
/����$ 

(trinucleotide) 
�����6���	���,	�"6$����(�"�*��������
����.���(�"�������	(��/T/��1/�� 

�������T���/	�1/��6������
���5�6�������.
�� 2 ��
 (O'Reilly and Wright, 1995) /��	F!(��
�������
�(�"�*��������
��N�
 �����*�(6����
 �����>5��
,��
F�������	@>�<���� Nayak and Rout  
(2005) �
 @>�<������ Bambusa arundinacea /���=���/,	(1�������$ 8 �*�(6��� .��*��������
� 

2-6 ����
� �*��������
��N�
 �����*�(6�����5�6��������� 4.6

3.2 effective number of alleles (ne)

��? ����,	�"6$,�� effective number of allele �����/,	(1�������$��5� 9 �*�(6��� 
.������5� 9 �*�(6���(
��	F!(������
��
 (����������
,�� effective number of allele ������� 

1.16, 1.27, 1.48, 5.31, 1.49, 10.13, 6.30, 2.04 (�" 1.28 ����*���� /���N�
 � 
�#��*�(6���������� 3.38 �����	���
 9 (�"��!	"=��	���!J���5� 9 (6��� �
,������
5 ��G���#	
 1 
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(�. ���.���) (2.5096) ��G���#	
 2 (�. ��	/�,) (2.6943) ��G���#	
 3 (�. �����-F��)
(2.1116) �*�!�� (2.5606) �=
���6�� (2.0029) �#��	�=���
 (2.3846) ��� (2.4492) 
	"(��� 
(2.1356) (�"
#	�<P	$���
 (1.9940) (��	���
 10) �����	.���	+���!	"=��	���!J� 

9 !	"=��	 .����,�� effective number of allele �N�
 ��#��*�(6����
,��������� 2.31 1> ��
,��� *�����
�*��������
��N�
 �����*�(6�����5�6�� (6.11) 
��6�#���������������������!	"=��	�
��� 

����
��
 �!E� rare allele (-�.�
 38) 1> �/���
�
 ����
��6�����5��"
FG�

��!��!	"=��	�

F� (�"
���
�����6�,���6���6�����!	"=��	���!J������,��
��	�!�
 ��(!����� 

)�	�&��� 9 (
���*����(�"��������
�����,	? ��6�����/,	(1�������$ 

��	�#�	�/
)3��,��&

�3���������� 
)��)3��,��& (na)

effective number 
of alleles (ne)

(���(�&������ 
($+��5�)

1.  DTLBb 1 3 1.16 225-300 
2.  DTLBb 8 3 1.27 150-170 
3.  DTLBb 15 4 1.48 250-300 
4. DTLBb 20 8 5.31 270-300 
5.  DTLBb 29 4 1.49 150-170 
6.  DTLBb 47 16 10.13 130-200 
7.  DTLBb 50 9 6.30 135-155 
8.  AJ507491 4 2.04 140-150 
9.  AJ507492 4 1.28 200-230 

	�# 55 30.46 
�<���" 6.11 3.38 
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������ 36 	F!(������
����!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)���6����=
���6�� ����,	? ��6��� 
��/,	(1�������$�
 �*�(6��� DTLBb 47 

 

������ 37 	F!(������
����!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)���6�����G���#	
 1 (�.���.���)
����,	? ��6�����/,	(1�������$�
 �*�(6��� DTLBb 50 

������ 38 	F!(������
����!	"=��	���!J� (Bambusa bambos) ���6������ ����,	? ��6��� 
��/,	(1�������$�
 �*�(6��� DTLBb 1 (�F�@	(
���*�(6������ rare allele  
�
 .���!	"=��	)
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������ 39 	F!(������
����!	"=��	���!J� (Bambusa bambos) ���6����=
���6�� ����,	? ��6��� 
��/,	(1�������$�
 �*�(6��� DTLBb 8

3.3 ,���:
 ����
� (allele frequency) (���"�*�(6���������!J� 

�����	,*���+6�,���:
 ����
���M ����/,	(1�������$ 9 �*�(6��� ���!	"=��	

���!J� (Bambusa bambos) .�������!	"=��	�
	F!(������
��
 �!E� fixed allele 1> �����
,���

6���6������	F!(������
� ����/,	(1�������$����*�(6��� �����5�,��,���:
 �������
��
 ��� 

�>��
,��������� 1.00 �=�� !	"=��	��G���#	
 1 (�. ���.���) ��G���#	
 2 (�. ��	/�,) (�"

��G���#	
 3 (�. �����-F��) ����/,	(1�������$�*�(6��� DTLBb 1 (�"���!	"=��	�
,���

6���6������	F!(������
� /���
,��,���:
 �������
�(����������!�����	���
 10 1> �(
�� 

�6��6��:>�,���6���6���(�",���(!	!	�����.���#�		��
 �����>5� ��!	"=��	������!J�(6���

����M 
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)�	�&��� 10 (
��,��,���:
 �������
� (allele frequency) (���"�*�(6�������,	? ��6��� 
��/,	(1�������$��!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)

$��$��#4�������� (allele frequency) (�&���:@��)���:	�>�
	 ��	�#�	�/
)3��,��& ������


�B��5'	� 
1


�B��5'	� 
2


�B��5'	� 
3

�3�:�& �>�"&A,#� �'5�	�>%��� ��" �	��
?� �'	�!C	�

%��� 
DTLBb 1 1 0.0167 - - - - 0.0167 0.0333 0.3667 0.0833 

2 0.9833 1.0000 1.0000 1.0000 1.0000 0.8333 0.9333 0.6333 0.9167 
3 - - - - - - 0.0333 - -

DTLBb 8 1 - - - 0.3500 0.5926 - 1.0000 - 0.1333 
2 1.0000 1.0000 1.0000 0.6500 0.4074 0.9722 - 1.0000 0.8667 
3 - - - - - 0.0278 - - -

DTLBb 15 1 - - - 0.9500 0.0167 - - - -
2 1.0000 0.9833 1.0000 0.0500 0.9833 1.0000 0.3000 0.1000 0.8500 
3 - - - - - - 0.7000 0.9000 0.1500 
4 - 0.0167 - - - - - - -

DTLBb 20 1 - 0.0600 0.0345 - - 0.1905 - - -
2 - 0.1800 0.0690 - - 0.1617 - - -
3 - 0.3600 0.3276 - - 0.1905 - - -
4 - 0.2400 0.3966 0.4625 0.1000 0.2857 0.2800 0.3929 -
5 0.1538 0.0800 0.1207 0.0385 - 0.1677 0.4400 0.2679 0.0667 
6 0.5000 0.0400 0.0345 0.0962 - - 0.2600 0.0714 0.9333 
7 0.3467 0.0200 0.0172 0.4038 0.9000 - 0.0200 0.2321 -
8 - 0.0200 - - - - - 0.0357 -

DTLBb 29 1 - - - 0.0500 0.0179 - - - -
2 0.6833 0.8500 0.9167 0.9162 0.8750 0.1000 1.0000 0.9000 0.9667 
3 0.2167 0.0833 0.0833 - 0.0179 0.9000 - 0.1000 0.0333 
4 0.1000 0.0667 - 0.0333 0.0893 - - - -

DTLBb 47 1 0.0208 - - - 0.2593 0.0833 0.1154 0.0333 -
2 - - 0.0192 - 0.1852 0.0417 0.0769 0.2333 -
3 0.0208 - - - 0.1111 0.1042 0.0385 0.3167 0.0167 
4 0.0625 0.0345 - - 0.1296 0.0833 0.0577 0.3500 0.1667 
5 0.2500 0.1379 0.0577 0.1833 - 0.1677 0.2885 0.0667 0.1500 
6 0.1458 0.1379 0.0385 0.1500 0.0926 0.2708 0.0385 - 0.3500 
7 0.1458 0.1379 0.2308 0.1333 0.1481 0.0833 0.1731 - 0.1000 
8 - 0.0862 0.2308 0.1833 0.0370 0.0625 0.1154 - 0.1167 
9 0.1250 0.1034 0.2500 0.2000 - 0.0625 0.0769 - 0.0667 
10 0.0833 0.0690 0.0192 0.0333 - 0.0417 0.0192 - 0.0333 
11 0.0417 0.0172 0.0192 0.0333 - - - - -
12 0.0208 0.1207 0.0577 - - - - - -
13 0.0417 0.1207 0.0769 0.0833 0.0185 - - - -
14 - - - - 0.0185 - - - -
15 0.0417 0.0172 - - - - - - -
16 - 0.0172 - - - - - - -

DTLBb 50 1 0.0667 - - 0.0870 - - - - -
2 0.0667 0.3889 0.0833 0.2609 - 0.1522 - - 0.2000 
3 0.3333 0.0185 0.4667 0.1522 0.0500 0.5217 - 0.0179 -
4 0.1000 0.3148 0.0333 0.2391 - 0.1739 0.2500 0.0357 0.4000 
5 0.2167 0.0741 0.2333 0.1087 0.5333 0.1087 0.2333 0.1964 -
6 0.1000 0.1481 0.0500 0.0217 0.4167 0.0217 0.1833 0.5179 0.1833 
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)�	�&��� 10 (���)

$��$��#4�������� (allele frequency) (�&���:@��)���:	�>�
	 ��	�#�	�/
)3��,��& ������


�B��5'	� 

1


�B��5'	� 
2


�B��5'	� 
3

�3�:�& �>�"&A,#� �'5�	�>%��� ��" �	��
?� �'	�!C	�

%��� 
7 0.0833 0.0556 0.1167 0.0870 - 0.0217 0.2167 0.1250 0.0167 
8 0.0333 - 0.0617 0.0435 - - 0.1167 0.0893 0.1500 
9 - - - - - - - 0.0179 0.050 

AJ507491 1 0.8833 0.7414 0.8617 0.3500 0.4500 0.9677 0.2167 0.3167 0.4833 
2 0.0167 - - - - 0.0333 - - -
3 0.0833 0.2586 0.1833 0.5833 0.500 - 0.6833 0.6500 0.5167 
4 0.0167 - - 0.0667 - - 0.1000 0.0333 -

AJ507492 1 0.8833 0.0500 0.0617 0.0500 0.0500 0.0333 0.0833 0.1333 0.0333 
2 0.0167 0.8500 0.9500 0.9167 0.8833 0.9677 0.8833 0.6833 0.9500 
3 0.0833 0.0667 0.0333 0.0333 0.0667 - 0.0167 0.1500 0.0167 
4 - 0.0333 - - - - 0.0167 0.0333 -

ne* 2.5069 2.6943 2.1116 2.5606 2.0029 2.3846 2.4492 2.1356 1.9944 

,#�"�,)' *ne = effective number of alleles 

3.4 �!�	$�1���$/.�
��	$0O� (percentage of polymorphic loci)  
 

�����	@>�<��!�	$�1���$/.�
��	$0O��
 	"���,����=? ��� ��
 95% (p = 0.05) ������!J� 
(Bambusa bambos) 9 (6��� �
,������
5 ��G���#	
 1 (�. ���.���) (66.67%) ��G���#	
 2 (�. ��	/�,)
(77.78%) ��G���#	
 3 (�.�����-F��) (66.67%) �*�!�� (88.89%) �=
���6�� (77.78%) �#��	�=���
 
(55.55%) ��� (77.78%) 
	"(��� (88.89%) (�"
#	�<P	$���
 (88.89%) /��(6����
 �
,��
�!�	$�1���$/.�
��	$0O�����
 
#����(�� ���6����*�!�� 
	"(��� (�"
#	�<P	$���
 (��	���
 11) ��? �
.���	+�.����,���
 ��������	@>�<��
5�
,��� *����� 100% (
�������/,	(1�������$�
 �=�����	@>�<�
��5�6�� 9 �*�(6��� �
����*�(6��������!	"=��	�
 �!E�/�/���	$0O� ,?� �
�*����(:��
������

�.
��(:���
�� (��,���!�	$�1���$/.�
��	$0O��
 �����(���"!	"=��	�
,���
 
F� (66.67-88.89%) /��
�N�
 ��#��*�(6����
,��������� 76.54%(
���6��6������*�(6�����/,	(1�������$�
 �*���	@>�<��
,���
(!	!	������*������
����
������ 1> �
��6�#�
 �*��6��
,���6���6���6	?�,���(!	!	�����
.���#�		� ��? �����������	����.���#$�>5����*�(6�����/,	(1�������$ 1> �
��6�#��	����.���#$

�
 �����>5��������	����,F�����*�(6�������*������
 (slippage strand mispairing) �+"�
 �
��	

�*����������/����#��
������ (DNA replication) 
�����6�������	���6���! (deletion) 6	?���	

��(�	� (insertion) �����
 (Levinson and Gutman, 1987; Wolff  et al., 1991) ��? �.���	+�,��
�*��������
��N�
 �����*�(6���(�"�!�	$�1���$/.����	$0O�.��"
	#!������ ���!J��
 @>�<��
,���
6���6������.���#�		�-����!	"=��	,�������
F�
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3.5  ,���T���/	�1/�1��
 (heterozygosity)

,���T���/	�1/�1��
�����	
����� (observed heterozygosity, HO) (�",���T���/	
�1/�1��
���,��,��6��� (expected heterozygosity, He) ���!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)
�*���� 9 (6��� (
���������	���
 11 1> �.����,���T���/	�1/�1��
�����	
��������!	"=��	

���!J��
,����F���=��� 0.263-0.333 /��!	"=��	���6���
	"(����
,���T���/	�1/�1��
�����	

���������
 
#� (0.333) 	������,?�!	"=��	��G���#	
 1 (�. ���.���) (0.332) 
���!	"=��	
��G���#	
 3 (�. �����-F��) �
,���T���/	�1/�1��
�����	
������ *��
 
#� (0.263) ,���N�
 ��#�
!	"=��	�
,��������� 0.294 1> �,���T���/	�1/�1��
�����	
��������!	"=��	���!J��
 @>�<��
,��

�����,
�������		�������� Nayak and Rout (2005) �
 @>�<������ Bambusa arundinacea /���=� 
��/,	(1�������$ 8 �*�(6��� .����,���T���/	�1/�1��
�����	
������
,����F���=��� 0.0-0.357 


���,���T���/	�1/�1��
���,��,��6��� 1> ��!E�,���
 (
��:>�,���6���6������.���#�		�

.�����
,����F���=��� 0.314-0.440 ��(���"!	"=��	��5��
,�������,
����� /��!	"=��	���!J�

���6���
	"(����
,���T���/	�1/�1��
���,��,��6�������
 
#� (0.440) (�"!	"=��	���!J�

���6�����G���#	
 3 (�. �����-F��) �
,���T���/	�1/�1��
���,��,��6���� *��
 
#� (0.314) 
,���N�
 ��#�!	"=��	�
,��������� 0.369 /��,���T���/	�1/�1��
���,��,��6������!	"=��	 

���!J��
 @>�<��
,��(�����������		�������� Nayak and Rout (2005) �
 @>�<������ Bambusa 
arundinacea /���=���/,	(1�������$ 8 �*�(6��� .����,���T���/	�1/�1��
�����	
������
,�� 
��F���=��� 0.128-0.789 ��? ��!	
����
��,���T���/	�1/�1��
���,��,��6����
 �����,	�5��
5.���� 

�
,��� *�������	@>�<�������!J� (Oryza rufipogon Griff.) (0.491) (Zhou et al., 2003) (��
F�����
��	@>�<��� weedy rice (Oryza sp.) (0.053) (Yu et al., 2005) (�"��? �.���	+�.�����#�!	"=��	 
�
,���T���/	�1/�1��
�����	
������ *�����,���T���/	�1/�1��
���,��,��6��� 1> �6���,������ 

���!J��
 @>�<�(
��	F!(���T���/	�1/���*�������������
 ,�	�"�!E����
��#�T�	$�
@���$���	$� 

(Hardy@Weinberg Equilibrium) ���<+"���������
5�������������������
 �=��*�������� (Lessios, 
1992) ���,	��,�#�.��
 �"�*��6�.��
/���!U�
 �!E����(�����!	"=��	��5� 
��6�#�
 
���������

������!J��*���� 30 �������� �
 �*������,	�"6$�
5�!E����������
 �������#��!	"=��	�
 �
,���

(����������*��6�����!	��;��	+$�
 �	
����� Wahlund effect 1> ��
���*��6�,���T���/	�1/�1��
 
�����	
�������������,��,��6�������=����� (Hedrick, 1985) 
��6�#�
�!	"��	�
 ����!E��!���

,?�����*�(6������	���+�
 �.	���	$���"�
��	��������*�������,�
/����$�*��6�������.
1
��	$ 

�
 ���
���	:�.� �!	���+���6	?��
 �	
��������� null allele �>5� /�� null allele ���������	���� 

��
�������*�������,�
/����$�
 �.	���	$������"���<+"�
5�!E����<+"�
 .������ ��!����	
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���,	�"6$�	���+��/,	(1�������$�*��6�,���T���/	�1/�1��
� *�����,����	�� (Rico et al., 1997) 

������	����� ��	@>�<�,	�5��
5.�,������!��������<+"��� null allele ����/,	(1�������$
����*�(6��� �������
5��	�������<+"��� homoplasious allele 1> ��!E�����
��
 �
����������� 

(���
�*������
15*��
 (������������.�����/,	(1�������$!	"�-� compound 6	?� imperfect 
repeat ��? �������	������	�������*������
15*������,	�5��"�������	���+�
 ������� (��,���

(�����������
15*��
 �!�
 ��(!���!�
5�*��6������������
��!�
 ��(!���!�����!E�����
��
 �
����

�������(���
�*������
(��������� 1> ����
�����6���	���,	�"6$,���6���6������.���#�		�

-����(�"	"6����!	"=��	 �
,���:F�����(�",�������=? �:?��������� 1> ������ 

homoplasious allele 
���	:�	��
������������F��������R����	(�"��	6��*������
 (Angers 
and Bernatchez, 1997; Taylor et al., 1999) �������	@>�<����������"�����*���	��
��


��#�T�	$�
-���$���	$����!	"=��	���!J��.? ��?�����
�,	�5�

3.6  ��	��
��
��#�T�	$�
-���$���	$����!	"=��	���!J� (Hardy @Weinberg Equilibrium) 
 

��	��
��
��#�T�	$�
-���$���	$����!	"=��	���!J� 9 !	"=��	 ��? �.���	+� 

(���"�*�(6��� .�����
��/,	(�����$������*�(6����
 �
,���:
 �
/���!U�����F���
��#�T�	$�
-
���$���	$� /���
,��(���������
:���������
���
*�,�G �
�.
���*�(6��� AJ507492 �
 ��F�
��#�T�	$

�
-���$���	$����#�!	"=��	 (�"��? �.���	+���(���"!	"=��	 .����!	"=��	
����6G��

(��/����
 �
,���:
 �
/���!U��F���
��#�T�	$�
-���$���	$� (p< 0.05) /���
,�� p-value �
 ���(������
���
:���������
���
*�,�G ���(
�������	���
 12  
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	�&��� 11 (
���*�������������N�
 � ,���N�
 �����
�����*�(6��� ,���N�
 ��T���/	�1/�1��
�����	


�����	,��6��� (He) ��!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)

�3����������)��)3��,��&

:	�>�
	

�3����

)���"��&

�<���"
DTLBb1 DTLBb8 DTLBb15 DTLBb20 DTLBb29 DTLBb47 DTLBb50 AJ507491

��G���#	
 1 28.67 2 1 1 3 3 12 8 4

��G���#	
 2 28.89 1 1 2 8 3 12 6 2

��G���#	
 3 29.44 1 1 1 7 2 10 7 2

�*�!�� 28.77 1 2 2 4 3 8 8 3

�=
���6�� 28.55 1 2 2 2 4 9 3 2

�#��	�=���
 26.22 2 2 1 5 2 10 6 2

��� 29.00 3 1 2 4 1 10 5 3


	"(��� 29.55 2 1 2 5 2 5 7 3


#	�<P	$���
 30.00 2 2 2 2 2 8 6 2

$���<���" 28.78 1.66 1.44 1.66 4.44 2.44 9.33 6.22 2.55
����� (H0) (�",���N�
 ��T���/	�1/�1��

)�
75

$���<���"
Polymorphic

loci (%)

AJ507492

$���<���" 
������)�� 
:	�>�
	

H0 He 95%

3 4.11 0.332 0.374 66.67

4 4.33 0.305 0.376 77.78

3 3.77 0.263 0.314 66.67

3 3.77 0.278 0.415 88.89

3 3.11 0.284 0.340 77.78

2 3.55 0.265 0.334 55.55

4 3.66 0.272 0.398 77.78

4 3.44 0.333 0.440 88.89

3 3.22 0.318 0.334 88.89

3.22 3.66 0.294 0.369 76.54
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)�	�&��� 12 (
��,����	��
��
��#�T�	$�
-�����	$����!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)

p-value:	�>�
	/
)3��,��& DTLBb1 DTLBb8 DTLBb15 DTLBb20 DTLBb29 DTLBb47 DTLBb50 AJ507491 AJ507492

��G���#	
 1 1.0000 ns ** ** 0.1134 ns 0.0000* 0.5964 ns 1.0000 ns 0.3253 ns 0.2247 ns

��G���#	
 2 ** ** 1.0000 ns 0.1870 ns 0.0991 ns 0.0620 ns 0.0198 ns 1.000 ns 1.0000 ns

��G���#	
 3 ** ** ** 0.0010* 0.0045* 0.6262 ns 0.0251 ns 0.2247 ns 0.0508 ns

�*�!�� ** 0.0006* 1.0000 ns 1.0000 ns 0.1650 ns 0.0598 ns 0.0146 ns 0.0068 ns 0.1650 ns

�=
���6�� ** 0.6989 ns 1.0000 ns 1.0000 ns 1.0000 ns 0.0379 ns 0.0010* 0.0000* 1.0000 ns

�#��	�=���
 0.5628 ns 1.0000 ns ** 0.6326 ns 0.0001* 0.2921 ns 0.0335 ns 1.0000 ns 1.0000 ns

��� 1.0000 ns ** 0.0003* 0.1041 ns ** 0.3821 ns 0.0481 ns 1.0000 ns 0.3253 ns


	"(��� 0.0018 * ** 0.0001* 0.0000* 0.0001* 0.6817 ns 0.0090 ns 1.0000 ns 0.1009 ns


#	�<P	$���
 1.0000 ns 0.0579 ns 0.0001* 0.0009* 0.0169 ns 0.7076 ns 0.2643 ns 0.0006 * 1.0000 ns

,#�"�,)' ns ,?� ����
,���(���������
:���������
���
*�,�G

* ,?� ,�� p-value < 0.05 �
,���(���������
:���������
���
*�,�G

** ,?� ���
���	:,*���+,�����
:��������? ������*�(6�����5��
�.
������
���
��

76
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3.7  ,��	"�"6������.���#�		�	"6����!	"=��	 

,��	"�"6������.���#�		�	"6����!	"=��	���!J� 9 !	"=��	 �����	,*���+/��

�=� NeiBs genetic distance (Nei, 1972) �
,����F�	"6���� 0.0476-0.5824 /��!	"=��	�
 �
,��

	"�"6������.���#�		������
 
#� ,?���#��!	"=��	���6�����G���#	
 2 (�. ��	/�,) ������6���
��G���#	
 3 (�. �����-F��) (0.0476) (�"!	"=��	�
 �
,��	"�"6������.���#�		�	"6����

!	"=��	����
 
#� ,?���#��!	"=��	���6���
	"(���������6����=
���6�� �
,��	"�"6������

.���#�		�������� 0.5824 (��	���
 13)

)�	�&��� 13 (
��,��	"�"6������.���#�		�������!J� (Bambusa bambos) 9 !	"=��	 
(genetic distance (����) genetic identity (��)) 


�B��5'	� 

1


�B��5'	� 

2


�B��5'	� 

3
�3�:�& �>�"&A,#� �'5�	�>%��� ��" �	��
?� �'	�!C	�%��� 


�B��5'	� 1 **** 0.9147 0.9261 0.8642 0.8014 0.8644 0.7744 0.6686 0.8953 

�B��5'	� 2 0.0892 **** 0.9535 0.9069 0.7784 0.8374 0.8095 0.6987 0.8756 

�B��5'	� 3 0.0768 0.0476 **** 0.8962 0.7830 0.8568 0.8007 0.6921 0.8383 
�3�:�& 0.1460 0.0977 0.1096 **** 0.8948 0.7317 0.8380 0.7291 0.8802 
�>�"&A,#� 0.2214 0.2505 0.2447 0.1111 **** 0.6337 0.7150 0.6777 0.7571 
�'5�	�>%��� 0.1458 0.1775 0.1545 0.3124 0.4561 **** 0.6185 0.5585 0.7072 
��" 0.2557 0.2114 0.2223 0.1768 0.3355 0.4805 **** 0.9039 0.8543 
�	��
?� 0.4026 0.3585 0.3681 0.3159 0.3890 0.5824 0.0951 **** 0.7123 
�'	�!C	�%��� 0.1106 0.1324 0.1764 0.1275 0.2782 0.3464 0.1575 0.3392 **** 

3.8 (��-�.,���
��.���$���.���#�		����!	"=��	���!J� 

���,��	"�"6������.���#�		�	"6����!	"=��	���!J� 9 !	"=��	 ��? ��*��� 

�����#��,���
��.���$���.���#�		��������
 unweighted pair group method of average (UPGMA)          
(�"(
������	F!(����� phylogenetic tree ���-�.�
 40 .����!	"=��	������!J��
 �*���

@>�<�
���	:(����������!E� 4 ��#�� /����#��(	�!	"�������!	"=��	���6�����G���#	
 1  
(�.���.���) ���6�����G���#	
 2 (�. ��	/�,) ���6�����G���#	
 3 (�. �����-F��) (�"���6���

#	�<P	$���
 /������#���
5!	"=��	���!J���.?5��
 ���6���
#	�<P	$���
 1> ��!E�!	"=��	��.?5��
 

-�,������!	"��@��� �
,�������=�����.���#�		����!	"=��	���!J�����#�����6�����G���#	
 

(�. ���.��� �. ��	/�, (�" �. �����-F��) 1> ����
��,�������:� ��*�����(�"
-�.-F��@�
�	$ 

��6�#������������������!	"=��	���!J���.?5��
 ���6���
#	�<P	$���
�!E�!	"=��	�
 �
��	
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�	"���.���$��F���.?5��
 ��<�	�		� (�"����
��5��
 �!E�!	"=��	��5�������@����F�	�����

!	"=��	���(6����? ��
 �*�����������.���#$/��!	"=�=���.?5��
 ��5� M 1> ����
������� gene 
pool ��!	"=��	��� (�"�*��6�����	@>�<��
 ������
��,�������:� ��*�����(�"
-�.-F��@�
�	$ 

�����#���
 
��!	"����!����!	"=��	���6����=
���6��(�"���6����*�!��1> ��!E�!	"=��	���!J�

����#��-�,�6�?� ��#���
 
��!	"����������6����#��	�=���
 (�"��#���
 

 !	"����!����

���6������(�"���6���
	"(��� ,��	"�"6������.���#�		������:>�,���
��.���$���.���#�		�

	"6����!	"=��	���!J�(���"(6��� /����#��!	"=��	�
 �
	"���.���#�		�,��������"�
,��

	"�"6������.���#�		� (genetic distance) � *��
 
#� (��:���
,��	"�"6������.���#�		�
F� (
�����

��#��!	"=��	���������
,���(���������.���#�		���� 

��? �.���	+��������	�����#��,���
��.���$���.���#�		� .���������#�����

!	"=��	���!J��
��	�����#���
 
��,�������:� ��*�����(�"
-�.-F��@�
�	$ ��5�����#���
 �!E�.?5��
 

�����6�����G���#	
 (�. ���.��� �. ��	/�, (�" �.�����-F��)��#��.?5��
 ����#��-�,�6�?� (�"��#��

.?5��
 ��(:�-�,�"�������N
���6�?� (
���6��6��:>�!	"
����-�.����,	? ��6�����/,	(1�������$

�
 �=�����	@>�<�(�"!	"=��	���!J���(���"(6����
,����*��.�"���.���#�		� �������F�

������������*����=��!E�(���������	.�R��/����#��,	? ��6����
 �
,����*��.�"���!	"=��	

��(���"(6������ 
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������ 40 (�����,���
��.���$���.���#�		�	"6����!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)
9 !	"=��	 �����	�����#��/�����
 UPGMA ����/!	(�	� TFPGA version 1.3 
(Miller, 1997)

3.9  ,��
��!	"
����H��0 (F-coefficient) 
 

,��,���(���������.���#�		�-����!	"=��	 (Fis)(�",��,���(���������.��
���!	"=��	��5�6�� (Fit) �N�
 ��#��*�(6����
,��������� 0.2060 (�" 0.4007 
���,��

(���������.���#�		�	"6����!	"=��	 (Fst) �
,����F�	"6���� 0.2132-0.2957 /���
,

�#��*�(6���������� 0.2432 (��	���
 14) 1> �����	��
��,���N�
 ��#��*�(6����
Bootstrapping �
 	"���,����=? ���� 95% .����!	"=��	���!J��
 �*���	@>�<���,	�5��
5(�����

!	"=��	���� (�"��? �.���	+�,��,���(���������.���#�		�	"6����!	"=��	 (Fst) /�� 
(1978) ����6�,���6������,�� (Fst) ������,����F�	"6���� 0-0.05 (
�����!	"=��	�
,���(�
���.���#�		����� ,����F�	"6���� 0.05-0.15 (
�����!	"=��	�
,���(���������.���
!������ 
���,����F�	"6���� 0.15-0.25 (
�����!	"=��	�
,���(���������.���#�		
(�":���
,����5�(�� 0.25 �>5��! (
�����!	"=��	�
,���(���������.���#�		�����
 
#� 

�������F���������(
���6��6�����!	"=��	���!J��
 �*���	@>�<��
,���(���������.���

,�������
F� (0.2432) ��? �.���	+�,���
 ��������	@>�<�,	�5��
5 .�����
,��� *�������	@>�<���
I

II
III
IV
�#�		�

,���

���N�
 �

������
 

��!E�

Wright  
����� 

#�		� 

���� 

�����5�

#�		�

����!J� 
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(Oryza rufipogon Griff.) (0.5199) (Zhou et al., 2003) (�" weedy rice (Oryza sp.) (0. 6560) 
(Yu et al., 2005)

)�	�&��� 14 (
��,��
��!	"
����H��0 (F-coefficient) ��(���"�*�(6�������,	? ��6��� 
��/,	(1�������$��!	"=��	���!J� (Bambusa bambos)

)3��,��& Fit  (F) Fst (Theta P) Fis (ƒ)
DTLBb 1 0.4217 0.2515 0.2273 
DTLBb 8 0.3947 0.2428 0.2007 
DTLBb 15 0.3634 0.2132 0.1909 
DTLBb 20 0.3813 0.2350 0.1912 
DTLBb 29 0.3749 0.2327 0.1853 
DTLBb 47 0.4495 0.2957 0.2184 
DTLBb 50 0.4249 0.2742 0.2076 
AJ507491 0.4322 0.2478 0.2452 
AJ507492 0.4155 0.2612 0.2088 
$���<���" 0.4007 0.2432 0.2060 

,#�"�,)' 	"���,����=? ��� ��
 95 %

��	@>�<�,	�5��
5�!E�,	�5�(	����!	"����,���6���6������.���#�		�������!J� 

(Bambusa bambos) �
 ��F����(6����		�=������!	"��@��� ����F��
 ����"�!E�!	"/�=�$��(��

����F�.?5�2�����������	@>�<����.���#@�
�	$������!J� (�"�=��!E����=
5���	"���,���

6���6������.���#�		� �.? ��=��!E�����F�����	�*�6��/!	(�	���	��#	��<$��5�(����:� �

�*����� (in situ conservation) (�"(�����:� ��*����� (ex situ conservation) 
*�6	����	�����	
(�"��	�=�!	"/�=�$����	�.���	���!J�������� ��?�(�"�
!	"
����-�. /��(6����
 �
,���

6���6������.���#�		�
F��"���=
5:>�,���(��������	"���.���#�		��
 ,��,#�������	

�*���� 
�����6�(6������������
@���-�.����	��F�	���������������		�=��� ��? �
-��"

(��������(6�����5��
��	�!�
 ��(!���!������� 	��:>�,���
���	:����	������� 

/	,	"����
 ��������>5���������,��������(6����
 �
,���6���6������.���#�		�� *����� 

(�"�
,#+���<+"���.���#�		��
 �
��(��(6���.���#�		� �.? ���	!	��!	#�.���#$ �����5�(����� 

����	��#	��<$,�		��	������F��
 �
��5�6���������"�!E�����F�������	�	"���.���$ �*����
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!	"=��	��(���"(6��� ,����#��
��F	+$���	"������@�$��.?5��
 (�"!S����,#�,�� 

���-����� �=�� ����		������#<�$ �.? ��*���!	"�����	���
��������	��?�����
����	

��#	��<$����! /��!	"=��	�
 �
�*����
��=���*������� (�"��F���	"������@�$�
 
��F	+$

�.
��.������	��������		��
 
���������		��<�/,	�
	������.���#�		�������
�,�	�
 �"�=����


��#	��<$(����:� ��*����� (�"!	"=��	�
 ��F���
-��"�
 �
!S�����

 �����
��#�,�	��#	��<$(��

���:� ��*����� 

1> ������	@>�<�,���6���6������.���#�		�������!J� 9 !	"=��	 
���	:�*�

����F��
 ������,���T���/	�1/�1��
���,��,��6��� (He) �����	���
 11 1> ��!E�,���
 (
��:>�,���
6���6������.���#�		� ���!E�(���������	��#	��<$ /��!	"=��	���!J����6���
	"(��� 

,�	�
 �"�*���	��#	��<$(����:� ��*����� ��? ������
,��,���6���6������.���#�		�����
 
#� 

(�"�!E�!	"=��	�
 ��F���.?5��
 �#����(6��=���!��

�� 1> ��!E�.?5��
 !J���#	��<$�
 �
,����#��
��F	+$

��5�!S�������	"������@�$�
 ��?5������	��#	��<$ �"�*��6��������	��#	��<$�
 �
!	"
����-�. 

(�"!	"=��	���!J����6����*�!��,�	�"�*���	��#	��<$ ��5���:� �(�"���:� ��*����� /����	����

�����������(6�����������������.���#$(�������@���.@ �.? �6�(���������	����*� gene bank 
(�"�=�!	"/�=�$�����,�����! ��? �����(6�����������:>�(���"�!E�.?5��
 !J���#	��<$ (��,���

�#��
��F	+$���!S�������	"������@�$�
 ��?5������	��#	��<$�
���� 1> ���	��#	��<$��:� ��*�����

�.
���������
���"�*��6�,���6���6������.���#�		�������������,� �������
5!	"=��	

���!J���.?5��
 ���6���
#	�<P	$���
(�"���6�����G���#	
 1 (�.���.���) 1> ��!E�!	"=��	��.?5��
 
-�,���(�"-�,�"��������!	"��@��� �
,���6���6������.���#�		� (He) ,�������
F� 
�����	���
 11 ��? ���
�������#��!	"=��	�
 @>�<� ,�	�*���	��#	��<$���:� ��*����� /����	����

�����������(6�����������������.���#$(�������@���.@ (�"6�(���������	����*� gene bank 
�=����
����� ��? �����(6������������!E�!	"=��	�
 �
��	�	"���.���$��F���.?5��
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