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 การสรางตนไมวิวัฒนาการ เปนหนึ่งในเปาหมายที่สําคัญที่สุดในการวิจัยทางชีววิทยา 
ดานที่เกี่ยวของกับการวิวัฒนาการ ในวิทยานิพนธฉบับนี้ เราสนใจประเด็นหนึ่งเกี่ยวกับการ
พิจารณาความสัมพันธในเชิงวิวัฒนาการโดยดูจากความสัมพันธของยีน ในรูปแบบที่เรียกวา
ตนไมยีน ซ่ึงยีนแตละชนิดจะใหความสัมพันธระหวางสิ่งมีชีวิตแตกตางกัน ความขัดแยงตรงนี้
เกิดไดจากกระบวนการที่เรียกวา การคัดลอกยีน ซ่ึงเปนกระบวนการที่ผิดปรกติ Guigo, Muchnik, 
และ Smith ไดนิยามปญกาการคัดลอกหลายยีนขึ้น ซ่ึงเปนการหาจํานวนการคัดลอกหลายยีนที่
นอยที่สุดที่อธิบายความขัดแยงของตนไมสปชีสและตนไมยีนทั้งหมดได เร็วๆนี้ Bansal และ 
Eulenstein ไดเสนออัลกอริทึมแรกที่สามารถแกปญหาการคัดลอกหลายยีนนี้ได ซ่ึงอัลกอริทึมนั้น
ใชเวลาทํางานเปนกําลังสองของขนาดขอมูลเขา ในวิทยานิพนธฉบับนี้เราไดเสนออัลกอริทึมใหม
สําหรับปญหาการคัดลอกหลายยีน ซ่ึงเปนอัลกอริทึมแรกที่ใชเวลาทํางานเชิงเสนบนขนาดขอมูล
เขา และยังไดเสนออัลกอริทึมที่ใชเวลาทํางานใกลเคียงเชิงเสน แตนําไปใชงานจริงไดงายกวา ซ่ึง
เมื่อทําการทดลอง ไดผลวาอัลกอริทึมที่ใชเวลาใกลเคียงเชิงเสนนี้ยังทํางานไดเร็วกวาอัลกอริทึม
เดิมอยางนอย 2 เทา 
 
 

     /  /  

ลายมือช่ือนิสิต  ลายมือช่ืออาจารยที่ปรึกษาวทิยานิพนธหลัก   
 


