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(1) (1) 



 
 

(2) 

สารบัญตาราง 

 
ตารางที่ หนา 
  

1 แสดงสัญลักษณของยีนควบคุมลักษณะแปงภายในเมล็ดขาวโพด 5 
2 ปฏิสัมพันธระหวางยีนความหวานตางตําแหนง 7 
3 ประวัติของสายพันธุอินเบรดที่ใหผลผลิตสูงสุด 10 อันดับแรกจากทั้งหมด 53

สายพันธุ 45 
4 ผลผลิต (ก.ก./ไร) ของสายพนัธุอินเบรดขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 สาย

พันธุแรก ที่ใหผลผลิตสูงสุดจากทั้งหมด 53 สายพันธุรวมกับสายพันธุ
เปรียบเทียบ Agsh2 318 48 

5 ผลผลิตและวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตของ 8 สายพันธุผสมรวมที่ผานการ
คัดเลือกดวยสายตา  โดยคัดเลือก 2 สายพันธุจากแตละวิธีคัดเลือกสายพนัธุ 49 

6 ผลผลิตฝกสด  อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน(เปอรเซ็นต)  ของ
คูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรกจากทั้งหมด 28 คูผสม ที่มาจาก
การผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพันธุ ผสมรวม  และพันธุเปรียบเทียบ 
(อินทรี 2) 51 

7 ลักษณะเกษตรของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรกจาก 28 
คูผสมแรกจาก 28 คูผสมที่มาจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพนัธุ
ผสมรวม  และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2) 54 

8 ลักษณะคุณภาพของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรกจาก
ทั้งหมด 28 คูผสม  ที่มาจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพันธุ  ผสม
รวม  และพนัธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2) 55 

9 คุณภาพการรับประทานหลงันึ่งของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 
คูผสมแรกจากทั้งหมด 28 คูผสมที่มาจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สาย
พันธุผสมรวม  และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2) 56 

10 คุณภาพการรับประทานของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรก
โดยพิจารณาจากความหวานสูงสุด  จากทั้งหมด 28 คูผสมที่มาจากการผสม
แบบพบกนัหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม  และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2) 58 



 
 

(3) 

สารบัญตาราง (ตอ) 

 

ตารางที่ หนา 
  

11 ผลผลิตฝกสด  อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต) ของ
คูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรกจากคูผสมทดสอบทั้งหมด 53 
คูผสม  รวมกับพันธุการคา ATS 5  Hybrix 3  และพันธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2) 61 

12 ลักษณะเกษตรของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  10  คูผสมแรกจากคูผสม
ทดสอบ  ทั้งหมด  53  คูผสม  รวมกับพันธุการคา ATS 5  Hybrix 3  และพันธุ
เปรียบเทียบ (อินทรี 2) 62 

13 ลักษณะคุณภาพของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรกจากคูผสม
ทดสอบ  พันธุการคา ATS 5  Hybrix 3  และพันธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2) 63 

14 คุณภาพการรับประทานของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  10  คูผสมแรก
จากคูผสมทดสอบ  ทั้งหมด  53  คูผสม  รวมกับพันธุการคา ATS 5  Hybrix 3 
และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2) 64 

15 ผลผลิตสายพันธุอินเบรดและวนัออกดอก 50 เปอรเซ็นตจาก 10 คูผสมแรกที่
ไดจากการผสมทดสอบกับสายพันธุ C#309 65 

16 คุณภาพการรับประทานของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 
คูผสมแรก  โดยพิจารณาจากคะแนนความหวานจากการชิมรวมกับพนัธุ
การคา ATS 5  Hybrix 3  และพันธุเปรียบเทียบ  (อินทรี 2) 68 

17 ผลผลิตฝกสด  อัตราแลกฝก (เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต)  ของ
คูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรก  โดยพิจารณาจาก
คะแนนความหวานจากการชิมรวมกับพันธุการคา ATS 5  Hybrix 3  และพันธุ
เปรียบเทียบ  (อินทรี 2) 69 

18 ลักษณะเกษตรของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ(sh2) 10 คูผสมแรก  
พิจารณาความหวานและลักษณะคุณภาพ  พันธุการคา ATS 5  Hybrix 3  และ
พันธุเปรียบเทยีบ  (อินทรี 2) 70 

   
   



 
 

(4) 

สารบัญตาราง (ตอ) 

 

ตารางที่ หนา 
  

19 ลักษณะคุณภาพของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10 คูผสมแรก  
โดยพิจารณาจากคะแนนความหวานจากการชิมรวมกับพนัธุการคา ATS 5  
Hybrix 3  และพันธุเปรียบเทยีบ  (อินทรี 2) 71 

   
ตารางผนวกที่   

   
1 ผลผลิต(ก.ก./ไร)  ของสายพันธุอินเบรดจํานวน 53  สายพันธุ    และสายพันธุ

เปรียบเทียบ  Agsh2 318   ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวจิัยขาวโพดขาวฟาแหงชาติ  
ในเดือนตุลาคม พ.ศ.  2549 82 

2 ผลผลิตฝกสด อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต)  ของ
คูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  28 คูผสมที่มาจากการผสมแบบพบกนัหมด
ของ 8 สายพันธุผสมรวม  และพันธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  
ศูนยวิจัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ในเดือนตุลาคม  พ.ศ.  2549 88 

3 ลักษณะเกษตรของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)   28  คูผสมที่มาจากการ
ผสมแบบพบกนัหมดของสายพันธุ  8   สายพันธุผสมรวม  และพันธุ
เปรียบเทียบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  
ในเดือนตุลาคม พ.ศ. 2549 90 

4 ลักษณะคุณภาพของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2) 28 คูผสม ที่มาจากการ
ผสมแบบพบกนัหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม และพนัธุเปรียบเทียบ     
(อินทรี2)  ณ.  ศูนยวิจัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ในเดือนตุลาคม พ.ศ.  2549 93 

5 คุณภาพการรับประทานหลงันึ่งของขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  28  คูผสม  
ที่มาจากการผสมแบบพบกนัหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม  และ 
พันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี  2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจยัขาวโพดและขาวฟาง
แหงชาต ิ ในเดือนตุลาคม พ.ศ.  2549  96 

   



 
 

(5) 

สารบัญตาราง (ตอ) 

 

ตารางผนวกที่ หนา 
  

6 ผลผลิตฝกสด  อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน(เปอรเซ็นต)  ของ
คูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) ทั้งหมด 54 คูผสม  รวมกับพันธุ
การคา ATS 5 Hybrix 3  และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ ณ. 
ศูนยวิจัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ใน เดือนตุลาคม  พ.ศ. 2549 98 

7 ลักษณะเกษตรของคูผสมของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  
ทั้งหมด 54  คูผสม รวมกับ พันธุการคาATS5   Hybrix 3  และ 
พันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจยัขาวโพดขาวฟาง
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วิธีพัฒนาสายพันธุผสมรวมและศักยภาพในการใช 
เพื่อผลิตลูกผสมขาวโพดหวานทางการคา 

 
  Composite- Sibbed Line  Methods and Their Potential Use in 

Commercial Sweetcorn Hybrids. 
 

คํานํา 
 

 การพัฒนาสายพันธุขาวโพดหวานโดยวิธีผสมตัวเองอยางตอเนื่องทําใหเกิดการถดถอยทาง
พันธุกรรม 50 เปอรเซ็นตตอการผสมตัวเองแตละครั้ง (กฤษฎา, 2550)  และเนื่องจากผลผลิตของ
สายพันธุอินเบรดมีความสําคัญตอการผลิตลูกผสมเชิงการคา  การพัฒนาสายพันธุอินเบรดจึงควร
คํานึงถึงศักยภาพในการใชเพื่อผลิตลูกผสมทางการคา  จากการศึกษาของนฤมล  (2548)  พบวาสาย
พันธุอินเบรดฐานกวางหรือสายพันธุผสมรวมและลูกผสมอินเบรดฐานกวางใหผลผลิตสูงกวาสาย
พันธุอินเบรดที่ผสมตัวเองอยางตอเนื่องและมีความสม่ําเสมอคอนขางสูง  จากการศกึษากอนหนานี้ 
Kinman  (1952)   พบวาน้ําหนักฝกของสายพันธุผสมรวมจากการคัดเลือกรวมที่3 (C#3)  มีคาสูง
กวาสายพันธุ S4  นอกจากนีค้วามแปรปรวนภายในสายพนัธุ C#3 มีนอยกวา S4 ทั้งนีอ้าจเปนเพราะ
สายพันธุ S4  มีความออนไหวตอสภาพแวดลอมสูงกวาสายพันธุ C#3   Kunwar and Samphantharak  
(2003)     สรางสายพันธุอินเบรดฐานกวางโดยใชหลักการปรับปรุงประชากรโดยวิธี     allternate 
S1-diallel-sibbed method  พบวา  คาเฉลี่ยลูกผสมเมื่อเปรียบเทียบกับลูกผสมเดี่ยวเปรียบเทียบให
ผลผลิตไมแตกตางกัน  แตมลูีกผสมภายในกลุมระหวางสายพันธุอินเบรด  S4  x Broad line  1 คูผสม 
ที่ใหผลผลิตสูงกวาลูกผสมเปรียบเทียบอยางมีนัยสําคัญ  เพื่อใหไดสายพันธุผสมรวมที่สม่ําเสมอ
มากขึ้น  กฤษฎา (2550)  เสนอใหใชวิธี topcross  ภายในสายพันธุ   โดยเริ่มจากสายพันธุ S1 และ
ตอเนื่องในชัว่หลัง ๆ เพื่อเพิม่ความสม่ําเสมอของสายพันธุผสมรวม    นอกจากนี้ยังไดเสนอวิธี 
recurrent  sibbed  line  method  ซ่ึงประยุกตจากวิธีของ  Kunwar and Samphantharak  (2003)   
เนื่องจากการผสมขามอยางตอเนื่องขาดประสิทธิภาพในการขจัดยนีแฝงที่ไมพึงประสงคออกจาก
ประชากร การผสมตัวเองสลับกับการผสมขามภายในสายพันธุนาจะทาํใหสามารถเพิ่มผลผลิตของ
สายพันธุผสมรวมใหดีขึ้นเปนการปรับปรุงสายพันธุอยางตอเนื่อง   
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 เพื่อที่จะคนหาวิธีพัฒนาสายพันธุผสมรวมที่มีประสิทธิภาพ การทดลองนี้จึงศึกษาวิธีพัฒนา
สายพันธุผสมรวม  4 วิธี  คือ 1) selfed  bulked within family line method  2) mass  sibbing  within 
line method 3)   topcross within line method 4) recurrent sibbed line method โดยมวีัตถุประสงค
เพื่อพัฒนาสายพันธุอินเบรดที่มีศักยภาพในการใชผลิตลูกผสมขาวโพดหวานทางการคา  



วัตถุประสงค 

 
 1.  เพื่อศึกษาวธีิการพัฒนาสายพันธุผสมรวมและศกัยภาพในการใชเพือ่ผลิตลูกผสม
ขาวโพดหวาน  ทางการคา  
 
 2.  ปรับปรุงสายพันธุอินเบรดที่มีศักยภาพในการผลิตลูกผสมขาวโพดหวานพิเศษ 
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การตรวจเอกสาร 
 
ลักษณะพันธุกรรมของขาวโพดหวาน 
 
 ขาวโพดหวาน  เกิดจากการกลายพันธุของยนีในระบบการสังเคราะหแปงของขาวโพดเลี้ยง
สัตว  โดยมีการเปลี่ยนแปลงจากยนีขม (dominant gene)  ไปเปนยนีแฝง (recessive gene)  ซ่ึงมีผล
ทําใหกระบวนการสังเคราะหคารโบไฮเดรตภายในเอนโดสเปอรมไมสมบูรณ  มีการสรางแปงจาก
น้ําตาลซูโครสชาลง  จึงเกิดการสะสมน้ําตาลซูโครสในปริมาณที่สูง  สวนการสะสมในรูปแปงกลับ
ลดลง  น้ําตาลที่อยูในเมลด็ขาวโพดมีอยู  2 ชนิด  คือ  รีดิวซซ่ิงซูการ (reducing sugar)  และซูโครส
(surcrose)  จากการที่เมล็ดขาวโพดหวานมกีารสะสมน้ําตาลซูโครสสูง  มีผลทําใหเมล็ดเหีย่วยนเมื่อ
แกเต็มที่  การเหี่ยวยนของเมล็ดเกี่ยวของกบัปริมาณการสะสมน้ําตาลในเอนโดสเปอรม  หากเมล็ด
เหี่ยวยนมาก  แสดงวามีปริมาณของน้ําตาลซูโครสสะสมในปริมาณที่สูง (อําพล, 2536) 
 
 ขาวโพดหวานมียีนหลายยีนที่ควบคุมการสะสมแปงและน้ําตาล  ลักษณะแปงภายในเมล็ด
ขาวโพดควบคุมดวยยีนมากกวา 10 ตวั  ทวีศักดิ(์2540)  กลาววา  ความหวานของขาวโพดจะเกิดได
จากยนีหลายตวั  แตตวัที่มีความสําคัญ  และมีการนํามาใชในการปรับปรุงพันธุขาวโพดหวาน คือ 
 
 su (sugary gene)  มีสองคูคือ  su และ su2  มีรายงานตั้งแตป พ.ศ.2467 วา su ทําใหเกิดการ
สะสม phytoglycogen  ซ่ึงเปน water soluble polysaccharide  และเปนตวัที่ทําใหเนื้อขาวโพดหวาน
นุม 
 
 sh (shrunken gene)  มีหลายคู คือ sh, sh2, sh3, sh4 และ sh5  มีผลทําใหแปงลดนอยลง  
และมีน้ําตาลเพิ่มขึ้น  มีการคนพบยีน sh ตั้งแตป พ.ศ. 2464  และในป พ.ศ.2487  ก็มกีารคนพบ sh2 
ซ่ึงภายหลังมีการนํามาใชในการปรับปรุงคุณภาพของขาวโพดหวานอยางกวางขวาง 
 
 bt (brittle gene)  มี 3 คู คือ bt, bt2 และ bt4  เปนยีนที่มีผลคลายกับยีน shrunken  มาก  และ
ไมสามารถบอกไดจากลักษณะของเมล็ดแตอาจดูไดจากตน  ถาเปน super sweet  และมีตนสีเขียวก็
มีโอกาสเปนไดทั้ง sh และ bt  แตถาตนหรือดอกมีสีแดงจะเปน bt 
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 wx (waxy gene)  ยีนชนดินี้ทาํใหเกิดการสะสมแปงที่แตกตางไปจากขาวโพดธรรมดาและ
ไดคนพบวาเปนแปงพวก amylopectin  ขาวโพดที่มียีนชนดินี้  ไดแก ขาวโพดเทยีน  และขาวโพด
ขาวเหนียว 
 
 du (dull gene)  มีขอมูลนอยมากและไมมกีารกลาวถึงผลกระทบของยนี  แตมีการนํามาใช
ในการปรับปรงุพันธุขาวโพดหวาน 
 
 ae (amylose extender gene)  เปนยีนที่ทาํใหปริมาณของ amylose เพิ่มขึน้ 
 
 se (sugary enhancer gene)  เปนยีนใหมสุดที่มีการคนพบ  จะตองแสดงออกรวมกับ su 
เสมอ  มีผลทําใหเกิดการสะสมน้ําตาล maltose เพิ่มขึ้น 
 
 ยีนที่ไดรับความนิยมนํามาใชในพันธุการคา  สําหรับขาวโพดหวานในประเทศไทย คือ sh2 
และ bt2 โดยเฉพาะอยางยิ่ง sh2 เนื่องจากมีน้ําตาลซูโครส  มากกวาลูกผสมขาวโพดหวานที่ควบคมุ
ดวยยีน sugary (su)  มีการเปลี่ยนน้ําตาลใหเปนแปงหลังเก็บเกีย่วอยางชา ๆ ทําใหสามารถเก็บได
นานภายใตอุณหภูมิปกต ิ
 
ตารางที่ 1  แสดงสัญลักษณของยีนควบคมุลักษณะแปงภายในเมล็ดขาวโพด  
 
 

ยีน สัญลักษณ โครโมโซม  ลักษณะเมล็ดเมื่อแกเต็มที่ 
amylose extender ae 5 สีเขมดานโปรงแสงถึงทึบแสง 
brittle bt 5 เหี่ยวยน สีเขมดาน ทึบแสง 
brittle-2 bt2 4 เหี่ยวยน สีเขมดาน ทึบแสง 
dull du 10 ทึบแสงดาน 
miniature seed mn 2 เมล็ดเล็กผิดปกติ แตงอกไดดี 
shrunken sh 9 เมล็ดยน ทึบแสง 
shrunken-2 sh2 3 เหี่ยวยน โปรงแสงถึงทึบแสง 
shrunken-4 sh4 5 เหี่ยวยน ทึบแสง 
sugary su 4 ยน เปนมัน 
sugary-2 su2 6 สีดานเล็กนอย 
waxy wx 9 ทึบแสง  
 
ที่มา : Hannah (1993) 
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ขาวโพดหวาน (sweet corn)  แตกตางกับขาวโพดหวานพิเศษ (extra sweet corn)  ตรงที่
ขาวโพดหวานพิเศษมียนีแฝง sh2  ในขณะที่ขาวโพดหวานมียีนแฝง su  Lampe(1931)พบวาเมล็ดที่
มียีน sh2 มีน้ําตาลสะสมสูงเปน 2 เ ทาของเมล็ด su1 โดยในระยะฝกสดมีน้ําตาลซูโครสใน 
เอนโดสเปอรมประมาณ 85 % ของน้ําตาลทั้งหมด  และคงความหวานไดนานหลังการเก็บเกีย่ว 
Tsai and Nelson (1966)  พบวาสาเหตุที่ขาวโพดหวานพิเศษสามารถคงความหวานไดนานเนื่องจาก 
sh2 เอนโดสเปอรมขาดเอนไซม ADPG pyrophesphorylase  ทําใหมกีารสรางแปงไดนอยและมี 
water soluble polysaccharide (wsp)  ในปริมาณต่ํา  ยีน sh2  จะแสดงลกัษณะขมตอการทํางานของ
ยีน su1  Wann (1986)  กลาววา  เมล็ดขาวโพดหวานที่ประกอบดวยยีน sh2  จะงอกชาและความ
สม่ําเสมอของการงอกนอยกวาเมล็ดขาวโพดหวานที่ประกอบดวยยีน ae, du และ wx ตามลําดับ  
นอกจากนี้ Wann (1987)  พบวาเมล็ดที่ประกอบดวยยนี ae, du และ wx  สามารถเก็บรักษาไดใน
ระยะสั้น ๆ และมีความแข็งแรงของตนกลาต่ํากวาเมล็ดทีป่ระกอบดวยยนี su 

 
การสังเคราะหแปงในเมล็ดขาวโพด 
 

Hannah (1993)  ขบวนการสังเคราะหแปงในเมล็ดขาวโพด  แบงออกเปน ระดับชั้น (class) 
ไดแก 

 
ระดับชั้นที่ 1 (classI)  เปนกระบวนการเปลี่ยนน้ําตาลใหอยูในรูปที่พรอมจะเปลี่ยนเปน

แปง  เกิดในไซโตพลาสซึม (cytoplasm)  โดยมียนีสําคัญที่เกี่ยวของคือ  shrunken-1(sh1), 
shrunken-2(sh2), brittle-1(bt1) และ brittle-2(bt2)  ผลของยีนแฝงในกลุมนี้ทําใหน้ําตาลจํานวนมาก
ไมสามารถเคลื่อนยายเขาสู amyloplast  และเกิดการสะสมน้ําตาลที่สวนของไซโตพลาสซึม  ลด
ปริมาณคารโบไฮเดรตในระยะสุกแกของเมล็ด  โดยเฉพาะที่ระยะ 18-22 วัน หลังจากการผสมเกสร  
ขาวโพดหวานที่ถูกควบคุมดวยยีนในกลุมนี้  มีปริมาณน้าํตาลที่สูงเมื่อเปรียบเทียบกบัขาวโพดที่ถูก
ควบคุมดวยยนีแฝงในระดบัขั้นที่สอง (classII) 

 
ระดับชั้นที่ 2 (classII) เกิดขึน้ในสวนของอะมิโลพลาส (amyloplast)  ประกอบดวยยนี 

amylose extender (ae), dull (du), sugary (su) และ waxy (wx)  เปนยีนทีเ่กี่ยวของกับขบวนการ
สังเคราะหแปงยีนแฝงในระดับชั้นที่สองเปนตัวชะลอการเปลี่ยนน้ําตาลเปนแปงทําใหมีน้ําตาล
สะสมใน  amyloplast  แตใหปริมาณน้ําตาลสะสมที่นอยกวายีนในระดับชั้นที่หนึ่ง   
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ขาวโพดหวานที่เสริมยีนเพิ่มความหวาน 
 

เมล็ดพันธุของขาวโพดหวานชนิดนี้  มยีีนทีเ่ปนยีนแฝงคูแฝด (homozygous recessive) อยู
หนึ่งตําแหนง  แตอีกตําแหนงหนึ่งเปนยีนคูผสม (heterozygote)  เมื่อนําเมล็ดไปปลูกผลิตฝกสด  ยีน
ที่เปนคูสมจะแยกตัวตามกฎของ Mendel  มีผลทําให 25 เปอรเซ็นต  ของเมล็ดที่รับประทานมียนี
แฝงคูแฝด 2 คู (double  recessive)  ทําใหเมื่อรับประทานแลวรูสึกวาขาวโพดนัน้หวานขึ้นกวาปกติ 

 
ขาวโพดหวานพวกนี้มยีนี  su  เปนพื้นฐาน  เพราะนกัปรับปรุงพันธุตองการปรับปรุงพันธุ

ใหขาวโพดหวานนั้นมีความนุมและหวานขึ้น  โดยการนาํยีน  sh2  หรือซูการรีเอ็นฮานเซอร  
(sugaryenhancer,  se)  มาชวยเสริม  ตวัอยางขาวโพดหวานชนดินี้  คอื  พันธุ  Sugar  Loaf, Honey  
comb  และ  Sugar  Time  เปนตน  ในประเทศไทย  ขาวโพดขาวเหนยีวหวานขอนแกน  อาจจัดอยู
ในประเภทนีไ้ดโดยมยีีน  sh2  รวมกับยนี  su  หรือ wx  เปนยีนแฝงคูแฝด  2  คู  (double  recessive)  
(ทวีศักดิ,์ 2540) 

  
 พันธุที่จําหนายเปนการคาในสหรัฐอเมริกาที่ใชยีนเสริมความหวานระหวาง  su se    และ 
ae du wx สําหรับ  su se ใหขาวโพดหวานที่มีความหวานสูงขึ้น  มี  water  soluble  polysaccharide  
สูง  ทําใหนุม  แตมีการสูญเสียความหวานอยางรวดเร็ว  สวน ae du wx นั้น  การปรับปรุงพันธุทําได
ยากมาก  เพราะการสรางใหเมล็ดขาวโพดมียีน  3  ตวัอยูในสภาพยีนแฝงทั้งหมดนั้น  คอนขางยาก  
ตองใชเวลานาน  และมีปญหาเรื่องความงอกต่ํา (ทวีศักดิ์ , 2540)  ปฏิกิริยารวมระหวางยีนความ
หวานชนิดตาง ๆ แสดงไวในตารางที่  2 
 
ตารางที่ 2  ปฏิสัมพันธระหวางยีนความหวานตางตําแหนง 
 
ยีน ปฏิกิริยารวม ลักษณะเมล็ด 

ae bt   ขมโดยยีน bt ยน  และขุนดาน 

ae su รวมแสดงออก ยนเล็กนอย  ใส 

bt su รวมแสดงออก เหี่ยวยนมาก  คอนขางใส 

bt2 su ขมโดยยีน  bt2 ยน  คอนขางใส 

sh2su รวมแสดงออก เหี่ยวยนมา  ใสมันแตทึบแสงบาง 
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ตารางที่ 2 (ตอ) 
 

  

ยีน ปฏิกิริยารวม ลักษณะเมล็ด 
su wx ขมโดยยีน su เหี่ยว  คอนขางมันและทึบแสง 
ae du wx รวมแสดงออก ยน  ทึบแสง  ถึงขุน 
ae sh2 wx ขมโดยยีน  sh2 ยน  ทึบแสง 
ae su su2 รวมแสดงออก ยนเล็กนอยใสหรือขุนเล็กนอย 
 
ที่มา : ดัดแปลงและเพิ่มเติมจาก  Kaukis  and  Davis (1986) 
 
 เนื่องจากเมล็ดลูกผสมขาวโพดหวานที่มยีนีความหวาน  2  ชนิดอยูรวมกันมีเปอรเซ็นต
ความงอกต่ํามาก  จึงนยิมใชการเสริมยีนเพยีงบางสวนโดยใหเมล็ดขาวลูกผสมโพดหวานมยีีน  1  
ตําแหนง  เปน homozygote  และที่อีกหนึ่งตําแหนงเปน  heterozygote  ซ่ึง  heterozygote  จะ
กระจายตัวภายในฝกของขาวโพดหวานทีใ่ชบริโภค  ดังนั้น  25  เปอรเซ็นตของเมล็ดในฝกจะแสดง
ลักษณะของยนีแฝง  2  ชนิด  สงผลใหมีปริมาณน้ําตาลสูง  ซ่ึงการผลิตลูกผสมทําไดโดย  การผสม
ระหวางสายพนัธุอินเบรดทีม่ียีนแฝงคูแฝด  1  ตําแหนง (เชน su)  และยีนขมคูแฝดที่ตําแหนงอืน่ ๆ 
(เชน sh2)  กับสายพันธุอินเบรดที่มียีนแฝงคูแฝดทั้ง  2  ตําแหนง  เปน su และ  sh2  ลูกผสมที่ไดมี
พันธุกรรม  susuSh2Ssh2  หลังจากเมล็ดไดรับการผสม  75  เปอรเซ็นต  ของเมล็ดภายในฝกจะ
แสดงลักษณะพันธุกรรม  susuSh2_  และ  25 เปอรเซ็นต  จะแสดงลกัษณะพนัธุกรรม  susush2sh2  
ซ่ึงหากยีน  su  เปนยีนแฝงคูแฝด  75  เปอรเซ็นตของเมล็ดจะมีปริมาณ  phytoglycogen  สูง  ดังนั้น  
75  เปอรเซ็นตของเมล็ดจะมีเนื้อสัมผัสที่ออนนุม  เปนผลจากยนี  su  และอีก  25  เปอรเซ็นตของ
เมล็ดเปนขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  ลูกผสมทางการคาสวนใหญมียีนควบคุมความหวานแบบ  
susuSh2sh2  แตทั้งนี้ลูกผสมที่มียีนควบคุมความหวานแบบ  Susush2sh2  หรือ  susuSese  ก็นยิม
นํามาใชเชนกนั (Hallauer,  2001) 
                                   
คุณภาพของขาวโพดหวาน 
 

คุณภาพของขาวโพดหวานฝกสดเพื่อการบริโภคเปนเรื่องที่สําคัญมาก  ดังนั้นการปรับปรุง
พันธุขาวโพดหวานจึงตองคาํนึงถึงคุณภาพของฝกสดใหตรงตามความตองการและความพึงพอใจ
ของผูบริโภค Tracy (1994)  กลาววา  การปรับปรุงพันธุขาวโพดหวานตองคัดเลือกเพื่อปรับปรุง
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คุณภาพและรปูทรงของฝก  องคประกอบเบื้องตนของคุณภาพฝกสดทีผู่บริโภคนิยมคือ  ลักษณะ
เนื้อเมล็ด (kernel texture), กล่ินรส (flavor), และความหอม (aroma)  (Wann et al., 1971;Flora and 
Wiley, 1974)  สําหรับความหวาน (sweetness), ความนุม (tenderness), ความหนาของเปลือกหุม
เมล็ด (pericarp thickness), สีของซังและเมล็ด (cob and kernel color)  และลักษณะของฝก (ear 
appearance) ตางก็เปนตวักําหนดคณุภาพฝกสดและการแปรรูปอุตสาหกรรมขาวโพดหวาน
เชนเดยีวกัน  (ทวีศักดิ์, 2540 : Azanza et al., 1994) 

 
ความหวาน 

 
 Flora and Wiley (1974)  กลาววา  ความหวานเปนหนึ่งในปจจยัหลักของรสชาติขาวโพด
หวานเนื่องจากปริมาณน้ําตาลและแปงในเมล็ด  น้ําตาลที่มีบทบาทตอความหวานของขาวโพด
หวาน  คือ ซูโครส  และฟรุกโตส  ซ่ึงควบคุมดวยยีนแฝง (recessive genes)  ทําใหกระบวนการ
สังเคราะหคารโบไฮเดรตในเอนโดสเปอรมเกิดไดไมสมบรูณ  สงผลใหขั้นตอนการเปลี่ยนน้ําตาล
ซูโครสไปเปนแปงถูกจํากดัจงึเกิดการสะสมน้ําตาลซูโครสภายในเมล็ดมากขึ้น  และเมื่อเมล็ดแก
เต็มที่จะมีลักษณะเหี่ยวยน (Camenon and Haward, 1954)  ขาวโพดหวานเดิมจะมีน้ําตาลในเมล็ด
สูงและมีการสะสมไฟโตไกลโคเจน (phytoglycogen)  ซ่ึงเปน water soluble polysaccharide (WSP)  
มีผลทําใหแปงลดนอยลง  เนื่องจากยีน sugary (su)  บนโครโมโซมคูที่ 4 ตอมามีการคนพบยีนที่มี
ผลตอการสะสมแปงและน้าํตาลในเมล็ดขาวโพดตวัใหม ๆ เชน  ยีน shrunken (sh, sh2, sh4),   
ยีน brittle (bt1, bt2, bt4), ยีน waxy (wx), ยนี dull(du), ยนี amylase extender (ae)  และยีน sugary 
enhancer (se) (Tracy, 1994) 
 
 Park et al. (1994)  ศึกษาถึงการเปลี่ยนแปลงปริมาณน้ําตาลในเมล็ดของขาวโพดหวาน 
GCB 70 (su)  และขาวโพดหวานพิเศษ NES (sh2)  เพื่อกําหนดหาชวงระยะเวลาเกบ็เกี่ยวที่
เหมาะสมกับการบริโภค  พบวา  ชวงระยะเวลาเก็บเกี่ยวทีเ่หมาะสมสําหรับขาวโพดหวาน GCB 70  
และขาวโพดหวานพิเศษ NES คือ 15-20 วันและ 20-25 วัน  ภายหลังจากการผสมเกสร  ตามลําดับ  
และพบวาปริมาณน้ําตาลของเมล็ดบนสวนตาง ๆ ของฝกของขาวโพดหวานมีความแตกตางกัน  
สวนที่พบวามปีริมาณน้ําตาลมาก  คือ สวนปลายฝก  สวนกลางฝก  และบางสวนของสวนโคนของ
ฝก  ตามลําดับ 
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ความนุม 
 
 ความนุมเปนผลมาจากลักษณะแปงภายในเมล็ด  โดยปกติแลวองคประกอบของแปงใน
ขาวโพดหวานซึ่งควบคุมดวยยีนแตละชนดิจะแตกตางกนั  ขาวโพดหวานปกติ (susu)  มีความนุม
ของเมล็ดสูงเนื่องจากขาวโพดหวานประเภทนี้มี water soluble polysaccharides (WSP)  สูงมาก  ใน
ขาวโพดหวานพิเศษทั้งประเภท sh2 หรือ bt นั้นสวนใหญมีความกรอบคอนขางสูงเมื่อเทียบกับ
ขาวโพดหวานปกติ  เนื่องจากองคประกอบของแปงและเปลือกหุมเมลด็แตกตางกัน  การปรับปรุง
ความนุมโดยใหความหวานยงัคงอยูอาจใชยีน  bt  รวมกบัยีน su  เพราะเมื่อนํายีนคูนีม้าอยูดวยกนั
แลวเมล็ดขาวโพดหวานจะมีซูโครสสูงมาก  และในขณะเดียวกนัก็ม ีWSP สูงพอสมควร  แตการนํา 
bt มารวมกับ su  จะทําใหความงอกของเมล็ดลดลงอยางมาก (Tsai and Glover, 1974)  สวน
ขาวโพดขาวเหนียวหรือขาวโพดเทยีน  ควบคุมดวยยีน wx 1 คู  มีองคประกอบทางเคมีของแปง 
amylopectin  แทบทั้งหมด  สงผลใหเมล็ดมีความเหนียวนิ่มเมื่อสุก (ราเชนทร, 2539) 
 
 Shannon  and  Garwood (1983)  เสนอวิธีการผลิตเมล็ดพันธุลูกผสม  โดยใชสายพันธุแทที่
มีเปลือกเมล็ดออนนุมเปนตนพอ  เพื่อใหไดเมล็ดพันธุจากตนแมซ่ึงมีเปลือกเหนยีว  เพื่อลดปญหา
ในการถูกทําลาย  แตลูกผสมจะมีเปลือกที่บางลง 
 

ความบางของเปลือกหุมเมล็ด 
 

 Culpper  and Magoon (1942)  รายงานวา  ความออนนุม  เปนปจจยัที่สําคัญในการตัดสิน
คุณภาพของขาวโพดหวาน  ความออนนุมของขาวโพดหวานประกอบดวยปจจยัมากกวาหนึ่งปจจัย 
Gomez et al. (1963)  พบวา  ความหนาบางของเปลือกหุมเมล็ด  เปนปจจัยหลักที่มีผลตอความออน
นุมของขาวโพดหวาน  นอกจากนี้ลักษณะเนื้อแปง (texture)  ของเอนโดสเปอรมและความฉ่ําน้ําก็มี
อิทธิพลตอความออนนุมของขาวโพดหวานเชนกนั  แตเปลือกหุมเมล็ดเปนปจจัยหลักที่ควบคุมการ
สูญเสียความชื้นของเมล็ด  พนัธุกรรมที่มีผลตอระดับน้ําตาลและ WSP  ตางก็มีบทบาทในการ
ควบคุมการสูญเสียความชื้นและมีผลตอความออนนุมของเมล็ด Bailey and Bailey (1938), Ito and 
Brewbaker (1981)  ใหความเห็นตรงกนัวา  ความหนาของเปลือกหุมเมล็ด มีความสัมพันธในทาง
ลบกับความนุม 
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 Helm and Zuber (1972)  ประเมินความสามารถในการถายทอดพันธกุรรม (heritability)  
ลักษณะความหนาของเปลือกหุมเมล็ดของขาวโพด  พบวาความหนาของเปลือกหุมเมล็ดมีดัชนี
ความสามารถในการถายทอดลักษณะสูงกวา 80 เปอรเซ็นต  และสามารถที่จะเปลี่ยนแปลงไดโดย
การคัดเลือกแบบวงจร  (recurrent selection) 
 
 Ito and Brewbaker (1981)  ศึกษาถึงความแตกตางระหวางพันธุและสายพันธุตาง ๆ ของ
ขาวโพดหวาน  พบวามีความแตกตางกันมาก  และจากการศึกษาทางดานปรับปรุงพันธุพบวา  
ลักษณะนี้สามารถปรับปรุงใหดีขึ้นโดยไมยากนกั  และมดีัชนีความสามารถในการถายทอด
พันธุกรรมสูงพอควร  และสามารถลดความหนาของเปลือกหุมเมล็ดไดโดยวิธีการคัดรวม (mass 
selection)  จาก 74 ไมครอน  ในรอบการคดัเลือกที่ศูนย (CO) เปน 53 ไมครอน  ในรอบการคัดเลือก
ที่ 3 (C3)  คิดเปน 6.8 ไมครอนตอรอบการคัดเลือก 
 
 Ito and Brewbaker (1991)  ศึกษาความหนาของเปลือกหุมเมล็ดในลูกผสมขาวโพดที่เกดิ
จากสายพนัธุอินเบรดขาวโพดหวาน AA8 (55 ไมครอน)  และ 677a (51 ไมครอน)  ที่มเีปลือกหุม
เมล็ดบาง  กับสายพันธุอินเบรดขาวโพดไร 4 สายพันธุ คือ B37, B68, H55 และ Hi26  ซ่ึงมีความ
หนาของเปลือกหุมเมล็ดอยูระหวาง 82-132 ไมครอน  พบวา  ความหนาบางของเปลือกหุมเมล็ดมี
ดัชนีความสามารถในการถายทอดลักษณะทางพันธุกรรมสูง  โดยมีคาเฉลี่ย 55.2 เปอรเซ็นต 
 
 กล่ินและรสของขาวโพด 
 
 กล่ินและรสทีด่ีมีความสําคญัตอการบริโภคฝกสด  ผลิตภัณฑขาวโพดหวานบรรจกุระปอง
และการนําไปประกอบอาหารอื่น ๆ ทวีศักดิ์(2536)  รายงานวา  กล่ินเฉพาะตวัของขาวโพดหวาน
เกิดจากสารประกอบไดเมททิลซัลไฟต (dimethy sulfide ; DMS)  ซ่ึงเกิดจากการสลายตัวของS-
methyl methionine sulfoniumsalt  ดวยความรอนได homoserine และ DMS  ความเขมขนของสาร
ตั้งตนในแตละพันธุมีผลตอกล่ินรสมากกวาปริมาณความรอน  การเพิม่ปริมาณความรอนไมไดเพิม่
ปริมาณ DMS  ซ่ึงมักสลายตัวหมดในชวงแรกของการแปรรูป Dignan and Wiley (1976)  และ 
Williams and Nelson (1973)  พบวา  ระดับของไดเมททิลซัลไฟด  มีความแตกตางกันในขาวโพด
หวานแตละพนัธุและชวงการเก็บเกีย่ว  ซ่ึงปริมาณไดเมททิลซัลไฟดจะลดลงเมื่ออายุของเมล็ด
ขาวโพดหวานมากขึ้น 
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 Self et al. (1963)  รายงานวา  ปริมาณของไดเมททิลซัลไฟดมีอยูในขาวโพดหวานที่
ประกอบอาหารในปริมาณสงู Bills and Keenan (1968)  รายงานวา  ปริมาณไดเมททลิซัลไฟดใน
ขาวโพดหวานที่ผานการแปรรูปมีปริมาณ 5.7-14.2 ppm  ในขาวโพดหวานแชแข็งมีเพยีง 0.3-0.8 
ppm  นอกจากนี้ Flora and Wiley (1974)  กลาววา  ในขาวโพดหวานบรรจุกระปอง  ขาวโพดหวาน
แชแข็ง  และขาวโพดฝกสด  มีปริมาณไดเมททิลซัลไฟด  อยูระหวาง 0.43-17.0  ppm  และจะลดลง
เมื่อขาวโพดหวานเขาสูชวงสุกแกทางสรีรวิทยา 
 
เชื้อพันธุกรรมท่ีเปนประโยชนตอการปรับปรุงพนัธุขาวโพดหวาน 
  
 การปรับปรุงพันธุ  เร่ิมตนจากการคนหาเชือ้พันธุกรรม (germplasm)  เพื่อนํามาใชเปนพอ
แมพันธุ  โดยทั่วไปพอแมพนัธุที่ดีควรเปนพันธุที่ไดรับการพิสูจนแลววา  สามารถปรับตัวและ
ใหผลผลิตที่ดีในพื้นที่ทีก่ําหนด  สวนใหญเปนพันธุที่ใชปลูกเปนการคา  พันธุพื้นเมือง  หรือพันธุที่
ไดจากโครงการปรับปรุงพันธุในกรณีดังกลาวอาจทําใหสายพันธุตาง ๆ มีลักษณะใกลเคียงกันมาก
ขึ้นและเพื่อหาสายพันธุที่แปลกใหม อาจมคีวามจําเปนตองหาจากแหลงอื่น ๆ เขามาเสริม  เพื่อเพิ่ม
ความหลากหลายทางพันธุกรรม (genetic diversity) (กฤษฎา, 2544)  เชื้อพันธุกรรมที่เปนประโยชน
ตอการปรับปรุงพันธุขาวโพดหวานอาจหาไดจาก 
 
  1.  พันธุพื้นบาน (primitive cultivar หรือ land races)  พันธุพื้นบานเปนพันธุที่ไดรับการ
พัฒนาในแตละทองถ่ินเปนเวลานาน  โดยกระบวนการผสมผสานระหวางการคัดเลือกโดย
ธรรมชาติและมนุษย มกีารกระจายแพรพันธุออกไปยังทองถ่ินตาง ๆ ตามการอพยพของมนุษย  ใน
ระยะเวลาทีย่าวนาน  พันธุกจ็ะเปลี่ยนไปตามสภาพแวดลอม  ทั้งโดยธรรมชาติและทีม่นุษยสรางขึน้ 
(disruptive selection)  พันธุพื้นบานมีการปรับตัวไดดีเฉพาะถิ่นและคงไวซ่ึงพันธุกรรมที่เปน
ประโยชนอยางมากมาย  (กฤษฎา, 2546)  พนัธุเหลานี้มีทั้งขาวโพดหวาน ขาวโพดเทยีน  ขาวโพด
ขาวเหนียว  และขาวโพดไร  ซ่ึงสามารถนํามาใชในการปรับปรุงพันธุขาวโพดหวานได  เนื่องจาก
เปนพันธุที่มีการปรับตัวไดดใีนแตละทองถ่ิน 
 
 2.   พันธุปรับปรุงหรือพันธุการคา (improved variety หรือ commercial variety)  พันธุ
ปรับปรุงหรือพันธุการคา  เปนพันธุที่ผานการปรับปรุงปรุง  และคัดเลอืกโดยนกัปรบัปรุงพันธุพืช
มาแลว  พันธุปรับปรุงและพันธุการคาเหลานี้  นักปรับปรุงพันธุสามารถนํามาใชเปนเชื้อพันธุกรรม
เร่ิมแรกไดเปนอยางดี  โดยเฉพาะอยางยิ่งในเรื่องของการปรับตัว  และผลผลิต (ทวีศักดิ์, 2540) 
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 3.  สายพันธุจากการทดลอง (advanced breeding lines)  เปนสายพันธุที่อยูในระยะการ
ปรับปรุงพันธุขั้นสุดทาย  ซ่ึงมีอนาคตสําหรับใชเปนพนัธุปลูกใหม ๆ หรือเพื่อสรางพันธุลูกผสม
หรือเพื่อใชในการปรับปรุงพันธุตอไป  หรืออาจเรียกสายพันธุเหลานีว้า  สายพันธุช้ันแนวหนา 
(elite lines)  ซ่ึงหมายถึง  สายพันธุที่มีศักยภาพที่ผานการทดสอบมาแลวอยางดี  เพียงแตรอการ
ทดสอบขั้นสุดทายหรือรอการปลอยออกเปนพันธุปลูกใหม ๆ (กฤษฎา, 2546) 
 
 ณัฎฐนี (2546)  และคฑารัตน  (2546)  ใชวิธีการสรางประชากรโดยนาํพันธุขาวโพดหวาน
จากตางประเทศที่ควบคุมดวยยีน  shrunken-2 (sh2)  มาผสมกับสายพันธุขาวโพดไร  พบวาเชื้อ
พันธุกรรมขาวโพดไรมีศกัยภาพในการใชปรับปรุงพันธุขาวโพดหวานจากตางประเทศทําให
สามารถปรับตัวเขากับสภาพแวดลอมและตานทานโรคและแมลงตาง ๆ  
  
 ช่ืนจิต (2546)  แสดงใหเห็นวา  การใชเชื้อพันธุกรรมขาวโพดไร  ขาวโพดหวานพิเศษ
รวมถึงการใชขาวโพดขาวเหนียว  ที่มีการปรบัตัวไดดภีายในประเทศ  เปนพอแมพันธุเพื่อการ
ปรับปรุงสายพันธุอินเบรด  สามารถใชไดอยางมีประสิทธิภาพ  ดีกวาการใชเชื้อพันธกุรรมจาก
ตางประเทศทีม่ีการปรับตัวต่ํา  อยางไรก็ตาม  สายพันธุจากตางประเทศยังเปนประโยชน  สําหรับ
การปรับปรุงพันธุในระยะยาว  โดยเฉพาะอยางยิ่ง  การนาํลักษณะทางคุณภาพบางอยางมาใช  การ
ผสมพันธุระหวางสายพันธุอินเบรดที่ไดรับการคัดเลือกจากงานทดลองตาง ๆ เพื่อปรับปรุงสาย
พันธุอินเบรดใหม ๆ ทําใหคณุภาพและผลผลิตของสายพันธุอินเบรดดขีึ้น  และจะนําไปสูลูกผสม
พันธุใหม ๆ ทีด่ีขึ้นดวย 
 
 4.  พันธุตางประเทศ (exotic variety)  เปนพันธุนําเขา  พนัธุเหลานี้มักปรับตัวเขากับสภาพ
การเพาะปลูกในประเทศไทยไมสูดี  มักประสบปญหาจากโรคและแมลงมาก  โดยเฉพาะอยางยิ่ง
โรคใบลาย  และแมลงเจาะฝก  ทําใหฝกเนาเสียหาย  แตกม็ีบางพันธุที่สามารถปรับตัวเขากับ
ประเทศไทยไดดี  ในบางฤดปูลูก  ถึงแมวาพันธุนําเขาจะมีปญหาในการปรับตัว  นักปรับปรุงพันธุก็
ควรนําพันธุเหลานี้มาใชบาง  เพราะพันธุตางประเทศโดยเฉพาะอยางยิ่งจากสหรัฐอเมริกา  เปนผล
ของการปรับปรุงพันธุมากกวา 100 ป  พันธุเหลานี้มีคุณสมบัติยอดเยี่ยมในเรื่องคุณภาพ  ขนาดเมล็ด  
รูปทรงฝก (ทวีศักดิ์, 2540) 

 
โชคชัย  และคณะ (2537)  ใชวิธีการสรางประชากรโดยนําพันธุขาวโพดหวานลูกผสม

ตางประเทศทีค่วบคุมดวยยนี sugary-1 เชน Silver Queen White Hybrid (SQWH), Jubilee  และ 
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Kandy Korn  มาผสมกับพันธุดีเดนของมหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร  เชน  พันธุสุวรรณ2, พันธุ
สุวรรณ3,  และ Thai Supersweet Comp1 DMR    จากนัน้ทําการพัฒนาและปรับปรุงประชากรโดย
วิธีการคัดเลือกรวม 3-6 ช่ัว  เพื่อใหสามารถปรับตัวเขากบัสภาพแวดลอม  และมีลักษณะทางพืชไร
ตาง ๆ ที่ดี  แลวทําการสกัดสายพันธุโดยวิธีการคัดเลือกแบบบันทึกประวัติ  ผลการวิจยัสรุปไดวา
ลักษณะทางพชืไรดีขึ้นกวาเดิม  เชน วันออกไหม  ความสูงตนและฝก  ระบบรากและลําตน  ความ
ตานทานโรคและแมลง  สามารถปรับตัวไดดีในสภาพแวดลอมตาง ๆ   และตานทานตอโรครา
น้ําคางและโรคทางใบตาง ๆ 

 
พิเชษฐ  และคณะ (2538)  ไดสรางประชากรขาวโพดหวานเพื่อใชเปนแหลงพันธุกรรมใน

การพัฒนาพนัธุขาวโพดหวาน  โดยการนําขาวโพดหวานมาจากตางประเทศเพื่อผสมรวมกับขาว
โพดหวานซึ่งตานทานโรคราน้ําคาง  Thai Super Sweet Composite# 1DMR (TSSC#1DMR)และ
ประชากรขาวโพดไร TF Composite# 1DMR เพื่อสรางเปนประชากรใหมเรียกวา  ประชากรA และ
ประชากรB  จากการปรับปรุงประชากรในแบบ S1 recurrent selection  รอบที่1  พบวา pop A 
(S)C1, pop B (S) C2 ตลอดจนพันธุสังเคราะหซ่ึงสรางจากสายพันธุผสมตัวเอง 1 คร้ัง ของประชากร
ทั้งสอง  มีระดับความตานทานโรคราน้ําคาง  และผลผลิตฝกสดปอกเปลือกมากกวา TSSC#1DMR  
การประเมินคณุภาพและลักษณะทางเกษตรที่สําคัญ  พบวา  สวนใหญมีอายุการออกไหม  ความสูง
และความหวานดีขึ้น 
 
 5.  พันธุขาวโพดไร (field  corn)  Treat  and  Tracy(1993)  ใชเชื้อพนัธุกรรมขาวโพดไร
เพื่อปรับปรุงความแข็งแรงของลําตนและระบบรากของขาวโพดหวาน  โดยเปรียบเทยีบลูกผสมที่
ไดจากการผสมระหวาง  ขาวโพดไร (dent  corn)  กับขาวโพดหวาน  (sweet corn)  และขาวโพด
หวานกับขาวโพดหวาน  พบวาลูกผสมที่ไดจากการผสมระหวางขาวโพดไรกับขาวโพดหวาน  มี
ลักษณะลําตนและระบบรากที่แข็งแรงกวาลูกผสมที่ไดจากการผสมระหวางขาวโพดหวานกับ
ขาวโพดหวาน  โดยมีคาเฉลี่ยของตนที่หกัลม (lodging)  เทากับ  4.4  และ  18.7  เปอรเซ็นต  
ตามลําดับ  แสดงใหเห็นถึงศกัยภาพของการใชเชื้อพันธุกรรมขาวโพดไร  ในการปรับปรุงพันธุ
ขาวโพดหวาน 

 
คฑารัตน  (2546)  ปรังปรุงพันธุขาวโพดหวานเพื่อคุณภาพฝกสดและตานทานโรค  โดยนํา

สายพันธุขาวโพดหวานลูกผสมจากสหรัฐอเมริกา  ปรับตัวเขากับสภาพการเพาะปลูกในประเทศ
ไทยได  และมกัประสบปญหาโรคและแมลงมาก  นํามาผสมกับสายพันธุขาวโพดไร  โดยมีเชื้อ
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พันธุกรรมนําเขาและขาวโพดไรอยางละ  50  เปอรเซ็นต  ใหคูผสมที่เมื่อนํามาสกัดสายพันธุอินเบ
รด  ใหสายพันธุอินเบรดรุนที่  4 (S4)  ทําใหลูกผสม  S4xS4  ที่มีลักษณะทรงตนแข็งแรง  ตานทาน
ตอโรค 

 
นลิณี  (2547)  พัฒนาสายพนัธุขาวโพดหวานปกติ (su)  และขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  

โดยใชสายพันธุขาวโพดหวานผสมและผสมกลับไปหาสายพันธุอินเบรดขาวโพดไรโดยใชผลของ  
ซีเนียชวยแยกเมล็ดขาวโพดหวานออกจากเมล็ดขาวโพดไร  พบวา  การผสมกลับ  2  คร้ัง ไปหาสาย
พันธุขาวโพดไรและผสมตัวเองอีก 1 คร้ัง  เพียงพอสําหรับการคัดเลือกเพื่อใหไดสายพันธุอินเบรด
ขาวโพดหวานที่มีลักษณะทางเกษตรที่ดีของสายพันธุขาวโพดไร  ตลอดจนลกัษณะทางคุณภาพทีด่ี
จากสายพนัธุขาวโพดหวาน 

 
มัฌชิมา  (2546)  ปรับปรุงสายพันธุอินเบรดและลูกผสมของขาวโพดขาวเหนียวโดยการใช

เชื้อพันธุกรรมจากขาวโพดตางประเภท  2  แบบ  คือ 1.  แบบผสมเดี่ยวที่มีเชื้อพันธุกรรมขาวโพด
ไร  และขาวโพดขาวเหนยีวอยางละ  50  เปอรเซ็นต  และ  2.  แบบผสมคูที่มีเชื้อพันธุกรรมจาก
ขาวโพดไร  ขาวโพดขาวเหนียว  ขาวโพดหวานนําเขา  และขาวโพดหวานภายในประเทศ  อยางละ  
25  เปอรเซ็นต  คัดเลือกสายพันธุอินเบรดโดยวิธีการคัดแยกครอบครัว  และใชสารละลาย
โพแทสเซียมไอโอไดดความเขมขน 1 N(KI  10  กรัม ตอ I2 3 กรัมในน้ํากลั่น 1 ลิตร)  ชวยในการ
คัดเลือกยีน waxy  พบวา  ขาวโพดขาวเหนียวลูกผสมที่ไดมีลักษณะทางคุณภาพในการกัดชิม  และ
ความบางของเปลือกหุมเมล็ด  รวมทั้งลักษณะการตานทานโรคราน้ําคางและราสนิม  และสามารถ
ใหผลผลิตที่สูงดวย  แสดงใหเห็นวาการใชขาวโพดตางประเภทเพื่อเพิ่มฐานพันธกุรรมใหกวางขึ้น  
สงผลทางบวกในการเพิ่มความหลากหลายทางพันธุกรรมใหกับสายพนัธุอินเบรด  เปนผลให
ลูกผสมที่ไดจากสายพันธุอินเบรดเหลานีม้ีผลผลิตและคุณภาพทีด่ ี

 
กฤษฎา(2544)  กลาววา  การปรับปรุงพันธุในระยะเวลาสั้น  การใชสายพันธุนําเขาที่มกีาร

ปรับตัวต่ํามาเปนพอแมพนัธุ  ทําใหคาเฉลี่ยของประชากรต่ํา  มีความแปรปรวนทางพันธุกรรมสูง
แตจะใหสายพันธุที่ดีนอย  แสดงใหเห็นถึงความจําเปนในการปรับปรุงสายพันธุอยางเปนขั้นตอน
เพื่อปรับสมดุลของยีน  และเพิ่มการปรับตวัของสายพันธุใหม  หรืออาจกลาวไดวา  การปรับตัวของ
สายพันธุใหเขากับสิ่งแวดลอม  มีความสําคัญยิ่งกวาความหลากหลายทางพันธุกรรม  แสดงใหเห็น
ถึงความสําคัญของยีน  ที่ชวยใหมีการปรับตัวเขากับสภาพแวดลอม (protective gene)  เพื่อปกปอง
ใหยนีที่ทําหนาที่ในทางสรีระวิทยา (functional gene)  เพือ่ใหทํางานไดอยางมีประสิทธิภาพ 
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Troyer (1999)  สรุปวา  การปรับตัวเขากับสภาพแวดลอมมีความสําคัญมากกวาความ
หลากหลายทางพันธุกรรม  นั่นคือ  เชื้อพนัธุกรรมที่นํามาใชในการปรับปรุงสายพันธุ  ควรจะตองมี
การปรับตัวเขากับสภาพแวดลอมนั้น ๆ การถายทอดยีนบางสวนเทาทีจ่ําเปนเขาสูสายพันธุเดิม  จะมี
ประสิทธิภาพมากกวาการสรางความแปรปรวนทางพันธุกรรมใหกับสายพันธุเดิม  ความ
หลากหลายทางพันธุกรรมพชื (genetic diversity)  ในทางปรับปรุงพันธุพืช  นาจะหมายถึงการเพิ่ม
ศักยภาพในการใหผลผลิต  โดยการเสริมลักษณะเทาทีจ่ําเปนมากกวาการสรางความแปรปรวน
ทางดานพันธกุรรม(genetic variability)  ใหกับพืช  ซ่ึงสวนมากแลวเปนการลดศักยภาพในการ
ใหผลผลิตของพืช  ความหลากหลายทางพนัธุกรรมจึงควรอยูในกรอบของสภาพแวดลอมที่กําหนด  
การปรับปรุงพันธุจึงเปนการเสริมยีน  ที่มีศักยภาพเขาสูสายพันธุเดิมแทนที่จะคนหายนีกลุมใหม ๆ 
ที่ผิดแผกไปจากเดิม 

 
การปรับปรงุพันธุโดยวิธีการผสมกลับ 
 
 กฤษฎา (2546) กลาววา  การผสมกลบั (backcrossing) คือ การนําลูกที่ไดจากการผสม  
ผสมกลับไปหาพอหรือแมของมันเอง  โดยสภาพธรรมชาติ  พืชตางชนดิที่มีพันธุกรรมใกลเคียงกัน
หรือเปนเครือญาติกัน  จะผสมขามกันไดบางในอัตราทีต่่ํา  และไมสามารถอยูรอดได  การผสม
กลับไปหาพอหรือแมเปนการเพิ่มอัตราสวนของยีนจากพอหรือแมขางใดขางหนึ่งใหสูงขึ้น  ทําให
สมดุลของยีนในลูกผสมดีขึน้จึงมีโอกาสอยูรอดไดสูง  และถาการผสมกลับเกิดขึ้นอยางตอเนื่อง  ก็
จะเหลือยีนเพยีงจํานวนเลก็นอยของพืชชนิดหนึ่งถายทอดเขาไปสูอีกพืชชนิดหนึ่ง  การผสมขาม
ตามดวยการผสมกลับจึงเปนกระบวนการเชื่อมตอในการถายทอดยีน  จากพืชชนดิหนึ่งไปยังอีก
ชนิดหนึ่ง (gene introgression)  ซ่ึงเปนปจจัยหนึ่งที่ทําใหเกิดววิัฒนาการของสิ่งมีชีวิตอยางตอเนื่อง 
 
 การผสมกลับประกอบดวยสายพันธุผูให (donor parent) คือ สายพันธุที่ใหยนีบางสวนไป
ยังสายพันธุผูรับ (recipient parent)  และสายพันธุผูรับ  คือ  สายพันธุที่ลูกผสมที่เกิดขึ้นจะตองผสม
กลับไปหาอยางตอเนื่องจึงมช่ืีอเรียกอีกอยางวา  สายพันธุผสมซ้ํา  (recurrent parent)  ลูกผสมที่
เกิดขึ้นจึงเปนลูกผสมกลับ (backcross hybrid)  ถาผสมกลับครั้งที่ 1 เรียกวาลูกผสมกลับครั้งที่ 1 
(BC1)  ถาผสมกลับ 2 คร้ัง  เรียกวา ลูกผสมกลับครั้งที่ 2 (BC2) เปนตน (กฤษฎา, 2546) 
 
 โดยหลักการ  การที่จะผสมกลับกี่คร้ังขึ้นอยูกับวา  สายพนัธุผูใหมีการปรับตัวไดดีเพยีงใด
มีความแตกตางทางพันธุกรรมกับสายพันธุผูรับมากนอยขนาดไหน  ถาสายพันธุผูใหมีการปรับตัว
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ต่ํา  และมีความแตกตางทางพันธุกรรมสูง  จํานวนการผสมกลับยอมตองมากครั้งขึ้น  เพื่อปรับ
สมดุลของยีน  โดยเฉพาะอยางยิ่งการผสมขามพืชตางชนดิหรือพืชที่นําเขามาจากเขตภมูิอากาศที่
แตกตางกับทีน่ํามาใชอยางมาก  โดยทัว่ไปถาไมมีเหตุผลอ่ืนใดพิเศษ  การผสมกลับเพียง 1-2 คร้ัง  
นาจะเพียงพอและยังเปดโอกาสใหมีการกระจายพนัธุที่เกินขีดจํากัด  ซ่ึงเปนสิ่งที่ตองการเปนอยาง
ยิ่งในการปรับปรุงพันธุ(กฤษฎา, 2546) 
 
 วิธีผสมกลับเปนวิธีที่มีประสิทธิภาพในการถายทอดลักษณะทางคุณภาพ  นอกจากนีก้าร
ผสมกลับทําใหสามารถกําหนดเปอรเซ็นตของยีนจากสายพันธุผูใหไปยังสายพันธุผูรับกอนที่จะ
ผสมตัวเองเพือ่สกัดอินเบรด  การปรับปรุงสายพันธุโดยวิธีผสมกลับ    อาจทําไดอยางตรงไปตรงมา
ตามขั้นตอนมาตรฐานหรืออาจซับซอน    ขึ้นอยูกับความยากงายในการถายทอดลักษณะและ    
 ปฎิสัมพันธระหวางสายพนัธุที่ใช (กฤษฎา,2544) 
 
 Hooker (1961)  ใชวิธีผสมกลับแบบพื้นฐาน  เพื่อถายทอดยีน Ht  ซ่ึงตานทานตอเชื้อ 
Helminthosporuim  turcicum Pass. เขาสูอินเบรด B73  โดยไมมีปญหาแทรกซอนในขณะที่การ
ถายทอดลักษณะตานทานตอ European corn borer (Ostrinia nubilalis Hubner)  จากสายพันธุ 
Amargo 41.2504B  เขาสูอินเบรด B14 มีปญหาคอนขางซับซอน Penny and Dicke (1956)  
ผสมพันธุตานทานกลับไปหา B14 2 คร้ัง  กอนผสมตัวเองและคัดเลือกแบบจดประวตัิ  ไดสายพนัธุ
ที่ตานทานใหม B68 ในขณะเดยีวกันผสมขามระหวางลกูผสมกลับ  กอนผสมตัวเองและไดคดัเลือก
แบบจดประวตัิ  ไดสายพนัธุที่ตานทานใหม  ในการปรับปรุงลักษณะตานทานในรอบที่ 2 โดยใช
อินเบรด B37 ผสมขามกับ CI 31A  คัดสายพันธุตานทานใน F2 และผสมกลับไปหา B37 ตามดวย
การคัดเลือกแบบจดประวัติ  ไดสายพันธุทีต่านทาน B76 ที่มีความตานทานที่ดีขึ้นอยางชัดเจน 
 
การใช “ซีเนีย”  เปนเครื่องหมายพันธุกรรม 
 
 ซีเนีย (xenia) เปนปรากฏการณที่พันธุกรรมของเชื้อสืบพันธุเพศผู  แสดงลักษณะทาง
พันธุกรรมออกมาในเนื้อเยื่อของตนแม  ในรุนที่ทําการผสม  ทําใหสามารถติดตามพันธุกรรม
เหลานั้นไดในทุก ๆ รุนที่มีการผสมพันธุ  ไมวาลักษณะนั้น ๆ เปนลักษณะขมหรือลักษณะแฝง  
ตัวอยางที่เดนชัดคือลักษณะการแสดงออกของเอนโดสเปอรมของเมล็ดขาวโพด 
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 ในกรณีที่ตองการผสมขามระหวางขาวโพดไรกับขาวโพดหวาน  เพื่อนาํลักษณะที่ดใีน
ขาวโพดไรเขาสูขาวโพดหวาน  โดยใชผลจาก “ซีเนีย”  ชวยทําใหการคดัพันธุมีประสิทธิภาพยิ่งขึ้น  
เพราะลักษณะแสดงออกไดทันที  ในรุนทีม่ีการผสมพันธุ  โดยไมจําเปนตองไปปลูกในรุนลูก  เชน  
เมื่อผสมขาวโพดไรกับขาวโพดหวาน Sh2Sh2 x sh2sh2  ลูกในรุน F1 แสดงลักษณะเปนขาวโพดไร 
(Sh2sh2)  เมื่อผสมตัวเอง เมล็ดภายในฝกของตน F1 จะมลัีกษณะพันธุกรรม 1Sh2Sh2 : 2Sh2sh2 : 
1sh2sh2  ทําใหสามารถแยกเมล็ดขาวโพดหวาน  ออกจากเมล็ดขาวโพดไรไดในรุน F1   (กฤษฎา, 
2546) 

การปรับปรุงพันธุขาวโพดหวาน  ไมมีความจําเปนตองแยกโครงการปรับปรุงพันธุ
ขาวโพดแตละประเภท  เพราะขาวโพดแตละประเภท  โดยปกตินยิมใชยีนความหวานเพียงตวัเดยีว  
ดังนั้นสายพันธุอินเบรดขาวโพดไมวาขาวโพดประเภทใด  สามารถนํามาเปลี่ยนใหเปนขาวโพด
ประเภทตาง ๆ ไดโดยวิธีผสมกลับ  และไมมีความจําเปนตองหาคูผสมใหมเพื่อสรางพันธุลูกผสม
ของขาวโพดหวาน (กฤษฎา, 2548) 
 
สภาพแวดลอมไรการแขงขนั 
 
 สภาพแวดลอมที่จะทําใหไดผลผลิตตอพื้นที่สูงสุด  หรือสภาพแวดลอมในอุดมคติ  คือ
สภาพแวดลอมที่พืชทุกตนภายในประชากรสามารถใชทรัพยากรไดอยางเทาเทยีมกนั  นับตั้งแต
พันธุกรรมของพืชที่เหมือนกันระดับพัฒนาการของพืชที่เทากัน  สภาพแวดลอมภายในแปลงปลูก
สม่ําเสมอ  และอื่น ๆ สําหรับสภาพแวดลอมไรการแขงขัน  คือ  สภาพที่พืชแตละตนปลูกหางกนั
จนไมมีอะไรเกี่ยวของกัน  เพื่อตัดการรบกวนซึ่งกนัและกนัใหเหลือเทากับศูนย  ถาระยะหาง
ระหวางพืชไมเพียงพอสําหรับพืชนั้น ๆ สภาพแวดลอมไรการแขงขัน  ตอบสนองสภาพแวดลอมใน
อุดมคติหนึ่งประการ  คือ การรบกวนซึ่งกนัและกนัเทากบัศูนย  เปดโอกาสใหพืชใชทรัพยากรอยาง
เทาเทียมกนัมากที่สุด  เมื่อสภาพแวดลอมในแปลงปลูกมคีวามสม่ําเสมอสูง  เปนการลดชองวาง
ระหวางสภาพแวดลอมของประชากรพันธุกรรมเดี่ยว  กับสภาพแวดลอมประชากรพันธุกรรมคละ
ในสภาพปลูกที่หนาแนน (กฤษฎา, 2544) 
 
 Fasoula (1990)  ทําการทดลองขยายพนัธุแทของขาวสาลีในสภาพการปลูกหนาแนน  และ
สรุปวา  พวกใหผลผลิตสูงในสภาพไรการแขงขัน  ใหผลผลิตสูงเมื่อปลูกอยางหนาแนนในสภาพ
พันธุกรรมเดี่ยว  และพวกใหผลผลิตต่ํา  ก็จะใหผลผลิตต่ําในสภาพปลูกหนาแนน  แตเมื่อปลูกใน
สภาพแขงขัน (ปลูกสลับแถวกับพนัธุดั้งเดมิ)  พวกใหผลผลิตสูงในสภาพไรการแขงขันใหผลผลิต
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ต่ําในสภาพแขงขัน  และกลบักันสําหรับพวกใหผลผลิตต่ําในสภาพไรการแขงขันคาความสัมพันธ
ผลผลิตตอตนในสภาพไรการแขงขัน   มีความสัมพันธทางบวกกับสภาพปลูกหนาแนนของ
พันธุกรรมเดี่ยว  แตมีความสัมพันธในทางลบกับสภาพปลูกหนาแนนของพันธุกรรมคละ  แสดงให
เห็นวาการทดสอบพืชสายพันธุแทที่หลากหลายสายพนัธุโดยใชแถวเดี่ยวคละกันในแปลงทดลอง
อาจทําใหคาของผลผลิตไมถูกตองตามความเปนจริง  เมือ่นําพืชนั้นไปปลูกในสภาพพันธุกรรมเดี่ยว
การทดสอบผลผลิตของสายพันธุแท  จึงควรทดสอบในสภาพไรการแขงขันระหวางสายพันธุ 
 
 Tollenaar (1992)  ทําการทดลองปลูกขาวโพดลูกผสมเดี่ยว 4 พันธุ  ที่ระดับความหนาแนน 
0.5, 1, 2, 4, 8, 12, 18 และ 25 ตน/ม2  เปนชวงของสภาพตัง้แตไรการแขงขันจนถึงการแขงขันอยาง
รุนแรง  ลําดับผลผลิตของขาวโพดแตละพนัธุ  ไมเปลี่ยนแปลงตามความหนาแนน  แตผลผลิตที่
สภาพไรการแขงขันตางกันมากที่สุด  ทําใหแยกพืชแตละลักษณะพนัธกุรรมไดอยางชัดเจนที่สุด  
นอกจากนี้ยังแสดงใหเห็นถึงความสัมพันธในทางบวกของพืชที่ปลูกในสภาพไรการแขงขัน  กับ
การปลูกอยางหนาแนนในสภาพพันธกุรรมเดี่ยว 
 
การวางผังและการคัดเลือกแบบรวงผึง้ 
 

Fasoula and Fasoula (1995)  คัดเลือกพืชในผังรวงผึ้ง (honeycomb selection designs)   
เพื่อแกปญหาความแปรปรวนของพื้นที่ทดลอง   ซ่ึงเปนปจจัยสําคัญทีท่ําใหการคัดเลือกขาด
ประสิทธิภาพ  ระบบการคัดเลือกที่ดีตองมีประสิทธิภาพในการแยกแยะลักษณะพนัธกุรรมที่ดีเดน
ออกมาจากประชากรที่มีความแปรปรวนทางพันธุกรรม 

 
 แผนการคัดเลอืกที่เหมาะสม  ควรเปนแผนการคัดเลือกทีท่ําใหหนวยการทดลองตาง ๆ มี
สภาพแวดลอมที่ทัดเทียมกนั  โดยมวีิธีสุมตัวอยางของความแปรปรวนของสภาพแวดลอมอยางมี
ประสิทธิภาพ แผนการคดัเลอืกในผังรวงผึง้  มีเอกลักษณเฉพาะสําหรับการเรียงตัวของพื้นที่ปลูก
ของแตละหนวยทดลอง  ซ่ึงมีลักษณะเปนรูปหกเหลีย่มดานเทา  ทําใหมีลักษณะคลายรวงผึ้ง  มีการ
จัดระยะปลูกแบบหยอดหลุมปลูก (hill plots)  อยางมีระบบ  ถึงแมแผนการปลูกดังกลาวจะจัด
หนวยทดลองในผังการปลูก  อยางเปนระบบ (systematic)  แตก็สามารถสุมตัวอยางของความ
แตกตางของพืน้ที่ปลูกไดอยางมีประสิทธิภาพทําใหเกดิจํานวนซ้ําเคลื่อนที่ (moving replicated unit) 
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 เนื่องจากมกีารสุมตัวอยางของความแตกตางของพื้นที่ปลูกไดอยางมีประสิทธิภาพ  คา
ความแปรปรวนของแตละหนวยทดลองจึงแสดงคาของเสถียรของพันธุไดอยางมั่นใจ  ดังนั้นแทน
การคนหาแผนการทดลองที่เขาไปแกไขความแตกตางของสภาพแวดลอม  นักปรบัปรุงพันธุควรจะ
เลือกแผนการทดลองที่ใชความแปรปรวนของพื้นที่ปลูกใหเปนประโยชน  เพื่อการวิเคราะหหาคา
เสถียรของพันธุ  ตั้งแตการคดัเลือกในรุนแรก ๆ การคัดเลือกในผังรวงผึ้งมีคุณสมบัติดังกลาวอยาง
ครบถวน (กฤษฎา, 2546) 
 
 Batzios (1993)  ใชฝายจากคูผสมเดียวกันเพียง 1 คู  เปนพืชทดลองเพือ่ทดสอบ
ประสิทธิภาพของวิธีจดประวัติในผังรวงผึ้ง  กับวิธีจดประวัติตามปกติ  และวิธีเก็บ 1 เมล็ด/ตน  ทํา
การคัดเลือกในสองทองที่  ตั้งแตรุน F2-F5  ทดสอบสายพันธุรุน F6  รวมกับพนัธุเปรียบเทียบ 3 พนัธุ
และ 10 สายพนัธุ  จากวิธีอ่ืน ๆ อีก 2 วิธี  สายพันธุจาก 2 วิธีหลังใหผลผลิตต่ํากวาพันธุเปรียบเทียบ  
นอกจากนี้  สายพันธุจากวิธีจดประวัตใินผังรวงผึ้งยังมีความเหนือกวาในลักษณะน้ําหนกัของสมอ
ฝาย  และความยาวเสนใยยิ่งกวานัน้ทั้ง 10 สายพันธุ จากวิธีจดประวัติตามปกติ  มาจาก F2 8 ตน 
แสดงถึงประสิทธิภาพของผังรวงผึ้งที่สามารถแยกตนทีด่ไีดตั้งแตรุน F2 หรือ F3 
 
 Gill  et al. (1995)  ทําการเปรียบเทียบวิธีจดประวัตใินผังรวงผึ้ง (honeycomb pedigree)  
กับวิธีจดประวัติตามปกติ  วธีิเก็บ 1 เมล็ด/ตน  และวิธีเกบ็รวมโดยใชถ่ัวเขียว (Vigna  radiata L.) 
3 คูผสม  เปนพืชทดลอง  ทําการทดลองผลผลิตของพืชรุน F5 และ F6 จากแตละวิธี  รวมกับพันธุ
เปรียบเทียบ  วิธีจดประวัตใินผังรวงผึ้งใหประสิทธิภาพสูงสุด  ในขณะที่วิธีการอื่น ๆ มี
ประสิทธิภาพใกลเคียงกัน 
 
 Fery and Janick (1971)  แสดงใหเห็นวาการปลูกขาวโพดลูกผสมเดี่ยว  โดยใชระยะ
ระหวางตนเทากันทุกทิศทาง (equidistance spacing)  เพื่อใหมีการใชปจจัยการผลิตอยางเทาเทยีม
กัน  ใหผลผลิตสูงกวาการปลูกเปนแถวทีใ่ชกันอยูทัว่ ๆ ไป  การปลูกแบบจัดระยะใหเทากันทุก
ทิศทาง  ทําใหสามารถเพิ่มประชากรตอพืน้ที่ไดมากกวา  พืชทนตอสภาพกดดนัเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมไดดีกวา  กลาวโดยสรุปคือ  ถาสามารถทําทุกอยางภายในแปลงปลูกใหสม่ําเสมอได  
เชน  อายุปลูก  พันธุกรรมของพืช  และการเขตกรรมอื่น ๆ  ชวยใหการเพิ่มความหนาแนนของ
ประชากร  ทําไดอยางมีประสิทธิภาพ  และใหผลผลิตตอพื้นที่สูงสุด  ทั้งนี้  พืชพันธุนั้น ๆ ตองมี
ความทนทานตอสภาพกดดนัเนื่องจากสิ่งแวดลอมสูงดวย 
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 ธนพงษ (2546)  ศึกษาในสายพันธุอินเบรดขาวโพดไร  จํานวน  49  สายพันธุ  ทําการ
คัดเลือกสายพนัธุอินเบรดทั้งหมดโดยวิธีทดลองแบบผังรวงผึ้งแยกกลุม  R-49  วิธีคัดเลือกที่ใชมี 3 
วิธี  คือ  วิธีที่ 1  คัดเลือกดวยสายตา  คัดเลอืก 1 ตน จาก 19 ตน  ภายในแถวเดยีวกัน  โดยดูลักษณะ
ทางพืชไรที่สําคัญเปนเกณฑในการคัดเลือก  วิธีที่ 2  คัดเลือกโดยวิธีวงกลมเคลื่อนที่ระดบัความ
เขมขน 5.3 เปอรเซ็นต  และวิธีที่ 3  คัดเลือกโดยใชดัชนกีารคาดคะเน( prediction  criterion)  ผล
การทดลองพบวา  การคัดเลอืกทั้ง 3 วิธี  ใหสายพันธุอินเบรดที่แตกตางกันเพยีง  40-50  เปอรเซ็นต  
ในทํานองเดียวกัน  ถาพจิารณาจาก 10 สายพันธุ  อินเบรดที่ผานการคัดเลือกจากแตละวิธีการ ไมวา
จะเปรียบเทียบกับวิธีการใดใน 3 วิธีการ  ความแตกตางของสายพันธุอินเบรดก็มีอยูเพียง 40-50 
เปอรเซ็นตเชนกัน  จึงสรุปไดวาแตละวิธีคัดเลือกใหผลการคัดเลือกทีแ่ตกตางกัน  และวิธีคัดเลือก
โดยใชวงกลมเคลื่อนที่  ใหประสิทธิภาพสูงสุด  เนื่องจากสายพันธุอินเบรดที่ไดรับการคัดเลือกมี
ความหลากหลายของสายพนัธุอินเบรดสูง 
 
ปฏิสัมพนัธของยีนกับการปรับปรุงพนัธุ 
 
 การปรับปรุงพันธุนั้น  จําเปนตองเกี่ยวของกับตัวแปรจํานวนมาก  ตั้งแตเชื้อพันธกุรรมที่
หลากหลาย  และสภาพแวดลอมที่เปล่ียนไป  ปญหาของการปรับปรุงพันธุขึ้นอยูกับวา  จะหาสมดุล
ระหวางยีนบวกสะสม  กับลักษณะปฏิสัมพันธระหวางยนีที่ดีที่สุด  ในเชื้อพันธุกรรมแตละกลุมมา
ใชใหเกิดประสิทธิภาพสูงสุดไดอยางไร 
 
 Perterson (1992) และ Mangeldorf (1952)  รายงานวา  ผลบวกสะสมของยีนขมในระดับ
ตางๆ เปนปจจยัหลักในความเหนือระดับของลูกผสม  แตไมอาจปฏิเสธปฏิสัมพันธของยีนในระดับ
ตาง ๆ ที่ยงัคงมีผลตอความเหนือระดับของลูกผสมไมมากก็นอย  ขึ้นอยูกับเชื้อพนัธุที่นํามาใช  หาก
ไมสามารถนํายีน (allele)  ที่มีประสิทธิภาพสูงสุดของยีนแตละชดุ (allelic  series)  เขามาอยูรวมกนั
ไดก็จะยังมีการแสดงออกในแบบมีปฏิสัมพันธของยีนระหวางชุด (epistasis)  เขามาเกี่ยวของดวย
เสมอจะมากหรือนอยขึ้นอยูกับระดับพัฒนาการของแตละเชื้อพันธุกรรม  ในระดับพัฒนาการสูงสุด  
คือ สามารถนําเอายีนที่ดีที่สุดของยีนแตละชุด  ในแตละสภาพแวดลอมเขามาอยูรวมกัน  ซ่ึงจะทํา
ใหลักษณะปฎสัิมพันธระหวางยีนในแตละชุดหมดไป  เนื่องจากยีนทําหนาที่รับชวงซึ่งกันและกัน
อยางตอเนื่องในลักษณะของผลบวกสะสม  (additive  effect)  ไดอยางสมบูรณ 
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 Jenkins (1940)  เสนอแนะวา  การสกัดสายพันธุอินเบรดเพื่อใหไดสายพันธุอินเบรดที่ดีนั้น
ควรผสมตัวเองสลับกับการทดสอบสมรรถนะการผสมของสายพันธุในชั่วแรก ๆ กอนนํากลับมา
ผสมกันใหม  นาจะชวยเพิ่มความถี่ของยีนที่ดี  และเพิ่มโอกาสการจัดกลุมใหมของยนีที่ดีภายใน
ประชากร  และเชื่อวาลูกผสมที่ดีมาจากผลบวกสะสมของยีนขม  (dominance  hypothesis)  จึงเสนอ
ใหใชประชากรฐานกวางเปนสายพันธุทดสอบซึ่งขัดแยงกับความคิดของ Hull (1945)  ที่เชื่อใน
สมมติฐานยีนขมเกิน  จึงเสนอใหใชสายพันธุอินเบรดหรอืลูกผสมเดี่ยวเปนสายพนัธุทดสอบ  และ
เพื่อลดขอแยงในทางทฤษฎี  Comstock et al. (1949)  จึงเสนอวิธีคัดเลือกแบบวงจรสลับ  โดยการ
ปรับปรุงประชากร 2 ประชากร  ที่มีสมรรถนะการผสมที่ดีตอกันไปพรอม ๆ กัน  โดยใชประชากร
A ทดสอบประชากรB  และใชประชากร B  ทดสอบประชากร A  เรียกวา  การคัดเลือกแบบ
วงจรสลับ  เปนการคัดเลือกเพื่อเพิ่มความถีข่องยีนทั้งสองระบบในทั้ง 2 ประชากรไปพรอม ๆ กัน
กอนนํามาสกดัสายพันธุอินเบรดจากแตละประชากรและสรางพันธุลูกผสมที่ดี  ในขณะเดียวกนั 
Sprague and Tatum (1942)  ไดเสนอวิธีวดัคาสมรรถนะการผสมทั่วไป (general combining ability)  
เปนการวดัยนีบวกสะสม (additive effect)  และสมรรถนะการผสมเฉพาะ (specific  combining 
ability)  เปนการวัดยนีที่มีปฏิสัมพันธซ่ึงกันและกนั (non-additive  effect)  ของสายพนัธุพอแมเพื่อ
ใชเปนเกณฑในการคัดเลือกสายพันธุพอแม  จากผลการทดลองตอเนื่อง Sprague and Russell 
(1956)  แสดงใหเห็นวา  ความกาวหนาในการคัดเลือกสวนมากมาจากการสะสมยีนขม  ลักษณะขม
เกินที่พอจะพบเปนผลเนื่องมาจากมียนีที่มรีะดับการขมต่าํ  อยูในตําแหนงที่สลับกัน  ทําใหการ
แสดงออกเปนลักษณะของการเสริมกัน (unlinkes epistasis)  หรือเนื่องจากการยึดเกาะกันใน
ลักษณะแฝง-ขม (linked epistasis)  นอกจากนี้ Gardner and Lonnquis (1959)  ยังแสดงใหเห็นวา  
ลักษณะขมเกนิที่พบในลูกผสม  มาจากการยึดเกาะกนัของยีนในแบบ  แฝง-ขม  และไดรับการ
ยืนยนัจากการทดลองในทํานองเดียวกนัของ  Moll et al. (1965)  และใหความเห็นวา  การสราง
ลูกผสมที่มาจากเชื้อพันธุกรรมคนละแหลง  ทําใหมีโอกาสสูงมากที่ลูกผสมจะแสดงลักษณะขมเกนิ
เทียม  ดังนัน้  การคดัเลือกสายพันธุอินเบรดที่ใหผลผลิตสูง  ควบคูไปกับการทดสอบสมรรถนะการ
ผสมโดยตรงกับสายพันธุอินเบรดที่จะใชเขาคูผสม  นาจะเปนวิธีการที่ตรงไปตรงมา  ที่มี
ประสิทธิภาพสูงสุด 
 
 Carangal et al. (1971)  พบวาการคัดเลือกแบบ  S1 และการใชสายพันธุทดสอบ  สามารถ
เพิ่มสมรรถนะการผสมของประชากรไดใกลเคียงกัน Burton  et al. (1971)  เปรียบเทยีบวิธีคัดเลือก
แบบ  S1  และการคัดเลือกแบบ half-sib  โดยการผสม  S0  กับสายพันธุทดสอบลูกผสมคู  หลังการ
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คัดเลือก  4  รอบ  การคัดเลือกแบบ  S1  ใหผลผลิตเพิ่มขึ้น  10.6  เปอรเซ็นต  ในขณะทีว่ิธีคัดเลือก
แบบ  half-sib  ใหผลผลิตเพิ่มขึ้น  5.7 เปอรเซ็นต 
 
 Russel  (1993)  ทําการปรับปรุงประชากรผสมเปด (Alph)  และประชากรจากลูกผสมเดี่ยว 
(WF9 x B7)  โดยใชอินเบรด B14  เปนสายพันธุทดสอบของทั้งสองประชากร ทําการปรับปรุง
ประชากรทั้งสองเปนเวลา  5  รอบคัดเลือก  ถาหากปฏิสัมพันธระหวางยนีของแตละประชากร  กับ
สายพันธุทดสอบมีความสําคัญตอผลผลิตของประชากรทั้งสอง  ควรจะมีลักษณะใกลเคียงกัน  และ
ตางก็ควรจะมยีีนที่เขาคูไดดกีับสายพันธุทดสอบ  และประชากรทั้งสองไมนาจะมีสมรรถนะการ
ผสมที่ดีซ่ึงกันและกัน  เพราะมียีนในกลุมที่คลายคลึงกัน  ผลปรากฏวาประชากรทั้งคู  ตางก็มี
ผลผลิตที่ดีขึ้นจากการคัดเลือก  โดยใชสายพันธุทดสอบเดียวกัน  นอกจากนี้  เมื่อผสมระหวาง
ประชากรในรุนหลัง ๆ ยังใหลูกผสมที่มีผลผลิตสูงขึ้นมากกวา  การผสมระหวางประชากรเริ่มตน  
ประชากรทั้งสองยังสามารถใหสมรรถนะการผสมที่ดีกับสายพันธุอินเบรดอื่นๆ  ซ่ึงแสดงใหเห็นวา
ยีนบวกสะสมมีสวนสําคัญตอผลผลิตของลูกผสมมากกวาปฏิสัมพันธระหวางยีน  ดงันั้น  การรวม
ประชากรทั้งสองเขาดวยกัน  และปรับปรุงประชากรเพื่อเพิ่มผลผลิต  โดยไมจําเปนตองใชการ
ทดสอบสมรรถนะการผสม  นาจะเปนวิธีทีป่ระหยดักวา  และใหอินเบรดใหม ๆ ที่ดกีวา 
 
 จากการศึกษา  กลุมของยีนทีย่ึดติดกัน  และมีผลกระทบตอผลผลิต (quantitative trait 
loci,QTL) Stuber et al. (1992)  พบวาในขาวโพดอยางนอยจะมยีีน QTL  อยู  1  กลุม  ที่มีผลตอ
ผลผลิตบนแตละโครโมโซม  ยีนบางกลุมมผีลอยางมากตอผลผลิตและลักษณะอื่น ๆ ยีนเหลานี้บาง
กลุมเปนการยดึติดกนัระหวางยีนขมและยนีแฝง (repulsion  phase)  เมื่อผสมขามทําใหเกิดลักษณะ
ขมเกินเทยีม  การคัดพันธุโดยการทดสอบสมรรถนะการผสม  จึงเปนการอนุรักษกลุมยีนดังกลาว  
ในทางตรงกนัขาม  การคัดพนัธุโดยใชผลผลิตของสายพันธุเปนเกณฑโดยตรง  ทาํใหมีโอกาสได
กลุมของยีนทีต่ิดกันในลักษณะ  ยีนขม-ยนีขม  (coupling  phase)  เมื่อเกิดการจัดกลุมใหมของยนี 
(crossing  over)  เกิดขึ้น  ทําใหมีโอกาสไดอินเบรดที่แข็งแรงและมีผลผลิตที่ดีขึ้น 
 
การใชประโยชนสายพนัธุอินเบรดเพื่อการปรับปรงุพันธุ 
 
 Rasmusson and Philips (1997)  นําเสนอขอมูลเพื่อแสดงใหเห็นวา  ในขาวบารเลยสองแถว
การผสมพันธุระหวางสายพนัธุที่ดีเพียงไมกี่สายพันธุ  ทําใหไดพันธุปลูกจํานวนมากอยางตอเนื่อง  
เชน  ในยุโรป  พันธุ “Triumph”  ถูกใชเปนพอแมพนัธุอยางกวางขวาง  เพื่อปรับปรุงสายพันธุของ
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ขาวบารเลยสําหรับทําขาวมอลท (malt)  ในประเทศแคนาดา  และสหรัฐอเมริกา  พนัธุ “Klages”  
ถูกนํามาใชในการปรับปรุงพันธุอยางกวางขวาง  (Gilmour et al., 1995)  พันธุ “Morex”  ซ่ึงเปนขาว
บารเลยชนิดหกแถวถูกใชอยางกวางขวางในเขตตะวันตกกลางของสหรัฐอเมริกา  (Horsley et al., 
1995)  และจากการศึกษาของ  Fischbeck (1992)  สรุปไดวา  พนัธุขาวบารเลยทั้งหมดในยุโรป
สวนมากไดมาจากการผสมระหวางสายพนัธุจากแหลงพนัธุกรรมตาง ๆ แตมีพอแมเพียงไมกี่สาย
พันธุเทานั้นที่เกี่ยวของอยูกับผลสําเร็จทางการคา  แสดงวา  สายพันธุทางการคาสวนใหญมีความ
เกี่ยวพันกันในทางพันธุกรรม 
 
 โครงการปรับปรุงพันธุขาวบารเลย  ของรัฐมิเนโซตา  สหรัฐอเมริกาและรัฐแมนิโตบา  
ของแคนาดา  มีความสัมพันธกันอยางใกลชิดมาตั้งแตเร่ิมตนสตวรรษที่ 20  โดยมีสายพันธุเร่ิมตนที่
นําเขามาจากแมนจูเรีย (CI 2947), พันธุ “Odessa”, “O.A.C.21”  และ “Lion”  จากประเทศรัสเซีย  
พันธุ "Oderbrucker"  จากเยอรมันนี  พันธุ “Trebi”  จากตุรกีและพนัธุ “Peatland”  จาก
สวิตเซอรแลนด  ซ่ึงพิจารณาจากสภาพภูมศิาสตรแลว  พนัธุเหลานี้นาจะมีความแตกตางทาง
พันธุกรรมสูง  ถึงแมวา  อาจมีประวัติของสายพันธุซํ้าซอนกันบาง  จากการศึกษาประวัติของสาย
พันธุ  แสดงใหเห็นวา  ในปจจุบันมีสายพนัธุอยูเพียง  5  สายพันธุ  ที่มสีวนเกีย่วของอยูกับขาว
บารเลยของอเมริกาเหนือถึงประมาณ  50  เปอรเซ็นต  (Martin et al., 1991)  พันธุทีน่ํามาใชในทาง
การคาป  1956  คือ “Traill”  ของอเมริกาและ “Parkland”  ของแคนาดา  มีความสัมพนัธกันในทาง
พันธุกรรมอยางใกลชิด  และมีสวนในการพัฒนาสายพนัธุใหม “Larker”  ซ่ึงใชกันอยางกวางขวาง
ในระหวางป  1964-1979  พันธุใหม ๆ ที่มคีวามสัมพันธกันอยางใกลชิด  ตางถูกทยอยนํามาใชเพื่อ
การคา  ครอบคลุมพื้นที่ปลูกขาวบารเลยสวนใหญของอเมริกาเหนือมาตั้งแตเมื่อ  50  ปที่แลว
รวมถึงพันธุ  “Manker”  ในป 1974  และ  “Morex”  ในป  1978 
 
 การปรับปรุงพันธุขาวโพดของสหรัฐอเมริกา  ขาวโพดพนัธุ  Reid Yellow Dent  เปนผลมา
จากการผสมระหวางสายพนัธุ  Southern  dent  (Gordon  Hopkins  seed)  ที่ปรับตัวไดดีในรัฐทาง
ตะวนัออกเฉียงใตของสหรัฐอเมริกากับสายพันธุ  Northren  flint  พันธุ  Little  Yellow  ซ่ึงเปนพันธุ
ทองถ่ินของอินเดียนพื้นเมือง  (Troyer, 1999)  และไดผานการคัดเลือกเพื่อใหไดลักษณะ  อายุเก็บ
เกี่ยวปานกลาง  เมล็ดเรียบเหลืองสดใส  มีแกนเลก็สีแดง  มีเมล็ดเล็กและน้ําหนกัดี  มจีํานวนแถว
เมล็ด  18-22 แถว  ติดเมล็ดเตม็ปลายฝก  มีกานฝกเล็กเพื่อสะดวกในการปอกเปลือก  มเีปอรเซ็นต
การกะเทาะสูง  พันธุ Reild  yellow  Dent  ชนะการประกวดที่  Chicago World’s Fair  ในป  1893  
หลังจากนัน้  ไดรับการกระจายพันธุและปลูกครอบคลุม  75  เปอรเซ็นต  ของพื้นที่ปลูกขาวโพด
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ของสหรัฐอเมริกานานกวา  50  ป  กอนที่จะถูกแทนทีด่วยพันธุลูกผสม  อยางไรก็ตาม  ในป 1936  
มีสายพันธุอินเบรดที่สกัดมาจากพันธุ  Reid Yellow  Dent  ที่ใชผลิตลูกผสมทางการคาเพียง  36  
จาก 331  สายพันธุ  หรือ  10  เปอรเซ็นต  ของทั้งหมด  เพราะนักปรับปรุงพันธุในยคุนั้นสนใจการ
สกัดสายพันธุอินเบรดจากพนัธุที่ปรับตัวภายในทองถ่ิน  และคนหาคูผสมที่มาจากพนัธุที่แตกตาง
กันมาก ๆ เพื่อหวังใหไดลูกผสมที่มีความเหนือระดับสูง  พันธุ  Reid Yellow Dent  ไดรับการแยก
ออกเปนสายพนัธุยอยอีกจํานวนมาก  ปจจบุันเปนแหลงกําเนิดของสายพันธุอินเบรดที่ใชเปนพอแม
พันธุของพันธุลูกผสมในสหรัฐอเมริกากวา  50  เปอรเซ็นต  นอกจากนี้  สายพันธุอินเบรดเหลานี้  
ยังไดรับการผสมขามซึ่งกันและกันเพื่อพฒันาสายพันธุอินเบรดใหม ๆ  
 
 พันธุ Iodent Reid  คัดแยกออกมาจากพนัธุ  Reid  Yellow  Dent  ในป ค.ศ. 1902  เพื่อใหมี
อายเุก็บเกี่ยวเร็ว  และถูกนํามาสกัดสายพันธุอินเบรดตั้งแตป ค.ศ.1922  ปจจุบันสายพนัธุตาง ๆ จาก 
Iodent Reid  เปนพอแมของพันธุลูกผสมในสหรัฐอเมริกาประมาณ  12  เปอรเซ็นต  การพัฒนาสาย
พันธุอินเบรด  Iodent  ตั้งแตทศวรรษที่  1940-1980s  โดยการผสมระหวางสายพันธุพีน่องที่มีอายุ
เก็บเกีย่วชาและเร็ว  ในแตละขั้นตอนใชวธีิผสมกลับไปหาสายพันธุเกบ็เกี่ยวชาและคัดเลือกสาย
พันธุเก็บเกี่ยวเร็ว  โดยวิธีบันทึกประวตัิ  สายพันธุในชั่วหลัง ๆ จึงมีพันธุกรรมที่แคบ  แตกย็ัง
สามารถปรับปรุงไดอยางตอเนื่องเปนเวลากวา 40 ป  เปนตัวอยางของการปรับปรุงสายพันธุดวย
วิธีการสะสมยนีที่ดีอยางเปนขั้นตอน  โดยใชแหลงพันธุกรรมที่ปรับตัวไดดีเพยีงไมกีส่ายพันธุ 
Troyer (1999)  เรียกวิธีการนีว้า  การอนุรักษกลุมของยีน (genome  conservasion)  พันธุผสมเปด
ตาง ๆ ที่ใชเปนแหลงพนัธุกรรมของลูกผสมขาวโพดในสหรัฐอเมริกา  มีอายุโดยเฉลีย่เกือบ ๆ 100 
ป  และสายพนัธุอินเบรดสวนใหญมีอายรุะหวาง  60-70  ป  การใชแหลงพันธุกรรมเกา ๆ เพียงไมกี่
พันธุ  แสดงใหเห็นวา  การปรับตัวของสายพันธุมีความสําคัญเหนือกวาความหลากหลายทาง
พันธุกรรม  การปรับตัวไดดตีอสภาพแวดลอม  หมายถึง  ผลผลิตที่สูงขึ้น 
 
ปรับปรงุสายพันธุอินเบรด 
 
 การปรับปรุงสายพันธุอินเบรดของขาวโพด  ที่มีฐานทางพนัธุกรรมแคบ  โดยการผสมขาม
ระหวางสายพนัธุพี่นองเพื่อเพิ่มความแข็งแรงใหกับสายพนัธุอินเบรด  และเพื่อที่จะรักษาระดับ
ความสม่ําเสมอของลักษณะโดยทั่วไปไวในระดับทีย่อมรับได  สายพนัธุพี่นองที่นํามาผสมกัน  ควร
ตองมีลักษณะโดยทั่วไปใกลเคียงกันหรือคลาย ๆ กัน  เปนการสรางสายพันธุอินเบรดฐานกวาง 
(broad line)  เพื่อนําไปสูการใหคูผสมที่ดี  วิธีนี้ดีกวาการสกัดอินเบรดโดยการผสมตัวเองหลาย ๆ
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ช่ัว  เนื่องจากการผสมตัวเองอยางตอเนื่องเพื่อสกัดสายพนัธุแท  ทําใหเกิดการถดถอยทางพันธุกรรม  
50  เปอรเซ็นต  ตอการผสมตัวเองแตละครั้ง  เปนเหตใุหสายพันธุนัน้ ๆ มีความออนแอสูง   
มีผลผลิตต่ําโดยเฉพาะอยางยิง่เมื่อสายพันธุพอแมมียนีแฝงที่ทําใหเกิดการเสื่อมถอยทางพันธุกรรม
อยูสูง  การสรางลูกผสมในปจจุบันสวนใหญเปนลูกผสมเดี่ยว  ซ่ึงตองการสายพันธุอินเบรดที่มี
ผลผลิตสูง  และมีความแข็งแรง  ดังนั้น  การสรางสายพันธุอินเบรดฐานกวางที่มีความสม่ําเสมอใน
เกณฑที่ดีจึงสามารถไปผลิตลูกผสมในเชิงการคาได  (กฤษฎา, 2548) Kinman (1952)  เสนอใหใช
สายพันธุสังเคราะห (composite  sibbed  line)  ซ่ึงหมายถึง  ประชากรทีไ่ดจากการผสมขามของสาย
พันธุที่มาจาก S1  ตนเดียวกนั  อยางไรก็ตาม  Stringfield (1974)  เรียกสายพันธุดังกลาววา  อินเบรด
ฐานกวาง (broad  line)  โดยทฤษฎี  เมื่อเกดิการผสมขามอยางอิสระประชากรของพืชผสมขามจะ
เขาสูสมดุลทางพันธุกรรมภายใน 1  ช่ัว ตาม Hardy-Weinberg  equilibrium 
 
 Kinman (1952)  จึงเสนอใหใชวิธีผสมขามภายในสายพนัธุที่มาจาก S1  ตนเดยีวกัน  
เพื่อรักษาระดบัผลผลิตของ S1  เอาไว  โดยการปลูกสายพันธุ  S1  ฝกละ  2  แถว  และใชละออง
เกสรจากแถวที่ 1  ผสมไปหาฝกแถวที่ 2  และกลับกนั  เมล็ดที่ไดเรียกวา  เมล็ดผสมรวมภายในสาย
พันธุหรือสายพันธุสังเคราะห  หรืออินเบรดฐานกวาง  และเพื่อพิสูจนผลดีของแนวคิดดังกลาว   
จึงทําการผสมตัวเองของพืชในแถวแรก พรอม ๆ กับผสมขามไปหาพชืในแถวที่สอง  หลังจากผสม
ดังกลาวไปสามชั่ว  ไดสายพนัธุอินเบรดฐานกวางชัว่ที่ 3 (C#3)  และ S4  ผสมทดสอบสายพันธุ
ดังกลาวกบัสายพันธุทดสอบลูกผสมเดี่ยว 
 
 ผลการทดลองปรากฎวา  น้ําหนักฝกของสายพันธุอินเบรดฐานกวางชัว่ที่ 3 (C#3)  เทากับ 
182.8 กรัม/ฝก  ในขณะที่ S4  มีน้ําหนกัตอฝกเพียง 99.0  กรัม/ฝก  นอกจากนี้  ความสม่ําเสมอของ
สายพันธุ  C#3  ยังใกลเคยีงหรือดีกวาสายพนัธุ S4  ที่มาจาก  S1  ตนเดยีวกัน  ทั้งนี้อาจเปนเพราะ  
สายพันธุ S4  มีความออนไหวตอสภาพแวดลอมสูงกวาสายพันธุ C#3  เมื่อนําสายพนัธุ S1, S3 และ 
C#2  ผสมกับสายพันธุทดสอบลูกผสมเดี่ยว  คาเฉลี่ยของลูกผสมทดสอบจากสายพนัธุทั้งสามกลุม
ตลอดจนสายพันธุทดสอบ  มีคาเฉลี่ยที่ไมแตกตาง  ซ่ึงเปนไปตามคาด  เนื่องจากคาสมรรถนะการ
ผสมของสายพันธุ  สวนมากเปนผลมาจากผลบวกของยนีขมสะสม  การกระจายตัวในชั่วหลัง ๆ  
จึงเปนการกระจายตัวแบบปกติ  ดังนัน้  สมรรถนะการผสมของสายพันธุผสมตัวเองที่คัดมาเพียง
ไมกี่ตนตอสายพันธุในแตละชั่ว  จงึมีโอกาสสูงที่จะอยูทีค่าเฉลี่ยของสมรรถนะการผสมของสาย
พันธุเร่ิมตน  แตขอไดเปรียบของสายพันธุอินเบรดฐานกวาง  คือ  สามารถทําใหไดคูผสมที่ดีใน
เวลาอันรวดเรว็  เมื่อเทยีบกบัการคนหาสายพันธุแททีด่ี  กอนนําไปผลติลูกผสม 
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 Kunwar and Samphantharak (2003)  สรางสายพันธุอินเบรดฐานกวางโดยใชหลักการ
ปรับปรุงประชากรโดยวิธีคัดเลือกแบบ S1 ประยุกต  เร่ิมตนจากคูผสมเดี่ยว 5 คูผสมทําการผสม
ตัวเองได S1  คัดเลือก S1  5 ตน  จากแตละคูผสมเริ่มตน  ผสมแบบพบกนัหมดภายในแตละคูผสม
ทดสอบผลผลิตคูผสมเดี่ยว (F1)  ที่เกิดขึ้นใหมพรอมกับผสมตัวเอง  และคัดเลือก S1 5 ตน  จากแต
ละคูผสม  ไดอินเบรดฐานกวางทั้งหมด 5 ประชากร  จากแตละคูผสมเดี่ยวเร่ิมตน  ผสมแบบพบกนั
หมดในระหวางกลุม (Interset)  ที่มาจากคูผสมเริ่มตนตางกัน  และภายในกลุมเดยีวกนั (Intraset)  
ที่มาจากคูผสมเริ่มตนเหมือนกัน  คาเฉลี่ยลูกผสมทั้งสองแบบเมื่อเปรยีบเทียบกับลูกผสมเดี่ยว
เร่ิมตนใหผลผลิตไมแตกตางกัน  แตมีลูกผสมภายในกลุมระหวางสายพันธุอินเบรด S4 x Broad line  
1  คูผสม  ที่ใหผลผลิตสูงกวาลูกผสมเปรียบเทียบอยางมีนัยสําคัญ 
 
 กฤษฎา  (2548)  ไดเสนอแนวความคิดเพื่อการเพิ่มประสทิธิภาพของวิธีการ  โดยแยกสาย
พันธุ S1  จากประชากรเริ่มตน (ควรเปนลูกผสมเดี่ยวที่ด)ี  ออกเปนชดุ  ชุดละ 3 ฝก  จะแยกออกเปน
กี่ชุด  ขึ้นอยูกบัขีดความสามารถในการดาํเนินการ  สมมติวาแยกออกเปน 5 ชุด  กจ็ะใช S1  จํานวน  
15  ฝก  ปลูก S1  ในสภาพไรการแขงขันและผสมแบบพบกันหมดภายในชุด  ปลูกทดสอบผลผลิต
ของคูผสมที่ไดในสภาพปลูกหนาแนนพรอมทั้งผสมตัวเอง  เลือกฝก S1 3 ฝกตอชุด  นําเขาปลูกใน
สภาพไรการแขงขัน  และผสมแบบพบกนัหมด  เพื่อเร่ิมการคัดเลือกในรอบตอไป  ถาหากมีการ
ผสมภายในชดุอยางตอเนื่อง  ก็จะเปนการผสมแบบกาวหนาระหวาง 3 สายพันธุพีน่อง 
S1(progressive  three  sister line cross)  โดยมีการคัดเลือกผลผลิตจาก S1  พรอม ๆ กับการทดสอบ
สมรรถนะการผสมของสายพันธุ  จนกวาพืชในแตละชดุมีความสม่ําเสมอเปนที่นาพอใจ  ใชเปน
อินเบรดฐานกวางทําการผสมระหวางชดุทีม่าจากคูผสมเดียวกัน  ลูกผสมที่ไดเปนลูกผสมจาก
ประชากรเริ่มตนเดยีวกันนําเขาทดสอบผลผลิตพรอมทั้งผสมตัวเองเลือก S1 จาก 5  คูผสมแรกที่ให
ผลผลิตสูงสุดคูผสมละ 3 ฝก  ทั้งหมด  5  ชุด  นําเขาคัดเลือกซ้ําตามวิธีการที่กลาวขางตน  ถาหากมี
ประชากรเริ่มตนจํานวนมาก  อาจใชวิธีการผสมกับสายพันธุทดสอบเพื่อหาคูผสมที่ดี  นําชุดที่มี
สมรรถนะการผสมที่ดีจากแตละประชากรเริ่มตนเขาผสมแบบพบกนัหมด  เพื่อคนหาลูกผสมที่ดี
ระหวางประชากรเริ่มตน  ถาหากพบคูผสมที่ดีก็สามารถแยกชุดออกมาเพื่อใชผลิตลูกผสมตอไป  
ซ่ึงอาจเปนลูกผสมภายในประชากรเริ่มตนเดียวกนั  หรือลูกผสมระหวางประชากรเริ่มตนที่แตกตาง
กัน  วิธีการดังกลาวมีลักษณะเปนการคัดเลือกสลับระหวาง S1และ F1  ในการผสมแบบพบกันหมด  
จึงเรียกวา alternate S1-diallel selection  ลูกผสมที่ไดจากแตละรอบการคัดเลือก  เรียกวา  ลูกผสม
ฐานกวาง (broad line hybrid)  นอกจากนี้  อาจนําสายพนัธุอินเบรดฐานกวางที่ใหคูผสมที่ดี  
แยกออกมาคัดหาสายพันธุแทเพื่อสรางลูกผสมเดี่ยวที่มีความสม่ําเสมอสูงตอไป 
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 การพัฒนาสายพันธุอินเบรดฐานกวาง  อาจใชวิธีผสมตัวเองและเก็บรวมภายในครอบครัว
หรือผสมขามภายในแตละครอบครัว  ตั้งแตช่ัว F3  เปนตนไป  โดยใชตนที่ดีที่สุดผสมกับอีก 2-3 
ตน  ภายในครอบครัวเดียวกนั  วิธีแรกทําใหพืชเคลื่อนเขาสูการตรึงตัวทางพันธุกรรมอยางรวดเรว็
และสายพนัธุจะออนแอ  แตประชากรโดยรวมจะแข็งแรงขึ้น  เมื่อนําไปผสมขามอยางอิสระภายใน
ประชากร  กอนนําไปใชผลิตลูกผสม  สวนวิธีที่สอง  สายพันธุจะเขาสูการตรึงตัวทางพันธุกรรม
อยางชา ๆ และสายพันธุอินเบรดมีความแข็งแรงสูงกวาวิธีแรก  ทั้งสองวิธีจะมีความสม่ําเสมอของ
สายพันธุสูง  ถาหากมีการคดัเลือกที่เหมาะสม  และเหมาะสําหรับการคัดเลือกเมื่อมสีายพันธุจํานวน
มาก 
 
การปรับปรงุสายพันธุอินเบรดฐานกวาง 
 

การผสมตัวเองอยางตอเนื่องเพื่อสกัดสายพนัธุแท     ทําใหเกิดการถดถอยทางพันธุกรรม 
50 เปอรเซ็นต ตอการผสมตัวเองแตละครั้ง  ในทางทฤษฎคีาเฉลี่ยของสายพันธุอินเบรดที่สกัดไดจะ
มีคาเทากับคาเฉลี่ยของพอแมของลูกผสมที่นํามาสกัดสายพันธุอินเบรด  ในทางปฏบิัติสวนมากจะ
คัดสายพันธุอินเบรดเพยีงไมกี่สายพันธุในแตละชัว่ของการผสมตัวเอง  ดังนั้น  จึงมีโอกาสสูงมากที่
สายพันธุอินเบรดในชวงสุดทาย  จะมีผลผลิตอยูที่ประมาณคาเฉลี่ยของพอแม  ทําใหอินเบรด
สวนมากมกัมคีวามออนแอโดยเฉพาะอยางยิ่งเมื่อสายพนัธุพอแมมียีนแฝงที่ทําใหเกดิการเสื่อมถอย
ทางพันธุกรรมอยูสูง  (กฤษฎา, 2548) 

 
 Phuong and Samphantharak (2006)  พัฒนาลูกผสมชั่วแรก ๆ ของขาวโพดไรโดยใชสาย
พันธุผสมรวม เร่ิมจากการนําลูกผสมเดี่ยวทางการคา 6 พันธุ มาพัฒนาสายพันธุผสมรวม  โดยการ
ใชวิธี Modified S1-full sib  selection  ผลผลิตของลูกผสมในชั่วแรก ๆ จากสายพนัธุผสมรวม และ
สายพันธุอินเบรดไมมีความแตกตางกันทางสถิติ  ผลผลิตจากการผสมแบบพบกนัหมดของทั้งสอง
กลุมใหผลที่คลายกัน  สายพนัธุผสมรวมใหผลผลิต  วันออกดอก  และความสูงที่ดีกวาสายพันธุ S3  
การคัดเลือกโดยวิธี Modified  S1-full sib selection  เปนวิธีที่เหมาะสมในการสรางลูกผสมชั่วแรก ๆ 
และการพัฒนาสายพันธุอินเบรด



อุปกรณและวิธีการ 

 

อุปกรณ 

 
1. สายพันธุอินเบรดขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  S8 จํานวน 5 สายพันธุ ที่ได 

จากโครงการปรับปรุงพันธุขาวโพด  ของมหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร  และมีประวัตพิันธุดังนี ้
 

สายพันธุอินเบรด ประวัติสายพนัธุ 

Agsh2 201 S2-KSSC941/TSSC-2//TSSC-82 
Agsh2 302 S2-T18/Agron8//CompositeS2/TSSC-S2-2 
Agsh2 303 S2-T18/Agron20//Ornamental IndiaS1/TSSC-S2-2 
Agsh2 304 S2-T18/Agron8//XTRA Sweet-S1/TSSC-S2-6 
Agsh2 306 S2-T18/Agron20//Composite-S2/TSSC-S2-55 

 
2. สายพันธุอินเบรดขาวโพดขาวเหนียว (wx)  S7  จํานวน 5 สายพันธุ  ที่ได 

จากโครงการปรับปรุงพันธุขาวโพด  ของมหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร  และมีประวัตพิันธุดังนี ้
 

สายพันธุอินเบรด ประวัติสายพนัธุ 

Agwx 11 S2-T16/Ag19//Sugar73-S1/TSSC-S2-55 
Agwx 12 S2-T17/Ag8//Sugar73-S1/TSSC-S2-55 
Agwx 13 S2-T3/Ag8//Agro-S2/TSSC-S2-6 
Agwx 15 S2-T18/Ag20//Sugar73-S1/TSSC-S2-2 
Agwx 18 S2-T16/Ag8//Sugar73-S1/TSSC-S2-55 

 
3.  ขาวโพดหวานลูกผสมที่ผสมกับสายพันธุอินเบรดขาวโพดขาวเหนยีว  จํานวน 55  

คูผสม  จากโครงการปรับปรุงพันธุขาวโพด  ของมหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร   มีดังนี้ 
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คูผสม  ประวัติสายพนัธุ   คูผสม  ประวัติสายพนัธุ  
   1   Agsh2 309/Agsh2 318// wx719       29   Agsh2 309/Agsh2 318// wx 720 
   2   Agsh2 201/Agsh2  314// wx 719     30   Agsh2 201/Agsh2 314// wx 720 
   3   Agsh2 304/Agsh2 309// wx 719     31   Agsh2 304/Agsh2 309// wx 720 
   4   Agsh2 201/Agsh2 303// wx 719     32   Agsh2 201/Agsh2 303// wx 720 
   5   Agsh2 302/Agsh2 303// wx 719     33   Agsh2 302/Agsh2 303// wx 720 
   6   Agsh2 304/Agsh2 318// wx 719     34   Agsh2 304/Agsh2 314// wx 719 
   7   Agsh2 304/Agsh2 314// wx 720     35   Agsh2 303/Agsh2 318// wx 719 
   8   Agsh2 303/Agsh2 318// wx 720     36   Agsh2 201/Agsh2 304// wx 719 
   9   Agsh2 201/Agsh2 304// wx 720     37   Agsh2 303/Agsh2 309// wx 719 
   10   Agsh2 303/Agsh2 309// wx 720     38   Agsh2 201/Agsh2 302//Agwx11 
   11   Agsh2 201/Agsh2 302//Agwx13     39   Agsh2 201/Agsh2 302//Agwx15 
   12   Agsh2 201/Agsh2 303//Agwx11     40    Agsh2 201/Agsh2 303//Agwx13 
   13   Agsh2 201/Agsh2 303//Agwx15     41   Agsh2 201/Agsh2 304//Agwx13 
   14   Agsh2 201/Agsh2 304//Agwx15     42   Agsh2 201/Agsh2 309//Agwx11 
   15   Agsh2 201/Agsh2 309//Agwx13     43   Agsh2 201/Agsh2 309//Agwx15 
   16   Agsh2 201/Agsh2 309//Agwx18     44   Agsh2 201/Agsh2 314//Agwx11 
   17   Agsh2 201/Agsh2 314//Agwx13     45   Agsh2 201/Agsh2 314//Agwx15 
   18   Agsh2 201/Agsh2 318//Agwx5     46   Agsh2 201/Agsh2 318//Agwx9 
   19   Agsh2 201/Agsh2 318//Agwx11     47   Agsh2 201/Agsh2 318//Agwx13 
   20   Agsh2 201/Agsh2 318//Agwx15     48   Agsh2 302/Agsh2 318//Agwx11 
   21   Agsh2 302/Agsh2 318//Agwx13     49   Agsh2 302/Agsh2 318//Agwx15 
   22   Agsh2 304/Agsh2 314//Agwx15     50   Agsh2 304/Agsh2 318//Agwx15 
   23   Agsh2 309/Agsh2 314//Agwx15     51   Agsh2 309/Agsh2 318//Agwx15 
   24   Agsh2 314/Agsh2 318//Agwx15     52   Agsh2 201/Agsh2 301//Agwx11 
   25   Agsh2 201/Agsh2 301//Agwx13     53   Agsh2 201/Agsh2 301//Agwx15 
   26   Agsh2 201/Agsh2 305//Agwx13     54   Agsh2 201/Agsh2 306//Agwx11 
   27   Agsh2 201/Agsh2 306//Agwx13     55   Agsh2 201/Agsh2 306//Agwx15 
   28   Agsh2 301/Agsh2 303//Agwx15 
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4.  ขาวโพดหวานลูกผสมพนัธุการคา  ที่ใชรวมในการทดสอบผลผลิตไดแก พันธุ  
ATS5  ของบริษัทเมล็ดพันธุขาวโพดหวาน  จํากัด    และพันธุ Hybrix3  ของบริษัทแปซิฟคซีด 
จํากัด 
 
 5.  ขาวโพดหวานที่ใชเปนพนัธุเปรียบเทียบคือ  พันธุอินทรี 2  ของศูนยวิจยัขาวโพดขาว
ฟางแหงชาติ  มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร 
 
 6.  สายพันธุอินเบรดขาวโพดหวานที่ใชเปนสายพันธุทดสอบ  ไดแก    composite line 309 
(C#309)  ซ่ึงเปนสายพันธุอินเบรดฐานกวาง  (broad   line)  จากโครงการปรับปรุงพันธุขาวโพด   
มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร 
 
 7.  สายพันธุอินเบรดขาวโพดหวานที่ใชเปนสายพันธุเปรยีบเทียบ  ไดแก  Agsh2  309  และ 
Agsh2  318  จากโครงการปรับปรุงพันธุขาวโพด  มหาวทิยาลัยเกษตรศาสตร 

 
8.  อุปกรณที่ใชในการทดลอง  เชน 
     -  ถุงผสมตัวผูและตวัเมีย 

      -  ปุยและสารเคมีควบคุมวัชพืช 
      -  เครื่องวัดเปอรเซนตน้ําตาล (hand refractometer) 
      -  เครื่องวัดความหนาเปลือกหุมเมลด็ 
     -  เครื่องชั่งน้ําหนกั 
     -  เครื่องปลูกดวยมือ 
     -  ปายกระดาษ 
     -  ตลับเมตร 
     -  ลวดสลิง 
     -  ปูนขาว 
     -  ไมปกแปลง 
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วิธีการ 

 
ฤดูปลูกท่ี 1  (กันยายน 2546 – ธันวาคม 2546) 
 

ปลูกสายพันธุอินเบรดจากโครงการปรับปรุงพันธุขาวโพด  มหาวทิยาลัยเกษตรศาสตร   
โดยปลูก อินเบรด sh2  จํานวน 5 สายพันธุ  และ สายพนัธุ อินเบรด wx   จํานวน 5 สายพันธุ  โดยมี
ระยะปลกู 0.75 x 0.25  เมตร  แถวยาว 5 เมตร  (ระยะปลูกปกติ)  อัตราปลูก 2-3 เมล็ด/หลุม  ถอน
แยกใหเหลือ  1 ตน/หลุม  ผสมระหวางสายพันธุอินเบรด sh2 และ อินเบรด  wx  ไดทั้งหมด  25  
คูผสม 
 
ฤดูปลูกท่ี 2  (มกราคม 2547 – เมษายน 2547) 
 

กลุมที่ 1  นําคูผสมที่ไดจากสายพันธุอินเบรด sh2 กับ อินเบรด  wx  จํานวน 25 คูผสม  ผสม
กลับ (back cross)  ไปยังสายพันธุ อินเบรด sh2 ไดเมล็ด BC1 และผสมตัวเองไดเมล็ด S1  อยางละ 3 
ฝกตอคูผสม 

 
กลุมที่ 2  นําคูผสมสามทางระหวาง  sh2 ช่ัวที1่ (F1)  และสายพันธุอินเบรด wx จํานวน 55  

คูผสม  จากโครงการปรับปรุงพันธุขาวโพด  มหาวิทยาลยัเกษตรศาสตร  มาปลูกในระยะปลูกปกติ
และผสมกลับ (back cross)  ไปยังคูผสม sh2  ช่ัวที่ 1  (F1)  ไดเมล็ด BC1  และผสมตัวเองไดเมล็ด S1

อยางละ 3 ฝกตอคูผสม 
 
ฤดูปลูกท่ี 3  (พฤษภาคม 2547 – สิงหาคม 2547) 
 
 คัดแยกเมล็ดขาวโพดหวานพิเศษนําเมล็ดสายพันธุ S1  และ BC1  ของทั้ง 2 กลุม  ปลูกแบบ  
ฝกตอแถว (ear to row)  จํานวน 3 ฝก/สายพันธุ  ระยะปลูกปกติคัดเลือกลักษณะที่ดีของแตละคูผสม
โดยพิจารณาจากลักษณะทางเกษตร  ผสมตัวเองไดเมล็ด  S2  และ BC1S1  
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ฤดูปลูกท่ี 4  (กันยายน 2547 – ธันวาคม 2547) 
 
 เพื่อศึกษาเปรยีบเทียบวิธีคัดเลือกสายพันธุโดยนําสายพันธุ S2 และ BC1S1   มาปลูกแบบฝก
ตอแถว (ear to row)  ในผังรวงผึ้งไมมีซํ้า (non-replicated honeycomb desigh)  ระยะปลูก 0.866 
เมตร  แถวยาว 5 เมตร  คัดเลือกครอบครัวที่ดี  โดยพจิารณาจากลักษณะคุณภาพประกอบกับ
ลักษณะเกษตรอื่น ๆ คัดเลือกใหเหลือ  3  ครอบครัวแลวทําการผสมตัวเองไดสายพนัธุ S3 และ 
BC1S2  คัดเลือกตน BC1S2  จาก  3  ครอบครัว และไดคัดทิ้ง  S3  ทั้งหมดเนื่องจากออนแอตอโรค 
 
ฤดูปลูกท่ี 5  (กุมภาพันธ 2548 – พฤษภาคม 2548) 
 
 ปลูกสายพันธุ BC1S2   แบบฝกตอแถว (ear to row)  ในผังรวงผึ้งไมมีซํ้า  คัดเลือกตนทีด่ี
จากแตละสายพันธุ  ผสมตัวเองไดเมล็ด   BC1S3 
 
ฤดูปลูกท่ี 6  (กรกฎาคม 2548 – ตุลาคม 2548) 
 
 ปลูกสายพันธุ   BC1S3  แบบฝกตอแถว (ear to row)  ในผงัรวงผึ้งไมมีซํ้าคัดเลือกตนทีด่ี  
โดยพิจารณาจากลักษณะคณุภาพประกอบกับลักษณะเกษตรอื่น ๆ และกัดชิมฝกสดคัดเลือกแลวทาํ
การผสมตัวเองไดสายพันธุ   BC1S4 

 
ฤดูปลูกท่ี 7  (ธันวาคม 2548 – มีนาคม 2549) 
 
 นําเมล็ดจากสายพันธุ BC1S4 จาก  3  ครอบครัวที่ไดรับการคัดเลือกอยางละ  
15  ฝก/ครอบครัว  นํามาปลูกแบบฝกตอแถว (ear to row)  ในผังรวงผึ้งไมมีซํ้า  แยกแตละฝก
ออกเปน 4 สวน  เพื่อคัดเลือกอินเบรดใน 4 วิธี คือ 
 
วิธีที่1  Selfed  bulk within family  line method (SFM) 
วิธีที่2  Mass  sibbing  within  line method (MSM) 
วิธีที่3  Topcross within line method (TCM) 
วิธีที่4  Recurrent sibbed  line  method  (RSM) 
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 สวนที ่1  นํามาปลูกแบบฝกตอแถว (ear to row)  เพื่อทําการคัดเลือกโดยวิธีที่ 1 (selfed  
bulk within family line method)   โดยคัดเลือกตนที่ดีที่สุด  3  ตน  ภายในแถวเดยีวกนั  แลวทําการ
ผสมตัวเองไดเมล็ด BC1S5  หลังจากนั้นนําเมล็ดที่ไดมารวมกัน  ได  15  สายพันธุ/ ครอบครัว 
คัดเลือกใหเหลือ  5  สายพันธุ/ครอบครัว 
 

สวนที่ 2  ทําการคัดเลือกโดยวิธีที่ 2 (mass  sibbing  within  line method)  นํามาปลูกฝกละ 
2  แถว  (สมมุติใหเปนแถว A และ B)  จากนั้นเลือกตนที่ดีทีสุดจากแถว A  3  ตน  เพื่อใชเปนตนพอ  
นําละอองเกสร (pollen)  มาคลุกรวมกัน (bulk)  แลวนําไปผสมกับตนที่ดีที่สุดของแถว B  จํานวน 3 
ตน  ไดเมล็ด C#1  จากนั้นนําเมล็ดที่ไดนาํมารวมกันได 15 composite  sibbed lines/ครอบครัว  
คัดเลือกใหเหลือ  5  สายพันธุ/ครอบครัว 
 

สวนที3่  ทําการคัดเลือกโดยวิธีที่ 3 (topcross within line method)นํามาปลูกแบบฝกตอแถว  
เลือกตนที่ดีทีสุ่ด 1  ตนภายในแถวเดยีวกนัเพื่อใชเปนตนพอ  นําละอองเกสรไปผสมกับตนที่ดีอีก  
3  ตน  ภายในแถวเดยีวกัน  จากนั้นนําเมลด็ที่ไดมารวมกนัได 15 topcross  lines/ ครอบครัว 
คัดเลือกใหเหลือ  5  สายพันธุ/ครอบครัว 

 
สวนที่ 4  ทําการคัดเลือกวิธีที่ 4 (recurrent sibbed  line  method)  โดยปลูกแบบฝกตอแถว  

แบงเปน 5  ชุด/ ครอบครัว  โดยที่ 1 ชุด  ประกอบดวย 3 แถว  เลือกตนที่ดีที่สุดจากแถวที่ 1  นํา
ละอองเกสรผสมขามไปยังตนที่ดีที่สุดในแถวที่ 2  และนําละอองเกสรจากตนที่ดีทีสุ่ดในแถวที่ 2  
ผสมขามไปยังตนที่ดีที่สุดในแถวที่ 3  และนําละอองเกสรจากตนที่ดีทสุีดในแถวที่ 3  ผสมขามไป
ยังตนที่ดีที่สุดในแถวที่ 1  ซ่ึงเปนการผสมแบบตนตอตนจากตนที่ดทีี่สุดของแตละแถวภายในชดุ  
เดียวกัน   นําเมล็ด  F1  มารวมกันได  5 recurrent  sibbed  lines/ครอบครัว 

 
 การคัดเลือกทัง้หมดใชการคัดเลือกดวยสายตาและการกดัชิมได 20 สายพันธุ/ครอบครัว  
รวมทั้งหมด  3  ครอบครัว  จํานวน  60 สายพันธุ 
 
ฤดูปลูกท่ี 8  (พฤษภาคม  2549 -  สิงหาคม  2550) 
 

-  นําเมล็ดที่ไดจากการคัดเลือกทั้ง 4 วิธี มาปลูกในผังรวงผึ้งไมมีซํ้า  แลวผสมกับพันธุ
ทดสอบ คือ Composite line  309 (C#309)   ได  60  คูผสมทดสอบ (testcross) 
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-   คัดเลือกโดยใชสายตาเพื่อใหเหลือ  วิธีละ 2 สายพันธุ และผสมแบบพบกันหมด (diallel)  
ไดทั้งหมด 28  คูผสม 

 
-  ในขณะเดียวกันทําการผสมและคัดเลือกสายพันธุของแตละวิธีตอไป  โดยที่วิธีที่ 4  

(recurrent sibbed  line  method)   ในฤดูปลูกนี้จะทําการผสมตัวเองไดเปนเมล็ด S1 
 
ฤดูปลูกท่ี 9  (ตุลาคม 2550 – กุมภาพันธ 2550) 
 

-  ปลูกทดสอบผลผลิตของคูผสมทดสอบ 60 คูผสม  โดยปลูกรวมกับลูกผสมการคา 2 
พันธุไดแก พนัธุ ATS5 และ Hybrix3   และพันธุเปรียบเทียบอินทรี 2    วางแผนการทดลองแบบ 
RCBDจํานวน 4 ซํ้า  การปลูกเปนแบบแถวเดีย่ว โดยปลกูพันธุเปรียบเทียบ 1 แถวแลวสลับคูผสม
เขาทดสอบ 4  คูผสม  (striptest  อัตรา 1:4)  ระยะปลกู 0.75x0.30 เมตร  แถวยาว 5 เมตร   

 
-  ทดสอบผลผลิตของคูผสมจากการผสมแบบพบกนัหมด 28 คูผสม วางแผนการทดลอง

แบบ RCBD  จํานวน 4 ซํ้า  โดยปลูกทดสอบผลผลิตคูผสมแบบ strip test  ปลูกพันธุเปรียบเทียบ 3 
แถวแลวสลับดวยคูผสมเขาทดสอบ 6 คูผสม  คูผสมละ 3 แถว  (อัตรา1:6)  ระยะปลกู  0.75x0.30 
เมตร  แถวยาว 5 เมตร  พันธุเปรียบเทียบคือ  พันธุอินทรี 2  

 
-   ทดสอบผลผลิตสายพันธุอินเบรด  ที่ไดจากการปรับปรุงพันธุแตละวิธีทั้ง  4  วิธี  

โดยแตละวิธีม ี จํานวน  5 สายพันธุ  ทั้งหมด  20  สายพันธุ/ครอบครัว    ทั้งหมด 3 ครอบครัว    
รวม 60 สายพนัธุ  วางแผนการทดลองแบบ RCBD จํานวน 3 ซํ้า  โดยปลูกทดสอบผลผลิตสายพันธุ
อินเบรดแบบ strip tes t ระยะปลูกปกต ิ  สายพันธุเปรียบเทียบคือ  composit 309  และ  composite 
318  โดยปลูกสายพันธุเปรียบเทียบ composit line 309  สลับกับสายพันธุอินเบรด 4 สายพันธุ แลว
ตามดวยสายพนัธุเปรียบเทียบ composite line  318  สายพันธุละ  1 แถว    ปลูกสลับไปจนครบเปน 
1  ซํ้า  
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Breeding  Scheme 
 

Season 1  Inbred sh2    X Inbred wx  F1sh2  X  Inbred wx 
  
            F1   25  crosses            F1  55  crosses 
 
 Season 2        F1X  inbred sh2           F1  X  F1sh2 

 
 Season 3           BC1F1  S1        BC1F1                S1   
 
Season 4   BC1S1                  S2                     BC1S1                S2    
  

 

Ear to row  in   HC       
Selected  top-3  BC1S1 families                

      
 Season 5       BC1 S2          BC1S2      

                                  

Season  6                         BC1S3                                              BC1S3      
                                                                                            Ear  to  row  in HC 
Season 7                                                                       BC1S4     

            Ear  to  row ; 15  ears/  family  in  HC 
 
       SFM                 MSM                           TCM                           RSM 
     5 lines/ family                5 lines/ family                   5 lines/ family                 5 sets/ family 
  
 
Season 8 
 
 
 
Season  9                       Yield  Trial                  Yield  Trial                            Inbred Yield Trial  
       60 testcrosses; spacing 75x30 cm.     28  diallel crosses; spacing 75x30 cm.       spacing 75x25cm.    
 

20 lines / family, total of  3 families  = 60 lines 

8  line diallel ; 2 lines 
from each selection 

method   

Testcross with composite 309 in 
honeycomb desigh 

Continued inbred  
improvement in HC 
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 Fig 1  Breeding  scheme  for  the  development  of  composite-sibbed  lines  and  the  derived  hybrids.      

การบันทึกขอมูล 

 
 บันทึกขอมูลลักษณะตาง ๆ จากแปลงทดสอบผลผลิตดังนี้ 
 

1.  ผลผลิตฝกสดทั้งเปลือก  ช่ังน้ําหนกัฝกสดทั้งเปลือกหลังจากการเกบ็เกี่ยวในแตละ 
แปลงยอยของแตละคูผสม  เทียบคาเปนกิโลกรัมตอไร  โดยคิดจากสูตร 
 

ผลผลิต(กก./ไร) = น้ําหนักฝกสดทั้งเปลือก x 1600 
   พื้นที่เก็บเกี่ยว (ม2) 
 

 2.  ผลผลิตฝกสดปอกเปลือก  ช่ังน้ําหนักฝกสดที่ผานการปอกเปลือกแลวเทยีบคาเปน
กิโลกรัมตอไร  โดยคิดจากสูตร 
 

ผลผลิต (กก./ไร) = น้ําหนกัฝกสดปอกเปลือก x 1600 
   พื้นที่เก็บเกี่ยว (ม2) 
 

 3.   อัตราแลกฝก  คํานวณจากสูตร 
 

 อัตราแลกฝก(%) = ผลผลิตฝกสดปอกเปลอืก (กก./ไร)   x 100 
         ผลผลิตฝกสดทั้งเปลือก (กก./ไร) 

 
 4.  ความแข็งแรงของตนออน  ใหคะแนน 1- 5   
 

โดยที่ 1 = ตนแข็งแรงที่สุด   
   2 = ตนแข็งแรงดี   
   3 = ตนแข็งแรงปานกลาง  
   4 = ตนออนแอ   

               5 = ตนออนแอที่สุด   
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5.  วันออกไหม  นับจํานวนวัน  จากวนัใหน้ําวันแรกจนถึงวันที่จํานวนตน 50 เปอรเซ็นต 

ของตนทั้งหมดในแปลงยอยออกไหมยาว 2-3 ซม. 
 

6.  วันออกดอกตัวผู  นับจํานวนวันจากวนัใหน้ําวนัแรกจนถึงวนัที่  50 เปอรเซ็นตของตน
ทั้งหมดในแปลงยอยใหละอองเกสรครึ่งหนึ่งของชอดอก 
 

7.  โรคทางใบ  ตนที่เปนโรคทางใบ  ใหคะแนนเมื่อขาวโพดอายุประมาณ 70-80 วัน  หรือ 
ตอนไหมแหง  และ/หรือชอดอกตัวผูแหง  โรคที่ตรวจสอบไดแก  โรคใบไม  โรคราสนิม  และโรค
ราน้ําคาง  ใหคะแนนการเปนโรค 1-5 โดยที่  
 

1 = เปนโรคนอยกวา 5 เปอรเซ็นต 
2 = เปนโรค 5-10 เปอรเซ็นต 
3 = เปนโรค 10-20 เปอรเซ็นต 
4 = เปนโรค 30-50 เปอรเซ็นต 
5 = เปนโรคมากกวา 50  เปอรเซ็นต 

 
8.  จํานวนตน  นับจํานวนตนครั้งแรกเมื่อถอนแยก  โดยถอนแยกใหเหลือ 21 ตนตอแถว 

ยาว 5 เมตร  และนับอีกครั้งที่ระยะเก็บเกี่ยวตอแปลงยอย 
 

9.  จํานวนฝก  นับจํานวนฝกในแตละแปลงยอยที่ระยะเกบ็เกี่ยว 
 

10.  ความสูงตน  วัดจากพืน้ดินถึงใบธง  (บนสุดของลําตน)  วดัเมื่อดอกตัวผูแหง  เปน 
เซนติเมตร  จํานวน 10 ตนตอแปลงยอย 
 

11.  ความสูงฝก  วัดจากพืน้ดินถึงขอของฝกบนสุด  วัดพรอมกับความสูงตน  เปน 
เซนติเมตร  จํานวน 10 ตนตอแปลงยอย 
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12.  ลักษณะตน  บันทึกถึงความสม่ําเสมอของทรงตนตอแถว  ลําตนตัง้ตรง ความสูงของ 

ตนและฝกการตานทานตอโรคและแมลง  ใหคะแนน 1-5  โดยที ่
 
  1 = ทรงตนสม่ําเสมอดีมาก  ลําตนตั้งตรง  ตานทานตอโรคและแมลงดมีาก  ฝกไมแนบชิด
กับลําตน  ตําแหนงฝกสม่ําเสมอและงายในการเก็บเกีย่ว 
 

2 = ทรงตนสม่ําเสมอดี  ลําตนตั้งตรง  ตานทานตอโรคและแมลงดี  ฝกไมแนบชิดกบัลําตน
ตําแหนงฝกสม่ําเสมอและงายในการเก็บเกี่ยว 
 

3 = ทรงตนสม่ําเสมอปานกลาง  ลําตนตั้งตรง  ตานทานตอโรคและแมลงปานกลาง  ฝกไม
แนบชิดกับลําตน ตําแหนงฝกคอนขางสม่ําเสมอ 
 

4 = ทรงตนสม่ําเสมอนอย  ลําตนตั้งตรง  ตานทานตอโรคและแมลงนอย    ฝกแนบชิดกับ
ลําตน  ตําแหนงฝกสูงและไมสม่ําเสมอ 
 

5 = ทรงตนไมสม่ําเสมอ  ลําตนไมตั้งตรง  ตานทานตอโรคและแมลงนอยมาก  ฝกแนบชิด
กับลําตน  ตําแหนงฝกสูงและไมสม่ําเสมอ 

  
13.  ลักษณะฝกสดปอกเปลอืก  โดยพจิารณารูปทรงฝก  ขนาดฝก  การติดเมล็ด  สีของ 

เมล็ด  จํานวนแถวของเมล็ด  และการมีแมลงเขาทําลายฝก  ใหคะแนน 1-5 โดยที่  
 

1 = ฝกรูปทรงกระบอก  ขนาดฝกสม่ําเสมอดีมาก  ความยาวฝกมากกวา 20 เซนติเมตร 
ความกวางฝกมากกวา 4.5 เซนติเมตร  เมล็ดติดเต็มปลายฝก  สีเหลืองออนสม่ําเสมอ  จํานวนแถว
มากกวา 16 แถว  เมล็ดเรียงเปนแถวตรงตั้งแตปลายฝกจนถึงโคนฝก  และสวนปลายฝกไมมีแมลง
เขาทําลาย 

 
2 = ฝกรูปทรงกระบอก ขนาดฝกสม่ําเสมอดี  ความยาวฝก 19 - 20 เซนติเมตร  ความ 
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กวางฝก 4.3 - 4.5 เซนติเมตร  สวนที่ไมตดิเมล็ดอยูระหวาง 0.5-1 เซนติเมตร  เมลด็สีเหลืองออน
สม่ําเสมอ  จํานวนแถว 14 - 16 แถว เมลด็เรียงเปนแถวตรงตั้งแตปลายฝกจนถึงโคนฝก  และสวน
ปลายฝกไมมีแมลงเขาทําลาย 

3 = ฝกรูปทรงกระบอก  ขนาดฝกคอนขางสม่ําเสมอ  ความยาวฝก 16 - 18 เซนติเมตร 
  ความกวางฝก 4.0 - 4.2 เซนติเมตร  สวนที่ไมติดเมลด็อยูระหวาง 1 - 2 เซนติเมตร  เมล็ดสีเหลือง
ออนสม่ําเสมอ  จํานวนแถว 14 แถว  เมล็ดเรียงเปนแถวตรงตั้งแตปลายฝกจนถึงโคนฝก  และสวน
ปลายฝกมีแมลงเขาทําลายเล็กนอย 
 

4 = ฝกรูปทรงกระบอก  ขนาดฝกสม่ําเสมอนอย  ความยาวฝก 15-17 เซนติเมตร  ความ
กวางฝกนอยกวา 4.0 เซนติเมตร  สวนทีไ่มติดเมล็ดมากกวา 2 เซนตเิมตร  เมล็ดสีเหลือง  จํานวน
แถวนอยกวา 14 แถว  เมล็ดเรียงเปนแถวตรง  แตแถวหาง  และสวนปลายฝกมีแมลงเขาทําลายมาก 
 
 5 = ฝกเปนรูปกรวย  ขนาดฝกไมสม่ําเสมอ  ความยาวฝกนอยกวา 15 เซนติเมตร ความกวาง
ฝกนอยกวา 4.0 เซนติเมตร  สวนที่ไมติดเมล็ดมากกวา 2 เซนติเมตร  เมล็ดสีเหลือง  จํานวนแถว
นอยกวา 14 แถว  เมล็ดไมเรียงเปนแถวตรงและแถวหาง  และสวนปลายฝกมีแมลงเขาทําลายมาก 
 

14.  เปลือกหุมฝก  ใหคะแนน 1-5  ใหคะแนนความสม่ําเสมอของเปลือกหุมฝก 
โดยที่  5 = เปลือกหุมฝกยาว  แนน  หุมฝกไวไดมดิชดิ 

    4 = เปลือกหุมฝกคอนขางมิดชิด 
    3 = เปลือกหุมฝกมิดชิดปานกลาง 
    2 = เปลือกหุมฝกมิดชิดเล็กนอย 
    1 = เปลือกหุมฝกไมดี  ปลายฝกโผลพนเปลือกหุมฝก 

 
15.  เปอรเซ็นตเมล็ด  (การฝาน)  โดยการคดัเลือกฝกที่ดี 5 ฝก  ช่ังน้ําหนักทั้งเปลือกบันทึก 

แลวปอกเปลือกและฝานเอาเฉพาะสวนของเนื้อเมล็ด  โดยใชมาตรฐานลักษณะการฝานของเครื่อง
ฝานเมล็ดในโรงงาน  ช่ังน้ําหนักเมล็ดที่ฝานดังนี้  
 

เปอรเซ็นตเมล็ด =   น้ําหนกัเมล็ดที่ฝานได     x   100 
   น้ําหนกัฝกสดทั้งเปลือก 
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16.  ความออนนุม  วดัโดยใชผูทดลอง 2 คน  ทดสอบการกัดชิม (bite test)  ขาวโพดหวาน 
4  ฝก ใหคะแนน 1-5   โดยที่ 
 

1 = เมล็ดหวานกรอบ  และเปลือกเมล็ดบางไมติดฟน 
2 = เมล็ดหวานกรอบ และเปลือกเมล็ดติดฟนเล็กนอย 
3 = เมล็ดหวานนุม  และเปลือกเมล็ดติดฟนเล็กนอย 
4 = เมล็ดมีรสหวานเล็กนอย  และเปลือกเมล็ดหนาติดฟน 
5 = เมล็ดไมมีรสหวาน  และเปลือกเมล็ดหนาติดฟนมาก 

 
17.  การทดสอบรสชาติและกลิ่น  วัดโดยใชผูทดลอง 2 คน  ทดสอบรสและกลิ่น  ใชเกณฑ 

ความชอบตัดสิน  ใหรสชาติคะแนน 1-5 โดยที ่
 

1 = รสชาติและกลิ่นดเียีย่ม 
2 = รสชาติและกลิ่นด ี
3 = รสชาติและกลิ่นปานกลาง 
4 = รสชาติและกลิ่นไมด ี
5 = รสชาติและกลิ่นไมเปนที่ตองการ 

 
18.  วัดปริมาณน้ําตาลในเมล็ด  วัดปริมาณน้ําตาลในเมล็ดดวย  hand refractometer  มีคา 

เปน  องศาบริกซ (degree brix)      
 
 19.  วัดความหนาของเปลือกหุมเมล็ดดานตนออน (germinal) และเปลอืกเมล็ดดานตรง
ขามตนออน (abgerminal)   โดยใชเครื่องวดัความหนาของเปลือกหุมเมล็ด 
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การวิเคราะหผลทางสถิต ิ
 

 1.  การวิเคราะหผลการทดสอบผลผลิตเบื้องตนของลูกผสมขาวโพดหวานพิเศษ 
 
 การวัดผลโดยวิธี strip test (Yates, 1936)  คํานวณไดดงันี้  ขอมูลผลผลิตของสายพันธุที่
นํามาทดสอบจะตองปรับคากอนที่จะนําไปวิเคราะหทางสถิติ  การปรับคาผลผลิตของแตละคูผสม 
ใชวิธีเปรียบเทยีบกับพนัธุเปรียบเทียบในแถวขางเคียงแลวปรับคาไปทีค่าเฉลี่ยของพันธุเปรียบเทียบ
ทั้งหมดในแปลงทดลองวิธีการคํานวณ  ดังนี้ 
      a 
ผลผลิตเฉลี่ยที่ปรับคาของสายพันธุ a  =                             x   c    
       ( C1 + C2)  / 2 

 
 

        C1         a              b          c             d           C2           e           f             g            h   …    Cn 
 
เมื่อ 
 a, b…= ผลผลิตของสายพันธุที่เขาทดสอบสายพันธุที่ 1 ...n 
 C1 และ C2 = ผลผลิตเฉลี่ยของสายพันธุตรวจสอบในแถวขางเคียงของสายพันธุที่เขา
ทดสอบ 
 c   =  ผลผลิตเฉลี่ยของพันธุตรวจสอบทั้งหมด  (C1 + C2 + … + Cn) / n 
 
 2.  วิเคราะหความแตกตางของคาเฉลี่ยโดยวิธี  DMRT  (Duncan’s  new  multiple  range  
test)  โดยการใชโปรแกรมสําเร็จรูป  SAS (6.12)  ในการวิเคราะหคาทางสถิติ 

 
3.  วิเคราะหผลผลิตโดยการวิเคราะหคาทางสถิติดวยโปรแกรมสําเร็จรูป  SAS (6.12)  ตาม

แผนการทดลองแบบ  RCBD 
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สถานที่และระยะเวลาการทดลอง 
 
สถานที่ทดลอง 
 
 ศูนยวิจัยขาวโพดและขาวฟางแหงชาติ  ตําบลปางอโศก  อําเภอปากชอง  จังหวดั
นครราชสีมา 
 
ระยะเวลาที่ทําการทดลอง 
 
 การทดลองเริ่มตั้งแตเดือนกนัยายน 2546  ส้ินสุดเดือน กมุภาพันธ  2550 
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ผลและวิจารณ 
 

จากสายพนัธุเร่ิมตนซึ่งมีอินเบรดขาวโพดหวาน (sh2) 5 สายพันธุ  และคูผสมเดี่ยวขาวโพด
หวาน (sh2) 55  คูผสม  จากการผสมขามไปหาสายพันธุขาวโพดขาวเหนียว  5  สายพันธุ  และผสม
กลับแตละคูผสมไปหาขาวโพดหวานของแตละคูผสม  ไดคูผสมเทาที่ผสมได  80  คูผสม  จากการ
ผสมตัวเองของคูผสมเดี่ยวและคูผสมสามทางไปจนถึง S4  สายพันธุทั้งหมดออนแอมากจึงคัดทิ้งไป
ทั้งหมดและคัดเลือกคูผสมที่ดีที่สุดของ BC1S2  มา  3  คูผสม  ไดแก Agsh2  201 / Agwx  11 //  
Agsh2  201, Agsh2  306 / Agwx  11  //  Agsh2  306  และ  Agsh2  201 / Agsh2 318 // Agwx 11 /// 
Agsh2  201 / Agsh2 318    จาก BC1S2  ของแตละคูผสมใชวิธีคัดเลือกสายพันธุอินเบรด  4  วิธี  คือ  
1)  selfed bulk within family line method (SFM) ใชรหัสสายพันธุ KRSIS  2)  mass  sibbing  
within  line  method (MSM)  ใชรหัสสายพันธุ  KRSIM  3)    topcross  within  line  method 
(TCM) ใชรหสัสายพันธุ  KRSIT  4)  recurrent  sibbed  line  method  (RSM) ใชรหัสสายพันธุ 
KRSIR  คัดเลือกสายพันธุอินเบรดออกมา  5  สายพันธุตอวิธีตอคูผสม  ควรไดสายพนัธุทั้งหมด  60 
สายพันธุ  แตสายพันธุเทาทีค่ัดไดมีเพยีง  53  สายพันธุ  โดยมี  15  สายพันธุจาก  2  วิธีแรก  13  สาย
พันธุจากวิธีที่  3  และอีก  10  สายพันธุจากวิธีที่  4 

 
 หลังจากทดสอบผลผลิต  คัดสายพันธุที่ใหผลผลิตสูงสุดออกมา  10  สายพันธุ  โดยแตละ
สายพันธุมีประวัติสายพันธุและที่มาของสายพันธุจากวิธีคัดเลือกตาง ๆ  ดังแสดงไวในตารางที่  3
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ตารางที่ 3  ประวัติของสายพนัธุอินเบรดที่ใหผลผลิตสูงสุด  10 อันดับแรกจากทั้งหมด  53 สายพันธุ 
 

 
จากผลการทดลองดังกลาวขางตนจะเห็นไดวา  สายพนัธุอินเบรดขาวโพดขาวเหนยีว 

Agwx  เบอรตาง ๆ มีความออนแอสูงมาก  สายพันธุอินเบรดที่สกัดจากคูผสมที่ไมไดรับการผสม
กลับไปหา Agsh2  ออนแอจนไมสามารถที่จะรักษาไวได  การผสมกลับเพื่อเพิ่มระดบัการปรับตัว
ของคูผสมกอนการสกัดสายพันธุอินเบรดจึงมีความจําเปนมากกวาการรักษาความแปรปรวนของ
พันธุกรรมของคูผสม  เปนการตอกย้ําความสําคัญของการปรับตัวของสายพันธุพอแมเหนือความ
หลากหลายทางพันธุกรรม  ซ่ึงเสนอแนะโดย  Troyer (1999)  นอกจากนี้ผลการทดลองในตารางที่ 
3  ยังแสดงใหเห็นวาในสภาพที่ออนแอของสายพันธุขาวโพดหวานและขาวโพดขาวเหนียว   
วิธีสกัดสายพนัธุอินเบรดทีน่ําไปสูการตรึงตัวทางพันธุกรรมอยางรวดเร็วดังเชน  วิธีผสมตัวเอง
อยางตอเนื่องและการ topcross  ภายในสายพันธุสงผลใหไดสายพันธุอินเบรดที่ออนแอ  ดังจะเหน็
ไดจากในจํานวนสายพนัธุอินเบรด  10  สายพันธุแรก  มเีพียง  1  สายพนัธุ  ที่มาจากการผสมตัวเอง
อยางตอเนื่องและไมมแีมแตสายพันธุเดยีวจากวิธี  topcross  ภายในสายพันธุ  แตวิธีคัดเลือกแบบ
วงจรและผสมรวมภายในสายพันธุใหผลใกลเคียงกัน  ผลการทดลองนี้จึงสนับสนุนแนวคิดของ   
Stringfield (1974);  Kinman (1952); Gardner (1976); Kunwar  and  Samphantharak(2003); 
Phuong  and  Samphantharak(2006)  นั่นคือวิธีสกัดสายพันธุอินเบรดโดยใหมีการตรึงตัวทาง

สายพันธุอินเบรด ประวัติสายพนัธุ วิธีการพัฒนาสายพันธุ 

          KRSIM 1 Agsh2 201/Agwx11 Mass  sibbing  within  line  method 
          KRSIM 20 Agsh2 201/Agwx 11 Mass  sibbing  within  line  method 
          KRSIR 1 Agsh2 201/Agwx11 Recurrent  sibbed  line  method   
          KRSIR 2 Agsh2 201/Agwx11 Recurrent  sibbed  line  method   
          KRSIM 10 Agsh2 306/Agwx11 Mass  sibbing  within  line   method   
          KRSIR 6 Agsh2 306/Agwx11 Recurrent  sibbed  line  method   
          KRSIS 14 Agsh2201/Agsh2 318//Agwx11 Selfed bulk within family line method 
          KRSIM 13 Agsh2201/Agsh2 318//Agwx11 Mass  sibbing  within  line   method   
          KRSIM 18 Agsh2201/Agsh2 318//Agwx11 Mass  sibbing  within  line   method   
          KRSIR 9 Agsh2201/Agsh2 318//Agwx11 Recurrent  sibbed  line  method   
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พันธุกรรมอยางชา ๆ จะทําใหไดสายพันธุอินเบรดที่แข็งแรง  นอกจากนี้การคัดเลือกสายพันธุที่มี
ลักษณะใกลเคียงกัน  สามารถทําใหสายพนัธุผสมรวมมีความสม่ําเสมอไดไมแพการคัดแยกสาย
พันธุโดยวิธีผสมตัวเองอยางตอเนื่อง 
 
ผลผลิตของสายพันธุอินเบรดจาก  4  วิธีคัดเลือก 
 

ผลผลิตสูงสุดของสายพันธุอินเบรด  10  อันดับแรก  แสดงไวในตารางที่  5   ซ่ึงแสดงให
เห็นวาสายพันธุอินเบรดที่มาจากวิธี  RSM มีผลผลิต 273-362  ก.ก./ไร  สวนที่ มาจากวิธี  MSM  มี
ผลผลิต  273-353  ก.ก./ไร   สําหรับผลผลิตของหนึ่งสายพันธุจากวิธี  SFM มีผลผลิต  277  ก.ก./ไร   
และไมมีสายพันธุที่มาจากวิธี  TCM  ใน  10  อันดับแรก  ผลผลิตดังกลาวแสดงใหเห็นอยางเดนชดั
วา  RSM  และ MSM  มีประสิทธิภาพในการใหสายพนัธุอินเบรดที่มีผลผลิตเหนือกวาวิธี  TCM  
และ SFM  นอกจากนี้สายพนัธุทั้ง  10  ยังใหผลผลิตที่สูงกวาสายพันธุเปรียบเทียบอยางมีนัยสําคัญ 
 
วันออกดอก  50  เปอรเซ็นต 
 

วันออกดอกทีพ่รอมกันของดอกเพศผูและดอกเพศเมยีของสายพันธุอินเบรดเปนสิ่งที่
จําเปนสําหรับลดความซับซอนในการขยายพันธุ  สายพนัธุอินเบรดทีม่าจากวิธี  RSM  มีวันออก
ดอกเพศผู  54-55  วัน  และวนัออกดอกเพศเมีย  55-56  วัน ที่มาจากวธีิ  MSM    มีวันออกดอกเพศผู  
54-55  วัน  และวนัออกดอกเพศเมีย  55-57  วัน จากวิธี  SFM มวีันออกดอกเพศผู  54  วัน  และวนั
ออกดอกเพศเมีย  56  วัน    วันออกดอกเพศผูและเพศเมียของแตละสายพันธุซ่ึงใกลเคียงหรือพรอม
กัน  (ตารางที่  4 )  เปนลักษณะที่ตองการเพื่อความสะดวกในการขยายพันธุ 
 
ความสูงตนและความสูงฝก 
 

ความสูงตนและความสูงฝกของสายพันธุอินเบรดมีความสําคัญในการปองกันการหักลม
และสะดวกในการเก็บเกี่ยว จากขอมูลในตารางที่ 4  เหน็ไดวาสายพันธุอินเบรดที่มาจากวิธี  RSM มี
ความสูงตน  140-159   เซนตเิมตร  และความสูงฝก  58-80  เซนติเมตร  จากวิธี  MSM    มีความสูง
ตน  135-165  เซนติเมตร  และความสูงฝก 53-76  เซนติเมตร จากวิธี  SFM มีความสูงตน 144  
เซนติเมตร และความสูงฝก  66  เซนติเมตรซึ่งมีความสูงของตนไมแตกตางกับพันธุเปรียบเทียบ  
ลักษณะตาง ๆ จัดอยูวาอยูในเกณฑเหมาะสม  กลาวโดยสรุปก็คือ  เมื่อประมวลขอมูลของลักษณะ
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ตาง ๆ ของสายพันธุอินเบรดทั้ง  10  สายพันธุ  สายพันธุทั้งหมดมีลักษณะบางอยางเทียบเทาหรือ
เหนือกวาสายพันธุอินเบรดเปรียบเทียบ    โดยเฉพาะอยางยิ่งลักษณะผลผลิตที่เหนือกวาอยางเหน็
ไดชัด 
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ตารางที่ 4  ผลผลิต  (ก.ก./ไร)  ของสายพันธุอินเบรดขาวโพดหวานพิเศษ (sh2) 10สายพันธุแรก ที่ใหผลผลิตสูงสุดจากทั้งหมด 53 สายพันธุ
รวมกับสายพนัธุเปรียบเทียบ  Agsh2 318 

 
วันออกดอก(50%) สายพันธุ ผลผลิต(ก.ก./ไร) 

เพศผู เพศเมีย 
ความสูงตน(ซม.) ความสูงฝก(ซม.) 

KRSIR 9 362 a 55 b-f 56 a-d 140 59 b-g 
KRSIM 5 353 ab 54 c-h 55 a-d 165 76 a-c 
KRSIM 12 313 a-c 55 b-f 56 a-d 149 62 b-g 
KRSIM 13 292 a-d 54 d-h 55 b-d 139 60 b-g 
KRSIR 1 287 a-e 53 e-h 55 b-d 154 64 b-g 

KRSIM 10 283 a-e 53 e-h 55 a-d 171 47 g-f 
KRSIS 14 278 a-g 55 c-h 57 a-d 144 66 b-g 
KRSIR 6 277 a-g 53 f-h 56 cd 143 63 b-g 
KRSIR 2 273 a-h 54 d-h 55 a-d 160 80 ab 
KRSIM 1 273 a-h  55 c-g 57 a-c 136 53 c-g 
Agsh2 318 216 c-n 54 d-h 54 cd 142 61 b-g 

Mean 215.16  54.74 56.12 143 61.63 
%C.V. 27.61  2.23 2.61 17.15 19.15 

48 
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ผลผลิตสายพนัธุอินเบรดจากการคัดเลือกดวยสายตา 
 
 ในการคัดเลือกสายพันธุอินเบรดลักษณะทางเกษตรอื่น ๆ ที่นอกเหนือจากผลผลิตตางก็มี
ความสําคัญไมยิ่งหยอนกวากัน  ดังเชน  ทรงตน  ปราศจากโรค  คุณภาพในการรับประทาน  ความ
สม่ําเสมอของสายพันธุ  ดังนั้น  สายพนัธุที่ดีจึงอาจไมใชสายพันธุที่มผีลผลิตสูงสุด  จากการ
พิจารณาคัดเลือกสายพันธุอินเบรดจากแตละวิธีการดวยสายตา  โดยเลือกสายพนัธุทีด่ีที่สุด  2  สาย
พันธุจากแตละวิธี  ไดสายพันธุอินเบรด KRSIS6   KRSIS14   KRSIM8   KRSIM14   KRSIT14  
KRSIT15   KRSIR7  และ  KRSIR10 ดังแสดงไวในตารางที่ 5  โดยมผีลผลิตอยูในชวง  164- 278  
ก.ก./ไร  และมีเพียงสายพันธุ  KRSIS 14  เทานั้น  ที่ผานการคัดเลือกจากทั้งสองวิธี 

 
วันออกดอก 50 เปอรเซ็นตของสายพนัธุอินเบรดที่ไดจากการคัดเลือกดวยสายตา 

 
สายพันธุผสมรวมแตละสายพันธุมีวันออกดอก  50  เปอรเซ็นตใกลเคียงกัน  วนัออกดอก  

50  เปอรเซ็นตของดอกเพศผู  53-56  วัน  และดอกเพศเมยี  55-57  วัน  ซ่ึงมีวันออกดอกเพศผูและ
เพศเมียใกลเคยีงกัน  แตสายพันธุ KRSIR 10  มีวันออกดอกเพศผูและเพศเมียหางกัน  4  วัน   
 
ตารางที่ 5  ผลผลิตและวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตของ 8 สายพันธุผสมรวมที่ผานการคัดเลือกดวย
     สายตา  โดยคัดเลือก  2  สายพันธุจากแตละวิธีคัดเลือกสายพันธุ 
 

วันออกดอก(50%) 
สายพันธุ ผลผลิต(ก.ก./ไร) 

เพศผู เพศเมีย 

KRSIS 6 227 54 55 

KRSIS 14 278 55 57 

KRSIM 8 178 56 57 

KRSIM 14 245 55 56 

KRSIT 14 216 55 57 

KRSIT 15 164 55 57 

KRSIR 10 277 53 57 

KRSIR 7 213 55 55 
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ผลผลิตของ 10  คูผสมแรกจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม 
 

สายพันธุที่คัดไดดวยสายตาจากตารางที่  5  นํามาผสมแบบพบกันหมดได  28  คูผสม  
ผลผลิต 10  อันดับแรกของคูผสมแสดงไวในตารางที่ 6  โดยมีผลผลิตฝกสดดีสูงสุด 10 อันดับแรก 
992-1261 ก.ก./ไร หรือเทากบั 114-145 เปอรเซ็นตของพันธุเปรียบเทียบอินทรี 2     โดยคูผสมที่ได
สวนใหญมาจากสายพันธุทีค่ัดโดยวิธี MSM , RSM, TCM  และมีเพียงสายพันธุเดยีวที่มาจากวิธี 
SFM   คือ  KRSIS 14    สายพันธุทั้งหมดมีอัตราแลกฝก  63-69  เปอรเซ็นต  ซ่ึงสูงกวาพันธุ
เปรียบเทียบ  เปอรเซ็นตเมล็ดฝาน 32 - 41  เปอรเซ็นต มีคาไมแตกตางทางสถิติกับพันธุเปรียบเทียบ 
วันออกดอกเพศผูและเพศเมยีเมื่อเทียบกับพันธุเปรียบเทยีบแลวมีคาสูงกวา  แตมีวนัเก็บเกีย่วที่
ใกลเคียงกันไมแตกตางกันทางสถิติ  

 
ผลผลิตทางการคาที่แทจริงของขาวโพดหวานอยูที่ผลผลิตของฝกที่ไดขนาดและมีลักษณะ

ท่ีดี (ฝกปอกเปลือกดี)  สําหรับโรงงานแปรรูป  อัตราแลกฝกและเมล็ด  มีความสําคัญและตองนําเขา
มารวมพิจารณา  เมื่อพิจารณารวมทั้งสามลักษณะเขาดวยกันจะเหน็ไดวา  คูผสมทั้ง 10  โดยเฉพาะ
อยางยิ่ง  4  อันดับแรก  มีความเหนือกวาพันธุเปรียบเทยีบอยางเห็นไดชัด  เมื่อพิจารณาในภาพรวม 
KRSIS 14 x KRSIM 8  ใหผลผลิตสูงถึง  114  เปอรเซ็นตของพันธุเปรียบเทียบ  ในขณะทีใ่ห
ลักษณะทางคณุภาพอืน่ ๆ ดงัแสดงในตารางที่ 9 ใกลเคียงหรือดีกวาพนัธุเปรียบเทียบ  สําหรับ
คูผสมอื่น ๆ ถึงแมใหผลผลิตที่ดีแตมีจดุดอยในบางลักษณะ  เปนที่นาสังเกตวาสายพันธุอินเบรด
จากการผสมตวัเอง  มีสมรรถนะการผสมเฉพาะในดานผลผลิตคอนขางสูง  ดังจะเห็นไดจากมเีพียง
สายพันธุ  KRSIS 14  ติดเขามาอยูในคูผสม 10  อันดับแรกเพียงคูเดียวและไมมีสายพันธุ  KRSIS 6 
อยูในคูผสม  10  อันดบัแรกเลย  ในขณะทีส่ายพันธุจาก  MSM, TCM และ RSM  ตางก็ปรากฏใน
คูผสม  10  อันดับแรกในจํานวนที่ใกลเคียงกัน 
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ตารางที่ 6  ผลผลิตฝกสด อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต)  ของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  10  คูผสมแรกจากทัง้หมด 28 คูผสม  ที่มาจาก      
การผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพันธุ ผสมรวม และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2) 

 
ผลผลิต  (กิโลกรัม/ไร)1/ จํานวน %  of  check อัตราแลกฝก เมล็ดฝาน วันออกดอก(50%) วัน 

คูผสม 
ฝกเขียว2/ ฝกปอกเปลือก3/ ฝกปอกเปลือกดี4/ ฝกปอกเปลือกดี ฝกปอกเปลือกดี (%)  (%)  เพศผู เพศเมีย เก็บเกี่ยว 

KRSIM 8    x  KRSIT 15  1921 a-i  1268 a-d 1261 a 15 145   63 b 37 53 a-d 54 a-e 73 
KRSIM 8    x  KRSIR 10 1892 ab 1205 ab 1222 a 16 140   64 b 37 53  a-d 54 a-e 73 
KRSIM 14  x  KRSIR 7  1848 a-d 1209 ab 1191 a-c 14 137    65 ab 40 53 a-d 54 b-e 73 
KRSIM 8    x   KRSIM 14  1647 a-i 1126 a-c  1184 a-c 17 136    68 ab 38 52 c-f 53 c-e 72 
KRSIT 14   x  KRSIT 15  1751 a-g 1199 ab 1144 a-d 14 131    69 ab 32 53 a-d 54 b-e 73 
KRSIM 14   x  KRSIR 10  1760 a-f 1178 ab 1136 a-d  13 130    68 ab 41 52 b-f 53 c-e 72 
KRSIT 14   x  KRSIR 7  1787 a-e 1156 a-e 1080 a-c  13 124    65 ab 38 53 a-d 55 a-c 74 
KRSIM 14  x  KRSIT 15  1689 a-h 1166 a-c 1051 a-f  12 121    69 ab 38 53 a-e 54 b-e 73 
KRSIM 8    x   KRSIT 14  1639 a-i 1027 a-d 1003 a-f  15 115 63 b 37 52 b-f 53 c-e 72 
KRSIS 14   x   KRSIM 8  1598 b-j 1078 a-d 992 a-f 16 114    67 ab 40 54 a-c 54 a-d 73 

อินทรี 2 1598 b-j 1018 a-d 937  a-f 14 100 64 ab 39       51 f 53 df 72 
Mean 1589.76 1043.79 919.45   65.48 36.42 53.19 54.19 72.62 
%C.V. 13.45 16.48 23.81   9.56 18.1 1.72 1.81 9.04 

 

หมายเหตุ  1/ ผลผลิตเฉลี่ยที่คํานวณจากการปรับคาตามสูตรของ Yates, 1936 
       2/  ฝกเขียว  =   ฝกสดรวมเปลือก  
     3/   ฝกปอกเปลือก   =   ฝกสดปอกเปลือก 
     4/  ฝกปอกเปลือกดี =  ฝกสดปอกเปลือกที่คัดเฉพาะฝกสมบูรณ 
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ลักษณะเกษตรของ 10 คูผสมแรกจากการผสมแบบพบกนัหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม 
 

ลักษณะเกษตรดังแสดงไวในตารางที่ 7 มีเกณฑการใหคะแนนจาก 1 ที่ดีที่สุดลดหลั่นลง
ไปจนถึง  5  โรคทางใบไดแก  โรคราสนิม (rust)  โรคใบไหม  (lb)  และโรคราน้ําคาง  (downy 
mildew)  จะเห็นวาโรคทางใบอยูในเกณฑคอนขางดี  ความสม่ําเสมอของตน  (uniform)  ตําแหนง
ฝกอยูในเกณฑดี  ความสูงตนโดยทัว่ไปสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ  ลักษณะเกษตรอยูในเกณฑ
คอนขางดีใกลเคียงกับพนัธุเปรียบเทียบ 
 
ลักษณะคุณภาพของ 10 คูผสมแรกจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม 
  

ความหนาของเปลือกหุมเมลด็เปนคาที่ไดจากเครื่องวัดเปลือกหุมเมล็ด   โดยวดัจากดานตน
ออน (germinal)   และ  ดานตรงขามตนออน  (abgerminal)   ไดคาความหนาของเปลือกหุมเมล็ด
ดาน ตนออน  123-136  ไมครอน  และดานตรงขามตนออน  113-126  ไมครอน  ซ่ึงมีคาไมแตกตาง
ทางสถิติกับพันธุเปรียบเทียบ  ความหวานวัดเปนองศาบริกซ   ได  14-15  องศาบริกซ  ไมแตกตาง
ทางสถิตกิับพันธุเปรียบเทียบ    ความยาวฝกติดเมล็ดมีคา  15-18  เซนติเมตร   ความกวางของฝก  4  
เซนติเมตร  ความลึกของเมล็ด 0.8-0.9  เซนติเมตร และจํานวนแถว  12-14  แถว  ใกลเคียงกับพันธุ
เปรียบเทียบ  ซ่ึงลักษณะปลายฝกเปลือย (blank  tip)   ควรมีคาไมเกนิ 2 เซนติเมตร  และคูผสม  
KRSIM 14   x  KRSIR  10  มีคาปลายฝกเปลือยอยูที่ 1.4   เซนติเมตร   ความหนาของเปลือกเมล็ดมี
ผลตอคุณภาพในการรับประทานแตความเหนียวของเปลอืกเมล็ดมีความสําคัญไมยิ่งหยอนกวากัน  
ความเหนยีวของเปลือกเมล็ดจะสัมผัสไดดวยการกัดชมิ  สําหรับความหวานในเกณฑทั่วไปอยู
ระหวาง  14-16  องศาบริกซ  ขนาดของฝกในมิติตาง ๆ สําหรับตลาดฝกสด  ขึ้นอยูกับความนิยม
ของแตละบุคคลซึ่งแตกตางกันแตขนาดฝกที่เหมาะสมโดยทัว่ไปนาจะมีความยาวติดเมล็ดตั้งแต   
18  เซนติเมตรขึ้นไป  จํานวนแถวนาจะอยูที่  16-18  แถว  โดยมีความลกึของเมล็ดตั้งแต  0.8  
เซนติเมตรขึ้นไป 

 
 
 
 
 
 



 53 

คุณภาพในการรับประทานของ 10  คูผสมแรกจากการผสมแบบพบกนัหมดของ                              
8  สายพันธุผสมรวม 
 
 คุณภาพการรับประทานของคูผสมแบบพบกันหมดใหคะแนนโดยผูชิม  2  ทาน  ชิม
ขาวโพดหวานหลังนึ่ง  มีเกณฑการใหคะแนน  1-5  โดย  1  คือระดับทีด่ีที่สุด  และลดหลั่นลงไป
จนถึง  5  คูผสม  KRSIS 14 x KRSIM 8  มีคะแนนความหวานจากการชิมใกลเคียงกบัพันธุ
เปรียบเทียบ (2.75)  มีความนุม  ความกรอบ  และความบางของเปลือกหุมเมล็ดอยูในเกณฑดีที่สุด 
และมี  4  คูผสมที่เปลือกหุมเมล็ดบางกวาพนัธุเปรียบเทียบ  มี  4  คูผสมที่กรอบกวาพันธุ
เปรียบเทียบ  และ  1  คูผสมที่กรอบเทากับพันธุเปรียบเทยีบ    และลักษณะสีของเมล็ดที่ไลระดับ
ตั้งแตสีเหลืองจนถึงขาวนัน้เปนเพราะสายพันธุผสมรวมเริ่มตนมีลักษณะสีตาง ๆ ตามลักษณะสาย
พันธุ   ซ่ึงถาหากตองการลักษณะที่สม่ําเสมอของสีใดสีหนึ่งสามารถคัดแยกเมล็ดสีตาง ๆ จากสาย
พันธุพอแมได  เมื่อเปรียบเทยีบคาเปอรเซ็นตความหวาน(brix)  ในตารางที่ 8  กับคะแนนความ
หวานจากการชิมในตารางที่  9  จะเห็นไดวาไมมีความสัมพันธกัน  อาจเปนไดวา  บางสายพันธุมี
การแขวนลอยอยูสูงทําใหคาเปอรเซ็นตความหวานที่อานไดสูงแตไมจําเปนตองมีความหวานสูง   
คาองศาบริกซจึงไมนาจะเปนดัชนีความหวานที่ดีสําหรับขาวโพดหวาน (คฑารัตน, 2546)
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ตารางที่ 7  ลักษณะเกษตรของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  10  คูผสมแรกจาก  28  คูผสมที่มาจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพนัธุผสมรวม  
 และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2) 
  

โรคทางใบ1/ คูผสม 
 Rust Lb Downy 

Clean1/ Uniform1/ ความสูงตน(ซม.) ความสูงฝก(ซม.) 

KRSIM 8    x  KRSIT 15      2.5 ab    1.5b-f      1.2   2.7 b-d        1.7             173 ab          84 a-c  
KRSIM 8    x  KRSIR 10     2.1 a-d    2 a-c      1   3.3ab        2.2            156 c-g          70 e-h  
KRSIM 14  x  KRSIR 7       2 b-d    2.1 ab     1   2.2c-e        2.2            155 d-g           61 g-i 
KRSIM 8    x   KRSIM 14       2 b-d    1.8 a-d     1   2.3c-e        1.7            178 ab          81 a-d  
KRSIT 14   x  KRSIT 15      1.9 b-d    2 a-c     1.2   2.2c-e        2.3            186 a          90 a  
KRSIM 14   x  KRSIR 10       2 b-d    1.6 a-f     1   2.2c-e        1.3            157 c-g          62 g-i 
KRSIT 14   x  KRSIR 7      2.2 a-d    2.3 a     1.3   2.3c-e        1.9            167 b-e          77 b-e  
KRSIM 14  x  KRSIT 15      2.3 a-c    1.3 c-f     1.2   2.3c-e        1.7            180 ab          85 a-c  
KRSIM 8    x   KRSIT 14      2.5 ab    1.3 c-f     1.2   2de        1.3            176 ab          75 c-e  
KRSIS 14   x   KRSIM 8     2.1a-d    1.7 a-e     1   3.6a        2            155 d-g          65 f-i 

อินทรี 2    2 b-c    1.1 d-f    1   2 d-e        1.8           155 d-g          59 h-i 
Mean    2.09     1.59      1.1   2.46        1.68            163.7          70.76  
%C.V.    14.71     24.7      23.73   17.53        25.88            5.51          9.16  

 

หมายเหตุ  1/  คะแนน  1  ดีทีสุ่ดและลดหลัน่ลงไปหาคะแนน  5 
         Lb  =  leaf  blight  
                 Clean  =  ความสะอาดของตน 
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ตารางที่ 8  ลักษณะคุณภาพของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  10 คูผสมแรกจากทั้งหมด  28  คูผสม  ที่มาจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม 
และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2) 

 

Pericarp(μ)1/ ความยาวฝก(ซ.ม.) 
คูผสม 

Germinal Abgerminal 

ความหวาน 
(องศาบริกซ) ยาวสุด ยาวติดเมล็ด ปลายฝกเปลือย2/

ความกวางฝก
(ซม.) 

ความลึกเมล็ด
(ซม.) 

จํานวน
แถว 

KRSIM 8    x  KRSIT 15  136.5 126.1 14.6     17.5 i     15.2 g      2.3 a-d 3.9 g 0.8 b-d     12 g 

KRSIM 8    x  KRSIR 10 133.7 122.7 14.9     19.3 b-h     17 b-f      2.3a-d 4.1 b-g 0.8 a-d    14 c-g 

KRSIM 14  x  KRSIR 7   129.6 120 15.1     18.8 d-i     17.4 a-f      1.4 dc 4.3 ab 0.9 a-d    14 ab 

KRSIM 8    x   KRSIM 14   133.5 124.5 15.3     19.9 a-g     17.8 a-f      2 b-d 4.2 a-g 0.9 a-d    12 e-g 

KRSIT 14   x  KRSIT 15   123.7 113.3 15     20.4 a-e     18.3 a-c      2 a-d 4.4 a 0.9 a-c    14 a-e 

KRSIM 14   x  KRSIR 10   136.2 125.5 14.5     20 a-e     17.8 a-f      2.2 a-d 4.2 a-g 0.8 dc    14 a-c 

KRSIT 14   x  KRSIR 7   128.9 123.5 15     20.9 ab     17.8 a-f      3.1 ab 4.3 ab 0.9 a-d    14a-d 

KRSIM 14  x  KRSIT 15   133.5 122.9 14.7     19.8 a-g     18 a-e      1.8 b-d 4.3 a-d 0.9 a-d    14 b-f 

KRSIM 8    x   KRSIT 14   133.7 123.6 14.7     19.9 a-f     18.1 a-e      1.9 b-d 4.1 a-g 0.8 a-d    12 e-g 

KRSIS 14   x   KRSIM 8  131.6 121.3 15.2     19.6 a-h     17 b-f      2.7 a-c 4.2 a-g 0.9 a-d    14 ab 

อินทรี 2  127.9 119.3 15.7     18 hi     16.7 d-g      1.4 dc 4.3 a-c 0.9 ab    14 a-e 

Mean 131.26 122.13 14.85     19.54     17.5      2 4.1 0.8    14 

%C.V. 6.57 6.29 5.1 5.29 5.47      42.62 3.4 9.22    4.66 

 
หมายเหตุ  1/  Germinal = เปลือกเมล็ดดานตนออน,  Abgerminal = เปลือกเมล็ดดานตรงขามตนออน 
        2/ ปลายฝกเปลือย = คาความยาวสุดของฝก -  ความยาวติดเมล็ด
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ตารางที่ 9  คุณภาพการรับประทานหลังนึ่งของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  10  คูผสมแรกจากทั้งหมด  28  คูผสมที่มาจากการผสมแบบพบกันหมดของ        
    8 สายพันธุผสมรวม และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2) 

 

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีฝกและไหม 
ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIM 8    x  KRSIT 15  4.5 4.25 3 3.5 4.75 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล pericarp หนา  และความหวานต่ํา 
KRSIM 8    x  KRSIR 10 4 4 3 3 4.5 สีเหลืองเขมมาก  ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่นแรงเล็กนอย  รูปทรงฝกไมสวย 
KRSIM 14  x  KRSIR 7   4.25 4 2.25 3.5 4.15 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล สีสวย  รูปทรงฝกพอใช  ความหวานต่ํา 
KRSIM 8    x   KRSIM 14   3.75 2.5 2 3.25 3.5 สีเหลืองออนไลระดับจนถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล เมื่อรับประทานเคี้ยวงาย  และมีกลิ่น
KRSIT 14   x  KRSIT 15   3.5 2.5 1.75 3 3.95 สีเหลืองเขม ไหมสีน้ําตาล - 
KRSIM 14   x  KRSIR 10   3 1.25 1.75 1.75 3.1 สีเหลืองเขม ไหมสีน้ําตาล นุม  pericarp บาง ความหวานต่ํา 
KRSIT 14   x  KRSIR 7   4 4.25 2.5 3 4.5 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล เมล็ดใหญ  ฝกสวย 
KRSIM 14  x  KRSIT 15   3.5 3.25 2.5 3 3.75 สีเหลืองเขมมาก ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่นเล็กนอย  เนื้อไมแนน 
KRSIM 8    x   KRSIT 14   3.5 3.75 1.75 2.5 3.5 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงออน ไหมสีน้ําตาล รสชาติไมหวาน 
KRSIS 14   x   KRSIM 8  2.75 2 1.5 2 2.5 สีเหลืองออน  ไหมสีน้ําตาล ฝกสวย  สีสวย  กลิ่นดี 

อินทรี 2 2.91 3 2 2.25 3.25 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงเขมไหมน้ําตาล สีสวย  pericarp คอนขางหนา 
 

หมายเหตุ  1/  ความบาง   =   ความบางของเปลือกหุมเมล็ด 
      คะแนน  1  ดีที่สุดและลดหลั่นลงไปหาคะแนน  5  
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ลักษณะตาง ๆ ของ 10  คูผสมแรกจากการผสมแบบพบกนัหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม  
พิจารณาจากคะแนนการชิม  
 
 เนื่องจากลักษณะคณุภาพโดยเฉพาะอยางยิง่ความหวานเปนสิ่งที่สําคัญในการพจิารณา
ขาวโพดหวาน  การคํานึงถึงผลผลิตเพียงอยางเดยีวนั้นจึงไมสามารถจะตัดสินคูผสมที่ดีได  จาก
ตารางที่ 10 แสดงใหเห็นวาคูผสม  KRSIS6 X KRSIS14,  KRSIS14 X KRSIM8  และ KRSIM14 X 
KRSIT14   ใหความหวานอยูในระดบัคะแนนต่ํากวา 3   หรือ 14-15 เปอรเซ็นตบริกซ  ซ่ึงใกลเคียง
พันธุเปรียบเทยีบ(อินทรี 2)    และมีลักษณะคุณภาพการรบัประทานหลงันึ่งอยูในระดบัที่ดี  
นอกจากนั้นยงัมีลักษณะกลิน่ที่ดีของขาวโพดและมีผลผลิตของฝกปอกเปลือกดีซ่ึงไมไดแสดงไว
ในตารางที่ 10  เทากับ  899, 992 และ 766 ก.ก./ไร  ตามลาํดับ  เมื่อพิจารณาโดยรวมทัง้หมด  คูผสม  
KRSIS 14 x KRSIM 8  จึงเปนคูผสมที่นาสนใจสูงสุด 
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ตารางที่ 10  คุณภาพการรับประทานของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  10  คูผสมแรกโดยพิจารณาจากความหวานสูงสุด  จากทั้งหมด  28  คูผสมที่มาจาก 
                    การผสมแบบพบกันหมดของ  8 สายพันธุผสมรวม และพนัธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2) 

  

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีฝกและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIS6 X KRSIS14 2.75 2.75 2.25 1.75 3.5 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล  มีกลิ่นขาวโพดขาวเหนียวและรูปทรงฝก
KRSIS14 X KRSIM8 2.75 2 1.5 2 2.5 สีเหลืองออน  ไหมสีน้ําตาล ฝกสวย สีสวย กลิ่นดี 
KRSIM14 X KRSIT14 2.9 2.25 1.75 2 2.9 สีเหลือง  ไหมสีน้ําตาล นุมเคี้ยวงายแตติดฟนมีกลิ่นดีความหวานสูง 
KRSIM14 X KRSIR10 3 1.25 1.75 1.75 3.1 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล นุมบาง 
KRSIS14 X KRSIT14 3.5 2.5 2.5 1.5 2.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงขาว  ไหมสีน้ําตาล รสชาติคลายขาวโพดขาวเหนียว 
KRSIM8 X KRSIT14 3.5 3.75 1.75 2.5 3.5 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงออน ไหมสีน้ําตาล รสชาติไมหวาน 
KRSIM8 X KRSIR7 3.5 3.5 2 3.5 4 สีเหลืองออน  ไหมสีน้ําตาล กรอบ 
KRSIM14 X KRSIT15 3.5 3.25 2.5 3 3.75 สีเหลืองเขมมาก  ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่น เนื้อไมแนน 
KRSIT14 X KRSIM8 3.5 2.5 1.75 3 3.95 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล กรอบคอนขางนุม 
KRSIT14 X KRSIR10 3.75 3.25 2.25 2.75 4.25 สีเหลืองออน ไหมสีน้ําตาล pericarp หนา 

อินทรี 2 2.91 3 2 2.25 3.25 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงเขม  ไหมสีน้ําตาล สีสวย  pericarp คอนขางหนา 
 

หมายเหตุ  1/  ความบาง   =   ความบางของเปลือกหุมเมล็ด 
        คะแนน  1  ดีที่สุดและลดหลั่นลงไปหาคะแนน  5
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ผลผลิตของคูผสมทดสอบ  
 

ในการหาคูผสมใหกับสายพนัธุเดิมซึ่งมีลักษณะตาง ๆ ดอียูแลว  การผสมทดสอบกับสาย
พันธุเดิมเปนวธีิที่ใชกันตามปกติทั่วไป  นาํสายพันธุทั้งหมด  53  สายพันธุ  จากวิธีคัดเลือกทั้ง 4 วธีิ
เขาผสมทดสอบกับสายพันธุ  composite   line 309  (C#309)  ไดคูผสม 10 คูแรกมาจากวิธีพัฒนา
สายพันธุแบบ  RSM  3  คูผสม    MSM 3  คูผสม  TCM  และ  SFM  อยางละ  2  คูผสม  โดยคูผสม
ที่ใหผลผลิตสูงสุดมาจากสายพันธุของ RSM   โดยมีชวงผลผลิตฝกสดสูงสุด  10  อันดับแรก   
1288-1373  ก.ก./ไร  หรือเทากับ 126-134  เปอรเซ็นตของพันธุเปรียบเทียบ  ดังแสดงในตารางที่ 11  
จะเห็นวาผลผลิตฝกสดที่ไดนั้นสูงกวาพันธุเปรียบเทียบและสูงกวาพนัธุทดสอบรวม 2  พันธุ  คือ 
ATS 5  และHybrix 3   มีอัตราแลกฝกและเปอรเซ็นตเมล็ดฝานสูงกวาพนัธุทดสอบรวม  และพันธุ
เปรียบเทียบแตไมแตกตางกนัทางสถิติ   
 
ลักษณะเกษตรของคูผสมผสมทดสอบ 
  

ลักษณะเกษตรมีเกณฑการใหคะแนนจาก  1  ดีที่สุดจนถึง 5 ลดหล่ันไปตามตามลําดับ  
โรคทางใบไดแก  โรคราสนิม (rust)  โรคใบไหม  (leaf blight)  และโรคราน้ําคาง  (downy mildew)  
จะเห็นวาโรคทางใบอยูในเกณฑคอนขางดี  ความสม่ําเสมอของตน  (uniform)  ตําแหนงฝกอยูใน
เกณฑดี  ความสูงตนโดยทัว่ไปสูงกวาพนัธุเปรียบเทียบและพันธุทดสอบรวม  แตมีระดับความสูง
ของฝกที่ใกลเคียงกับพันธุเปรียบเทียบ   ลักษณะเกษตรอยูในเกณฑคอนขางดีไมแตกตางกับพนัธุ
เปรียบเทียบ   

 
วันออกดอก  50  เปอรเซ็นตเพศผู  สวนใหญมากกวาพนัธุเปรียบเทียบแตไมแตกตางกับ

พันธุทดสอบรวม  วันออกดอก  50  เปอรเซ็นตเพศเมยีสวนใหญใกลเคียงกับพันธุเปรียบเทียบและ
พันธุทดสอบรวม  โดยที่ระยะหางของวนัออกดอกเพศผูและเพศเมียไมเกิน  2  วนั   
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ลักษณะคุณภาพของคูผสมทดสอบ  
 

คุณภาพความหนาของเปลือกหุมเมล็ดนอยกวาหรือเทากับพันธุเปรียบเทียบ  ความหวาน
ใกลเคียงกันประมาณ  15 องศาบริกซ  ความยาวฝก  19-22  เซนติเมตร  ความลึกของเมล็ด
โดยทั่วไปใกลเคียงกับพนัธุเปรียบเทียบประมาณ  0.8  เซนติเมตร  จํานวนแถว  14  แถวไมแตกตาง
กับพันธุเปรียบเทียบ  ปลายฝกเปลือย  (blank  tip)  ประมาณ  2  เซนตเิมตร  ซ่ึงอยูในเกณฑที่รับได 

 
คุณภาพการรับประทานของคูผสมทดสอบใหคะแนนโดยผูชิม  2  ทาน  ชิมขาวโพดหวาน

หลังนึ่ง  มีเกณฑการใหคะแนน  1-5  โดย  1  คือระดับทีด่ีที่สุด  และลดหลั่นไปจนถึง  5    มี  1 
คูผสม  ที่มีคุณภาพความหวานดีกวาพันธุเปรียบเทียบ    และมี  3  คูผสมที่เปลือกหุมเมล็ดบางกวา
พันธุเปรียบเทยีบ  พันธุ  ATS 5  มีเปลือกหุมเมล็ดบางกวาพันธุเปรียบเทียบ   มี  2  คูผสมที่กรอบ
กวาพนัธุเปรียบเทียบ    คูผสมสวนใหญมีความนุมที่ดเีดนกวาพนัธุเปรียบเทยีบและพนัธุรวม
ทดสอบ   และคูผสม  KRSIS15 x C#309   มีคุณภาพการรับประทานหลังนึ่งที่ดีกวาพนัธุ
เปรียบเทียบ   โดยมีรสชาติที่อรอย  เนื้อสัมผัสนุม   มีคุณภาพความหวานที่ดี  และมกีล่ินหอม 

 
โดยภาพรวมสายพันธุจากแตละวิธีคัดเลือกใหคูผสมทดสอบกับ C#309  ไมแตกตางกนั  

แตคูผสม  KRSIS 15 x C#309  ใหผลผลิตสูงกวาพันธุการคาและพันธุเปรียบเทียบ  ในขณะที่มี
ลักษณะเกษตรตาง ๆ ตลอดจนความหวานใกลเคียงกับสายพันธุการคาและพนัธุเปรยีบเทียบ



 61 

ตารางที่ 11  ผลผลิตฝกสด  อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต) ของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  10  คูผสมแรกจากคูผสมทดสอบ 
      ทั้งหมด  53  คูผสม  รวมกับพันธุการคาATS5   Hybrix 3และพันธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2)  

 

ผลผลิต(กิโลกรัม/ไร)   

คูผสม 
ฝกเขียว1/ ฝกปอกเปลือก2/ ฝกปอกเปลือกดี3/ 

%  of  check 
ฝกปอกเปลือกดี 

อัตราแลกฝก 
(%) 

เมล็ดฝาน 
(%) 

KRSIR 8     x    C#309      1913 ab              1418 a             1377 a 134 74 43 
KRSIS 15   x    C#309      1944 a              1349 a             1343 a 131 70 42 
KRSIM 15  x    C#309      1831 ab              1399 a             1340 ab 131 74 38 
KRSIR 3     x    C#309      1878 ab              1391 a             1335 ab 131 74 44 
KRSIT 6     x    C#309      1840 a-d              1386 a             1317 ab 129 75 45 
KRSIS 11   x    C#309      1661 a-h              1359 a             1311 ab 128 89 45 
KRSIM 1    x    C#309      1901 ab              1417 a             1307 ab 128 74 42 
KRSIR 9     x    C#309      1914 ab              1372 a             1304 ab 128 71 46 
KRSIM 4    x    C#309      1907 ab              1344 a             1304 ab 128 71 41 
KRSIT 15   x    C#309      1922 ab              1381 a             1289 a-c 126 72 38 

ATS5      1585 a-i              1137 a-g             1055 a-g 103 72 40 
Hybrix3      1766 a-e              1230 a-d             1084 a-g 106 70 41 
อินทรี 2      1685 a-g              1066 a-i             1022 a-h 100 63 39 
Mean      1623.16              1165.73             1091.14  72.26 42.01 
%C.V.      18.99              18.49             20.47  10.84 12.26 

 

หมายเหตุ  1/  ฝกเขียว             =   ฝกสดรวมเปลือก   
       2/  ฝกปอกเปลือก   =   ฝกสดปอกเปลือก   
    3/ ฝกปอกเปลือกดี =  ฝกสดปอกเปลือกที่คัดเฉพาะฝกสมบูรณ
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ตารางที่ 12  ลักษณะเกษตรของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2) 10 คูผสมแรกจากคูผสมทดสอบ ทั้งหมด 53  คูผสม  รวมกับพนัธุการคาATS5   Hybrix 3 
      และพันธุเปรียบเทียบ (อินทรี  2) 

 
วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/  

คูผสม 
ความสูงตน

(ซม.) 
ความสูงฝก

(ซม.) เพศผู เพศเมีย 
วัน 

เก็บเกีย่ว Rust Lb Downy 
Clean1/ Uniform1/ 

KRSIR 8     x  C#309 161  77 cd 51 g-k 52 e-h 71 ab 2.1 1.5 c-e 1.1 2.3 cd  1.6 c-e  
KRSIS 15   x  C#309 170  85 cd     54 a  54 a-c 73 ab 1.8 1.6 c-e 1.1 2.1 cd 1.9 c-e  
KRSIM 15  x  C#309 174  88 bc 53 a-d 53 a-e 72 ab 2.1   1.3 de   1.1 2.5 cd 1.9 c-e  
KRSIR 3    x   C#309 165  80 cd 51 d-I  53 b-g 72 ab    2   1.4 c-e  1.1 2.1 cd 1.6 c-e 
KRSIT 6    x   C#309 157  75 cd 50 h-k 52 d-h 71 ab 1.8 1.5 c-e     1    2 cd  1.6 c-e 
KRSIS 11  x   C#309 164   74 cd 50 h-k 52 e-i 71 ab 1.9 1.5 c-e     1    2 cd      1.5 de  
KRSIM 1   x   C#309 167  78 cd 51 d-j 52 e-i 71 ab 1.8 1.5 c-e     1    1.9 d       1.5 de  
KRSIR 9    x   C#309 163  80 cd 51 e-k 53 b-g 72 ab 2.6   1.1 e       1  2.4 cd 1.6 c-e  
KRSIM 4   x   C#309 174        86 b-d  53 a-e 54 a-d 73 ab 1.8 1.4 c-e      1    2 cd      1.5 de  
KRSIT 15  x  C#309 166  75 cd 51 e-k 53 b-f 72 ab 2.4 1.9 b-e  1.1 2.4 cd  1.9 c-e  

ATS5 159  77 cd 51 f-k 52 e-i 71 ab 2.3 1.5 c-e 1.1 2.3 cd      1.5 de  
Hybrix3 177  81 cd 51 d-j 52 e-h 71 ab 2.3 1.4 c-e      1  2.9 bc  1.8 c-e  
อินทรี 2 162  78 cd 50 h-k 52 d-h 71 ab 2.1   2 b-d  1.1 2.3 cd  1.6 c-e 
Mean 167 80.4 51.84 52.79 71.64 2.1 1.75 1.11 2.35 1.77 
%C.V. 5.9 10.69 1.79 1.99 3.29 19.58 28.66 21.39 21.65 22.65 

 
หมายเหตุ  1/ คะแนน  1  ดีทีสุ่ดและลดหลัน่ลงไปหาคะแนน  5 
          Lb       =   leaf  blight 

     Clean   =   ความสะอาดของตน 
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ตารางที่ 13  ลักษณะคณุภาพของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2) 10 คูผสมแรกจากคูผสมทดสอบ พันธุการคาATS5  Hybrix 3 และพันธุเปรียบเทียบ(อินทรี  2) 
 

Pericarp(μ)1/ 

คูผสม 
Germinal Abgerminal 

ความหวาน 
(องศาบริกซ) 

ยาวสุด
(ซม.) 

ยาวตดิเมล็ด
(ซม.) 

ปลายฝกเปลือย2/ 

       (ซม.) 
ความกวางฝก

(ซม.) 
ความลึกเมล็ด

(ซม.) 
จํานวน
แถว 

KRSIR 8     x  C#309 123.2 112.5 15.5 a-l 19.9 b-e 17.9 f-n 2 4.3 0.9 14 d-f 
KRSIS 15   x  C#309 128.9 123.4 15.2 c-o 22.1 b-d 20.2 a 1.9 4.3 0.9 14 d-f 
KRSIM 15  x  C#309 128.8 119.2 15.3 b-n 22.6 bc 20 ab 2.6 4.2 0.8 14 d-f 
KRSIR 3     x  C#309 131.6      121 15.5 a-l 20 b-e 17.9 f-n 2 4.3 0.7 16 cd 
KRSIT 6     x  C#309 126.8 111.9 15.3 b-n 21 b-e 19.1 a-f 2 4 0.8 14 e-g 
KRSIS 11   x  C#309 135.8 125.6 16 a-d 22.8 b 19.1 a-g 3.7 4.3 0.8 14 d-f 
KRSIM 1    x  C#309 120.7 104.8 14.8 g-p 20.2 b-e 18.6 d-l 1.6 4.4 0.8 14 de 
KRSIR 9    x   C#309 126.8 121.6 15.4 b-n 21.7 b-e 19.3 a-e 2.4 4.1 1.1 14 d-f 
KRSIM 4   x   C#309 121.3 116.1 15.3 b-n 20.5 b-e 17.5 h-q 3 4.3 1 14 d-f 
KRSIT 15  x   C#309 132.5 122.2 15 d-o 22.8 b 19.6 a-d 3.2 4.2 0.8 14 d-f 

ATS5 126.4 116.2 13.9 p 17.9 e 16.5 o-r 1.4 4.4 1 14 de 
Hybrix3 130.6 120.4 15.2 c-o 18.4 de 17.3 k-r 1.1 4.8 0.9 18 a 
อินทรี 2    132  125.2 15.8 a-f 18 e 16.8 n-r 1.2 4.2 0.9 14 e-g 
Mean 127.43 116.73 15.21 20.48 18.08 2.4 4.21 0.86 14.15 
%C.V. 9.56 10.23 3.71 11.09 4.34 95.01 13.02 23.49 5.57 

 

หมายเหตุ  1/  Germinal = เปลือกเมล็ดดานตนออน 
         Abgerminal =  เปลือกเมล็ดดานตรงขามตนออน 

     2/  ปลายฝกเปลือย = คาความยาวสุดของฝก – ความยาวติดเมล็ด
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ตารางที่ 14  คุณภาพการรับประทานของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2) 10 คูผสมแรกจากคูผสมทดสอบพันธุทั้งหมด 53  คูผสม  รวมกับพันธุการคาATS5   
        Hybrix 3และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2) 
 

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีฝกและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIR 8     x   C#309 4 2.5 1.5 2.5 3.5 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล  ฝกสวย  มีกลิ่นเล็กนอย  ความหวานต่ํา 
KRSIS 15   x    C#309 2 1.75 2 1.5 2.25 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล  กลิ่นหอม  รสชาติอรอย  นุมและหวาน 
KRSIM 15  x    C#309 3.25 2.25 2 2.75 4.15 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล  รสชาติเหมือนขาวโพดที่ตมไมสุก 
KRSIR 3     x    C#309 3.5 2 3 1.5 3.75 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล กลิ่นหอม  รูปทรงฝกอวน  มีกลิ่นเล็กนอย หวาน
KRSIT 6     x    C#309 3 2.5 3.25 2.25 3.25 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาลออน สีเมล็ดเขมไมคอยสวย   เคี้ยวงาย ความหวานต่ํา 
KRSIS 11   x    C#309 3 2.5 3 1.25 2.9 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาลออน นุม  ลักษณะเมล็ดใหญ ความหวานต่ํา 
KRSIM 1    x    C#309 2.75 2.25 2 1.75 4 สีเหลืองไลระดับถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล  เคี้ยวงาย ความหวานสูง 
KRSIR 9     x    C#309 - - - - - -   - 
KRSIM 4    x    C#309 3.5 2.15 1.75 2.25 3.25  สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาลออน มีกลิ่นเล็กนอย  pericarpเหนียว  ความหวานต่ํา 
KRSIT 15   x   C#309 4.1 4 2.5 2.75 4.5 สีเหลืองไลระดับถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาล  เมล็ดใหญ  มีกลิ่น  pericarpหนา ความหวานต่ํา 

ATS5 1.5 1.75 1.5 2 2.75 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาลออน มีกลิ่นเล็กนอย  pericarpเหนียว ความหวานสูง 
Hybrix3 2 2.25 1.5 2.25 2.2 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมสีน้ําตาลออน สีและฝกสวย  รสชาติฉ่ําน้ํา  กรอบ  ฝกปอม 
อินทรี 2 2.3 2.25 1.95 2.05 2.55 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงเขม  ไหมสีน้ําตาล สีสวย  pericarpคอนขางหนาและเหนียว 

 
หมายเหตุ  1/  ความบาง   =   ความบางของเปลือกหุมเมล็ด  

       คะแนน  1  ดีที่สุดและลดหลั่นลงไปหาคะแนน  5  
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ผลผลิตสายพนัธุอินเบรดและวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตท่ีอยูใน 10 คูผสมทดสอบแรก 
 

ผลผลิตสูงสุดของสายพันธุอินเบรดมาจากวิธี  MSM และ  RSM  สายพันธุ  KRSIR  9  ให
ผลผลิตสูงถึง  362  ก.ก./ไร  ในขณะที่ KRSIM 1  ใหผลผลิต  272  ก.ก./ไร  วันออกดอกของแตละ
สายพันธุใกลเคียงกัน จะเหน็วาสายพนัธุอินเบรดจากคูผสมทดสอบไมใชสายพันธุอินเบรดเดยีวกัน
กับสายพันธุอินเบรดจากการผสมแบบพบกันหมด  ทั้งนีเ้นื่องจากผลผลิตของคูผสมนั้นขึ้นอยูกับ
การเขาคูผสมของแตละสายพันธุ  และสายพันธุที่ดีในการเขาคูผสมทดสอบก็ไมจําเปนจะตองเปน
สายพันธุเดยีวกับการผสมแบบพบกันหมด  สายพันธุอินเบรด KRSIS 15  ซ่ึงใหคูผสมทดสอบที่ดีมี
ผลผลิตคอนขางสูง  200  ก.ก./ไร 
 
ตารางที่ 15  ผลผลิตสายพันธุอินเบรดและวันออกดอก 50 เปอรเซ็นตจาก 10 คูผสมแรกที่ไดจาก
        ผสมทดสอบกับสายพันธุC# 309   

วันออกดอก(50%) 
สายพันธุ 

ผลผลิต
(ก.ก./ไร) เพศผู เพศเมีย 

KRSIS 15 200 54 

KRSIS 11 129 54 55 

KRSIM 1 272 55 57 

KRSIM 4 102 58 58 

KRSIM 15 228 55 55 

KRSIT 6 224 55 56 

KRSIT 15 164 55 57 

KRSIR 3 203 52 55 

KRSIR 8 207 55 57 

KRSIR 9 362 55 56 



ลักษณะตาง ๆ ของ 10 คูผสมทดสอบโดยพจิารณาจากคะแนนความหวานเปนเกณฑ 
 
 เมื่อพิจารณาจากคะแนนความหวานของคูผสมทดสอบ  10  อันดับแรกที่มีความหวานใน
ระดับคะแนนไมเกิน  2.75 ดงัแสดงในตารางที่  16  แสดงใหเห็น  5   คูผสมไดแก     KRSIS 4  x 
C#309,  KRSIS 12  x C#309,  KRSIS 15  x C#309, KRSIT 5  x  C#309 และ  KRSIM 13 x C#309    
มีความหวานมากกวาพันธุเปรียบเทียบและนอกจากนัน้ผูทดสอบยังมีความพอใจในรสชาติและ
องคประกอบของคุณภาพในการรับประทานเหนือกวาพันธุเปรียบเทยีบ  คูผสม  KRSIS 4  x C#309  
เมื่อเปรียบเทียบกับพันธุรวมทดสอบ  ATS 5 , Hybrix 3  และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2)  ลักษณะ
คณุภาพการรับประทานที่ดทีั้งความหวาน  บาง  กรอบ นุม  และเมื่อพจิารณาคุณภาพโดยรวมแลว
เปนที่พอใจของผูทดสอบ    นอกจากนั้นคาความหวานประมาณ 15 เปอรเซ็นตบริกซ    จํานวนแถว  
14  แถว  ซ่ึงใกลเคียงกับพนัธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2)   
 
 คูผสม  KRSIS 15  x C#309,  KRSIS 4  x C#309 และ KRSIS 12  x C#309   ซ่ึงมีความ
หวานมากกวาพันธุเปรียบเทยีบใหผลผลิตฝกปอกเปลือก   และเปอรเซน็ตเมล็ดฝานทีสู่งกวาพันธุ
เปรียบเทียบ (อินทรี 2)   ในทํานองเดียวกนั  10  คูผสมแรกที่มีความหวานในระดับคะแนนไมเกิน  
2.75   มีเปอรเซ็นตเมล็ดฝานสูงกวาพันธุเปรียบเทียบ  (อินทรี 2)   เชนกัน และสูงกวาพันธุทดสอบ
รวมเล็กนอย  ลักษณะเกษตรโดยทั่วไปใกลเคียงกับพันธุเปรียบเทียบ 
 
 เปนที่นาสังเกตวา  เมื่อพิจารณาคะแนนความหวานเปนเกณฑ  คูผสมที่ดีมาจากสายพันธุ
อินเบรดของวธีิคัดเลือก SFM มีถึง 4 ใน 10 คูผสม  รองลงไปตามลําดับ  มาจากวิธี  TCM, MSM 
และ RSM  แตทั้งหมดใหคุณภาพในการรับประทาน (ตารางที่ 16 ) ตลอดจนผลผลิตของฝกปอก
เปลือกดีใกลเคียงกัน (ตารางที่ 17) เปนไปไดวา  ผลผลิตที่ลดลงในการผสมตัวเองอยางตอเนื่องทํา
ใหความหวานของสายพันธุเพิ่มขึ้น  ในทางกลับกันผลผลิตที่เพิ่มขึ้นของสายพันธุอินเบรดจาดวิธี
คัดเลือก MSM  และ RSM  ทําใหความหวานของสายพนัธุลดลง  ถาหากเปนเชนนี้  การคัดเลือก
สายพันธุขาวโพดหวานควรตองคัดความหวานดวยวิธีคัดเลือกแบบ  SFM  กอน  3-4  ช่ัว  กอน
นําเขาปรับปรงุผลผลิตในแบบ MSM  หรือ RSM  ตัวอยางดังเชนสายพันธุทดสอบ C#309  ซ่ึงผสม
ตัวเองในแบบ  SFM จนถึง 10 ช่ัวกอนนําเขาปรับปรุงผลผลิตโดยวิธี RSM  ทําใหไดทัง้ความหวาน
และผลผลิตที่ดี  และเปนสายพันธุอินเบรดที่มีสมรรถนะการผสมที่ดี  ดังจะเห็นไดจากลูกผสม
ทดสอบสวนใหญใหผลผลิตและคุณภาพทีด่ีกวาลูกผสมเปรียบเทียบ  โดยมีลักษณะเกษตรตาง ๆ 
ไมแตกตางไปจากพันธุการคาและพันธุเปรยีบเทียบ  (ตารางที่ 18)   
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นอกจากนี้  ยังมีความยาวฝกติดเมล็ดที่เหนอืกวา  มีความยาวปลายฝกเปลือยในเกณฑที่ดี  สวน
ลักษณะอื่น ๆ ของฝกและเมล็ดอยูในเกณฑเดียวกับพันธุรวมทดสอบทั้งหมด (ตารางที่ 19) 
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ตารางที่ 16  คุณภาพการรับประทานของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  10  คูผสมแรก  โดยพิจารณาจากคะแนนความหวานจากการชิมรวมกับพนัธุการคา
ATS5   Hybrix 3และพันธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2) 

   

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความช
อบ 

สีฝกและไหม 
ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIS 4      x  C#309 1.75 1.5 2 1.25 2 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีออน/ไหมน้ําตาล  มีกลิ่น  pericarp  บาง  นุม  ความหวานสูง 
KRSIS 6      x  C#309 2.25 2.25 1.75 1.5 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมสีน้ําตาล  ทรงฝกอวน 
KRSIS 12    x  C#309 2.25 1.5 1.5 1.75 2 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมน้ําตาล  กลิ่นหอม 
KRSIS 15    x  C#309 2 1.75 2 1.5 2.25 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมสีน้ําตาล  กลิ่นหอม  รสชาติอรอย  นุมและหวาน 
KRSIM 11   x  C#309 2.75 2 2 2.75 3.15 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมสีน้ําตาล  ฝกสวย/สีสวย/อรอย 
KRSIM 13   x  C#309 2 1.25 2 2.25 2.75 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมสีน้ําตาล  มีกลิ่น  pericarp  บาง   
KRSIT 5      x  C#309 2 1.5 1.5 1.5 1.85 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมสีน้ําตาล  มีกลิ่น  pericarp  บาง   
KRSIT 10    x  C#309 2.75 2 1.5 2.25 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมสีน้ําตาล  pericarp  ไมเหนียว  
KRSIT 12    x  C#309 2.5 1.75 1.5 1.5 1.9 สีเหลืองไลระดับ/ไหมสีน้ําตาล  กรอบ/หวาน นุม มีกลิ่น  pericarp  บาง   
KRSIR 7     x   C#309 2.5 2 1.5 1.75 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว/ไหมสีน้ําตาล  นุม 

ATS5 1.5 1.75 1.5 2 2.75 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมน้ําตาลออน มีกลิ่นเล็กนอย  pericarpเหนียว  หวาน 
Hybrix3 2 2.25 1.5 2.25 2.2 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงสีขาว  ไหมน้ําตาลออน สีและฝกสวย  รสชาติฉ่ําน้ํา  กรอบ  ฝกปอม 
อินทรี 2 2.3 2.25 1.95 2.05 2.55 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงเขมไหมน้ําตาล สีสวย  pericarpคอนขางหนา  เหนียว 

   

หมายเหตุ  1/  ความบาง   =   ความบางของเปลือกหุมเมล็ด 
     คะแนน  1  ดีที่สุดและลดหลั่นลงไปหาคะแนน  5 
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ตารางที่ 17  ผลผลิตฝกสด  อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต) ของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  10  คูผสมแรก  โดยพิจารณาจาก
คะแนนความหวานจากการชิมรวมกับพันธุการคาATS5   Hybrix 3และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2) 

 
ผลผลิต(กิโลกรัม/ไร)1/  

คูผสม 
ฝกเขียว ฝกปอกเปลือก ฝกปอกเปลือกดี  

%  of  check 
ฝกปอกเปลือกดี 

อัตราแลกฝก 
(%) 

เมล็ดฝาน
(%) 

KRSIS 4      x  C#309 1871 ab             1334 a 1284 a-c 126 71 38 
KRSIS 6      x  C#309 1766 a-e 1290 a-c 1199 a-e 117 73 44 
KRSIS 12    x  C#309        1885 ab             1330 a 1267 a-d 124 71 46 
KRSIS 15    x  C#309        1944 a             1349 a             1343 a 131 70 42 
KRSIM 11   x  C#309 1794 a-e             1369 a 1247 a-d 122 76 41 
KRSIM 13   x  C#309 1795 a-e 1224 a-d 1142 a-g 112 68 43 
KRSIT 5      x  C#309 1632 a-h             1325 a 1235 a-d 121 82 48 
KRSIT 10    x  C#309 1445 a-j 1071 a-i             938 b-j            92 74 41 
KRSIT 12    x  C#309 1861 a-c 1291 a-c 1218 a-d 119 69 44 
KRSIR 7     x   C#309 1902 ab             1319 a 1224 a-d 120 70 40 

ATS5 1585 a-i 1137 a-g 1055 a-g 103 72 40 
Hybrix3 1766 a-e 1230 a-d 1084 a-g 106 70 41 
อินทรี 2 1685 a-g 1066 a-i 1022 a-h 100 63 39 
Mean 1623.16 1165.73 1091.14  72.26 42.01 
%C.V. 18.99 18.49 20.47  10.84 12.26 

 

หมายเหตุ  1/ ฝกเขียว  =  ฝกสดรวมเปลือก 
      2/  ฝกปอกเปลือก   =   ฝกสดปอกเปลือก   
      3/ ฝกปอกเปลือกดี =  ฝกสดปอกเปลือกที่คัดเฉพาะฝกสมบูรณ
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ตารางที่ 18  ลักษณะเกษตรของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  10  คูผสมแรก  พิจารณาความหวานและลักษณะคุณภาพ  พันธุการคา  ATS 5   Hybrix 3  
และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2) 

 

วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
ความสูงตน

(ซม.) 
ความสูงฝก

(ซม.) เพศผู เพศเมีย 

วันเก็บ
เกี่ยว Rust Lb Downy 

Clean1/ Uniform1/ 

KRSIS 4      x  C#309 165 76 53 53 72 2 1.8 1.3 2.5 1.9 
KRSIS 6      x  C#309 163 77 50 52 71 2 2.1 1.1 2.3 1.8 
KRSIS 12    x  C#309 171 82 54 55 74 2 3.3 1.3 3.8 2.6 
KRSIS 15    x  C#309 170  85 54 54 73 1.8 1.6 1.1 2.1 1.9 
KRSIM 11   x  C#309 173 83 52 53 71 2.1 1.5 1.1 2.3 1.6 
KRSIM 13   x  C#309 166 79 52 53 72 2.3 1.6 1 2.5 1.5 
KRSIT 5      x  C#309 161  78 51 52 71 2.1 2 1.3 2.3 2 
KRSIT 10    x  C#309  172  88 53 53 72 2 1.8 1.3 2.3 1.5 
KRSIT 12    x  C#309  163  78 50 52 71 2.1 1.5 1 2.1 1.9 
KRSIR 7     x   C#309 176  80 51 53 72 1.9 2.3 1 2.4 1.9 

ATS5 159  77  51 52  71  2.3 1.5    1.1 2.3  1.5  
Hybrix3 177   81  51  52  71  2.3 1.4    1 2.9  1.7   
อินทรี 2 162  78  50  52  71  2.1 2   1.1 2.3  1.6   
Mean 167 80.4 51.84 52.79 71.64 2.1 1.75 1.11 2.35 1.77 
%C.V.  5.9 10.69 1.79 1.99 3.29 19.58 28.66 21.39 21.65 22.65 

 

หมายเหตุ  1/ คะแนน  1  ดีทีสุ่ดและลดหลัน่ลงไปหาคะแนน  5 
      Lb        =  leaf   blight, Clean  =  ความสะอาดของตน 
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 ตารางที่ 19  ลักษณะคณุภาพของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  10  คูผสมแรก  โดยพิจารณาจากคะแนนความหวานจากการชิมรวมกับพนัธุการคATS5   
Hybrix 3และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2) 

 

 Pericarp (μ)1/  

คูผสม 
Germinal Abgerminal 

ความหวาน 
(องศาบริกซ) 

ยาวสุด
(ซม.) 

ยาวตดิเมล็ด
(ซม.) 

ปลายฝกเปลือย2/ 

(ซม.) 
ความกวางฝก

(ซม.) 
ความลึกเมล็ด

(ซม.) 
จํานวน
แถว 

KRSIS 4      x  C#309 120.9  110.2 15.5 20.1 18.5 1.6 4.3 1  14 
KRSIS 6      x  C#309 139.3 129.4 15.8 21.3 19.5 1.8 4 0.8  14 
KRSIS 12    x  C#309 136.4 121.6 15.5 20.7 18.9 1.8 3.9 0.8  14 
KRSIS 15    x  C#309 128.9  123.4 15.2 22.1 20.2 1.9 4.2 0.9  14 
KRSIM 11   x  C#309 129.6 119.1 15.1 19.8 17.3 2.5 4.1 1.2  12 
KRSIM 13   x  C#309 132.9 117.1 15.7 22.2 18.7 3.5 4.1 0.8  14 
KRSIT 5      x  C#309 113.7  107.8 14.8 19.7 17.7 1.9 4.3 1.3  14 
KRSIT 10    x  C#309 118.4    107.8 15.5 19.3 17.4 2 4.1 0.9  14 
KRSIT 12    x  C#309 129   118.6 14.8 21.1 19 2 4.1 0.8   14 
KRSIR 7     x   C#309 133.9    123.1 14.5 20.6 18.4 2.1 4.3 0.8  14 

ATS5 126.4  116.2 13.9  17.9  16.5   1.4 4.4 1  14  
Hybrix3 130.6  120.4 15.2  18.4  17.3   1.1 4.8 0.9  18  
อินทรี 2 132  125.2 15.8  18  16.8   1.2 4.2 0.9  14  
Mean 127.43   116.73 15.21 20.48 18.08 2.4 4.21 0.86  14.15 
%C.V. 9.56  10.23 3.71 11.09 4.34 95.01 13.02 23.49 5.57 

 
หมายเหตุ  1/  Germinal          =  เปลือกเมล็ดดานตนออน  

       Abgerminal  =  เปลือกเมล็ดดานตรงขามตนออน 
      2/ ปลายฝกเปลือย =  คาความยาวสุดของฝก – ความยาวติดเมล็ด
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สรุปผลการทดลอง 

 
การพัฒนาสายพันธุขาวโพดหวานโดยวิธีผสมตัวเองอยางตอเนื่องทําใหเกิดการถดถอยทาง

พันธุกรรมอยางรวดเร็ว  สายพันธุมีความออนแอตอโรค  นอกจากนั้นยงัสงผลถึงผลผลิตของสาย
พันธุอินเบรดทําใหมีผลผลิตที่ต่ําลง  ซ่ึงมีความสําคัญตอการผลิตลูกผสมเชิงการคา   การพัฒนาสาย
พันธุอินเบรดจึงควรคํานึงถึงศักยภาพในการใชเพื่อผลิตลูกผสม  ในการพัฒนาสายพนัธุอินเบรด
ดวยวิธี  mass  sibbing  within  line  และ  recurrent sibbed  line    เนื่องจากมีการผสมขามภายในสาย
พันธุ  สายพันธุอินเบรดจึงเขาสูการตรึงตัวทางพันธุกรรมอยางชา ๆ สายพันธุอินเบรดที่ไดจึงมี
ความแข็งแรงสูง  มีผลผลิตเหนือกวาการพัฒนาดวยวิธี selfed  bulk  within  family line และ   

topcross within line  และเมื่อนําสายพันธุอินเบรดมาทดสอบผลผลิตกับสายพันธุทดสอบ  รวมทั้ง
คัดเลือกสายพนัธุอินเบรดดวยสายตาจากลักษณะเกษตรที่ดีแลวนาํมาผสมแบบพบกนัหมด   
ผลผลิตที่ไดใหผลการทดลองในทํานองเดียวกันคือ  ผลผลิตฝกสดสูงสุด 10 อันดบัแรก  คูผสมที่ได
สวนใหญมาจากวิธี mass  sibbing  within  line และ recurrent sibbed  line  อยางไรก็ตามสําหรับ
ขาวโพดหวานนั้นคุณภาพการรับประทานไดแก  ความหวาน  ความกรอบ  ความบางของเปลือกหุม
เมล็ด  สีของเมล็ดและไหม  เปนตน  เปนสิ่งที่สําคัญสูงกวาผลผลิต  คูผสมจากการทดลองมีคุณภาพ
ฝกสดอยูในเกณฑที่ใกลเคียงกับพันธุเปรียบเทียบและลักษณะความหนาของเปลือกหุมเมล็ดนอย
กวาหรือเทากบัพันธุเปรียบเทียบ  นอกจากนั้นลักษณะปลายฝกเปลือยอยูในเกณฑที่ยอมรับได  มี
จํานวนแถว 14  แถว   
 
 คูผสม  KRSIS 14  X  KRSIM 8  จากการผสมแบบพบกนัหมดของ 8 สายพันธุที่คัดเลือก
ดวยสายตาและคูผสมทดสอบ  KRSIS 15  x C#309,  KRSIS 4  x C#309 และ KRSIS 12  x C#309   
ใหคุณภาพความหวานสูงกวาพันธุเปรียบเทียบใหผลผลิตฝกปอกเปลือก   เปอรเซ็นตเมล็ดฝานสูง
กวาพนัธุเปรียบเทียบ (อินทรี 2)   และสูงกวาพันธุการคาที่ใชทดสอบรวมเล็กนอย  ลักษณะเกษตร
โดยทั่วไปใกลเคียงกับพนัธุเปรียบเทียบ  การพัฒนาสายพันธุอินเบรดโดยใชวิธีผสมขามภายในสาย
พันธุใหผลผลิตสูงกวาวิธีผสมตัวเองอยางตอเนื่องแตใหความหวานในการชิมลดลง  ดังนั้นในการ
คัดเลือกอินเบรดของแตละวธีิควรเนนความหวานเปนอนัดับแรกและผลผลิตเปนสิ่งที่รองลงมา  
ทั้งนี้เพื่อรักษาความหวานของสายพันธุอินเบรดในแตละชั่วของการคัดเลือก 
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ตารางผนวกที ่1  ผลผลิต(ก.ก./ไร)  ของสายพันธุอินเบรดจํานวน 53  สายพันธุ    และสายพันธุเปรยีบเทียบ  Agsh2 318   ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจัยขาวโพด
 ขาวฟางแหงชาติ  ในเดือนตลุาคม พ.ศ.  2549 

 

สายพันธุอินเบรด 
ผลผลิต 

(ก.ก./ไร) 
วันออกดอก (50 %) 
เพศผู               เพศเมีย 

ความสูงตน 
(ซม.) 

ความสูงฝก 
(ซม.) 

KRSIS  1 234.94b-k 55.66b-e 58ab 119.63 49.83d-g 

KRSIS  2 200.62c-n 54.66c-h 57.33a-c 127.77 47.66gf 

KRSIS  3 119.87k-o 55.66b-e 57a-c 108.33 45.5g 

KRSIS  4 165.53e-n 55.66b-e 56.67a-d 149.47 68.83b-g 

KRSIS  5 235.46b-k 55.5b-f 55.5a-d 155.7 77a-c 

KRSIS  6 227.28c-m 54d-h 55b-d 134.53 54.66c-g 

KRSIS  7 121.24j-o 53.66e-h 54.66cd 146.47 58.66b-g 

KRSIS  8 263.17a-h 52.66gh 53.67d 151.5 69.33a-g 

KRSIS  9 109.45l-o 56.33b-d 58ab 165.13 73a-d 

KRSIS  10 188.62d-n 55c-g 56a-d 149.83 72.16a-e 
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ตารางผนวกที ่1 (ตอ)      

     

สายพันธุอินเบรด 
ผลผลิต 

(ก.ก./ไร) 
วันออกดอก(50 %) 
เพศผู              เพศเมีย 

ความสูงตน 
(ซม.) 

ความสูงฝก 
(ซม.) 

KRSIS  11 128.59i-o 54d-h 55b-d 141.63 60b-g 

KRSIS  12 251.51a-h 54.66c-h 56a-d 134.1 57b-g 

KRSIS  13 198.18c-n 54.33c-h 55.33a-d 136.13 57.16b-g 

KRSIS  14 277.61a-g 54.66c-h 56.33a-d 144.17 66.16b-g 

KRSIS  15 200.10c-n 54.33c-h 55.33a-d 134.27 62.33b-g 

KRSIM  1 272.40a-h 55c-g 57a-c 135.23 53.167c-g 

KRSIM  2 270.45a-h 53.66e-h 56a-d 133.33 54.33c-g 

KRSIM  3 212.74c-n 54d-h 55.33a-d 130.37 53.66c-g 

KRSIM  4 102.26o-n 58.66a 58ab 148.13 68b-g 

KRSIM  5 353.09ab 54.33c-h 55.66a-d 165.13 76a-c 

KRSIM  6 229.34c-k 53.66e-h 55.66a-d 170.54 47.16gf 
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 84 

ตารางผนวกที ่1 (ตอ)      

     
สายพันธุอินเบรด 

ผลผลิต 
(ก.ก./ไร) 

วันออกดอก (50 %) 
เพศผู              เพศเมีย 

ความสูงตน 
(ซม.) 

ความสูงฝก 
(ซม.) 

KRSIM  7 154.76g-n 54.33c-h 56a-d 126.77 50.16d-g 

KRSIM  8 177.56d-n 55.33b-f 56.66a-d 140.5 56.5b-g 

KRSIM  9 160.39f-n 55.66b-e 57a-c 148.27 6.36b-g 

KRSIM  10 282.77a-f 53.66e-h 55b-d 164.53 75.33a-c 

KRSIM  11 107.2m-o 55.66b-e 56.66a-d 135.7 53.5c-g 

KRSIM  12 312.84a-c 55.33b-f 56.33a-d 148.67 61.6b-g 

KRSIM  13 291.57a-d 54d-h 55b-d 138.87 59.5b-g 

KRSIM  14 244.88a-i 54.33c-h 55.66a-d 147.83 68.83b-g 

KRSIM  15 227.58c-m 54.66c-h 55.33a-d 125.13 50.16d-g 

KRSIT  1 157.76g-n 54.33c-h 56a-d 136 54.5c-g 

KRSIT  2 175.08d-n 53.33e-h 55.33a-d 132.8 56.33b-g 
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ตารางผนวกที ่1 (ตอ)      

     
สายพันธุอินเบรด 

ผลผลิต 
(ก.ก./ไร) 

วันออกดอก (50 %) 
เพศผู               เพศเมีย 

ความสูงตน 
(ซม.) 

ความสูงฝก 
(ซม.) 

KRSIT  3 182.03d-n 54d-h 55.33a-d 128.3 55.5c-g 

KRSIT  4 39.35o 56.66a-c 58ab 142.4 58.3b-g 

KRSIT  5 267.17a-h 54d-h 55b-d 154.37 70.16af 

KRSIT  6 224.32c-m 54.66c-h 55.66a-d 152.97 61b-g 

KRSIT  8 242.33b-j 54.33c-h 56a-d 150.03 70.5a-f 

KRSIT  10 186.61d-n 57.66ab 58ab 143.9 63.66b-g 

KRSIT  11 227.36c-m 53.66e-h 54.66cd 136.63 59.16b-g 

KRSIT  12 199.93c-n 56.66a-c 58ab 112.67 48.16e-g 

KRSIT  13 196.32c-n 56.66a-c 58.333a 143.77 53.16 

KRSIT  14 215.88c-n 55c-g 56.66a-d 156.77 67.16b-g 

KRSIT  15 163.75f-n 55c-g 57a-c 140.77 54c-g 
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ตารางผนวกที ่1 (ตอ)      

สายพันธุอินเบรด ผลผลิต 
(ก.ก./ไร) 

วันออกดอก (50 %) 
เพศผู              เพศเมีย 

ความสูงตน 
(ซม.) 

ความสูงฝก 
(ซม.) 

KRSIR  1 286.72a-e 53.33e-h 55b-d 154.3 64b-g 

KRSIR  2 273.22a-h 54d-h 55.33a-d 159.87 80.1ab 

KRSIR  3 202.82c-n 52.33h 55b-d 197.23 64.5b-g 

KRSIR  4 267.49a-h 55.33b-f 57a-c 132.77 73.63a-d 

KRSIR  5 184.28d-n 55.33b-f 57.33a-c 149.43 92.16a 

KRSIR  6 276.52a-h 53f-h 56.667cd 142.53 62.5b-g 

KRSIR  7 212.72c-n 55c-g 54.667a-c 134.93 61.4b-g 

KRSIR  8 206.87c-n 55.33b-f 56.66a-d 151.8 71.33a-f 

KRSIR  9 362.33a 55.33b-f 56a-d 140.1 58.83b-g 

KRSIR  10 271.1a-h 54d-h 56a-d 128.23 55.36c-g 

Agsh2 318 216.09c-n 54d-h 54.66cd 141.83 61.46b-g 
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ตารางผนวกที ่1 (ตอ)      

สายพันธุอินเบรด ผลผลิต 
(ก.ก./ไร) 

วันออกดอก (50 %) 
เพศผู              เพศเมีย 

ความสูงตน 
(ซม.) 

ความสูงฝก 
(ซม.) 

Mean 215.16 54.74 56.12 143 61.63 

F-test 0.01 0.01 0.01 ns 0.01 

%C.V. 27.61 2.23 2.61 17.15 19.15 
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ตารางผนวกที ่2  ผลผลิตฝกสด อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต)  ของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  28 คูผสมที่มาจากการผสมแบบ
 พบกันหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม  และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจยัขาวโพดขาวฟางแหงชาติ   

  ในเดือนตุลาคม  พ.ศ.  2549 

ผลผลิต  (กิโลกรัม/ไร) 
คูผสม 

ฝกเขียว1/ ฝกปอกเปลือก2/ ฝกปอกเปลือกดี3/ 

อัตราแลกฝก 
(%) 

เมล็ดฝาน 
(%) 

KSRIS 6 X KRSIS 14 1402.7f-k 1044.7a-d 898.9a-g 74.907a 41.359 

KSRIS 6 X KRSIM 8 1606.4b-j 1097.4a-d 964.3a-f 67.689ab 28.443 

KSRIS 6 X KRSIM 14 1388.7g-k 990.4a-d 870.1b-g 70.619ab 40.365 

KSRIS 6 X KRSIT 14 1553.6c-j 1051.9a-d 896.7a-g 67.834ab 38.185 

KSRIS 6 X KRSIT 15 1394.7f-k 949.0b-d 823.0c-g 68.199ab 35.889 

KSRIS 6 X KRSIR 7 1717.8a-g 1053.3a-d 887.5a-g 61.335b 36.261 

KSRIS 6 X KRSIR 10 1332.7h-k 878.6dc 688.6f-h 66.146ab 31.680 

KSRIS 14 X KRSIM 8 1598.1b-j 1077.8a-d 992.1a-f 66.965ab 40.432 

KSRIS 14 X KRSIM 14 1291.7i-k 869.2dc 686.8f-h 67.348ab 42.186 

KSRIS 14 X KRSIT 14 1271.5jk 825.7d 530.9gh 64.930ab 33.811 

KSRIS 14 X KRSIT 15 1509.4d-j 939.1b-d 742.0e-g 62.077b 35.430 

KSRIS 14 X KRSIR 7 1684.1a-h 1130.7a-c 964.3a-f 67.005ab 37.534 

KSRIS 14 X KRSIR 10 1534.0c-j 985.4a-d 910.9a-f 64.284ab 38.546 

KSRIM 8 X KRSIM 14 1646.7a-i 1126.2a-c 1183.9a-c 68.313ab 38.197 

KSRIM 8 X KRSIT 14 1639.2a-i 1026.7a-d 1002.9a-f 62.676b 37.489 
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ตารางผนวกที ่2 (ตอ)      

ผลผลิต  (กิโลกรัม/ไร) อัตราแลกฝก เมล็ดฝาน 
คูผสม 

ฝกเขียว1/ ฝกปอกเปลือก2/ ฝกปอกเปลือกดี3/ (%) (%) 

 
หมายเหตุ  1/  ฝกเขียว = ฝกสดรวมเปลือก  

       2/ ฝกปอกเปลือก = ฝกสดปอกเปลือก, 3/ฝกปอกเปลือกดี = ฝกสดปอกเปลือกที่คัดเฉพาะฝกสมบรูณ 

KSRIM 8 X KRSIT 15  1921.9ab 1268.9a 1261a 66.122ab 33.141 
KSRIM 8 X KRSIR 7  1060.9k 545.7e 443.3h 47.233c 27.423 
KSRIM 8 X KRSIR 10  1891.1a-c 1204.9ab 1221.6ab 63.656b 37.040 
KSRIM 14 X KRSIT 14  1390.3f-k 938.2b-d 766.3d-g 67.878ab 36.438 
KSRIM 14 X KRSIT 15  1689.0a-h 1166.2a-c 1051.4a-e 68.942ab 37.562 
KSRIM 14 X KRSIR 7  1848.8a-d 1209.0ab 1190.6a-c 65.448ab 39.741 
KSRIM 14 X KRSIR 10  1760.1a-f 1178.2ab 1135.7a-d 67.297ab 41.091 
KSRIT 14 X KRSIT 15  1750.7a-g 1199.0ab 1144.4a-d 68.692ab 32.093 
KSRIT 14 X KRSIR 7  1787.0a-e 1155.9a-c 1080.4a-e 64.566ab 38.265 

KSRIT 14 X KRSIR 10  1698.4a-h 1142.8a-c 886.3a-g 67.365ab 37.150 
KSRIT 15 X KRSIR 7  1973.9a 1206.5ab 908.9a-f 60.924b 34.180 
KSRIT 15 X KRSIR10  1462.3e-j 949.3b-d 697.4f-h 65.059ab 32.390 
KSRIR 7 X KRSIR 10  1698.9a-h 1041.1a-d 870.7b-g 61.291b 34.321 

อินทรี 2 1598.3b-j 1018.0a-d 937.5a-f 64.01ab 39.49 
Mean 1589.76 1043.79 919.45 65.48 36.42 
F-test 0.01 0.01 0.01 0.01 ns 
%C.V. 13.45 16.48 23.81 9.56 18.1 
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ตารางผนวกที ่3  ลักษณะเกษตรของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)   28  คูผสมที่มาจากการผสมแบบพบกนัหมดของสายพนัธุ  8   สายพันธุผสมรวม  
              และพันธุเปรียบเทยีบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจยัขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ในเดือนตุลาคม พ.ศ. 2549 

 
วันออกดอก (50%)  โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
เพศผู เพศเมีย 

วัน 
เก็บเกี่ยว Rust LB Downy 

Clean1/ 

Uniform1/ ความสูง (ซม.) 

ตน                  ฝก 

KRSIS6 X KRSIS14 52.25d-f 53.25e 72 2 b-c 1.6 a-f 1.25 2.4 c-e 1.37 172.6 ab 70.9 b-e 
KRSIS6 X KRSIM8 52.25d-f 53.5c-e 72.5 1.8 cd 1.4 c-f 1 2.1 c-e 1.37 158.1 c-f 58.9 ij 
 KRSIS6 X KRSIM14 52.25d-f 53.75c-e 73.5 2 b-c 1.4 c-f 1.12 2.3 c-e 1.5 155.8 c-g 62 g-i 
KRSIS6 X KRSIT14 5.35a-d 54b-e 73.25 1.6 d 1.8 a-e 1.37 2.4 c-e 1.5 141.9 g 49.8 j 
KRSIS6 X KRSIT15 53.25a-e 54b-e 73 1.6 d 1.5 b-f 1 2 de 1.37 181.1 ab 77.1 b-e 
KRSIS6 X KRSIR7 54.25ab 55.5ab 74.5 1.9 cd 1.8 a-e 1.37 2.6 b-d 1.87 147.3 g-f 55.6 ij 
KRSIS6 X KRSIR10 52.75b-f 53.75c-e 72.75 2.1a-d 1.6 a-f 1.12 2.6 b-d 1.75 175 ab 84.3 a-c 
KRSIS14 X KRSIM8 54a-c 54.75a-d 73.75 2.1a-d 1.8a -e 1 3.6 a 2 154.9 d-g 64.5 f-i 
KRSIS14 X KRSIM14 54.5a 55.5ab 74.5 2 b-c 1.8 a-e 1 3.6 a 1.87 155.1 d-g 63.1 f-i 
KRSIS14 X KRSIT14 53.5a-d 54.25b-e 73.25 2.1a-d 2 a-c 1 2.8 b-d 1.5 146 gf 58.6 ij 
KRSIS14 X KRSIT15 54a-c 54.5a-e 73.5 1.8cd 1.5 b-f 1 1.8 e 1.75 182 ab 85.8 ab 
KRSIS14 X KRSIK7 53.5a-d 54.25b-e 73.25 2.5 ab 1.8a-d 1.33 2 de 1.66 149.5 gf 62.4 g-i 
KRSIS14 X KRSIK10 52.5c-f 53.5c-e 72.5 2.3 a-c 1.2 d-f 1.16 2.3 c-e 1.5 176.3 ab 83.9 a-c 
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ตารางผนวกที ่3 (ตอ)           

       
วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
เพศผู เพศเมีย 

วัน 
เก็บเกี่ยว Rust LB Downy 

Clean1/ Uniform1/ ความสูง (ซม.) 

ตน                  ฝก 

KRSIM8 X KRSIM14 52.5c-f 53.5c-e 72.5 2 bc 1.8a-d 1 2.3 c-e 1.66 178.3 ab 81.4 a-d 
KRSIM8 X KRSIT14 52.75b-f 53.75c-e 72.75 2.5 ab 1.3 c-f 1.16 2 de 1.33 175.6 ab 74.8 c-e 
KRSIM8 X KRSIT15 53.75a-d 54.5a-e 73.5 2.5 ab 1.5 b-f 1.16 2.7 b-d 1.66 173.3 ab 83.9 a-c 
KRSIM8 X KRSIR7 52.75b-f 53.5c-e 72.5 2.5 ab 1.3 c-f 1.16 2.3 c-e 1.5 169.6 a-d 77.4 b-e 
KRSIM8 X KRSIR10 53.75a-d 54.5a-e 73.5 2.2a-d 2 a-c 1 3.3 ab 2.16 155.5 c-g 69.9 e-h 
KRSIM14 X KRSIT14 53.5a-d 54.75a-d 73.75 2.2a-d 1.7 a-f 1 2.7 b-d 1.83 152.6 e-g 61.8 g-i 
KRSIM14 X KRSIT15 53.25a-e 54.25b-e 73.25 2.3a-c 1.3 c-f 1.16 2.3 c-e 1.66 180 ab 84.8 a-c 
KRSIM14 X KRSIR7 53.5a-d 54b-e 73 2 b-c 2.2 ab 1 2.2 c-e 2.16 155 d-g 60.5 g-i 
KRSIM14 X KRSIR10 52.75b-f 53.75c-e 72.75 2 b-c 1.7 a-f 1 2.2 c-e 1.33 156.8 c-g 62.6 g-i 
KRSIT14 X KRSIM8 53.5a-d 54.25b-e 73.25 1.9b-c 2 a-c 1.16 2.2 c-e 2.33 183.5 a 89.8 a 
KRSIT14 X KRSIR7 53.5a-d 55a-c 74 2.2a-d 2.3 a 1.33 2.3 c-e 1.83 167.3 b-e 76.6 b-e 
KRSIT14 X KRSIR10 53.5a-d 55a-c 74 2.2a-d 1.3 c-f 1 2.5 c-e 1.66 181.5 ab 78.9 b-e 
KRSIT15 X KRSIR7 54.75a 56a 75 2.2a-d 1.5 b-f 1 2.8 bc 1.5 150 gf 61.9 g-i 
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ตารางผนวกที ่3 (ตอ)       

       

วันออกดอก (50 %) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
เพศผู เพศเมีย 

วัน 
เก็บเกี่ยว Rust LB Downy 

Clean1/ Uniform1/ 
ความสูง (ซม.) 

ตน                  ฝก 

KRSIT15 X KRSIR10 53.25a-e 53.75c-e 72.75 2 b-c 1 f 1 2.2 c-e 1.5 170 a-c 73 d-f 
KRSIR7 X KRSIR10 51.75ef 53.5c-e 72.5 2.6 a  1.1 e-f 1 2.62 b-d 2 148.1 gf 78.9 b-e 

อินทรี 2 51.25f 53.25de 72.25 2 b-c 1.1 d-f 1 2 de 1.75 154.9 d-g 59.3 h-j 
Mean 53.19 54.19 72.62 2.09 1.59 1.1 2.46 1.68 163.7 70.76 
F-test 0.01 0.01 ns 0.05 0.01 ns 0.01 ns 0.01 0.01 
%C.V. 1.72 1.81 9.04 14.71 24.7 23.73 17.53 25.88 5.51 9.16 

 

หมายเหตุ  1/คะแนน  1  ดีทีสุ่ดและลดหลัน่ลงไปหาคะแนน 
    Lb   =   leaf  blight 
    Clean  =   ความสะอาดของตน

92 
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 93 

ตารางผนวกที ่4  ลักษณะคณุภาพของคูผสมขาวโพดหวานพิเศษ(sh2) 28 คูผสม ที่มาจากการผสมแบบพบกนัหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม เปรียบเทียบอินทรี2   ปลูก

                            และพันธุเปรียบเทียบ (อินทรี2)  ณ.  ศนูยวจิัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ในเดือนตุลาคม พ.ศ.  2549 

       

Pericarp (μ)1/ ความยาวฝก(ซม.) 
คูผสม 

Germinal Abgerminal 

ความหวาน
(องศาบริกซ) ยาวสุด ยาวติดเมล็ด ปลายฝกเปลือย2/ 

ความกวางฝก
(ซม.) 

ความลึกเมล็ด
(ซม.) 

จํานวน
แถว 

KRSIS6 X KRSIS14 133.65 123 15.35 18.15f-i 17.07b-f 1.08 d 4.1 a-g 0.85a-d 12 g 
KRSIS6 X KRSIM8 137.05 126.45 14.4 20.9ab 18.54ab 2.36a-d 4.03d-g 0.8b-d 14b-f 
KRSIS6 X KRSIM14 129.6 124.2 15.05 19.81a-g 17.37a-f 2.44a-d 4.03d-g 0.8b-d 14b-f 
KRSIS6 X KRSIT14 131.7 126.15 14.15 18.1g-i 16.2 fg 1.9b-d 3.95gf 0.85a-d 12 fg 
KRSIS6 X KRSIT15 136.7 126.15 14.55 18.95c-i 17.95a-e 1 d 4.17a-g 0.83a-d 12 fg 
KRSIS6 X KRSIR7 136.26 125.86 14.65 17.52 i 16.49e-g 1.02 d 3.97e-g 0.75 d 12d-g 
KRSIS6 X KRSIR10 126.2 120.6 14.55 19.78a-g 17.42a-f 2.37a-d 4.28a-d 0.93ab 14ab 
KRSIS14 X KRSIM8 131.55 121.3 15.2 19.62a-h 16.97b-f 2.65a-c 4.18a-g 0.85a-d 14ab 
KRSIS14 X KRSIM14 134.15 123.25 15.1 20a-e 16.76c-f 3.23ab 3.95gf 0.75 d 14b-f 
KRSIS14 X KRSIT14 133.7 121 14.95 21.10a 17.57a-f 3.53a 4d-g 0.75 d 14a-e 
KRSIS14 X KRSIT15 121.75 115.95 14.8 20.9ab 18.8a 2.08a-d 4.33ab 0.83a-d 14b-f 
KRSIS14 X KRSIR7 131.3 120.95 15.15 19.7a-h 17.89a-e 1.8b-d 4.15a-g 0.95 a 14 a 
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 94 

ตารางผนวกที ่4 (ตอ)       

       

Pericarp(μ)1/ ความยาวฝก(ซม.) 
คูผสม 

Germinal Abgerminal 
ความหวาน

(องศาบริกซ) ยาวสุด ยาวติดเมล็ด ปลายฝกเปลือย2/ 

ความกวางฝก
(ซม.) 

ความลึกเมล็ด
(ซม.) 

จํานวน
แถว 

KRSIS14 X KRSIR10 123.35 113.15 14.3 19.6a-h 18.45ab 1.15d c 4 d-g 0.88a-d 12 g 
KRSIM8 X KRSIM14 133.45 124.45 15.25 19.85a-g 17.8a-f 2.05a-d 4.15a-g 0.88a-d 12e-g 
KRSIM8 X KRSIT14 133.65 123.6 14.7 19.9af 18.05a-e 1.84b-d 4.12a-g 0.83a-d 12e-g 
KRSIM8 X KRSIT15 136.5 126.1 14.55 17.48 i 15.2 g 2.28a-d 3.89 g 0.8b-d 12 g 
KRSIM8 X KRSIR7 126.5 116 15.3 19.38a-h 18.12a-e 1.26dc 4.25a-e 0.95 a 12c-g 
KRSIM8 X KRSIR10 133.65 122.7 14.9 19.3b-h 16.97b-f 2.34a-d 4.05b-g 0.83a-d 14c-g 
KRSIM14 X KRSIT14 126.3 126.05 15.6 20.62a-c 18.27a-d 2.33a-d 4.25a-e 0.85a-d 14ab 
KRSIM14 X KRSIT15 133.46 122.93 14.65 19.8a-g 17.98a-e 1.82b-d 4.28a-e 0.88a-d 14b-f 
KRSIM14 X KRSIR7 129.6 120 15.05 18.83d-i 17.37a-f 1.46dc 4.1a-g 0.85a-d 14a-c 
KRSIM14 X KRSIR10 136.2 125.5 14.5 20.02a-e 17.8a-f 2.2a-d 4.15a-g 0.78dc 14a-c 
KRSIT14 X KRSIM8 123.7 113.25 14.95 20.37a-e 18.32a-c 2.06a-d 4.35 a 0.9 a-c 14a-c 
KRSIT14 X KRSIR7 128.9 123.5 14.95 20.87ab 17.75a-f 3.13ab 4.32ab 0.85a-d 14a-d 
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ตารางผนวกที ่4 (ตอ)          

       

Pericarp(μ)1/ ความยาวฝก(ซม.) 

Germinal Abgerminal ยาวสุด ยาวติดเมล็ด ปลายฝกเปลือย2/ 
คูผสม 

ความหวาน
(องศาบริกซ) 

ความกวางฝก
(ซม.) 

ความลึกเมล็ด
(ซม.) 

จํานวน
แถว 

KRSIT14 X KRSIR10 140.15 130.65 14 20.63a-c 18.35a-c 2.3a-d 4.27a-d 0.85a-d 12d-g 
KRSIT15 X KRSIR7 140.4 129.85 13.95 18.75e-i 16.53e-g 2.2a-d 4.2a-f 0.85a-d 14b-f 
KRSIT15 X KRSIR10 123.25 112.5 14.85 18.15f-i 16.59e-g 1.55dc 4.15a-g 0.8a-d 12c-g 
KRSIR7 X KRSIR10 127.85 119.28 15.69 18 hi 16.65d-g 1.35dc 4.3a-c 0.93ab 14a-e 

อินทรี 2 130.4 120.06 14.8 20.57a-e 18.15a-e 2.42a-d 4.08a-g 0.85a-d 14b-f 
Mean 131.26 122.13 14.85 19.54 17.5 2.04 4.1 0.84 14 

F-test ns ns ns 0.01 0.01 0.01 0.01 0.05 0.01 

%C.V. 6.57 6.29 5.1 5.29 5.47 42.62 3.4 9.22 4.66 
 

หมายเหตุ  1/  Germinal            =  เปลือกเมล็ดดานตนออน 
           Abgerminal        =  เปลือกเมล็ดดานตรงขามตนออน 

    2/  ปลายฝกเปลือย  =  คาความยาวสุดของฝก – ความยาวติดเมล็ด 
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ตารางผนวกที ่5  คุณภาพการรับประทานหลังนึ่งของขาวโพดหวานพิเศษ (sh2)  28  คูผสม  ที่มาจากการผสมแบบพบกันหมดของ 8 สายพันธุผสมรวม  
และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี  2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจัยขาวโพดและขาวฟางแหงชาติ  ในเดือนตุลาคม พ.ศ.  2549  

 

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีเมล็ดและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIS6 X KRSIS14 2.75 2.75 2.25 1.75 3.5 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่นขาวโพดขาวเหนียวและรูปทรงฝกเล็ก

KRSIS6 X KRSIM8 3.75 4 2.5 2.75 3.75 สีเหลืองเขม ไหมสีน้ําตาล pericarpหนา   

 KRSIS6 X KRSIM14 4 2.25 2.25 1.65 3.4 สีเหลืองเขม ไหมสีน้ําตาล ฝกสวย 

KRSIS6 X KRSIT14 3.25 2.4 2.75 1.75 4 สีเหลืองเขมมาก ไหมสีน้ําตาล นุมมาก ๆและเคี้ยวงาย 

KRSIS6 X KRSIT15 4.5 4 2.5 2.75 4.75 สีเหลืองเขมมาก ไหมสีน้ําตาล กลิ่น สีไมสวย 

KRSIS6 X KRSIR7 4.5 4.5 3 3.25 4.5 สีเหลืองเขมมาก ไหมสีน้ําตาล กลิ่น แถวหาง 

KRSIS6 X KRSIR10 4 3.5 2 3 4.5 สีเหลืองเขมมาก ไหมสีน้ําตาล - 

KRSIS14 X KRSIM8 2.75 2 1.5 2 2.5 สีเหลืองออน  ไหมสีน้ําตาล ฝกสวย สีสวย กลิ่น 

KRSIS14 X KRSIM14 4 3 2 3 4 สีเหลืองออน  ไหมสีน้ําตาล กลิ่นเหมือนไมสุก 

KRSIS14 X KRSIT14 3.5 2.5 2.5 1.5 2.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงขาว  ไหมสีน้ําตาล รสชาติคลายขาวโพดwaxy 

KRSIS14 X KRSIT15 4.5 4 2 3.5 4.75 สีเหลืองเขมไมสดใส  ไหมสีน้ําตาล pericarpหนา  และสีเมล็ดเขม 

KRSIS14 X KRSIR7 3.5 3.25 2.5 2.5 3.75 สีเหลืองซีด  ไหมสีน้ําตาล เมื่อรับประทานติดฟน/เมล็ดใหญ 

KRSIS14 X KRSIR10 4 4 2.75 3.5 4.25 สีเหลือง ไหมสีน้ําตาล pericarpหนาและติดเมล็ดไมดี 

KRSIM8 X KRSIM14 3.75 2.5 2 3.25 3.5 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึง ไหมสีน้ําตาล เมื่อรับประทานเคี้ยวงายและมีกลิ่นเล็กนอย 
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ตารางผนวกที ่5 (ตอ)        

คูผสม ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีเมล็ดและไหม 
 

ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIM8 X KRSIT14 3.5 3.75 1.75 2.5 3.5 สีเหลืองไลระดับจากเขมถึงออน ไหมสีน้ําตาล เนื้อทราย  รสชาติจืด 

KRSIM8 X KRSIT15 4.5 4.25 3 3.5 4.75 สีเหลืองเขม ไหมสีน้ําตาล pericarpหนาและไมหวาน 

KRSIM8 X KRSIR7 3.5 3.5 2 3.5 4 สีเหลืองออน  ไหมสีน้ําตาล - 

KRSIM8 X KRSIR10 4 4 3 3 4.5 สีเหลืองเขมมากไหมสีน้ําตาล กลิ่น รูปทรงไมสวย 

KRSIM14 X KRSIT14 2.9 2.25 1.75 2 2.9 สีเหลือง  ไหมสีน้ําตาล กลิ่นฉุนเล็กนอย/ติดฟน  นุม เคี้ยวงาย 

KRSIM14 X KRSIT15 3.5 3.25 2.5 3 3.75 สีเหลืองเขมมาก  ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่น เนื้อไมแนน 

KRSIM14 X KRSIR7 4.25 4 2.25 3.5 4.15 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล สีสวย ฝกพอใช  แตไมหวานเลยและpericarp

KRSIM14 X KRSIR10 3 1.25 1.75 1.75 3.1 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล นุมบาง 

KRSIT14 X KRSIM8 3.5 2.5 1.75 3 3.95 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล - 

KRSIT14 X KRSIR7 4 4.25 2.5 3 4.5 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล เมล็ดใหญ  ฝกสวย 

KRSIT14 X KRSIR10 3.75 3.25 2.25 2.75 4.25 สีเหลืองออน ไหมสีน้ําตาล pericarpหนา 

KRSIT15 X KRSIR7 4.75 4.25 1.75 2.5 4.75 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่น pericarpหนา สีไมสวย 

KRSIT15 X KRSIR10 4.25 2.75 3.25 3.5 4.5 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล ไมสวย ไมอรอย 

KRSIR7 X KRSIR10 4 3 3 2.5 4.25 สีเหลืองเขม  ไหมสีน้ําตาล เมล็ดใหญ มีกลิ่น 

อินทรี 2 2.91 3 2 2.25  3.25 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงเขม  ไหมสีน้ําตาล สีสวย  pericarp คอนขางหนา 

หมายเหตุ  1/  ความบาง = ความบางของเปลือกหุมเมล็ด 
       คะแนน  1  ดีที่สุดและลดหลั่นลงไปหาคะแนน  5 
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ตารางผนวกที ่6  ผลผลิตฝกสด อัตราแลกฝก(เปอรเซ็นต)  และเมล็ดฝาน (เปอรเซ็นต)  ของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  ทั้งหมด 54   คูผสม   รวมกับ
พันธุการคาATS5   Hybrix 3และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศนูยวจิัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ   

              ใน เดอืนตุลาคม พ.ศ.  2549 

ผลผลิต  (กิโลกรัม/ไร) 
คูผสม 

ฝกเขียว1/ ฝกปอกเปลือก2/ ฝกปอกเปลือกดี3/ อัตราแลกฝก(%) เมล็ดฝาน(%) 

KRSIS1 / C#309 1931.4ab 1271.1a-c 1221.8a-d 65.84 37.79 
                KRSIS2 / C#309 1752.5a-e 1261.9a-c 1175.1a-f 71.84 41.92 

KRSIS3 / C#309 1503.6a-j 1164.6a-f 1117.6a-g 78.02 43.14 
KRSIS4 / C#309 1870.9ab 1333.9a 1284.0a-c 71.30 38.32 

KRSIS5 / C#309 1529.6a-i 1148.6a-g 1100.5a-g 75.20 47.90 
KRSIS6 / C#309 1766.0a-e 1289.5a-c 1199.3a-e 72.86 44.23 
KRSIS7 / C#309 1174.0f-k 820.1f-j 624.6i-k 72.07 41.44 
KRSIS8 / C#309 998.5jk 728.3ij 658.8h-k 73.68 42.64 

KRSIS9 / C#309 1146.7g-k 789.7g-j 765.4g-k 66.11 38.73 
KRSIS10 / C#309 1136.1h-k 825.6e-j 756.1g-k 75.25 39.00 
KRSIS11 / C#309 1661.1a-h 1358.7a 1310.9ab 89.08 45.16 
KRSIS12 / C#309 1884.5ab 1330.2a 1266.8a-d 70.77 45.83 
KRSIS13 / C#309 1753.9a-e 1261.0a-c 1223.7a-d 71.79 40.70 

KRSIS14 / C#309 1069.7i-k 747.4h-j 582.8jk 69.63 41.45 
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ตารางผนวกที ่6 (ตอ)      

    
ผลผลิต  (กิโลกรัม/ไร) 

คูผสม 
ฝกเขียว1/ ฝกปอกเปลือก2/ ฝกปอกเปลือกดี3/ 

อัตราแลกฝก(%) เมล็ดฝาน(%) 

KRSIS15 / C#309 1943.7a 1348.9a 1342.5a 69.54 41.56 
KRSIM1 / C#309 1900.7ab 1417.1a 1307.1ab 75.36 41.01 
KRSIM2 / C#309 1505.3a-j 1097.7a-h 1014.8a-h 73.90 41.58 
KRSIM3 / C#309 1262.6e-k 919.1c-j 893.1c-j 74.05 43.35 
KRSIM4 / C#309 1906.7ab 1344.4a 1303.9ab 70.51 41.10 
KRSIM5 / C#309 1676.2a-g 1218.4a-d 1218.9a-d 72.68 44.68 
KRSIM6 / C#309 1757.3a-e 1235.0a-d 1249.2a-d 70.31 43.71 
KRSIM7 / C#309 839.3k 571.6j 462.5k 73.55 39.59 
KRSIM8 / C#309 1295.4d-k 935.3b-i 873.1c-j 72.28 37.88 
KRSIM9 / C#309 1153.8g-k 827.1e-j 771.7g-k 72.76 47.36 
KRSIM10 / C#309 1317.8c-k 870.5d-j 820.0e-k 69.62 38.97 
KRSIM11 / C#309 1793.8a-e 1368.8a 1247.3a-d 76.02 41.14 
KRSIM12 / C#309 1416.1a-j 1077.9a-i 1041.6a-h 76.44 44.60 
KRSIM13 / C#309 1795.0a-e 1223.5a-d 1141.6a-g 68.19 43.35 
KRSIM14 / C#309 1279.9e-k 912.1c-j 802.0f-k 71.52 42.66 
KRSIM15 / C#309 1831.6ab 1398.5a 1340.0a 74.16 38.45 
KRSIT1 / C#309 1722.4a-e 1134.1a-g 1007.7a-h 65.96 39.48 
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ตารางผนวกที ่6 (ตอ)      

ผลผลิต  (กิโลกรัม/ไร) 
คูผสม 

ฝกเขียว1/ ฝกปอกเปลือก2/ ฝกปอกเปลือกดี3/ 

อัตราแลกฝก(%) เมล็ดฝาน(%) 

KRSIT2 / C#309 1709.5a-f 1275.4a-c 1195.8a-e 75.90 42.10 
KRSIT3 / C#309 1564.3a-i 1208.2a-d 1124.8a-g 76.51 42.62 
KRSIT4 / C#309 1731.2a-e 1225.5a-d 1132.1a-g 70.67 41.01 
KRSIT5 / C#309 1631.9a-h 1324.8a 1235.3a-d 81.55 48.42 
KRSIT6 / C#309 3144a-d 1386.0a 1317.0ab 75.45 44.92 
KRSIT8 / C#309 1630.6a-h 1195.6a-e 1105.3a-g 73.90 42.27 
KRSIT9 / C#309 1388.8b-j 1103.1a-h 1033.4a-h 77.52 44.39 

KRSIT10 / C#309 1444.6a-j 1070.6a-i 938.3b-j 74.27 41.49 
KRSIT11 / C#309 1837.4a-d 1333.4a 1223.3a-d 72.66 37.66 
KRSIT12 / C#309 1861.4a-c 1290.7a-c 1217.5a-d 69.22 43.52 
KRSIT13 / C#309 1946.4a 1304.1ab 1265.3a-d 67.20 43.21 
KRSIT14 / C#309 1644.9a-h 1096.4a-h 976.6a-i 66.71 41.21 
KRSIT15 / C#309 1921.9ab 1381.4a 1288.9a-c 72.10 37.51 
KRSIR1 / C#309 1807.0a-e 1285.3a-c 1212.2a-e 71.30 39.57 
KRSIR2 / C#309 1577.1a-i 1140.1a-g 1027.0a-h 72.01 41.13 
KRSIR3 / C#309 1878.0ab 1390.9a 1334.8ab 74.19 43.52 
KRSIR4 / C#309 1912.6ab 1418.2a 1373.6a 74.10 43.46 
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ตารางผนวกที ่6 (ตอ) 

 

ผลผลิต  (กิโลกรัม/ไร) 
คูผสม 

ฝกเขียว1/ ฝกปอกเปลือก2/ ฝกปอกเปลือกดี3/ 

อัตราแลกฝก(%) เมล็ดฝาน(%) 

KRSIR5 / C#309 1662.3a-h 1224.6a-d 1101.3a-g 73.99 41.42 
KRSIR6 / C#309 1488.5a-j 1050.3a-i 988.1a-i 69.98 42.24 
KRSIR7 / C#309 1902.3ab 1318.7a 1223.6a-d 69.58 39.74 
KRSIR8 / C#309 1786.4a-e 1178.8a-f 1078.1a-g 65.00 42.97 
KRSIR9 / C#309 1913.5ab 1371.5a 1304.2ab 71.18 46.03 
KRSIR10 / C#309 1767.6a-e 1210.0a-d 1212.6a-e 68.48 42.86 

ATS 5 1585.1a-i 1136.5a-g 1054.5a-g 71.83 40.44 
Hybrix 3 1766.0a-e 1230.1a-d 1083.9a-g 69.92 41.30 
อินทรี 2 1684.5a-g 1065.7a-i 1021.7a-h 63.28 39.21 
Mean 1623.16 1165.73 1091.14 72.26 42.01 
F-test 0.01 0.01 0.01 ns ns 
%C.V. 18.99 18.49 20.47 10.84 12.26 

 

หมายเหตุ   1/  ฝกเขียว            =  ฝกสดรวมเปลือก 
                              2/ ฝกปอกเปลือก   =   ฝกสดปอกเปลือก 

      3/ ฝกปอกเปลือกดี =   ฝกสดปอกเปลือกที่คัดเฉพาะฝกสมบูรณ
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ตารางผนวกที ่7  ลักษณะเกษตรของคูผสมของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  ทั้งหมด 54  คูผสม รวมกับ พันธุการคาATS5   Hybrix 3  
และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ใน เดือนตลุาคม  พ.ศ.  2549  

 

วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
ความสูง(ซม.) 

ตน                    ฝก เพศผู เพศเมีย 

วัน 
เก็บเกี่ยว Rust Lb Downy 

Clean1/ Uniform1/ 

KRSIS 1 / C#309 169.87 83.6bc 52c-i 52.25g-l 71.25 2.5 1.37b-d 1.125 2.25 2.25 
KRSIS 2 / C#309 172.75 84.62bc 51.25c-i 51.5i-l 70.5 2.25 1.75a-d 1.12 2.37 1.5 
KRSIS 3 / C#309 170 84.5bc 51.25c-i 51.5i-l 70.5 1.87 1.75a-d 1 2.12 1.5 
KRSIS 4 / C#309 165.12 76.47c-f 53b-f 53.5f-i 72.5 2 1.75a-d 1.25 2.5 1.875 
KRSIS 5 / C#309 168.30 81.35bc 51.75c-i 52h-l 71 1.87 1.5b-d 1 2 1.5 
KRSIS 6 / C#309 163.2 76.82c-f 50.25hi 52.25g-l 71.25 2 2.12a-d 1.12 2.25 1.75 
KRSIS 7 / C#309 170 81.5bc 54a-c 54.75fg 73 2.5 2.25a-d 1 2.62 2 
KRSIS 8 / C#309 173.87 82bc 53.25b-e 53.75f-i 72.75 2.125 1.5b-d 1.75 2.62 2 
KRSIS 9 / C#309 162.25 77.75c-e 52.5c-h 52.75f-l 71.75 2 1.75a-d 1.12 1.75 2 

KRSIS 10  / C#309 164.87 81.12bc 50.75f-i 51kl 70 2.12 1.87a-d 1.12 2.12 1.375 
KRSIS 11 / C#309 164.25 73.62c-m 50.75f-i 52h-l 71 1.87 1.5b-d 1 2 1.5 
KRSIS 12 / C#309 170.62 82.37bc 54a-c 55.25f 74.25 2 3.25a 1.25 3.75 2.625 
KRSIS 13 / C#309 163.87 75.92c-m 50i 50.25l 69.25 1.87 1.87a-d 1 2 1.5 
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 103 

ตารางผนวกที ่7 (ตอ)       

       

วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
ความสูง(ซม.) 

ตน                    ฝก เพศผู เพศเมีย 
วัน 

เก็บเกี่ยว Rust Lb Downy 
Clean1/ Uniform1/ 

KRSIS 14 / C#309 166.62 75.62c-m 51.75c-i 52.75f-l 71.75 2.25 1.75a-d 1.125 2.62 1.875 
KRSIS 15 / C#309 169.95 84.87bc 54f-h 54.5a-c 73.5 1.75 1.62a-d 1.12 2.12 1.875 
KRSIM 1 / C#309 166.95 78.47cd 51.75c-i 52h-l 71 1.75 1.5b-d 1 1.87 1.5 
KRSIM 2 / C#309 163.37 76.45c-f 50.5f-i 51.25j-l 70.25 2.12 2.12a-d 1.125 2.12 1.625 
KRSIM 3 / C#309 170.5 80.12bc 50.5f-i 51.5i-l 63 2.12 1.75a-d 1 2.12 1.625 
KRSIM  4 / C#309 174.37 86.12bc 53b-f 54f-i 73 1.75 1.37b-d 1 2 1.5 
KRSIM  5 / C#309 169.62 80.12bc 52.5c-h 53b-f 72 2.12 1.75a-d 1.12 2.5 1.625 
KRSIM 6 / C#309 166.75 78.75cd 50.75f-i 52.25g-l 71.25 2 1.87a-d 1 2.37 1.75 
KRSIM  7 / C#309 171.5 84.25bc 51.5d-i 52.5f-l 71.5 2 1.5b-d 1.37 2.37 1.875 
KRSIM  8 / C#309 170.25 83.12bc 50.5f-i 52.25g-l 71.25 2.5 1.75a-d 1.12 2.62 2 
KRSIM 9 / C#309 162 76.05c-m 51.75c-i 52.25g-l 71.25 1.87 1.75a-d 1.375 2.12 1.5 
KRSIM 10 / C#309 164.25 79.87c 50.5 f-i 51.5i-l 70.5 2.125 2.12a-d 1 2.37 1.5 
KRSIM  11 / C#309 172.67 83.25bc 52.5c-h 53f-k 71.75 2.12 1.5b-d 1.12 2.25 1.625 
KRSIM 12 / C#309 157.62 71.87c-m 52.5c-h 53f-k 72 2.25 1.75a-d 1 2 2.75 
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 104 

ตารางผนวกที ่7 (ตอ)           

       

วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
ความสูง(ซม.) 

ตน                    ฝก เพศผู เพศเมีย 
วัน 

เก็บเกี่ยว Rust Lb Downy 
Clean1/ Uniform1/ 

KRSIM 13 / C#309 166.30 79.10c 52.5c-h 53.25f-k 72.25 2.25 1.62b-d 1 2.5 1.5 
KRSIM  14 / C#309 165.87 79.15c 50.5f-i 52.5f-l 71.5 2.12 1.5b-d 1 2.62 2.125 
KRSIM 15 / C#309 173.62 87.67bc 53.25c-i 53.75f-j 72.75 2.12 1.25cd 1.125 2.5 1.875 
KRSIT 1 / C#309 180.87 105.5ab 53b-f 53.5f-j 72.5 1.75 2a-d 1.25 2.37 1.75 
KRSIT 2 / C#309 168.75 75c-m 53.25f-k 54f-i 73 2 1.87a-d 1.12 2.12 1.75 
KRSIT 3 / C#309 161.75 98.62ab 50.25c-i 51kl 70 1.87 1.62b-d 1.12 2 1.875 
KRSIT 4 / C#309 170.62 78cd 52.25e-i 53.25f-k 72.25 2.12 2a-d 1.12 2.87 2.25 
KRSIT 5 / C#309 161.17 78.02cd 51e-i 52.75f-l 71.75 2.125 2a-d 1.25 2.25 2 
KRSIT 6 / C#309 157 74.72c-m 50.75f-i 52.25g-l 71.25 1.75 1.5b-d 1 2 1.625 
KRSIT 8 / C#309 155.57 77.5c-e 51.5d-i 52h-l 71 2.62 1.5b-d 1.25 2.12 1.625 
KRSIT 9 / C#309 168.37 76.12c-m 51.25e-i 53f-k 72 2.25 2.12a-d 1.12 2.5 1.625 

KRSIT 10 / C#309 172.17 88.02bc 53.25c-i 53.75f-j 72.75 2 1.75a-d 1.25 2.25 1.5 
KRSIT 11 / C#309 161.75 84.12bc 53.25c-i 53.75f-j 72.75 2.12 1.62b-d 1.37 2.25 1.75 
KRSIT 12 / C#309 163.37 78.37cd 50.5f-i 52h-l 71 2.12 1.5b-d 1 2.12 1.875 
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 105 

ตารางผนวกที ่7 (ตอ)           

       

วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
ความสูง(ซม.) 

ตน                    ฝก เพศผู เพศเมีย 
วัน 

เก็บเกี่ยว Rust Lb Downy 
Clean1/ Uniform1/ 

KRSIT 13 / C#309 167.8 79.37cd 51e-i 52.25g-l 71.25 2.12 1.62b-d 1 2.62 1.75 
KRSIT 14 / C#309 169.4 79.87c 53.5b-d 54.5f-h 73.5 2.125 2.62ab 1 3.62 1.75 
KRSIT 15 / C#309 166.05 75.25c 51.5d-i 53.25f-k 72.25 2.37 1.87a-d 1.12 2.37 1.875 
KRSIR 1 / C#309 170.5 82.25bc 52.25c-i 53.75f-j 72.75 2.25 1.75a-d 1 2.12 2 
KRSIR 2 / C#309 171.27 79.62c 51.75c-i 53.25f-k 72.25 2 1.87a-d 1.12 2.62 2 
KRSIR 3 / C#309 164.5 80.25bc 51.75c-i 53f-k 72 2 1.37b-d 1.12 2.12 1.625 
KRSIR 4 / C#309 161.25 77.25c-e 51e-i 52.25g-l 71.25 2.12 1.5b-d 1.125 2.25 1.625 
KRSIR 5 / C#309 163.75 71.3c-m 53.75a-c 54.5f-h 73.5 2.62 2.12a-d 1.25 3.5 2.25 
KRSIR 6/ C#309 159.05 80.37bc 52c-i 53f-k 72 2.12 1.62b-d 1 1.87 1.5 
KRSIR 7 / C#309 175.92 79.85c 51e-i 53f-k 72 1.87 2.25a-d 1 2.37 1.875 
KRSIR 8 / C#309 174.9 81.87bc 52.75b-f 53.5f-j 72.5 2.25 1.62b-d 1.12 2.5 1.625 
KRSIR 9 / C#309 163.18 79.59c 51.41d-i 53.11f-k 72.11 2.62 1.05d 1.04 2.41 1.583 
KRSIR 10 / C#309 161.87 80.12bc 52c-i 53.5f-j 72.5 1.87 1.5b-d 1 2.12 1.5 

ATS 5 158.65 76.67c-f 51.25e-i 52h-l 71 2.25 1.5b-d 1.12 2.25 1.5 
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ตารางผนวกที ่7 (ตอ)           

       

วันออกดอก (50%) โรคทางใบ1/ 

คูผสม 
ความสูง(ซม.) 

ตน                    ฝก เพศผู เพศเมีย 
วัน 

เก็บเกี่ยว Rust Lb Downy 
Clean1/ Uniform1/ 

Hybrix 3 177 81bc 51.75c-i 52.5f-l 71.5 2.25 1.37b-d 1 2.87 1.75 

อินทรี 2 161.6 78.02cd 50.75f-i 52.75f-l 71.75 2.12 2a-d 1.12 2.26 1.60 

Mean 149.14 74.4 52.09 56.72 57.2 2.04 1.64 1.4 2.19 1.75 

F-test ns 0.05 0.01 0.01 ns ns 0.01 ns ns 0.05 
%c.v. 6.37 12.31 1.69 1.74 4.41 20.83 30.53 9.94 23.09 22.06 

 

หมายเหตุ  1/คะแนน  1  ดีทีสุ่ดและลดหลัน่ลงไปหาคะแนน  5    
    Lb =   leaf blight 
    Clean =   ความสะอาดของตน 
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ตารางผนวกที ่8  ลักษณะคณุภาพของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  ทั้งหมด 54  คูผสม รวมกับ พันธุการคาATS5   Hybrix 3  
   และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ใน เดือน  ตลุาคม  พ.ศ.  2549 
    

Pericarp(μ)1/ 

คูผสม 
Germinal Abgerminal 

ความหวาน
(องศาบริกซ) 

ความยาวติดเมล็ด(ซม.) 

ยาวสุด           ติดเมล็ด 

ปลายฝกเปลือย2/ 

(ซม.) 
ความกวางฝก

(ซม.) 
ความลึกเมล็ด

(ซม.) 
จํานวนแถว 

KRSIS 1 / C#309 134.1 124 14.2op 21.39b-e 19.3a-e 2.09 4.27 0.84 14 
KRSIS 2 / C#309 131.15 120.85 15.02d-o 19.71b-e 17.8f-o 1.91 4.03 0.79 14 
KRSIS 3 / C#309 126.6 116.4 15.83a-f 18.64c-e 16.52o-r 2.12 4.49 0.84 16 
KRSIS 4 / C#309 120.85 110.15 15.45a-m 20.09b-e 18.47d-m 1.62 4.37 0.96 14 
KRSIS 5 / C#309 128.65 117.85 14.9e-p 28.19a 18.33d-m 9.86 4.26 0.86 14 
KRSIS 6 / C#309 139.33 129.4 15.75a-h 21.29b-e 19.47a-d 1.81 3.95 0.77 14 
KRSIS 7 / C#309 118.8 108.25 14.95d-o 19.46b-e 17.69g-p 1.77 4.17 0.87 14 
KRSIS 8 / C#309 126.3 115.8 14.8g-p 20.01b-e 17.74g-p 2.27 4.06 0.79 14 
KRSIS 9 / C#309 95.9 85.2 14.52k-p 19.50b-e 17.23k-r 2.27 4.19 0.93 14 

KRSIS 10 / C#309 118.65 108.25 14.5m-p 20.39b-e 17.66g-p 2.73 3.81 0.85 14 
KRSIS 11 / C#309 135.8 125.6 15.95a-d 22.75b 19.05a-g 3.70 4.27 0.80 14 
KRSIS 12 / C#309 136.35 121.55 15.52a-k 20.7b-e 18.88-g 1.82 3.9 0.79 14 
KRSIS 13 / C#309 133.6 122.86 15.65a-i 21.3b-e 19.16a-f 2.14 3.915 0.8 14 
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ตารางผนวกที ่8 (ตอ)          

        

Pericarp(μ)1/ 
คูผสม 

Germinal Abgerminal 

ความหวาน
(องศาบริกซ) 

ความยาวติดเมล็ด(ซม.) 

ยาวสุด           ติดเมล็ด 

ปลายฝกเปลือย2/ 
(ซม.) 

ความกวางฝก
(ซม.) 

ความลึกเมล็ด
(ซม.) 

จํานวนแถว 

KRSIS 14 / C#309 115.9 100.9 14.75h-p 20.10b-e 16.49o-r 3.61 3.9 0.79 12 
KRSIS 15 / C#309 128.9 123.4 15.15c-o 22.12b-d 20.17a 1.94 4.27 0.86 14 
KRSIM 1 / C#309 128.8 119.15 15.25b-n 22.63bc 20.01a-c 2.61 4.19 0.76 14 
KRSIM 2 / C#309 129.15 118.95 15d-o 19.17b-e 17.35i-r 1.82 3.92 0.77 14 
KRSIM 3 / C#309 122 111.15 15.1c-o 20.42b-e 18.31d-m 2.105 4.31 0.91 16 
KRSIM 4 / C#309 130.7 120.55 15.45a-m 19.97b-e 18.34d-m 1.62 4 0.80 14 
KRSIM 5 / C#309 116.8 106.2 15.3b-n 19.52b-e 17.19l-r 2.32 3.96 0.85 14 
KRSIM 6 / C#309 121.3 116.1 15.3b-n 20.52b-e 17.48h-g 3.0 4.31 0.99 14 
KRSIM 7 / C#309 130.4 119.93 15.45a-m 22.69bc 19.51a-d 3.18 4.02 0.82 14 
KRSIM 8 / C#309 138.6 129.13 15.35b-n 21.38b-e 19.99a-c 1.39 4.16 0.83 14 
KRSIM 9 / C#309 133.33 122.4 15.6a-j 20.77b-e 18.59d-k 2.18 4.12 0.78 14 
KRSIM 10 / C#309 130.9 120.6 15d-o 18.73b-e 16.39p-g 2.34 3.89 0.82 14 
KRSIM 11 / C#309 129.55 119.05 15.1c-o 19.79b-e 17.3j-r 2.49 4.09 1.19 12 
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ตารางผนวกที ่8 (ตอ)           

        

Pericarp(μ)1/ 
คูผสม 

Germinal Abgerminal 

ความหวาน
(องศาบริกซ) 

ความยาวติดเมล็ด(ซม.) 

ยาวสุด           ติดเมล็ด 

ปลายฝกเปลือย2/ 

(ซม.) 
ความกวางฝก

(ซม.) 
ความลึกเมล็ด

(ซม.) 
จํานวนแถว 

KRSIM 12 / C#309 130.8 115.35 16.1a-c 18e 16.04r 1.96 4.46 0.90 16 
KRSIM 13 / C#309 132.85 117.1 15.65a-i 22.21b-d 18.72b-i 3.48 4.08 0.78 14 
KRSIM 14 / C#309 120.7 104.8 14.8g-p 20.18b-e 18.57d-l 1.605 4.36 0.80 14 
KRSIM 15 / C#309 132.33 121.33 14.65i-p 19.64b-e 17.29j-r 2.34 4.37 0.86 14 
KRSIT 1 / C#309 134.45 123.8 14.6i-p 19.98b-e 17.69g-p 2.29 6.19 0.80 14 
KRSIT 2 / C#309 134.05 118.5 14.7i-p 19.55b-e 17.18m-r 2.37 4.09 0.77 14 
KRSIT 3 / C#309 133.13 122.66 16.4a 18.38de 16.23gr 2.15 4.32 0.76 16 
KRSIT 4 / C#309 131.6 120.45 15.42a-m 20.4b-e 17.98f-o 2.42 4.41 0.89 14 
KRSIT 5 / C#309 113.65 107.8 14.85f-p 19.66b-e 17.74g-p 1.925 4.28 1.28 14 
KRSIT 6 / C#309 126.8 111.85 15.25b-n 21.07b-e 19.10a-f 1.97 4.07 0.79 14 
KRSIT 8 / C#309 121.65 111.5 16.2ab 19.74b-e 17.67g-p 2.06 4.23 0.80 14 
KRSIT 9 / C#309 131.25 120.8 14.95d-o 19.31b-e 17.34i-r 1.97 3.94 0.84 14 

KRSIT 10 / C#309 118.4 107.8 15.53a-k 19.33b-e 17.35i-r 1.985 4.09 0.92 14 
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ตารางผนวกที ่8 (ตอ)          

        

Pericarp(μ)1/ 
คูผสม 

Germinal Abgerminal 

ความหวาน
(องศาบริกซ) 

ความยาวติดเมล็ด(ซม.) 

ยาวสุด           ติดเมล็ด 

ปลายฝกเปลือย2/ 
(ซม.) 

ความกวางฝก
(ซม.) 

ความลึกเมล็ด
(ซม.) 

จํานวนแถว 

KRSIT 11 / C#309 123.7 113.7 15.35b-n 22.64bc 18.66c-i 3.98 3.93 0.72 14 
KRSIT 12 / C#309 129 118.6 14.8g-p 21.05b-e 19.03a-g 2.01 4.125 0.84 14 
KRSIT 13 / C#309 134.1 123.65 15.65a-i 21.42b-e 18.73b-i 2.69 4.24 0.87 14 
KRSIT 14 / C#309 118.2 107.75 15.9a-e 20.7b-e 17.72g-p 2.97 4.16 0.86 14 
KRSIT 15 / C#309 132.45 122.2 14.95d-o 22.78b 19.55a-d 3.22 4.19 0.82 14 
KRSIR 7 / C#309 133.93 123.06 14.45m-p 20.57b-e 18.43d-m 2.14 4.25 0.82 14 
KRSIR 2 / C#309 132.1 121.8 15.25b-n 20.13b-e 17.32j-r 2.80 4.11 0.84 14 
KRSIR 10 / C#309 131.6 121 15.5a-l 19.97b-e 17.93f-n 2.04 4.32 0.73 16 
KRSIR 8 / C#309 123.2 112.5 15.5a-l 19.92b-e 17.89f-n 2.02 4.32 0.87 14 
KRSIR 3 / C#309 124.6 111.6 15.17c-o 21.2b-e 17.9f-n 3.3 4.16 0.82 14 
KRSIR 9 / C#309 121.6 110.95 15.2b-o 19.79b-e 17.44h-g 2.34 4.12 0.83 14 
KRSIR 4 / C#309 126.75 115.95 14.4n-p 20.53b-e 19.12a-f 1.41 4.35 0.90 14 
KRSIR 6 / C#309 118.1 107.75 15d-o 21.22b-e 18.8b-h 2.41 4.27 0.91 14 
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ตารางผนวกที ่8 (ตอ)          

        

Pericarp(μ)1/ 
คูผสม 

Germinal Abgerminal 

ความหวาน
(องศาบริกซ) 

ความยาวติดเมล็ด(ซม.)ยาว
ยาวสุด           ติดเมล็ด 

ปลายฝกเปลือย2/ 
(ซม.) 

ความกวางฝก
(ซม.) 

ความลึกเมล็ด
(ซม.) 

จํานวนแถว 

KRSIR 1 / C#309 126.75 121.55 15.35b-n 21.74b-e 19.32a-e 2.41 4.12 1.05 14 
KRSIR 5 / C#309 127.75 116.95 15.8a-g 20.49b-e 18.46d-m 2.03 4.22 1.3 14 

ATS 5 126.4 116.2 13.93p 17.91e 16.51o-r 1.4 4.395 0.99 14 

Hybrix 3 130.6 120.4 15.15c-o 18.4de 17.28k-r 1.12 4.805 0.935 18 

อินทรี 2 131.96 125.20 15.83a-f 17.98e 16.77h-r 1.20 4.24 0.89 14 

Mean 127.43 116.73 15.21 20.48 18.08 2.4 4.21 0.86 14.15 

F-test ns ns 0.01 0.01 0.01 ns ns ns ns 

%C.V. 9.56 10.23 3.71 11.09 4.34 95.01 13.02 23.49 5.57 
 
 

หมายเหตุ  1/  Germinal            =  เปลือกเมล็ดดานตนออน 
          Abgerminal        =  เปลือกเมล็ดดานตรงขามตนออน 

     2/  ปลายฝกเปลือย  =  คาความยาวสุดของฝก – ความยาวติดเมล็ด 
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ตารางผนวกที ่9  คุณภาพการรับประทานหลังนึ่งของคูผสมทดสอบขาวโพดหวานพิเศษ(sh2)  ทั้งหมด 54  คูผสม รวมกับ พนัธุการคาATS5   Hybrix 3  
   และพันธุเปรยีบเทียบ (อินทรี 2)  ปลูกทดสอบ  ณ.  ศูนยวิจัยขาวโพดขาวฟางแหงชาติ  ใน เดือน  ตลุาคม  พ.ศ.  2549  
 

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีเมล็ดและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIS 1 / C#309 3.75 2.25 2.25 2 3.25 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล สีสวย ฝกสวย ฉ่ําน้ํา กรอบ 

KRSIS 2 / C#309 4 4 2 3 4.25 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล หวาน pericarpติดฟน 

KRSIS 3 / C#309 4.5 2 2.5 2 3.75 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล pericarp  เหนียว 

KRSIS 4 / C#309 1.75 1.5 2 1.25 2 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีออน ไหมน้ําตาล มีกลิ่น 

KRSIS 5 / C#309 3 3 1.75 3 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล ฝกสวย สีสวย pericarpไมเหนียว 

KRSIS 6 / C#309 2.25 2.25 1.75 1.5 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล ทรงฝกอวน กลิ่น 

KRSIS 7 / C#309 3.5 3.5 2 3 3.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล ไมดี นุม 

KRSIS 8 / C#309 3 1.75 1.75 3.25 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล เมื่อชิมแลวเคี้ยวงายแตเปลือกหุมแหนียว 

KRSIS 9 / C#309 4.5 4 3 2.5 4.25 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล รสชาติไมอรอย 

KRSIS 10 / C#309 3 2 2.5 1.25 3.5 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล นุม 

KRSIS 11 / C#309 3 2.5 3 1.75 2.9 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล รสชาติจืด pericarp ไมเหนียวแตหนา 

KRSIS 12 / C#309 2.25 1.5 1.5 1.75 2 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมน้ําตาล กลิ่นหอม 

        

        

        

112 
  



 113 

ตารางผนวกที ่9 (ตอ)        

        

คูผสม ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีเมล็ดและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIS 13 / C#309 3 1.75 2 1.25 3.75 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล กรอบ 

KRSIS 14 / C#309 3.5 3.75 3.5 3 4 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล รูปทรงสวย ยาว อรอย แตฝกไม uniform 

KRSIS 15 / C#309 2 1.75 2 1.5 2.25 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล หอมอรอย pericarp  หนา 

KRSIM 1 / C#309 2.75 2.25 2 1.75 4 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมน้ําตาล นุมฝกสวย 

KRSIM2 / C#309 3.75 3.75 2.5 3.5 4.5 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล กรอบ เมล็ดใหญ 

KRSIM 3 / C#309 3.25 1.5 1.75 1.25 2.8 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล เมื่อชิมแลวเคี้ยวงาย 

KRSIM 4 / C#309 3.5 2.15 1.75 2.25 3.25 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่นเล็กนอย/ติดฟน รสชาติอรอย 

KRSIM5 / C#309 3 2.5 2 3 2.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีเหลืองออน ไหมสีน้ําตาล จืดกรอบ/เคี้ยวงาย/คลาย waxy 

KRSIM 6 / C#309 3.15 2 2 1.5 3.25 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล กลิ่น  pericarpติดฟน 

KRSIM 7 / C#309 3.5 1.75 1.75 2.25 3.65 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล รสชาติจืด 

KRSIM 8 / C#309 3 2.75 1.25 3 4.25 สีเหลืองออน ไหมสีน้ําตาล สีสวย นุม 

KRSIM 9 / C#309 3 2.75 1.75 2.25 3.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล สีเมล็ดไมสม่ําเสมอ 

KRSIM 10 / C#309 3 2.25 1.9 1.5 3.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล เมล็ดใหญ มีกลิ่น pericarpหนา 
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ตารางผนวกที ่9 (ตอ)        

        

คูผสม ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีเมล็ดและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIM 11 / C#309 2.75 2 2 2.75 3.15 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล ฝกสวย/สีสวย/อรอย 

KRSIM 12 / C#309 3.5 2.8 3.5 3 4 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล  

KRSIM 13 / C#309 2 1.25 2 2.25 2.75 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่น 

KRSIM 14 / C#309 - - - - - - - 

KRSIM 15 / C#309 3.25 2.25 2 2.75 4.15 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล นุม/หวาน 

KRSIT 1 / C#309 4.5 3.25 2 3.75 4.5 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่นเล็กนอย  pericarpหนา 

KRSIT 2 / C#309 3.75 3.5 3.5 2 4 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล pericarp  เหนียว 

KRSIT 3 / C#309 3 2 1.5 1.5 2.65 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล เมื่อชิมแลวเคี้ยวงาย 

KRSIT 4 / C#309 3.75 2 2.25 1.5 3.25 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล รสชาติจืดแตเมื่อชิมแลวเคี้ยวงายมาก
คลายwaxy 

KRSIT 5 / C#309 2 1.5 1.5 1.5 1.85 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล มีกลิ่น 

KRSIT 6 / C#309 3 2.5 3.25 2.25 3.25 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล สีไมสวย/เรียงเมล็ดไมสวย 

KRSIT 8 / C#309 3.5 1.75 1.25 3 4 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล pericarp  ไมเหนียว 
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ตารางผนวกที ่9 (ตอ)        

        

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีเมล็ดและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIT 9 / C#309 4.5 3.5 1.5 2 5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล ติดเมล็ดนอย 

KRSIT 10 / C#309 2.75 2 1.5 2.25 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล pericarp  ไมเหนียว 

KRSIT 11 / C#309 - - - - - - - 

KRSIT 12 / C#309 2.5 1.75 1.5 1.5 1.9 สีเหลืองไลระดับ/ไหมสีน้ําตาล กรอบ หวาน นุม/มี่กลิ่น 

KRSIT 13 / C#309 3.75 3.5 3 2.75 4.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล ฝกสวย กลิ่น 

KRSIT 14 / C#309 - - - - - - - 

KRSIT 15 / C#309 4.1 4 2.5 2.75 4.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล ทรงฝกอวน 

KRSIR 1 / C#309 4.75 3.5 2.5 2.75 4.75 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล สีสวย เปลือกหุมเมล็ดเหนียว 

KRSIR 2 / C#309 2.75 1.75 2.75 2 3.25 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล - 

KRSIR 3 / C#309 3.5 2 3 1.5 3.75 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล หอม/นุม 

KRSIR 4 / C#309 1.5 1.75 1.75 2.5 2.25 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล รสชาติหวาน 

KRSIR 5 / C#309 3 1.75 2.5 2.5 3 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล pericarp  ไมเหนียว 

KRSIR 6 / C#309 - - - - - - - 

KRSIR 7 / C#309 2.5 2 1.5 1.75 3 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล - 
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ตารางผนวกที ่9 (ตอ)        

        

คูผสม 
ความ
หวาน 

ความ
บาง1/ 

ความ
กรอบ 

ความ
นุม 

ความ
ชอบ 

สีเมล็ดและไหม ลักษณะคุณภาพการรับประทาน 

KRSIR 8 / C#309 4 2.5 1.5 2.5 3.5 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล เมื่อชิมแลวเคี้ยวยาก 

KRSIR 9 / C#309  - -  - -   - -  - 

KRSIR 10 / C#309 4 2.5 1.5 1.75 4.25 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล กรอบ 

ATS 5 1.5 1.75 1.5 2 2.75 สีเหลืองไลระดับจนถึงสีขาว ไหมสีน้ําตาล เมล็ดใหญ  ความหวานสูง 

Hybrix 3 2 2.25 1.5 2.25 2.2 สีเหลืองเขมไลระดับจนถึงสีออน ไหมน้ําตาล ทรงฝกปอม 

อินทรี  2 2.3 2.25 1.95 2.05 2.55 สีเหลืองไลระดับจากออนถึงเขม ไหมน้ําตาล สีสวย  pericarp  คอนขางหนา  เหนียว 

 

หมายเหตุ  คะแนน  1  ดทีี่สุดและลดหลั่นลงไปหาคะแนน  5 
      1/  ความบาง =  ความบางของเปลือกหุมเมล็ด
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