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เช้ือไวรัสสาเหตุโรคใบด่างจุดวงแหวนคือ เช้ือ Papaya ringspot virus (PRSV) เป็นเช้ือท่ีจดัอยูใ่นกลุ่ม 
Potyvirus มี 2 biotype คือ PRSV-W เขา้ท าลายพืชตระกลูแตงเท่านั้น และ PRSV-P เขา้ท าลายไดท้ั้งมะละกอ
และพืชตระกลูแตง  PRSV เป็นไวรัสท่ีมีจีโนมป็น RNA สายเด่ียวชนิด + ขนาด 10,323 นิวคลีโอไทด ์เป็น
สาเหตุโรคท่ีท าใหเ้กิดความเสียหายรุนแรงถึง 100% มาตรการการควบคุมโรคท าไดโ้ดยก าจดัตน้ท่ีเป็นโรค และ
ก าจดัแมลงท่ีเป็นพาหะโรคกลุ่มเพล้ียอ่อนนั้นไม่ไดผ้ล และไม่มียนีตา้นทานโรคน้ีในมะละกอท่ีปลกูเป็นการคา้ 
การใชม้ะละกอดดัแปรพนัธุกรรมยงัไม่เป็นท่ียอมรับ การใชเ้ช้ือสายพนัธ์ุ PRSV ท่ีอ่อนก าลงัเพื่อควบคุมโรคยงั
ไม่มีประสิทธิภาพเน่ืองจากสายพนัธ์ุมีความต่างกนัในแต่ละพื้นท่ี ดงันั้นการสร้าง infectious clone ท่ีรวดเร็วจะ
เป็นการผลิตเช้ืออ่อนก าลงัท่ีเหมาะสมแต่ละพื้นท่ี และน าไปสู่การควบคุมโรคไดอ้ยา่งมีประสิทธิภาพ จึงไดท้ า
การโคลนจีโนมของ PRSV-P จากสายพนัธ์ุสมุทรสาคร (SMK) โดยใชชุ้ด RNeasy kits ของ Qiagen และ
สังเคราะห์ cDNA ดว้ยชุด Omniscript (Qiagen) โดยใช ้reverseไพรเมอร์ T26-3UTR2 ไดจ้ากการเปรียบเทียบ
ล าดบันิวคลีโอไทดจี์โนมของ PRSV-P จากฮาวาย (X67673), ไตห้วนั (X97215) และไทย (AY162218) เพิ่ม
ปริมาณผลิตภณัฑพ์ีซีอาร์เตม็จีโนมโดยใช ้ไพรเมอร์ 7 คู่ จะไดผ้ลิตภณัฑท์ั้งหมด 7 ช้ิน ครอบคลุมทั้งจีโนม ซ่ึง
จะมีขนาดตั้งแต่ 500 ถึง 2,700 คู่เบส ผลิตภณัฑพ์ีซีอาร์แต่ละช้ินเช่ือมต่อเขา้กบัโคลนน่ิงเวคเตอร์ แลว้น าไปหา
ล าดบันิวคลีโอไทด ์พบวา่จีโนม PRSV-SMK มีขนาด 10,323 คู่เบส ท่ีแปลรหสัโพลีเปเปไทด ์3,343 กรดอะมิ
โน โดยล าดบันิวคลีโอไทด ์มีความคลา้ยคลึง 83-89 เปอร์เซนต ์และล าดบักรดอะมิโนมีความคลา้ยคลึง 90-93 
เปอร์เซนต ์เม่ือเปรียบเทียบกบัขอ้มูลของเช้ือไวรัสใบด่างจุดวงแหวนท่ีมีรายงานบนฐานขอ้มูล GenBank 12 
accessions การสร้าง infectious clone ของ PRSV-SMK แบ่งเป็น 3 โคลนยอ่ย (subgenome 1; P1, HC-Pro, 
subgenome 2; P3, 6K1, CI, 6K2 และ subgenome 3; VPg, NIa, NIb, CP) โดยแต่ละโคลนจะมี T7 Promoter, 
5´UTR, ยนีของไวรัสท่ีแบ่งเป็น 3 ช้ิน และ 3´UTR  โดยท่ี T7 promoter เป็นตวัขบัยนีเพื่อสร้าง RNA transcript 
ในหลอดทดลองน าอาร์เอน็เอท่ีไดไ้ปร่วมปลกูถ่ายกบัเช้ือ PRSV-SMK ในตน้กลา้มะละกอเพื่อทดสอบ
ความสามารถในการทวีจ  านวนจีโนมยอ่ยในตน้มะละกอ 
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