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พารามิเตอรทางพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
 

Genetic Parameters for Reproductive Traits of Sows 
 

คํานํา 
  

อุตสาหกรรมการผลิตสุกรในประเทศไทย ปจจุบันมีการขยายตวัเพิ่มสงูขึ้น การผลิตสุกร
ใหตรงกับความตองการของตลาดไมวาจะเปนสุกรพอแมพันธุหรือสุกรขุนก็ตาม จําเปนที่จะตอง
สรางผลกําไรสูงสุดใหแกผูเล้ียง ซ่ึงเปนปจจัยสําคัญที่จะชี้วัดความสําเร็จในธุรกิจสกุร การเพิ่มผล
กําไรทางหนึ่งก็คือการเพิ่มประสิทธิภาพการผลิต ในการเพิ่มประสิทธิภาพการผลิตในการผลิตสุกร
นั้น สามารถพิจารณาไดจากการใหผลผลิตของแมสุกร คือ จํานวนลูกหยานมตอแมตอป ซ่ึงมี
ความสัมพันธกับ จํานวนลูกแรกเกดิทั้งหมด จํานวนลูกมชีีวิต จํานวนลกูหยานม น้ําหนักแรกเกิด 
และน้ําหนักหยานม เปนลักษณะที่สําคัญในสุกรสายแมพันธุ ซ่ึงสามารถเพิ่มประสิทธิภาพไดจาก
การคัดเลือกและปรับปรุงพันธุสุกรในสายแมพนัธุ แมวาลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรเปน
ลักษณะที่มกีารถายทอดทางพันธุกรรมคอนขางต่ํา อีกทัง้ยังตองคํานึงถึงลักษณะการเจริญเติบโต 
และคุณภาพซากดวย ทําใหการคัดเลือกและปรับปรุงพัฒนาเปนไปไดชา ซ่ึงในการปรับปรุงพันธุ
สุกรใหมีประสิทธิภาพและบรรลุเปาหมายไดอยางรวดเร็วนั้น จําเปนที่จะตองทราบคาพารามิเตอร
ทางพันธุกรรมที่จําเปนตางๆ เชน คาอัตราพันธุกรรม (heritability ; h2), คาอัตราซ้ํา (repeatability ; 
t), คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (Genetic Correlations ; rG) คาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏ 
(Phenotypic Correlations ; rP) เพื่อใชเปนขอมูลในการคัดเลือกและกําหนดแผนการผสมพันธุ และ
ดวยวิธีการประมาณคาคาองคประกอบของความแปรปรวนทางพนัธุกรรม โดยใชแบบหุนสัตว 
(animal model) ซ่ึงนําเอาคาสังเกตของสัตวและความสัมพันธของสัตวแตละตัว รวมทั้งปจจัยที่มี
อิทธิพลตอลักษณะนั้นๆ มาใชประมาณคาความแปรปรวน ทําใหการประมาณคาพารามิเตอรทาง
พันธุกรรมมีประสิทธิภาพและมีความแมนยําสูง อีกทั้งจะเพิ่มความแมนยําของคุณคาการผสมพันธุ
อีกดวย ชวยใหการพัฒนาปรับปรุงและการตอบสนองตอการคัดเลือกของลักษณะทางการสืบพันธุ
ในแมสุกรเปนไปอยางมีประสิทธิภาพ และชวยเพิ่มประสทิธิภาพการผลิตสุกร ดังนั้นการศึกษาครั้ง
นี้จึงมุงเนนที่จะศึกษาถึงคาพารามิเตอรทางพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
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วัตถุประสงค 
 

1. เพื่อประมาณคาองคประกอบของความแปรปรวน (variance components) ของ
ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
 

2. เพื่อประมาณคาอัตราพันธุกรรม (heritability) และคาอัตราซ้ํา (repeatability) ของ
ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
 

3. เพื่อประมาณคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (genetic correlation) และคา
สหสัมพันธทางลักษณะปรากฏ (phenotypic correlation) ของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
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การตรวจเอกสาร 
 
พารามิเตอรทางพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพนัธุของแมสุกร 
 
 ลักษณะทางการสืบพันธุของแมสุกรก็เปนลักษณะที่สําคัญทางเศรษฐกจิอีกลักษณะหนึ่งที่
ถูกนํามาใชพิจารณาในการคัดเลือก เพื่อเพิม่สมรรถภาพการผลิต และชวยลดตนทุนการผลิต ใน
กระบวนการการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุ จําเปนที่จะตองทราบคาพารามิเตอรทางพันธุกรรม ซ่ึง
ตั้งแตป 1960 ไดมีการศึกษาคาพารามิเตอรทางพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุของแมสุกร
อยางมากโดยคาพารามิเตอรทางพันธุกรรมในชวงแรกของการศึกษาไดมาจาก การวเิคราะห 
รีเกรซชั่นระหวางลูกสาวกับแม (daughter-dam regression) หรือการหาสหสัมพันธแบบลูกรวมพอ
เดียวกัน (paternal half-sib analysis) ที่ใชการวิเคราะหหาคาความแปรปรวนแบบเดิม (Kim, 2001) 
ที่ไมไดรวมเอาปจจัยคงที่ที่มอิีทธิพลตอการแสดงออกลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร รวมเขา
ไปดวย เชน ลําดับการคลอด, ฤดูกาล และปที่คลอดหรือปจจัยสุมตางๆ ทําใหเกดิอคต ิ(bias) ในการ
วิเคราะห ปจจบุันมีความกาวหนาทางดานโปรแกรมคอมพิวเตอรอยางมาก ทําใหสามารถนําเอา
ปจจัยคงทีแ่ละปจจัยสุม มาวิเคราะห โดยใชแบบหุนสัตว (Animal Model) หาองคประกอบความ
แปรปรวนที่มผีลเนื่องมาจากความสามารถทางพันธุกรรมทางตรง (direct genetic effect) และความ
ความแปรปรวนที่มีผลเนื่องมาจากสภาพแวดลอม (environmental effect)  โดยใชวิธี restricted 
maximum likelihood (REML) ที่รวมเอา พนัธุประวัตแิละขอมูลทั้งหมดมาใชในการวิเคราะหชวย
ลดการเกิดอคติ และมีความแนนอนและประสิทธิภาพมากขึ้น (Kim, 2001) 
 

นอกจากปจจยัคงที่และปจจยัสุม ที่ใชในการวิเคราะหหาองคประกอบความแปรปรวนที่มี
ผลเนื่องมาจากความสามารถทางพันธุกรรมแลว กย็ังมีอิทธิผลเนื่องจากความสามารถของแมหรือ
อิทธิผลเนื่องจากแม (maternal genetic effect)  ซ่ึงถูกนํามาใชรวมในการวิเคราะหองคประกอบ
ความแปรปรวน ในการประมาณอิทธิพลพันธุกรรมของความเปนแมเพิ่มประสิทธิภาพในแผนการ
ปรับปรุงพันธุ แตอยางไรก็ตาม จากการศึกษาของ Ferraz and Johnson (1993) และ Southwood and 
Kennedy (1990) ไดรายงานวาอิทธิผลของความเปนแมมผีลตอการแสดงออกของลักษณะทางการ
สืบพันธุในแมสุกร ซ่ึงไมสอดคลองกับการศึกษาของ Haley and Lee (1992) และ Alfonso et al. 
(1997) ที่รายงานวาอิทธิพลของความเปนแมไมมีผลตอการแสดงออกของลักษณะทางการสืบพันธุ
ในแมสุกร ซ่ึงทําใหอิทธิพลของความเปนแมตอการแสดงออกของลักษณะทางการสืบพันธุในแม
สุกรยังไมเปนชัดเจนนัก 
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อัตราพันธุกรรม (heritability ; h2) 
 
 อัตราพันธุกรรมเปนสัดสวนความแปรปรวนเนื่องมาจากผลของยีนแบบบวกสะสม (VA) 
ตอความแปรปรวนลักษณะปรากฏ (VP) หรือเปนสัดสวนของความแปรปรวนเนื่องมาจาก
พันธุกรรมตอความแปรปรวนทั้งหมด ซ่ึงอตัราพันธุกรรมเปนพารามิเตอรที่สําคัญในการคัดเลือก 
(Falconer, 1996) สมชัย (2530) กลาววา ลักษณะปรากฏของลักษณะปริมาณเกิดขึน้จากผลรวมของ
ความสามารถทางพันธุกรรมกับสภาพแวดล อม เขียนแสดงในรูปสมการได เปน 
 

P = G + E 
 

เมื่อประยุกตหลักการทางคณติศาสตร พรอมทั้งตั้งสมมุติฐานวา ความสามารถทาง
พันธุกรรม (G) และสภาพแวดลอม (E) เปนตัวแปรซึ่งเปนอิสระแก กัน (independent variables) จะ
สามารถเขียนแสดงในรูปสมการได เปน 

 
V(P) = V(G) + V(E) 

 
นั่นคือความแปรปรวนในลกัษณะปรากฏประกอบขึ้นดวย ความแปรปรวนที่มีผลเนื่องมาจาก
ความสามารถทางพันธุกรรมและความแปรปรวนที่มีผลเนื่องมาจากสภาพแวดล อม ซ่ึงคาอัตรา
พันธุกรรม อาจนํามาพิจารณาในอีกนยัหนึง่ไดเปนคาสัมประสิทธิ์รีเกรซชั่นของยีนแบบบวกสะสม 
ตอลักษณะปรากฏ นั่นคือ 
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ตารางที่ 1 แสดงคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะที่สําคัญทางเศรษฐกิจในสุกร อัตรา
พันธุกรรมเปนคาที่อยูระหวาง 0 ถึง 1 และเปนคาเฉพาะสําหรับประชากรหนึ่งๆ ซ่ึงมีความสําคัญ
อยางยิ่งตอการปรับปรุงพันธุ และจะมีบทบาทที่สําคัญในทุก ๆ กรณีที่เปนการศึกษาการถายทอด
ลักษณะปริมาณ และ การปรับปรุงลักษณะปริมาณ สําหรับการประยกุตใชในการปรับปรุงพันธุสัตว 
สมชัย (2530) ไดสรุปถึงหนาที่เฉพาะที่สําคัญ ๆจําแนกออกเป นข อ ๆ ได ดังนี ้
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1. เพื่อการกําหนดลักษณะและจํานวนลักษณะในแผนการปรับปรุงพันธุ 
 

2. เพื่อการกําหนดระบบการผสมพันธุ (mating system) สําหรับปรับปรุงลักษณะที่
เนนเพื่อการคัดเลือก 
 

3. เพื่อกําหนดวิธีการคัดเลือก การเลือกใชขอมูลจากแหลงตาง ๆ สําหรับการ
ปรับปรุงลักษณะที่เนนในการคัดเลือก 
 

4. เพื่อใชรวมกับดัชนีทางพันธกุรรม (genetic parameters) อ่ืน ๆ ในการคาํนวณดัชนี
การคัดเลือก (selection index) เพื่อใชเปนเกณฑ ในการเปรยีบเทียบ เพื่อคดัเลือกสัตวไวทําพันธุ 
 
ตารางที่ 1 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะทีสํ่าคัญทางเศรษฐกิจในสุกร 
 

ลักษณะ คาอัตราพันธุกรรม 
จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 0.15 
จํานวนลูกหยานม 0.10 
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 0.10 
ประสิทธิภาพการใชอาหาร 0.35 
พื้นที่หนาตัดเนื้อสัน 0.50 
ความหนาไขมัน 0.50 

 
ที่มา : Bourdon (2000) 
 
คาอัตราพนัธกุรรมของลักษณะทางการสบืพันธุในแมสกุร 
 

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรมีคาต่ํา ทําใหความเปนไปไดในการ
ปรับปรุงของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรคอนขางชา แตอยางไรก็ตามเนื่องจากคุณภาพและ
จํานวนของขอมูลที่มากทําใหลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรถูกนาํมาพิจารณาในแผนการ
ปรับปรุงพันธุ ถึงแมวาจะมีคาอัตราพันธุกรรมต่ําก็ตาม (Gu et al., 1989) ตารางที่ 2 แสดงคาอัตรา
พันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร จากรายงานของ Roehe and Kennedy (1995) คา
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อัตราพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดของสุกรพันธุ แลนดเรช และลารจไวท จะอยู
ในชวง 0.09 ถึง 0.16 โดยใชแบบจําลองสัตวหลายตวัแปร ซ่ึงสอดคลองกับรายงานของ  
Crump et al., (1997) และ Adamec and Johnson (1997) ที่รายงานคาอตัราพันธุกรรมของจํานวนลกู
แรกคลอดทั้งหมดอยูในชวง 0.09 ถึง 0.13 
 
ตารางที่ 2  คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
 

คาอัตราพันธุกรรม อางอิง พันธุ ลําดับ 
การคลอด จํานวนลูกแรก

คลอดทั้งหมด 
จํานวนลูกแรก
คลอดมีชีวิต 

จํานวนลูกหยานม  

ลารจไวท 1 - .07 - Kaplon (1991) 

ลารจไวท 1 
2 
3 

.02 

.03 

.02 

.02 

.02 

.02 

- Alfonso et al., 
(1997) 

ลารจไวท 
 

 
แลนดเรช 

1 
2 
3 
1 
2 
3 

.090 

.143 

.094 

.098 

.091 

.123 

.072 

.111 

.085 

.086 

.096 

.116 

.066 

.073 

.110 

.072 

.080 

.060 

Roehe and Kennedy 
(1995) 

ดูรอค 
 
 

แลนดเรช 
 
 

ลารจไวท 
 

1 
2 
3 
1 
2 
3 
1 
2 
3 

- .147 
.113 
.101 
.146 
.208 
.021 
.094 
.152 
.177 

- Irgang et al., (1994) 

ลารจไวท 
แลนดเรช 

1 
1 

.127 

.133 
.131 
.086 

.100 

.068 
Southwood and 
Kennedy (1990) 
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Haley et al. (1988) รายงานคาอัตราพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตมีคาประมาณ 
0.1และคาอัตราพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวติของสุกรพันธุ แลนดเรชและลารจไวท  
มีคา 0.07 และ 0.12 ตามลําดับ ซ่ึงใชวิธี REML ในการประมาณคา (Gu et al., 1989) ซ่ึงสอดคลอง
กับอีกหลายการศึกษาที่มีคาอัตราพันธุกรรมอยูในชวง 0.07 ถึง 0.17 (Roehe and Kennedy (1995), 
Crump et al., (1997), Adamec and Johnson (1997)) 
 

อัตราพันธุกรรมของจํานวนลกูหยานมอยูในชวงที่ต่ํากวาคาอัตราพันธุกรรมของจํานวนลูก
แรกคลอดมีชีวิตหรือจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด โดยมีคาประมาณ 0.04 ถึง 0.11 (Roehe and 
Kennedy (1995), Southwood and Kennedy, 1990) ซ่ึงเปนคาที่ต่ํามากสําหรับคาอัตราพันธุกรรม 
 

เนื่องจากลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรเปนลักษณะที่สามารถทําการวัดซ้ําไดทาํให
ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร สามารถแยกลําดับการคลอดแตละครั้งออก เพื่อใชในการ
ประมาณหาความแปรปรวนของลําดับการคลอดครั้งแรกกับลําดับการคลอดครั้งตอมาได ดวยการ
วิเคราะหหลายตัวแปรทําใหประสิทธิภาพในการคัดเลอืกเพิ่มขึ้นอีกดวย (Haley et al., 1988) 
 
อัตราซ้ํา (repeatability ; t) 
 

 อัตราซ้ําคือ อัตราสวนของความแปรปรวนที่มีผลมาจากพันธุกรรมและจากสภาพแวดลอม
ถาวรตอความแปรปรวนในลักษณะปรากฏทั้งหมด ซ่ึงเกิดจากลกัษณะบางลักษณะที่สัตวสามารถ
จะแสดงลักษณะปรากฏไดหลายครั้งในชัว่ชีวิตหนึ่ง (สมชัย, 2530)  คาความคลายคลึงกันของ
ลักษณะปรากฏจากการแสดงออกหลายๆครั้ง สามารถวัดไดในคาของอตัราซ้ํานั้นเอง ตารางที่ 3 
แสดงคาอัตราซ้ําของลักษณะทางการสืบพนัธุในแมสุกร 
 

อัตราซ้ําสามารถนิยามได 3 แบบ ดังตอไปนี้ 
 

1. อัตราซ้ํา คือ อัตราสวนของความแปรปรวนที่มีผลมา จากพันธุกรรมและจาก
สภาพแวดลอมถาวรตอความแปรปรวนในลักษณะปรากฏทั้งหมด เขยีนในรูปสมการ
ไดเปน 

2

2222

P

PEIDAt
σ

σσσσ +++
=  
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หรือ 

2

22

P

PEGt
σ
σσ +

=  

หรือ 

2

22

P

PEAt
σ
σσ +

=  

 
2. อัตราซ้ําคือ สหสัมพันธระหวางบันทึกของลักษณะเดยีวกนัของสัตวตัวหนึ่ง หรือเรียก

อีกอยางวา intraclass correlation เขียนในรปูสมการไดเปน 
 

21YYrt =  
 

โดย Y1 และ Y2 เปนแตละบันทึกของสัตวตัวที่ i 
3. อัตราซ้ําคือ คาสัมประสิทธิ์รีเกรซชั่นระหวางบันทึกที่ 2 และบันทึกที่ 1 ของสัตวตัว

หนึ่งเขียนในรูปสมการไดเปน 

21YYbt =  
 

ตารางที่ 3 คาอัตราซ้ําของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
 

ลักษณะการสบืพันธุในแมสุกร คาอัตราซ้ํา 
จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 0.15 
จํานวนลูกหยานม 0.10 
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 0.30 
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 0.15 
น้ําหนกัครอก ที่ 21 วัน 0.15 

 
ที่มา : Bourdon (2000) 
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สหสัมพันธระหวางลักษณะ (Correlations Between Traits) 
 
 ลักษณะที่มีความสําคัญทางเศรษฐกิจโดยทัว่ไปแลวมีหลายลักษณะดวยกัน ซ่ึงในการ
วางแผนปรับปรุงพันธุเพื่อปรับปรุงลักษณะใดลักษณะหนึ่ง จะทําใหเกิดผลกระทบกับอีกลักษณะ
อ่ืนได เนื่องมาจากความสัมพนัธรวมในทางพันธุกรรมระหวางลักษณะที่ถูกเนนเพื่อการคัดเลือก
และลักษณะอืน่ๆ ที่ไมไดถูกเนน  
 

ความสัมพันธรวมในทางพนัธุกรรมระหวางลักษณะสองลักษณะเรียกวา สหสัมพนัธทาง
พันธุกรรม (genetic correlation ; rG) มีสาเหตุจากการที่ยนีตําแหนงหนึง่มีผลในการควบคุมลักษณะ
มากกวาหนึ่งลักษณะ และจากการที่ยนีหรือกลุมของยีนที่ควบคุมลักษณะทั้งสองมีตาํแหนงอยูบน
โครโมโซมตัวเดียวกัน ซ่ึงความสัมพันธรวมทางพันธุกรรมระหวางสองลักษณะ อาจเปนแบบ
สนับสนุนกัน กลาวคือ การคดัเลือกเนนลักษณะหนึ่งมีผลทําใหอีกลักษณะหนึ่งดีขึน้ตาม หรืออาจ
เปนแบบตรงขามกัน คือการคัดเลือกเนนลักษณะหนึ่งมีผลทําใหอีกลักษณะหนึ่งเลวลง ในกรณีที่
สัตวไดรับสภาพแวดลอมที่เหมือนกนั การประเมินความสัมพันธระหวางลักษณะวดัดวยคา
สหสัมพันธปรากฏ (phenotypic correlation ; rP) ซ่ึงเปนความสัมพันธรวมที่มีสาเหตเุนื่องมาจาก
พันธุกรรมและสภาพแวดลอม (สมชัย, 2530) 
 

 ซ่ึงในทางดานการปรับปรุงพันธุสามารถแบงสหสัมพันธระหวางลักษณะไดเปน 
 
1. คาสหสัมพันธปรากฏ (phenotypic correlation ; rP) 

โดยสามารถแสดงความสัมพันธดวยสมการความสัมพันธไดดังนี ้

))(( )()(

).(

ypxp

yxp
p VarVar

Cov
r =  

 
2. คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (genetic correlation ; rG) 

โดยสามารถแสดงความสัมพันธดวยสมการความสัมพันธไดดังนี ้

))(( )()(

).(

yaxa

yxa
a VarVar

Cov
r =  
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3. คาสหสัมพันธทางสภาพแวดลอม (environmental correlation ; rE) 
โดยสามารถแสดงความสัมพันธดวยสมการความสัมพันธไดดังนี ้

))(( )()(

).(

yExE

yxE
E VarVar

Cov
r =  

 
ความสัมพันธระหวาง rP rG และ rE (ภาพที ่1) สามารถแสดงดวยการวเิคราะหคาพาท (path 

analysis) ซ่ึงแสดงความสัมพันธดวยสมการความสัมพันธไดดังนี ้
 

21
2
2

2
1212121 11 EEAAPP rhhrhhr −−+=  
 

 สหสัมพันธทางพันธุกรรม แตละลักษณะมคีาแตกตางกนัไปหรือแมแตลักษณะเดยีวกนัก็
แตกตางกนัได เนื่องจากองคประกอบทางพันธุกรรมของฝูงสัตวและสภาพแวดลอม 
 

 
 
ภาพที่ 1 ความสัมพันธระหวางสหสัมพันธปรากฏ สหสัมพันธทางพันธกุรรมและสหสัมพันธทาง

สภาพแวดลอม 
ที่มา :  Bourdon (2000) 
 
สหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะทางการสืบพนัธุในแมสุกร 
 
 สหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรมีความสําคัญในการ
กําหนดการวางแผนในการคัดเลือก ซ่ึงสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลําดับการคลอดหนึ่งๆนัน้ 
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สามารถใชเปนตัวบงชี้ความกาวหนาทางพันธุกรรมในลําดับการคลอดแรกและลําดบัการคลอดถัด
มาได มีประโยชนในการชวยลดชวงของชัว่ชีวิต (generation interval) และ เพิ่มความเขมขนในการ
คัดเลือก (selection intensity) หรือการใชแบบหุนอัตราซ้ําในการประเมนิลักษณะทางการสืบพันธุ
ในแมสุกร แตอยางไรก็ตาม ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรนั้นควรที่จะแยกแตละลําดับการ
คลอดเปนคนละลักษณะกนัและใชวิธีการประเมินพนัธุกรรมตางกัน เชน ใช แบบหุนสัตวหลาย
ลักษณะในการทํานายคุณคาการผสมพันธุ (Kim, 2001) 
 
ตารางที่ 4 แสดงคาอัตราพันธุกรรม(ตามแนวทแยงมุม), คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสน

ทแยงมุม) และคาสหสัมพันธปรากฏ(ใตเสนทแยงมุม) ระหวางจํานวนลูกแรกคลอด
ทั้งหมด, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต และจาํนวนลูกหยานมของสุกรพันธุลารจไวทและ
สุกรพันธุแลนดเรช 

 
สุกรพันธุลารจไวท สุกรพันธุแลนดเรช ลําดับครอกและ

ลักษณะ NOBT NOBA NOW NOBT NOBA NOW 
ลําดับครอกที่ 1       

NOBT 0.970 0.920 0.540 0.101 0.924 0.483 
NOBA 0.976 0.076 0.609 0.945 0.086 0.539 
NOW 0.726 0.734 0.065 0.656 0.722 0.070 

ลําดับครอกที่ 2       
NOBT 0.142 0.934 0.563 0.100 0.941 0.536 
NOBA 0.975 0.104 0.623 0.991 0.097 0.583 
NOW 0.589 0.622 0.074 0.781 0.866 0.080 

ลําดับครอกที่ 3       
NOBT 0.092 0.913 0.512 0.115 0.933 0.506 
NOBA 0.968 0.080 0.584 0.968 0.106 0.560 
NOW 0.571 0.580 0.102 0.812 0.818 0.053 

 
หมายเหต ุ NOBT = จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด NOBA = จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 

NOW = จํานวนลูกหยานม 
ที่มา : ดัดแปลงจาก Roeh and Kennedy (1995) 
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สหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางจํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดและจํานวนลูกแรกคลอดมี
ชีวิตเฉลี่ยทุกลําดับการคลอดมีคาประมาณ 0.920 แสดงซึ่งใชแบบหุนสัตวหลายลักษณะโดยใหแต
ละลําดับการคลอดเปนคนละลักษณะกัน ซ่ึงในการคัดเลือกจํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดจะทําให
เพิ่มจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตดวย แตอยางไรก็ตาม การคัดเลือกจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดมี
โอกาสเสี่ยงในการเพิ่มจํานวนลูกตายแรกคลอดดวยเชนกัน (Roeh and Kennedy, 1995) ตารางที่ 4 
สหสัมพันธทางพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรในสกุรพันธุตางๆ 

 
จํานวนลูกหยานมมีความสําคัญทางเศรษฐกิจมากกวาจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด แต

ภายใตสภาพการทํางานในฟารม ในการเกบ็บันทึกขอมูลจํานวนลูกหยานมนั้นมีความยากลําบาก
มาก เนื่องจากมีการยายฝากเลี้ยงระหวางแมสุกรภายในกลุมผสม ทําใหขอมูลที่ไดผิดพลาดได ซ่ึง
อาจสงผลตอคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดและจํานวนลูกหยานม
ในแตละลําดับการคลอดทําใหมีคาต่ํา (Roeh and Kennedy, 1995) 

 
Irgang et al. (1994) รายงานวาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของขนาดครอกระหวางลําดับ

การคลอดที่หนึ่งและลําดับการคลอดที่สองอยูในชวง 0.32 ถึง 0.48 แตสหสัมพันธทางพันธุกรรม
ของขนาดครอกระหวางลําดบัการคลอดที่หนึ่งและลําดบัการคลอดที่สามมีคาประมาณ 0.77 สวน
สหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวติระหวางลําดบัการคลอดที่หนึ่งและลําดบั
การคลอดที่สอง มีคาประมาณ 0.7 (Rydhmer et al., 1995) ซ่ึงสอดคลองกับ Alfonso et al., (1997) 
ที่รายงานวาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลําดับการคลอด ดวยการวิเคราะหแบบสองตัวแปร 
ในลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตมีคาใกล 1.00 ในลําดับการคลอดที่ 1 และลําดบัการคลอดที่ 5 
 
คุณคาการผสมพันธุ (Breeding value, BV) 
 
 คุณคาการผสมพันธุหมายถงึคาของพันธุกรรมที่ถูกถายทอดจากชัว่อายหุนึ่งไปยังอีกชั่วอายุ
หนึ่ง ซ่ึงลักษณะปรากฎของสัตวเปนผลรวมของอิทธิพลของพันธุกรรมกับสิ่งแวดลอม โดยลักษณะ
ที่มีความสําคัญทางเศรษฐกจิของสัตวสวนใหญเปนอิทธิพลจากยีนสหลายตําแหนง ทําใหเกดิ
อิทธิพลของพันธุกรรมหลายแบบตอลักษณะที่ปรากฎ โดยอิทธิพลของพันธุกรรมแบบบวกสะสม 
(additive genetic effect) เปนอิทธิพลอยางหนึ่งที่แสดงและประมาณไดดวยคุณคาการผสมพันธุ ซ่ึง
ความสามารถทางพันธุกรรมที่แทจริงของสัตวแตละตวัไมสามารถที่จะทราบได แตการคัดเลือก
สัตวก็ยังกระทาํได โดยคณุคาการผสมพันธุสามารถประมาณไดจากการคํานวณจากบันทึกจาก
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แหลงตางๆ ของลักษณะปรากฏของสัตว  ทําใหสามารถจําลําดับสัตว ไดตามความดเีดนของ
ลักษณะทางพนัธุกรรม 
 
การประเมินคาการผสมพนัธุดวยวิธี BLUP (Best linear Unbiased Prediction) 
 

Henderson (1975) พัฒนาวธีิการที่เรียกวา แบบหุนแบบผสม (Mixed Model Equation; 
MME) ที่สามารถประมาณคาอิทธิผลคงที่และทํานายอิทธผิลสุมไดพรอม ๆ กัน โดยมคีุณสมบัติ
ของวิธีการเชนเดียวกนักับดชันีการคัดเลือก ซ่ึงเรียกกนั โดยทั่วไปวา Best linear Unbiased 
Prediction (BLUP) โดยสมการที่ใชทํานายตัวแปรสุม เชน คุณคาการผสมพันธุ จะอยูในรูปเสนตรง 
คาประมาณอทิธิผลคงที่และคาทํานายอิทธิผลสุมที่ไดไมมีอคติ และมคีาสหสัมพันธระหวางคาจริง
กับคาทํานายสงูสุด หรือมีความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนนอย คุณสมบัติของวิธีการนี้คลาย
กับของดัชนีคดัเลือก ซ่ึงเห็นไดจากชื่อของวิธีการทั้งสองที่คลายกัน สําหรับความหมายของ BLUP 
ก็คือ 
 

Best  หมายถึงการทาํใหสหสัมพันธ (correlation) ระหวางคาการผสมพันธุจริง 
(true breeding value, a ) และที่ทํานาย (predicted breeding value, â ) มี
คาสูงสุด หรืออีกนัยหนึ่งก็คอื การทําใหวาเรียนซของความคลาดเคลื่อน
ในการทํานาย (prediction error variance, PEV) หรือ Var(a -â ) มีคานอย
ที่สุด 

Linear  คือตัวทํานายทีเ่ปนฟงกชันเสนตรงของคาสังเกต (linear function of 
observations) 

Unbiased คือเฉลี่ยของคาทํานายคาการผสมพันธุเทากับคาการผสมพันธุจริง หรือ 
E( â )=a       

Prediction การทํานายคาการผสมพันธุ 
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 โดยแสดงดวยสมการไดดังตอไปนี้ 
Yijk =   Fi + aj + εijk 

    

 โดย Yij = คาสังเกตที่เกิดจากอิทธิผลคงที่ระดับที่ i อิทธิผลสุมระดับที่ j 
Fi = อิทธิพลคงที่ของปและฤดูที่ i 

  aj =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ j 

  εijk = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijk ~ NID (0,σ2) 
 
จากสมการ นําขอมูลคาสังเกตทั้งหมดมาแสดงในรูปเมททริกซได ดังตอไปนี ้
 

eZaXby ++=  
เมื่อ 
    =y เวคเตอร 1n×  ของคาสังเกต (n  คือจํานวนขอมูล) 
    =b เวคเตอร 1p×  ของอิทธิพลคงที่ (p  คือจํานวนระดับของอิทธิพลคงที่) 
    =a เวคเตอร 1q ×  ของอิทธิพลสุมสําหรับสัตว (qคือจํานวนระดบัของอิทธิพลสุม)       
    =e เวคเตอร 1n×  ของอิทธิพลสุมสวนที่เหลือ (random residual effects) 
    =X ดีไซนเมทรกิซ (design matrix) ขนาด pn×  ซ่ึงเชื่อมโยง (relate) ขอมูล 
  กับอิทธิพลคงที่        
    =Z ดีไซนเมทรกิซขนาด qn×  ซ่ึงเชื่อมโยงขอมูลกับอิทธิพลสุมสําหรับสัตว 
 
โดย X และ Z  เปนอินซิเดนซเมทริกซ (incidence matrix) 
 
 โดยสันนิษฐานวาคาคาดคะเน (E ) ของตัวแปร คือ 
 

E(y) = Xb, และ E(a) = E(e) =0 
 

และอิทธิพลของสวนที่เหลือ (residual effects) ซ่ึงประกอบดวยสภาพแวดลอมแบบสุม (random 
environmental) และอิทธิพลพันธุกรรมที่ไมเปนแบบบวกสะสม (non-additive genetic effects) 
อิทธิพลของสวนที่เหลือนี้ มกีารกระจายเปนแบบอิสระและมีวาเรียนซเทากับ 2

eσ   
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RI(e) == 2
eσVar  

GA(a) == 2
aσVar  

และ 

0a)(e,e)(a, == CovCov  
 
เมื่อ A  คือเมทริกซแสดงความสัมพันธของสัตว (numerator relationship matrix) ดังนั้น 
 

Za)(e,e)(a,ZRZZG                  
Za)(e,e)(Za,(e)Z(a)Z                  

e)(ZaV(y)

′+++′=
+++′=

+==

CovCov

CovCovVarVar

VarVar

 

 
เนื่องจาก 0a)(e,e)(a, == CovCov  ดังกลาว เพราะฉะนั้น 

RZZGV +′=  
เชนเดยีวกัน 

ZG               
a)(a,Z               

a)(e,a)(Za,               
a)e,(Zaa)(y,

=
=

+=
+=

Cov 

CovCov 

CovCov

 

และ 

R               
e)(e,e)(a,Z               
e)(e,e)(Za,               

e)e,(Zae)(y,

=
+=
+=

+=

CovCov 

CovCov 

CovCov

 

 
 การทํานายสําหรับฟงกชันเสนตรง (linear function) ของ bและ a  หรืออีกนัยหนึ่งก็คือ 

abk +′  (เรียกวาตวัถูกทํานาย หรือ predictand) โดยการใชฟงกชันเสนตรงของ y  หรือ yL′  
(เรียกวาตวัทํานาย หรือ predictor) โดยท่ี bk′ สามารถประมาณได (estimable)  และตวัทํานาย yL′  
ถูกเลือกโดยทีว่าจะตองเปนตัวทํานายที่ปราศจากอคติ (กลาวคือ คาคาดคะเนของตัวทาํนายจะ
เทากับคาคาดคะเนของตัวถูกทํานาย) และใหคาวาเรียนซของคลาดเคลื่อนในการทํานาย (prediction 
error variance, PEV) ต่ําสุด ซ่ึงทําใหได BLUP ของ a   (Henderson, 1973) ดังนี ้
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)bX(yVZG(a)a 1 ˆˆ −′== −BLUP  
และ 

)( bXyVZGbkyL ˆˆ −′+′=′ −1  
เมื่อ yVXXVXb 11 −− ′′= -1)(ˆ  คือผลลัพธลีสทสแควรทั่วไป (generalized least-squares 

solution; GLS) สําหรับ b  และ bk ′̂  คือตัวประมาณปราศจากอคติเสนตรงที่ดีทีสุ่ด (Best Linear 
Unbiased Estimator; BLUE) ของ bk′  โดยที่ bk′ จะตองสามารถประมาณไดดวย (estimable) 
BLUE ซ่ึงมีความหมายคลายกันกับ BLUP เพียงแตเกีย่วของกับการประมาณสําหรับฟงกชันเสนตรง
ของอิทธิพลคงที่ หรือกลาวอีกนัยหนึ่งก็คอื BLUE เปนตัวประมาณสําหรับฟงกชันที่สามารถ
ประมาณไดของอิทธิพลคงที่ ที่มีวาเรียนซการสุม (sampling variance) ต่ําสุด เปนตวัประมาณที่
ปราศจากอคติ และขึ้นอยูกับฟงกชันเสนตรงของขอมูล (Henderson, 1984)   
 

BLUP เปนวิธีที่แพรหลายในการประเมินพันธุกรรมของสัตวเล้ียง ก็เพราะมีคุณสมบัติทาง
สถิติที่ตองการดังกลาวนัน้ และไดถูกพัฒนาใหกาวหนาตลอดมาตามความเจริญทางคอมพิวเตอร 
ซ่ึงประกอบดวยการประยกุตใหสามารถใชกับแบบหุนพอ (sire model) ในระยะแรก ๆ จนกระทั่ง
แบบจําลองที่สลับซับซอน เชน แบบหุนสัตว (animal model) แบบหุนความสามารถในการเปนแม 
(maternal model) และแบบหุนหลายตัวแปร (multivariate model) เปนตน (Mrode, 1996) ใน
ปจจุบันมีโปรแกรมคอมพิวเตอรหลายโปรแกรม ที่ใชสําหรับการประเมินดวย BLUP เชน PEST, 
BREEDPLAN และอีกหลาย ๆ โปรแกรมที่เขียนขึ้นมาสาํหรับผูใชทั่วไป  
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อุปกรณและวิธีการ 
 

อุปกรณ 
 

1. ขอมูลสมรรถภาพการผลิตของแมสุกรสถานีวิจยัทับกวาง มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร 
ตั้งแตป พ.ศ. 2542 ถึงป พ.ศ. 2547 

2. เครื่องคอมพิวเตอรสวนบคุคล 
3. โปรแกรมสําเร็จรูป VCE 5.1 (Kovac and Groeneveld, 2002) 

 
วิธีการ 

 
1. ขอมูลท่ีใชศึกษา 
 

ขอมูลที่ใชในการศึกษาครั้งนี้ไดจากบันทกึรายตัวของสกุรจํานวน 3 พันธุ ไดแก ดูรอค,  
ลารจไวทและแลนดเรช ของสถานีวิจัยทับกวาง มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร ตั้งแตป พ.ศ. 2542 ถึงป 
พ.ศ. 2547 ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรที่การศึกษาครั้งนี้ คือ 

 
1. จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด (Number of Piglets Born in Total: NPBT) 
2. จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต (Number of Piglets Born Alive: NPBA) 
3. จํานวนลูกตายแรกคลอด (Number of Piglets Born Dead: NPBD) 
4. น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด (Birth Weight: BW) 
5. น้ําหนกัครอกแรกคลอด (Litter Weight: LW) 
6. จํานวนลูกหยานม (Number of Piglets Weaned: NPW) 
7. น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม (Weaning Weight: WW) 
8. ชวงหยานมถึงเปนสัด (Weaning to Estrus Interval: WEI) 

 
 
 
 
 



 

18 

2. การวิเคราะหขอมูล 
 

2.1 การประมาณคาองคประกอบของความแปรปรวน 
 
การวิเคราะหเพื่อหาองคประกอบความแปรปรวน และพารามิเตอรทางพันธุกรรมของ

ลักษณะการสบืพันธุของแมสุกร ซ่ึงทําการประมาณตามแบบหุนทางสถิติ คือ แบบหุนสําหรับการ
ประเมินสัตว, แบบหุนการประเมินสัตวกับอิทธิพลทางพันธุกรรมไมบวกสะสม, แบบหุนการ
ประเมินสัตวกบัอิทธิพลเนื่องจากแม, แบบหุนอัตราซ้ําและแบบหุนที่มอิีทธิพลสภาพแวดลอมรวม
ระหวางสมาชกิภายในครอบครัวเดยีวกนั โดยใชวิธี restricted maximum likelihood (REML) ดวย
โปรแกรมสําเร็จรูป VCE 5.1 การใชงานโปรแกรม VCE 5.1 แสดงในภาคผนวก 

 
 แบบหุนทีใ่ชในการวิเคราะหรวมพนัธุ 

 
1. แบบหุนสําหรับการประเมินสัตว 

Yijklm = μ + YSi + Pj + Bk + al + εijklm   (1) 

    

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
  Bk = อิทธิพลคงที่ของพันธุที่ k ( k = ดูรอค, ลารจไวทและแลนดเรช)
  al =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ l  

โดย  al ~  NID  (0, 2
aσ ) 

  εijklm = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijklm ~  NID  (0, 2
εσ ) 
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2. แบบหุนอัตราซ้ํา 
Yijklmn = μ + YSi + Pj + Bk + al + pem + εijklmn  (2) 

 

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
Bk = อิทธิพลคงที่ของพันธุที่ k ( k = ดูรอค, ลารจไวทและแลนดเรช) 

  al =  อิทธิพลสุมของสัตวตัวที่ l โดย  al ~  NID  (0, 2
aσ ) 

  pem = อิทธิพลสุมสําหรับสภาพแวดลอมถาวรที่ m  
โดย  pem ~ NID (0, 2

peσ ) 

  εijklmn  = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijklmn ~ NID (0, 2
εσ ) 

 
3. แบบหุนการประเมินสัตวกับอิทธิพลทางพันธุกรรมไมบวกสะสม 

Yijklmn = μ + YSi + Pj + Bk + al + dm + εijklmn  (3) 

 

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
Bk = อิทธิพลคงที่ของพันธุที่ k ( k = ดูรอค, ลารจไวทและแลนดเรช) 

  al =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ l  
โดย  al ~  NID  (0, 2

aσ ) 
  dm =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมไมบวกสะสมของสัตวตัวที่ m  

โดย  dm ~  NID  (0, 2
dσ ) 

  εijklmn  = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijklmn ~  NID  (0, 2
εσ ) 
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4. แบบหุนการประเมินสัตวที่มอิีทธิพลของสภาพแวดลอมรวมระหวางสมาชิกภายใน
ครอบครัวเดียวกัน 

Yijklmn = μ + YSi + Pj + Bk + al + cm + εijklmn  (4) 

    

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
Bk = อิทธิพลคงที่ของพันธุที่ k ( k = ดูรอค, ลารจไวทและแลนดเรช) 

  al =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ l  
โดย  al ~ NID  (0, 2

aσ ) 
  cm =  อิทธิพลสุมของสภาพแวดลอมรวมระหวางสมาชิกภายในครอบครัว 
    เดยีวกนัที่ m โดย  cm ~ NID  (0, 2

cσ ) 

εijklmn  = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijklmn ~ NID (0, 2
εσ ) 

 
5. แบบหุนการประเมินสัตวกับอิทธิพลเนื่องจากแม 

Yijklmn = μ + YSi + Pj + Bk + al + mm + εijklmn  (5)  
 

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
Bk = อิทธิพลคงที่ของพันธุที่ k ( k = ดูรอค, ลารจไวทและแลนดเรช) 

  al =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ l  
โดย  al ~  NID  (0, 2

aσ ) 
  mm =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมเนื่องจากแมตัวที่ m  

โดย  mm ~  NID  (0, 2
mσ ) 

  εijk lmn = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijk lmn ~  NID  (0, 2
εσ ) 
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แบบหุนทีใ่ชในการวิเคราะหแยกพนัธุ 
 
1. แบบหุนสําหรับการประเมินสัตว 

Yijkl = μ + YSi + Pj + ak + εijkl    (6) 

    

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
  ak =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ k  

โดย  ak ~  NID  (0, 2
aσ ) 

  εijkl = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijkl ~  NID  (0, 2
εσ ) 

 
2. แบบหุนอัตราซํ้า 

Yijklm = μ + YSi + Pj + ak + pel + εijklm   (7) 

 

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
  ak =  อิทธิพลสุมของสัตวตัวที่ l โดย  ak ~  NID  (0, 2

aσ ) 
  pel = อิทธิพลสุมสําหรับสภาพแวดลอมถาวรที่ l  

โดย  pel ~ NID (0, 2
peσ ) 

  εijklm  = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijklm ~ NID (0, 2
εσ ) 
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3. แบบหุนการประเมินสัตวกับอิทธิพลทางพันธุกรรมไมบวกสะสม 

Yijklm = μ + YSi + Pj + ak + dl + εijklm   (8) 

 

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
  ak =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ k  

โดย  ak ~  NID  (0, 2
aσ ) 

  dl =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมไมบวกสะสมของสัตวตัวที่ l  
โดย  dl ~  NID  (0, 2

dσ ) 

  εijklm  = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijklm ~  NID  (0, 2
εσ ) 

 
4.แบบหุนการประเมินสัตวที่มีอิทธิพลของสภาพแวดลอมรวมระหวางสมาชิกภายใน
ครอบครัวเดียวกัน 

Yijklm = μ + YSi + Pj + ak + cl + εijklm   (9) 

    

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
  ak =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ k  

โดย  ak ~ NID  (0, 2
aσ ) 

  cl =  อิทธิพลสุมของสภาพแวดลอมรวมระหวางสมาชิกภายในครอบครัว 
    เดยีวกนัที่ l โดย  cl ~ NID  (0, 2

cσ ) 

εijklm  = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijklm ~ NID (0, 2
εσ ) 
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5. แบบหุนการประเมินสัตวกับอิทธิพลเนือ่งจากแม 

Yijklm = μ + YSi + Pj + ak + ml + εijklm   (10)  

 

 โดย μ = คาเฉลี่ยของประชากรโดยทัว่ไป 
YSi = อิทธิพลคงที่ของปฤดูกาลที่ i ( i = 1, 2, 3,…,43) 

  Pj = อิทธิพลคงที่ของลําดับการคลอดที่ j ( j = 1, 2, 3,…,10) 
  ak =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมบวกสะสมของสัตวตัวที่ k  

โดย  al ~  NID  (0, 2
aσ ) 

  ml =  อิทธิพลสุมสําหรับพันธุกรรมเนื่องจากแมตัวที่ l  
โดย  ml ~  NID  (0, 2

mσ ) 

  εijk lm = อิทธิพลของความคลาดเคลื่อนสุม โดย  εijk lm ~  NID  (0, 2
εσ ) 
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2.2 การประมาณพารามิเตอรทางพันธุกรรม 
 
2.2.1 อัตราพันธุกรรม (Heritability; h2) 

 
จากการวิเคราะหประมาณคาองคประกอบความแปรปรวนที่ไดสามารถหาคาอัตรา

พันธุกรรม โดยเปนคาอัตราพันธุกรรมอยางแคบ (narrow sense heritability) ซ่ึงสามารถคํานวณได
จากสมการ ดังนี้ 

 
  คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตว ( h2

a) 
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อิทธิพลเนื่องจากแม ( h2
m) 
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2.2.2 คาสหสัมพันธปรากฏ (phenotypic correlation ; rP) 
โดยสามารถแสดงความสัมพันธดวยสมการความสัมพันธไดดังนี ้
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1.2.3 คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (genetic correlation ; rG) 
โดยสามารถแสดงความสัมพันธดวยสมการความสัมพันธไดดังนี ้
 

))(( )()(
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yaxa
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a VarVar
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r =      (17) 

 
1.2.4 อัตราซ้ํา (Repeatability ; t ) 

วิเคราะหประมาณคาองคประกอบความแปรปรวนสามารถหาอัตราซ้ําไดจาก
สูตรการคํานวณ 

 

2
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3. สถานที่และระยะเวลาทําการวิจัย 
 

สถานที่ทําการวิจัยในครั้งนีไ้ดรวบรวมขอมูลที่ใชในการวิเคราะหที่ ณ สถานีวิจัยทับกวาง 
มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร โดยนําขอมูลที่ไดมาวิเคราะหทางสถิติที่ศูนยวจิัยและฝกอบรมการเลี้ยง
สุกรแหงชาติ มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร วิทยาเขตกําแพงแสน จังหวดันครปฐม ซ่ึงใชระยะเวลาทํา
การวิจยัตั้งแตเดือนมีนาคม พ.ศ. 2547 ถึงเดือนตุลาคม พ.ศ. 2547 
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ผลการทดลองและวิจารณ 
 
1. คาเฉล่ียของลักษณะที่ทําการศึกษา 

 
การวิเคราะหขอมูลในสุกรพนัธุดูรอด สุกรพันธุแลนดเรช และสุกรพันธุลารจไวท โดย

ลักษณะที่ทําการศึกษา ไดแก จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวติ, จํานวนลูก
ตายแรกคลอด, น้ําหนกัครอกแรกคลอด, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด, จํานวนลูกหยานม, น้ําหนกั
เฉลี่ยลูกหยานมและชวงหยานมถึงเปนสัด ผลการศึกษาของลักษณะดังกลาวแสดงในตารางที่ 5  
 

ตารางที่ 5 คาเฉลี่ยและคาความคลาดเคลื่อนมาตรฐาน ของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร โดย
จําแนกตามพนัธุสุกร 

 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 

พันธุ  NPBT 
(ตัว) 

NPBA 
(ตัว) 

NPBD 
(ตัว) 

NPW 
(ตัว) 

BW  
(กก./ตัว) 

WW 
(กก./ตัว) 

LW 
(กก./ครอก) 

WEI  
(วัน) 

ดูรอค จํานวน 742 742 742 742 742 742 742 742 
 คาเฉลี่ย 9.32 8.38 0.73 7.10 1.43 5.61 11.79 8.08 
 S.E. 2.91 2.72 1.23 2.47 0.23 1.61 3.75 12.41 
แลนดเรช จํานวน 1309 1309 1309 1309 1309 1309 1309 1309 
 คาเฉลี่ย 9.34 8.65 0.51 8.04 1.53 6.87 13.00 6.20 
 S.E. 2.84 2.76 0.99 2.74 0.25 1.67 3.94 8.08 
ลารจไวท จํานวน 2448 2448 2448 2448 2448 2448 2448 2448 
 คาเฉลี่ย 9.66 8.94 0.58 8.02 1.24 5.78 10.92 6.54 
 S.E. 3.06 2.94 1.07 2.82 0.37 2.06 4.51 8.73 
รวม จํานวน 4499 4499 4499 4499 4499 4499 4499 4499 
 คาเฉลี่ย 9.51 8.76 0.59 7.87 1.35 6.07 11.67 6.69 
 S.E. 2.98 2.86 1.08 2.76 0.34 1.95 4.32 9.2 

 

หมายเหต ุ NPBT = จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด, BW = น้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด, 
NPBA = จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, WW = น้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม,  
NPBD = จํานวนลูกตายแรกคลอด, LW = น้ําหนกัครอกแรกคลอด, 
NPW = จํานวนลูกหยานม, S.E. = คาความคลาดเคลื่อนมาตรฐาน, 
WEI = ชวงหยานมถึงเปนสัด 
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ตารางผนวกที ่1 และตารางผนวกที่ 2 แสดงคาเฉลี่ยลีสสแควร และคาความคลาดเคลื่อน
มาตรฐาน สําหรับลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรโดยจําแนกตามพนัธุ และลําดับครอก 
ตามลําดับ 

 
1.1 จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด 

 
จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดของสุกรพันธุดูรอค ในการศึกษาครั้งนี้มคีาเฉลี่ยเทากับ  

9.32 ± 2.91 ตวั ซ่ึงมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ ธวัชชัยและพัชรินทร (2539) ที่รายงานคาเฉลี่ยของ
สุกรพันธุดูรอค ณ ศนูยวิจยัและบํารุงพันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากับ 9.82 ตัว แตมีคาเฉลี่ยสูงกวา
รายงานของ ปกรณ และคณะ (2534) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดูรอค ณ ศูนยวจิัยและบํารุง

พันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากบั 7.94 ± 3.30 ตัว และ ไพจติร และคณะ (2538) รายงานคาเฉลี่ยของ

สุกรพันธุดูรอค ณ สถานีวิจยัทับกวาง มีคาเทากับ 8.53 ± 1.68 ตัว และของ Yu et al. (2001) 

รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดูรอค มีคาเทากับ 8.13 ± 0.06 ตัว  
 
จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดของสุกรพันธุแลนดเรช ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 

9.34 ± 2.84 ตวั ซ่ึงมีคาเฉลี่ยใกลเคียงกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1990, 1991) ที่

รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศแคนนาดา มีคาเทากับ 9.42 ± 2.50 และ 9.50 ตัว 
ตามลําดับ แตมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Roehe and Kennedy (1995); Alfonso et al. (1997); 
Logar et al. (1999); Roeh (1999); Tummaruk et al. (2000); Marois et al (2000) และ Hanenberg et 
al. (2001) แตมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Serenius et al. (2004) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุ

แลนดเรช สายพันธุฟนนิช มคีาเทากับ 10.45 ± 2.59 ตัว  
 
จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดของสุกรพันธุลารจไวท ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 

9.66 ± 3.06 ตวั ซ่ึงมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Logar et al. (1999) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุ
ลารจไวท ในประเทศสโลวาเนีย มีคาเทากบั 9.92 ตัว และ Roehe (1999) รายงานคาเฉลี่ยของสุกร

พันธุลารจไวท ในประเทศเยอรมนี มีคาเทากับ 11.80 ± 3.60 ตัว และของ Serenius et al. (2004) 

รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท สายพันธุฟนนิช มีคาเทากับ 10.45 ± 2.66 ตัว และต่ํากวา
รายงานของ Arango et al. (2005) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท ในประเทศอเมริกา  

มีคาเทากับ 11.40 ± 3.14 ตัว  
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1.2 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 
 

จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตของสุกรพันธุดูรอค ในการศกึษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ  

8.38 ± 2.72 ตวั ซ่ึงมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Irgang et al. (1994) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุ
ดูรอค ในประเทศบราซิล ที่ศึกษาในชุดขอมูลครอกที่ 1 ถึง 3 มีคาเทากับ 8.68 ถึง 9.60 ตัว และ 

Cullberson et al. (1997) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดูรอคในประเทศอเมริกามีคาเทากับ 9.16 ตัว 
และของ Chen et al. (2003)a ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดูรอคในประเทศอเมรกิามีคาเทากับ  

9.16 ± 2.37 ตวั 
 
จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตของสุกรพันธุแลนดเรช ในการศึกษาครั้งนี้มคีาเฉลี่ยเทากับ  

9.34 ± 2.84 ตวั ซ่ึงมีคาเฉลี่ยใกลเคียงกับรายงานของ Irgang et al. (1994); Roehe and Kennedy 
(1995); Alfonso et al. (1997); Roehe (1999) และ Logar et al. (1999) แตมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงาน
ของ See et al. (1993); Ferraz  and Johnson (1993); Cullberson et al. (1997); Tummaruk et al. 
(2000); Hanenberg et al. (2001); Chen et al. (2003)a; Hamann et al. (2004) และ Holm et al. 
(2005) แตมีคาเฉลี่ยสูงกวารายงานของ Southwood and Kennedy (1990,1991) ที่รายงานคาเฉลี่ย

ของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศแคนนาดา มีคาเทากับ 8.93 ± 2.46 และ 9.06 ตัวตามลําดับและ 

Noguera et al. (2002) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศสเปน มีคาเทากับ 9.02 ± 
2.42 ตัว 

 
จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตของสุกรพันธุลารจไวท ในการศึกษาครั้งนี้มคีาเฉลี่ยเทากับ  

8.94 ± 2.94 ตวั ซ่ึงมีคาเฉลี่ยใกลเคียงกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1990, 1991);  
แตมีคาเฉลี่ยต่าํกวารายงานของ Kaplon et al. (1991); Ferraz and Johnson (1993); Irgang et al. 
(1994); Roehe and Kennedy (1995); Cullberson et al. (1997); Cullberson et al. (1998); Roehe 
(1999); Logar et al. (1999); Tummaruk et al. (2000); Chen et al. (2003)a และ Arango et al. 
(2005) 
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1.3 จํานวนลูกตายแรกคลอด 
 

จํานวนลูกตายแรกคลอดของสุกรพันธุดูรอค ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ  

0.73 ± 1.23 ตวั 
 
จํานวนลูกตายแรกคลอดของสุกรพันธุแลนดเรช ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 

 0.51 ± 0.99 ตัว ซ่ึงมีคาเฉลี่ยใกลเคยีงกับรายงานของ Hanenberg et al. (2001) ที่รายงานคาเฉลี่ย

ของสุกรพันธุแลนดเรช สายพันธุดัตช มีคาเทากับ 0.56 ± 1.11 ตัว แตมคีาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ 
Serenius et al. (2004) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช สายพนัธุฟนนิช มีคาเทากับ  

0.80 ± 1.17 ตวั 
 
จํานวนลูกตายแรกคลอดของสุกรพันธุลารจไวท ในการศึกษาครั้งนี้มคีาเฉลี่ยเทากับ  

0.58 ± 1.07 ตวั ซ่ึงมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Serenius et al. (2004) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกร

พันธุแลนดเรช สายพันธุฟนนิช มีคาเทากับ 0.86 ± 1.30 ตัวและของ Arango et al. (2005)  

ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท ในประเทศอเมริกา มีคาเทากบั 0.96 ± 1.41 ตัว  
 

1.4 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดของสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจไวท 

ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 1.43 ± 0.23, 1.53 ± 0.25 และ 1.24 ± 0.37 กิโลกรัมตอตัว 
ตามลําดับ 

 
1.5 น้ําหนกัครอกแรกคลอด 

 
น้ําหนกัครอกแรกคลอดของสุกรพันธุดูรอค ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ  

11.79 ± 3.75 กิโลกรัมตอครอก มีคาเฉลี่ยสูงกวารายงานของ พีระพงษ (2538) ที่รายงานคาเฉลี่ย
ของสุกรพันธุดูรอค บริษัทพันธุสุกรไทย-เดนมารคจํากดั มีคาเทากับ 10.42 กิโลกรัมตอครอก  
และ ธวัชชัยและพัชรินทร (2539) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดูรอค ณ ศูนยวิจยัและบํารุงพันธุ
สัตวเชียงใหม มีคาเทากับ 10.73 กิโลกรัมตอครอก และ พัชรินทร และคณะ (2540) รายงานคาเฉลี่ย
ของสุกรพันธุดูรอค ณ ศูนยวิจัยและบํารุงพันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากบั 10.77 กิโลกรัมตอครอก 
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น้ําหนกัครอกแรกคลอดของสุกรพันธุแลนดเรช ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ  

13.00 ± 3.94 กิโลกรัมตอครอก ซ่ึงมีคาเฉลี่ยใกลเคยีงกับรายงานของ ธวัชชัยและพัชรินทร (2539) 
รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช ทีศู่นยวจิัยและบาํรุงพันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากับ  
13.52 กิโลกรัมตอครอก และ พัชรินทร และคณะ (2540) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช  
ที่ศูนยวจิัยและบํารุงพันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากับ 12.99 กิโลกรัมตอครอก แตมีคาเฉลี่ยต่ํากวา
รายงานของ พรีะพงษ (2538) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช บริษัทพันธุสุกรไทย- 
เดนมารคจํากดั มีคาเทากับ 14.04 กิโลกรัมตอครอก และ  Roehe (1999) รายงานคาเฉลี่ยของสุกร

พันธุแลนดเรช ในประเทศเยอรมนี มีเทากับ 14.30 ± 5.00 กิโลกรัมตอครอก 
 
น้ําหนกัครอกแรกคลอดของสุกรพันธุลารจไวท ในการศึกษาครั้งนี้มคีาเฉลี่ยเทากับ  

10.92 ± 4.51 กิโลกรัมตอครอก ซ่ึงมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ พีระพงษ (2538) ที่รายงานคาเฉลี่ย
ของสุกรพันธุลารจไวท บริษัทพันธุสุกรไทย-เดนมารคจํากัด มีคาเทากับ 13.20 กิโลกรัมตอครอก 
และ ธวัชชัยและพัชรินทร (2539) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท ณ ศนูยวิจยัและบํารุง
พันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากบั 12.97 กิโลกรัมตอครอก และของ พัชรินทร และคณะ (2540) 
รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท ณ ศูนยวจิัยและบาํรุงพันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากับ 13.53 
กิโลกรัมตอครอก และ Roehe (1999) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท ในประเทศเยอรมนี มี

คาเทากับ 14.00 ± 4.80 กิโลกรัมตอครอก 
 

1.6 จํานวนลูกหยานม 
 

จํานวนลูกหยานมของสุกรพันธุดูรอคในการศึกษาครั้งนี้มคีาเฉลี่ยเทากับ 7.10 ± 2.47 ตัว 
ซ่ึงมีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Irgang et al. (1994) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดูรอค ใน
ประเทศบราซิล ที่ศึกษาในชดุขอมูลครอกที่ 1 ถึง 3 มีคาเทากับ 8.09 ถึง 8.72 ตัว แตมคีาเฉลี่ยสูงกวา
รายงานของ ไพจิตร และคณะ (2538) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดูรอค ณ สถานีวิจัยทับกวาง  

มีคาเทากับ 6.62 ± 1.52 ตัว และ พีระพงษ (2538) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุดรูอค บริษัทพันธุ
สุกรไทย-เดนมารคจํากัด มคีาเทากับ 5.91 ตัว และของ พัชรินทร และคณะ (2540) รายงานคาเฉลี่ย
ของสุกรพันธุดูรอค ณ ศูนยวิจัยและบํารุงพันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากบั 6.59 ตัว 

 

จํานวนลูกหยานมของสุกรพันธุแลนดเรช ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 8.04 ± 2.74 
ตัว ซ่ึงมีคาเฉลี่ยใกลเคยีงกับรายงานของ พรีะพงษ (2538) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช 
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บริษัทพันธุสุกรไทย-เดนมารคจํากัด มีคาเทากับ 8.32 ตัว และ พัชรินทร และคณะ (2540) รายงาน
คาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรชที่ศูนยวิจัยและบํารุงพันธุสัตวเชียงใหม มีคาเทากับ 8.42 ตัว  
และ Irgang et al. (1994) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศบราซิล ที่ศึกษาในชุด
ขอมูลครอกที่ 1 ถึง 3 มีคาเทากับ 8.50 ถึง 9.74 ตัว และของ Roehe and Kennedy (1995) รายงาน
คาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช ที่ศึกษาในชุดขอมูลครอกที่ 1 ถึง 4 มีเทากับ 7.96 ถึง 8.96 ตัว  
แตมีคาเฉลี่ยสูงกวารายงานของ ไพจิตร และคณะ (2538) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช 

 ที่สถานีวิจัยทบักวาง มีคาเทากับ 7.57 ± 0.90 ตัว และของ Southwood and Kennedy (1990, 1991) 

รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศแคนนาดา มีคาเทากับ 7.70 ± 2.58 ตัว และ 7.82 
ตัว 

 

จํานวนลูกหยานมของสุกรพันธุลารจไวท ในการศึกษาครัง้นี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 8.02 ± 2.82 
ตัว ซ่ึงมีคาเฉลี่ยใกลเคยีงกับรายงานของ พรีะพงษ (2538) ที่รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท 
บริษัทพันธุสุกรไทย-เดนมารคจํากัด มคีาเทากับ 8.09 ตัว แตมีคาเฉลี่ยต่าํกวารายงานของ 
 พัชรินทร และคณะ (2540) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท ที่ศูนยวจิัยและบาํรุงพันธุสัตว
เชียงใหม มีคาเทากับ 8.52 ตัว และ Irgang et al. (1994) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท  
ในประเทศบราซิล ที่ศึกษาในชุดขอมูลครอกที่ 1 ถึง 3 มีคาเทากับ 8.62 ถึง 9.95 ตัว และ 

 Roehe and Kennedy (1995) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุยอรคเชียร ที่ศึกษาในชุดขอมูลครอก
ที่ 1 ถึง 4 มีคาเทากับ 8.22 ถึง 9.11 ตัว แตมคีาเฉลี่ยสูงกวารายงานของ ไพจิตร และคณะ (2538) ที่

รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุลารจไวท ณ สถานีวิจัยทับกวาง มีคาเทากับ 7.06 ± 0.78 ตัว และ 
Southwood and Kennedy (1990, 1991) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุยอรคเชียร ในประเทศแคนนา

ดา มีคาเทากับ 7.75 ± 2.74 และ 7.80 ตัว 
 
1.7 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 

 
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมของสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสกุรพันธุลารจไวท 

ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 5.61 ± 1.61, 6.87 ± 1.67 และ 5.78 ± 2.06 กิโลกรัมตอตัว 
ตามลําดับ 
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1.8 ชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

ชวงหยานมถึงเปนสัดของสุกรพันธุดูรอค ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 5.61 ± 1.61 
วัน  

 

ชวงหยานมถึงเปนสัดของสุกรพันธุแลนดเรช ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 6.87 ± 
1.67 วัน มีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Holm et al. (2005) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช 

สายพันธุนอรวีเจยีน มีคาเทากับ 8.43 ± 7.96 วัน 
 

ชวงหยานมถึงเปนสัดของสุกรพันธุลารจไวท ในการศึกษาครั้งนี้มีคาเฉลี่ยเทากับ 5.78 ± 
2.06 วัน มีคาเฉลี่ยต่ํากวารายงานของ Sterning et al. (1998) รายงานคาเฉลี่ยของสุกรพันธุแลนดเรช 

สายพันธุสวีดชิ มีคาเทากับ 8.43 ± 7.96 วนั 
 
2. ปจจัยท่ีมีอิทธิพลตอลักษณะที่ศึกษา 
 

การวิเคราะหปจจัยคงที่ ที่มอิีทธิพลตอลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร ไดแก  อิทธิพลจากป
ฤดูกาล, อิทธิพลของลําดับครอก และอิทธิพลทางดานพันธุ พบวาปจจัยที่มีอิทธิพลตอลักษณะที่
ศึกษาคือ  

 
2.1 อิทธิพลจากปฤดูกาล  
 

การวิเคราะหปจจัยคงที่ปฤดูกาล มีอิทธิพลทําใหลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด, 
จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, จํานวนลูกหยานม, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม, 
น้ําหนกัครอกแรกคลอดและชวงหยานมถึงเปนสัดมีความแตกตางกนั (P<0.01) และมอิีทธิพลทําให
ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดมีความแตกตางกัน (P<0.05) ดังตารางที่ 6 ซ่ึงแมสุกรที่ผสมในฤดู
รอนจะมีจํานวนลูกสุกรแรกคลอดนอยกวาที่ผสมในฤดูฝนหรือฤดูหนาว โดยเฉลีย่จะมีลูกต่ํากวา
ประมาณ 1 ตัว รวมไปถึงระยะเฉลี่ยจากหยานมถึงผสมครั้งแรกยาวนานขึ้น เนื่องจากความสามารถ
การกินลดลงในชวงเวลาเลี้ยงลูกและหลังหยานม ทําใหไดรับสารอาหารไมเพียงพอ สงผลตอระบบ
สุขภาพของแมสุกร โดยเฉพาะฮอรโมนที่หล่ังภายหลังการหยานม สงผลตอการตกไขของแมสุกร 
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และในฤดูรอนจะมีอุณหภูมสูิงยังมีผลตอการไมเปนสัดในสุกรสาว ทําใหอัตราการผสมติดต่ําลง 
ตลอดจนอัตราการรอดของตัวออนในระยะแรกลดลง (สมพงษ และ อธิภู, 2541) 

 
2.2 อิทธิพลของลําดับครอก  

 
การวิเคราะหปจจัยคงที่ของลําดับครอก มีอิทธิพลทําใหลักษณะจํานวนลูกแรกคลอด

ทั้งหมด, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, จํานวนลูกตายแรกคลอด, จํานวนลูกหยานม, น้ําหนักเฉลีย่ลูก
แรกคลอด, น้ําหนกัเฉลีย่ลูกหยานม, น้ําหนักครอกแรกคลอดและชวงหยานมถึงเปนสัดมีความ
แตกตางกนั (P<0.01) ดังตารางที่ 6 โดยอิทธิพลของลําดับครอกมีความสําคัญตอจํานวนลูกแรก
คลอดทั้งหมด, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, น้ําหนกัครอกแรกคลอดและน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
ซ่ึงลักษณะดังกลาวจะเพิ่มขึน้ตามลําดับครอกที่เพิ่มขึ้น และจะลดลงเมือ่ลําดับครอกที่ 6 ขึ้นไป ซ่ึง
แมสุกรจะใหขนาดครอกเล็กในทองแรกและเพิ่มขึ้นในลําดับทองที่ 3, 4 และ 5 เนื่องจากแมสุกรที่
ผานการอุมทองมาแลวจะมีขนาดของมดลกูที่ใหญขึ้น สามารถบรรจุตัวออนไดมากขึ้น แต เมื่อสุกร
มีลําดับครอกที่มากขึ้น และจะมีการตายแรกคลอดที่เพิ่มขึ้น เนื่องจากความลาชาในการคลอดอัน
เนื่องมาจาก จาํนวนลูกสุกรแรกคลอดที่เพิม่ขึ้นรวมกับปญหาการคลอดยากในชวงแรกเกิด เชน ลม
เบงลดลง มดลูกบีบตัวลดลง ทําใหการตายแรกคลอดสูง ซ่ึงจะขึ้นอยูกบัการจัดการของแตละฟารม 

 
ลักษณะชวงหยานมถึงเปนสดัของแมพันธุที่คลอดมากกวา 2 ครอก จะแสดงการเปนสัด

หลังหยานมมากกวา 10 วัน มีจํานวนนอยกวา แมสุกรที่ผานการคลอดในครั้งแรก ทัง้นี้อาจเปน
เพราะแมสุกรที่ผานการคลอดในครั้งแรก มีความสมบูรณที่นอยกวาจากการสูญเสียน้ําหนกัตัว ทํา
ใหระดับฮอรโมนตาง ๆ ต่ํากวาแมสุกรที่ผานการคลอดมากกวา 2 คร้ัง สงผลใหปริมาณการตกไขต่ํา
กวาดวย (สมพงษ และ อธิภู, 2541) 
 

2.3 อิทธิพลเนื่องจากพันธุ 
 
การวิเคราะหปจจัยคงที่ทางเนื่องจากพันธุ มีอิทธิพลทําใหลักษณะจํานวนลูกแรกคลอด

ทั้งหมดมีความแตกตางกนั (P<0.05) และจาํนวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, จํานวนลูกตายแรกคลอด, 
จํานวนลูกหยานม, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม, น้ําหนกัครอกแรกคลอด
และชวงหยานมถึงเปนสัดมคีวามแตกตางกัน (P<0.01) (ดังตารางที่ 6) เนื่องจากสุกรแตละพันธุ มี
การปรับปรุงพันธุใหมีลักษณะเฉพาะแตละสายพันธุ ซ่ึงเกิดจากทดสอบคัดเลือก เพื่อใหไดสายพันธุ
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ที่ใหขนาดครอกที่เพิ่มขึ้น แตในพันธุเดียวกันที่มาจากคนละแหลงอาจใหขนาดครอกไดไมเทากัน 
เนื่องจากสายพันธุกรรมที่แตกตางในรายละเอียด  โดยสุกรพันธุดูรอคจะมีความเดนในดานอัตรา
การเจริญเติบโตและประสิทธิภาพการเปลีย่นอาหารเปนเนื้อสูง ซากมีเนื้อแดงสูง แตแมพันธุ 
ดูรอคจะมีขนาดครอกเล็กกวาพันธุอ่ืน มีความสามารถในการเลี้ยงลูกพอใชได มีความตานทานโรค
ตางๆ ไดดี ปรับตัวเขาสภาพแวดลอมไดดี จึงนิยมนํามาใชในสายพอพนัธุ และสุกรพนัธุลาจไวท มี
ความเดนในดานอัตราการเจริญเติบโต อัตราการแลกเนือ้พอใชได และมีเปอรเซ็นตซากสูง ในสาย
พันธุสมัยใหม ลาจไวทเพศเมีย ใหลูกดก ขนาดครอกหยานมสูง ลักษณะการเปนแมพันธุดี  สุกร
พันธุแลนดเรช มีอัตราการเจริญเติบโตดีมาก มีความสามารถในการใหลูกดกพอสมควร และเปนแม
พันธุที่ใหนมมาก (วนัดี, 2546) ซ่ึงลักษณะเฉพาะของแตละพันธุ ทําใหความสามารถของลักษณะ
ทางการสืบพันธุในแมสุกรแตกตางกนั 
 
ตารางที่ 6 ปจจัยคงที่ ปฤดูกาล ลําดับครอก และพนัธุ ที่มีผลตอลักษณะทางการสืบพนัธุในแมสุกร  
 

ปจจัยคงที่ที่มผีลตอลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
ลักษณะ 

ปฤดูกาล ลําดับครอก พันธุ 
NPBT ** ** * 
NPBA ** ** ** 
NPBD * ** ** 
NPW ** ** ** 
BW ** ** ** 
WW ** ** ** 
LW ** ** ** 
WEI ** ** ** 

 

หมายเหต ุ ** = P < 0.01, * = P < 0.05 
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3. คาองคประกอบความแปรปรวนทางพนัธุกรรมของลักษณะที่ทําการศึกษา 
 

การประมาณคาองคประกอบแปรปรวนทางพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
ประกอบดวย ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม (VA), ความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบ
ขม (VD), ความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสมของแม (VM), ความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร (Vpe), ความแปรปรวนเนือ่งจากสภาพแวดลอมรวม (VC), ความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ (Vp) และ ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (Ve) โดยวิเคราะหตามแบบหุนที ่
1, 2, 3, 4 และ 5 คราวละ 8 ลักษณะ ซ่ึงแยกวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ และวิเคราะหแยกทกุพันธุ 
ไดผลการวิเคราะหดังตารางที่ 7, 8, 9, 10, 11, 12 
 

3.1 จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด 
 
สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด

ที่จากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.10, 8.16 
และ 7.07 ตามลาํดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.82, 0.30, 8.12 และ 7.00 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.43, 0.79, 
8.13 และ 6.91 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.39, 0.82, 8.13 และ 6.92 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของ
แม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.58, 0.64, 8.20 และ 6.96 ตามลําดับ  

 
สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.85, 7.82 และ 6.97 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
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ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.39, 
0.49, 7.74 และ 6.86 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.42, 0.41, 7.72 และ 6.90 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.45, 
0.36, 7.73 และ 6.92 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.62, 0.19, 7.60 และ 6.96 ตามลําดับ  

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.59, 9.12 และ 7.53 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.21, 
0.38, 9.04 และ 7.45 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.18, 0.38, 9.06 และ 7.50 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.14, 
0.42, 9.05 และ 7.49 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.96, 0.30, 8.81 และ 7.54 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 7 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดทั้งหมด 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 1.10 - - - - 8.16 7.07 
 แบบหุนที่ 2 0.82 - - - 0.30 8.12 7.00 
 แบบหุนที่ 3 0.43 0.79 - - - 8.13 6.91 
 แบบหุนที่ 4 0.39 - 0.82 - - 8.13 6.92 
 แบบหุนที่ 5 0.58 - - 0.64 - 8.20 6.96 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 0.85 - - - - 7.82 6.97 
 แบบหุนที่ 2 0.39 - - - 0.49 7.74 6.86 
 แบบหุนที่ 3 0.42 0.41 - - - 7.72 6.90 
 แบบหุนที่ 4 0.45 - 0.36 - - 7.73 6.92 
 แบบหุนที่ 5 0.62 - - 0.19 - 7.60 6.96 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 1.59 - - - - 9.12 7.53 
 แบบหุนที่ 2 1.21 - - - 0.38 9.04 7.45 
 แบบหุนที่ 3 1.18 0.38 - - - 9.06 7.50 
 แบบหุนที่ 4 1.14 - 0.42 - - 9.05 7.49 
 แบบหุนที่ 5 0.96 - - 0.30 - 8.81 7.54 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 1.25 - - - - 8.62 7.38 
 แบบหุนที่ 2 0.86 - - - 0.40 8.56 7.30 
 แบบหุนที่ 3 0.79 0.45 - - - 8.57 7.33 
 แบบหุนที่ 4 0.82 - 0.42 - - 8.57 7.33 
 แบบหุนที่ 5 1.01 - - 0.26 - 8.67 7.34 

 

หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 
การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใช

แบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะ



 

38 

ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.25, 8.62 และ 7.38 ตามลําดับ 
แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.86, 0.40, 8.56 และ 7.30 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวน
เนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.79, 0.45, 8.57 และ 7.33 
ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.82, 0.42, 8.57 และ 7.33 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.01, 
0.26, 8.67 และ 7.34 ตามลําดับ 

 
3.2 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 
 

สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต
จากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.74, 7.28 
และ 6.54 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.50, 0.30, 7.26 และ 6.45 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.19, 0.71, 
7.26 และ 6.35 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.15, 0.78, 7,27 และ 6.34 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของ
แม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.21, 0.78, 7.29 และ 6.33 ตามลําดับ 
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สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.67, 7.26 และ 6.58 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.22, 
0.55, 7.18 และ 6.41 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.30, 0.40, 7.18 และ 6.48 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.34, 
0.35, 7.18 และ 6.49 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.48, 0.20, 7.17 และ 6.54 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.40, 8.44 และ 7.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.96, 
0.44, 8.36 และ 6.95 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.02, 0.37, 8.39 และ 7.00 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.97, 
0.42, 8.38 และ 6.99 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.80, 0.25, 8.07 และ 7.03 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 8 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 0.74 - - - - 7.28 6.54 
 แบบหุนที่ 2 0.50 - - - 0.30 7.26 6.45 
 แบบหุนที่ 3 0.19 0.71 - - - 7.26 6.35 
 แบบหุนที่ 4 0.15 - 0.78 - - 7.27 6.34 
 แบบหุนที่ 5 0.21 - - 0.78 - 7.29 6.33 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 0.67 - - - - 7.26 6.58 
 แบบหุนที่ 2 0.22 - - - 0.55 7.18 6.41 
 แบบหุนที่ 3 0.30 0.40 - - - 7.18 6.48 
 แบบหุนที่ 4 0.34 - 0.35 - - 7.18 6.49 
 แบบหุนที่ 5 0.48 - - 0.20 - 7.17 6.54 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 1.40 - - - - 8.44 7.04 
 แบบหุนที่ 2 0.96 - - - 0.44 8.36 6.95 
 แบบหุนที่ 3 1.02 0.37 - - - 8.39 7.00 
 แบบหุนที่ 4 0.97 - 0.42 - - 8.38 6.99 
 แบบหุนที่ 5 0.80 - - 0.25 - 8.07 7.03 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 1.02 - - - - 7.92 6.90 
 แบบหุนที่ 2 0.61 - - - 0.47 7.86 6.78 
 แบบหุนที่ 3 0.60 0.44 - - - 7.88 6.83 
 แบบหุนที่ 4 0.61 - 0.44 - - 7.88 6.83 
 แบบหุนที่ 5 0.80 - - 0.27 - 8.01 6.84 

 

หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 
การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใช

แบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะ
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ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.02, 7.92 และ 6.90 ตามลําดับ 
แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.61, 0.47, 7.86 และ 6.78 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวน
เนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.60, 0.44, 7.88 และ 6.83 
ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.61, 0.44, 7.88 และ 6.83 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.80, 
0.27, 8.01 และ 6.84 ตามลําดับ 

 
3.3 จํานวนลูกตายแรกคลอด 

 
สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดจาก

การวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.06, 1.46 
และ 1.39 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.06, 0.00, 1.46 และ 1.40 ตามลําดับ แบบหุนที ่3 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.07, 0.01, 
1.46 และ 1.38 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.06, 0.02, 1.46 และ 1.38 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของ
แม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.06, 0.04, 1.45 และ 1.36 ตามลําดับ 
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สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.10, 1.05 และ 0.95 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 
0.03, 0.96 และ 0.91 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 0.03, 0.96 และ 0.92 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 
0.03, 0.96 และ 0.92 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.03, 0.01, 0.96 และ 0.92 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.05, 1.12 และ 1.07 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.03, 
0.01, 1.12 และ 1.07 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.04, 0.01, 1.12 และ 1.07 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.04, 
0.01, 1.12 และ 1.07 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.04, 0.01, 1.13 และ 1.08 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 9 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจาํนวนลูกตายแรกคลอด 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 0.06 - - - - 1.46 1.39 
 แบบหุนที่ 2 0.06 - - - 0.00 1.46 1.40 
 แบบหุนที่ 3 0.07 0.01 - - - 1.46 1.38 
 แบบหุนที่ 4 0.06 - 0.02 - - 1.46 1.38 
 แบบหุนที่ 5 0.06 - - 0.04 - 1.45 1.36 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 0.10 - - - - 1.05 0.95 
 แบบหุนที่ 2 0.02 - - - 0.03 0.96 0.91 
 แบบหุนที่ 3 0.01 0.03 - - - 0.96 0.92 
 แบบหุนที่ 4 0.01 - 0.03 - - 0.96 0.92 
 แบบหุนที่ 5 0.03 - - 0.01 - 0.96 0.92 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 0.05 - - - - 1.12 1.07 
 แบบหุนที่ 2 0.03 - - - 0.01 1.12 1.07 
 แบบหุนที่ 3 0.04 0.01 - - - 1.12 1.07 
 แบบหุนที่ 4 0.04 - 0.01 - - 1.12 1.07 
 แบบหุนที่ 5 0.04 - - 0.01 - 1.13 1.08 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 0.04 - - - - 1.14 1.09 
 แบบหุนที่ 2 0.03 - - - 0.02 1.14 1.09 
 แบบหุนที่ 3 0.03 0.01 - - - 1.14 1.09 
 แบบหุนที่ 4 0.37 - 0.01 - - 1.14 1.09 
 แบบหุนที่ 5 0.04 - - 0.01 - 1.14 1.09 

 
หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก

ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 

การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใช
แบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะ
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ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.04, 1.14 และ 1.09 ตามลําดับ 
แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.03, 0.02, 1.14 และ 1.09 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวน
เนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.03, 0.01, 1.14 และ 1.09 
ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.37, 0.01, 1.14 และ 1.09 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5  
มีความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของ
แม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.04, 0.01, 1.14 และ 1.09 ตามลําดับ 

 
3.4 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 

 
สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด

จากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที ่1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 0.05 
และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 0.00, 0.05 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 0.00, 
0.05 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 0.00, 0.05 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของ
แม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.01, 0.01, 0.05 และ 0.03 ตามลําดับ 

 



 

45 

สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 0.06 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 
0.01, 0.06 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 0.00, 0.06 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 
0.00, 0.06 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 0.00, 0.06 และ 0.04 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 0.05 และ 0.03 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.01, 
0.01, 0.05 และ 0.03 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 0.00, 0.05 และ 0.03 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 
0.00, 0.05 และ 0.03 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.02, 0.00, 0.05 และ 0.03 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 10 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 0.01 - - - - 0.05 0.04 
 แบบหุนที่ 2 0.01 - - - 0.00 0.05 0.04 
 แบบหุนที่ 3 0.01 0.00 - - - 0.05 0.04 
 แบบหุนที่ 4 0.01 - 0.00 - - 0.05 0.04 
 แบบหุนที่ 5 0.01 - - 0.01 - 0.05 0.03 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 0.02 - - - - 0.06 0.04 
 แบบหุนที่ 2 0.01 - - - 0.01 0.06 0.04 
 แบบหุนที่ 3 0.02 0.00 - - - 0.06 0.04 
 แบบหุนที่ 4 0.02 - 0.00 - - 0.06 0.04 
 แบบหุนที่ 5 0.02 - - 0.00 - 0.06 0.04 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 0.02 - - - - 0.05 0.03 
 แบบหุนที่ 2 0.01 - - - 0.01 0.05 0.03 
 แบบหุนที่ 3 0.02 0.00 - - - 0.05 0.03 
 แบบหุนที่ 4 0.02 - 0.00 - - 0.05 0.03 
 แบบหุนที่ 5 0.02 - - 0.00 - 0.05 0.03 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 0.04 - - - - 0.08 0.04 
 แบบหุนที่ 2 0.03 - - - 0.00 0.08 0.04 
 แบบหุนที่ 3 0.03 0.00 - - - 0.08 0.04 
 แบบหุนที่ 4 0.03 - 0.00 - - 0.08 0.04 
 แบบหุนที่ 5 0.03 - - 0.01 - 0.08 0.04 

 

หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 
การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใช

แบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะ
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ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.04, 0.08 และ 0.04 ตามลําดับ 
แบบหุนที ่2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.03, 0.00, 0.08 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวน
เนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.03, 0.00, 0.08 และ 0.04 
ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.03, 0.00, 0.08 และ 0.04 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5  
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม
ของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.03, 0.01, 0.08 และ 0.04 ตามลําดับ 

 
3.5 น้ําหนกัครอกแรกคลอด 

 
สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดจาก

การวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.77, 12.90 
และ 12.13 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.71, 0.17, 12.92 และ 12.03 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบขม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.27, 0.73, 
12.88 และ 11.88 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.30, 0.83, 12.95 และ 11.82 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5  
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม
ของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.64, 0.62, 13.01 และ 11.75 ตามลําดับ 
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สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.69, 13.60 และ 11.91 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.00, 
0.90, 13.51 และ 11.61 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.10, 0.78, 13.56 และ 11.67 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.24, 
0.63, 13.57 และ 11.71 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.04, 0.81, 13.03 และ 11.72 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 2.23, 12.44 และ 10.21 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.79, 
1.21, 12.08 และ 10.08  ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, 
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.71, 0.45, 12.34 และ 10.17 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.64, 
0.54, 12.32 และ 10.15 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.53, 0.24, 12.21 และ 10.24 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 11 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอด 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 0.07 - - - - 12.90 12.13 
 แบบหุนที่ 2 0.71 - - - 0.17 12.92 12.03 
 แบบหุนที่ 3 0.27 0.73 - - - 12.88 11.88 
 แบบหุนที่ 4 0.30 - 0.83 - - 12.95 11.82 
 แบบหุนที่ 5 0.64 - - 0.62 - 13.01 11.75 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 1.69 - - - - 13.60 11.91 
 แบบหุนที่ 2 1.00 - - - 0.90 13.51 11.61 
 แบบหุนที่ 3 1.10 0.78 - - - 13.56 11.67 
 แบบหุนที่ 4 1.24 - 0.63 - - 13.57 11.71 
 แบบหุนที่ 5 1.04 - - 0.81 - 13.03 11.72 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 2.23 - - - - 12.44 10.21 
 แบบหุนที่ 2 0.79 - - - 1.21 12.08 10.08 
 แบบหุนที่ 3 1.71 0.45 - - - 12.34 10.17 
 แบบหุนที่ 4 1.64 - 0.54 - - 12.32 10.15 
 แบบหุนที่ 5 1.53 - - 0.24 - 12.21 10.24 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 3.12 - - - - 14.75 11.63 
 แบบหุนที่ 2 2.57 - - - 0.63 14.68 11.48 
 แบบหุนที่ 3 2.48 0.65 - - - 14.67 11.54 
 แบบหุนที่ 4 2.45 - 0.68 - - 14.66 11.53 
 แบบหุนที่ 5 2.63 - - 0.51 - 15.08 11.54 

 
หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก

ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 
การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบ

หุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ 
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และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 3.12, 14.75 และ 11.63 ตามลําดับ แบบ
หุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอม
ถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 2.57, 0.63, 14.68 และ 11.48 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบ
บวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 2.48, 0.65, 14.67 และ 11.54 ตามลําดับ แบบหุน
ที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอม
รวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 2.45, 0.68, 14.66 และ 11.53 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบ
บวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะ
ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 2.63, 0.51, 15.08 และ 11.54 
ตามลําดับ 

 
3.6 จํานวนลูกหยานม 

 
สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจํานวนลูกหยานมจากการ

วิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
ของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.45, 5.99 และ 5.54 
ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.21, 0.29, 5.96 และ 5.46 ตามลําดับ แบบหุนที ่3 มีคาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบขม, คาความแปรปรวน
ของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.20, 0.31, 5.98 และ 
5.47 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.19, 0.39, 6.02 และ 5.43 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.20, 
0.45, 5.95 และ 5.37 ตามลําดับ 
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สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.81, 6.92 และ 6.12 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.37, 
0.55, 6.85 และ 5.93 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.50, 0.31, 6.86 และ 6.05 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.53, 
0.27, 6.86 และ 6.06 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.64, 0.21, 6.78 และ 6.05 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.15, 7.69 และ 6.54 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.65, 
0.55, 7.61 และ 6.41 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.81, 0.35, 7.65 และ 6.49 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.76, 
0.40, 7.64 และ 6.48 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.60, 0.26, 7.37 และ 6.54 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 12 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะจํานวนลูกหยานม 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 0.45 - - - - 5.99 5.54 
 แบบหุนที่ 2 0.21 - - - 0.29 5.96 5.46 
 แบบหุนที่ 3 0.20 0.31 - - - 5.98 5.47 
 แบบหุนที่ 4 0.19 - 0.39 - - 6.02 5.43 
 แบบหุนที่ 5 0.20 - - 0.45 - 5.95 5.37 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 0.81 - - - - 6.92 6.12 
 แบบหุนที่ 2 0.37 - - - 0.55 6.85 5.93 
 แบบหุนที่ 3 0.50 0.31 - - - 6.86 6.05 
 แบบหุนที่ 4 0.53 - 0.27 - - 6.86 6.06 
 แบบหุนที่ 5 0.64 - - 0.21 - 6.78 6.05 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 1.15 - - - - 7.69 6.54 
 แบบหุนที่ 2 0.65 - - - 0.55 7.61 6.41 
 แบบหุนที่ 3 0.81 0.35 - - - 7.65 6.49 
 แบบหุนที่ 4 0.67 - 0.40 - - 7.64 6.48 
 แบบหุนที่ 5 0.60 - - 0.26 - 7.37 6.54 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 0.88 - - - - 7.24 6.37 
 แบบหุนที่ 2 0.43 - - - 0.51 7.18 6.24 
 แบบหุนที่ 3 0.61 0.29 - - - 7.22 6.32 
 แบบหุนที่ 4 0.61 - 0.30 - - 7.22 6.31 
 แบบหุนที่ 5 0.78 - - 0.15 - 7.33 6.32 

 

หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 
การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใช

แบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะ
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ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.88, 7.24 และ 6.37 ตามลําดับ 
แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.43, 0.51, 7.18 และ 6.24 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวน
เนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.61, 0.29, 7.22 และ 6.32 
ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏและคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.61, 0.30, 7.22 และ 6.31 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.78, 
0.15, 7.33 และ 6.32 ตามลําดับ 

 
3.7 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 

 
สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมจาก

การวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.27, 1.42 
และ 1.15 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.20, 0.06, 1.40 และ 1.14 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.19, 0.06, 
1.41 และ 1.15 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.16, 0.09, 1.40 และ 1.16 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของ
แม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคา
เทากับ 0.21, 0.07, 1.40 และ 1.13 ตามลําดับ 
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สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนที่จากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.43, 1.81 และ 1.38 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.25, 
0.14, 1.76 และ 1.37 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.32, 0.10, 1.79 และ 1.37 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.34, 
0.08, 1.79 และ 1.37 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.33, 0.09, 1.80 และ 1.38 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.20, 1.22 และ 1.03 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.06, 
0.12, 1.19 และ 1.01 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.18, 0.02, 1.22 และ 1.02 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.18, 
0.02, 1.22 และ 1.02 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.17, 0.02, 1.20 และ 1.02 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 13 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 0.27 - - - - 1.42 1.15 
 แบบหุนที่ 2 0.20 - - - 0.06 1.40 1.14 
 แบบหุนที่ 3 0.19 0.06 - - - 1.41 1.15 
 แบบหุนที่ 4 0.16 - 0.09 - - 1.40 1.16 
 แบบหุนที่ 5 0.21 - - 0.07 - 1.40 1.13 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 0.43 - - - - 1.81 1.38 
 แบบหุนที่ 2 0.25 - - - 0.14 1.76 1.37 
 แบบหุนที่ 3 0.32 0.01 - - - 1.79 1.37 
 แบบหุนที่ 4 0.34 - 0.08 - - 1.79 1.37 
 แบบหุนที่ 5 0.33 - - 0.09 - 1.80 1.38 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 0.20 - - - - 1.22 1.03 
 แบบหุนที่ 2 0.06 - - - 0.12 1.19 1.01 
 แบบหุนที่ 3 0.18 0.02 - - - 1.22 1.02 
 แบบหุนที่ 4 0.18 - 0.02 - - 1.22 1.02 
 แบบหุนที่ 5 0.17 - - 0.02 - 1.20 1.02 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 0.52 - - - - 1.85 1.33 
 แบบหุนที่ 2 0.49 - - - 0.03 1.84 1.32 
 แบบหุนที่ 3 0.45 0.06 - - - 1.83 1.32 
 แบบหุนที่ 4 0.45 - 0.06 - - 1.38 1.32 
 แบบหุนที่ 5 0.45 - - 0.06 - 1.81 1.32 

 

หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 
การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใช

แบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะ
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ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.52, 1.85 และ 1.33 ตามลําดับ 
แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.49, 0.03, 1.84 และ 1.32 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวน
เนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.45, 0.06, 1.83 และ 1.32 
ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.45, 0.06, 1.83 และ 1.32 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 0.45, 
0.06, 1.81 และ 1.32 ตามลําดับ 
 

3.8 ชวงหยานมถึงเปนสัด 
 
สุกรพันธุดูรอค คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะชวงหยานมถึงเปนสัดจากการ

วิเคราะห โดยใชแบบหุนที ่1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
ของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 12.62, 142.51 และ 
129.89 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความ
แปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 5.92, 9.43, 141.68 และ 126.34 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบขม, คาความ
แปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 3.95, 
11.64, 142.43 และ 126.85 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม
, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏและคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.024, 12.60, 142.43 และ 125.80 ตามลําดับ 
แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบ
บวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 8.71, 5.59, 140.18 และ 128.45 ตามลําดับ 
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สุกรพันธุแลนดเรช คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 
มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 2.68, 65.53 และ 62.85 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.65, 
1.13, 61.98 และ 59.19 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1.60, 1.09, 61.98 และ 59.29 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 1,78, 
1.02, 62.04 และ 59.24 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 2.11, 1.04, 62.30 และ 58.92 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใชแบบหุนที่ 1 

มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 8.36, 72.20 และ 63.83 ตามลําดับ แบบหุนที่ 2 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสิ่งแวดลอมถาวร, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.34, 
5.10, 71.69 และ 62.25 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.87, 3.96, 71.90 และ 63.07 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มี
คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.60, 
4.30, 71.80 และ 62.90 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความแปรปรวนเนือ่งจากยนีแบบบวกสะสม, คา
ความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสมของแม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคา
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.86, 3.98, 72.06 และ 63.01 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 14 คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

  คาองคประกอบความแปรปรวน 
พันธุ  VA VD VC  VM Vpe Vp  Ve 
ดูรอค แบบหุนที่ 1 12.62 - - - - 142.51 129.89 
 แบบหุนที่ 2 5.92 - - - 9.43 141.68 126.34 
 แบบหุนที่ 3 3.95 11.64 - - - 142.43 126.85 
 แบบหุนที่ 4 4.02 - 12.60 - - 142.43 125.80 
 แบบหุนที่ 5 8.71 - - 5.59 - 140.18 128.45 
แลนดเรช แบบหุนที่ 1 2.68 - - - - 65.53 62.85 
 แบบหุนที่ 2 1.65 - - - 1.13 61.98 59.19 
 แบบหุนที่ 3 1.60 1.09 - - - 61.98 59.29 
 แบบหุนที่ 4 1.78 - 1.02 - - 62.04 59.24 
 แบบหุนที่ 5 2.11 - - 1.04 - 62.30 58.92 
ลารจไวท แบบหุนที่ 1 8.36 - - - - 72.20 63.83 
 แบบหุนที่ 2 4.34 - - - 5.10 71.69 62.25 
 แบบหุนที่ 3 4.87 3.96 - - - 71.90 63.07 
 แบบหุนที่ 4 4.60 - 4.30 - - 71.80 62.90 
 แบบหุนที่ 5 4.86 - - 3.98 - 72.06 63.01 
รวมพันธุ แบบหุนที่ 1 7.54 - - - - 81.64 74.10 
 แบบหุนที่ 2 4.54 - - - 3.92 81.35 72.90 
 แบบหุนที่ 3 4.61 3.53 - - - 81.49 73.35 
 แบบหุนที่ 4 4.20 - 4.04 - - 81.44 73.20 
 แบบหุนที่ 5 5.03 - - 3.13 - 81.99 73.49 

 

หมายเหต ุ VA = คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, VD = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ยีนแบบขม, VC = คาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, VM = คาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, Vpe = คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, Vp = คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ, Ve = คาความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน 

 
การวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ คาองคประกอบความแปรปรวนจากการวิเคราะห โดยใช

แบบหุนที่ 1 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนของลักษณะ
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ปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 7.54, 81.64 และ 74.10 ตามลําดับ 
แบบหุนที่ 2 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจาก
ส่ิงแวดลอมถาวร, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความ
คลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.54, 3.92, 81.35 และ 72.90 ตามลําดับ แบบหุนที่ 3 มีคาความแปรปรวน
เนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบขม, คาความแปรปรวนของ
ลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.61, 3.53, 81.49 และ 
73.35 ตามลําดับ แบบหุนที่ 4 มีคาความแปรปรวนเนื่องจากยีนแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอมรวม, คาความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของ
ความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 4.20, 4.04, 81.44 และ 73.20 ตามลําดับ แบบหุนที่ 5 มีคาความ
แปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสม, คาความแปรปรวนเนื่องจากยนีแบบบวกสะสมของแม, คา
ความแปรปรวนของลักษณะปรากฏ และคาความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนมีคาเทากับ 5.03, 
3.13, 81.99 และ 73.49 ตามลําดับ 
 
4. คาอัตราพนัธกุรรม 
 

ผลการศึกษาคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพนัธุในแมสุกร พันธุดูรอค, ลารจ
ไวทและแลนดเรช โดยวิเคราะหตามแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 คราวละ 8 ลักษณะ ซ่ึงแยก
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ และวิเคราะหแยกทกุพันธุไดผลการวิเคราะหดังนี ้
 

4.1 จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด 
 
คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดที่ไดจากการศึกษาครั้งนี้ เมื่อ

วิเคราะหขอมูลรวมทกุพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.144, 0.10, 0.09 
และ 0.10 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมี
คาเทากับ 0.12 และ 0.03 ตามลําดับ ดังตารางที่ 15 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอค โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคา

อัตราพันธุกรรมเทากับ 0.13, 0.10, 0.05 และ 0.05 ตามลําดับ ซ่ึงเปนแบบหุนที่ไมไดรวมอิทธิพล
ทางพันธุกรรมของแมเขาไวในแบบหุน พบวาคาอัตราพันธุกรรมที่ไดอยูในระดับต่ํา ซ่ึงต่ํากวา
รายงานของ ประชุม และคณะ (2537) ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมของสุกรพันธุดูรอค ณ สถานี
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วิจัยทับกวาง มีคาเทากับ 0.25 และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวย ในแบบหุนที่ 5 พบวาคา
อัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธพิลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.07 และ 0.08 ตามลําดับ ซ่ึง
เปนคาอัตราพนัธุกรรมอยูในระดับต่ําเชนกัน 

 
สุกรพันธุแลนดเรช คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด  

ที่วิเคราะห โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.11, 0.05, 0.05 และ 
0.06 ตามลําดับ ซ่ึงมีคาสอดคลองกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1990); ten Napel et al. 
(1998); Marois et al (2000); Hanenberg et al. (2001); Pesˇkovicˇova´ et  al. (2002) และ Serenius 
et al. (2004) และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมจากการศกึษาครั้งนี้มีคาเทากับ 0.08 และ 0.03 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคา
อัตราพันธุกรรมที่อยูในระดบัต่ํา ซ่ึงมีคาสอดคลองกับรายงานของ Roehe and Kennedy (1995) 
Alfonso et al. (1997) และมีคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวต่ํากวารายงานของ   Southwood 
and Kennedy (1991) ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
แมของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศแคนนาดาดวยวิธี DFREML มีคาเทากับ 0.25 และ 0.05 
ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดังนั้น ลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดทั้งหมด 
สามารถการใชระบบการผสมขามหรือการนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดีกวาจะ
สามารถปรับปรุงลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดทั้งหมดไดดีขึ้น 
 

ตารางที่ 15 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.13 0.11 0.17 0.14 
แบบหุนที่ 2 0.10 0.05 0.13 0.10 
แบบหุนที่ 3 0.05 0.05 0.13 0.09 
แบบหุนที่ 4 0.05 0.06 0.13 0.10 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.07 0.08 0.11 0.12 
h2

m 0.08 0.03 0.03 0.03 
 

หมายเหต ุ h2
a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 

 h2
m = อิทธิพลเนื่องจากแม 
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สุกรพันธุลารจไวท คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด  
ที่วิเคราะห ดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.17, 0.13, 0.13 และ 
0.13 ตามลําดับ ซ่ึงมีคาอยูในระดับต่ํา สอดคลองกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1990); 
Marois et al (2000) และ Serenius et al. (2004) และเมื่อพิจารณาอิทธพิลของแมรวมดวยในแบบ
หุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.11 และ 0.03 
ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1991)Roehe and Kennedy (1995) 
ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดังนั้น สามารถการใชระบบการผสมขามหรือการนําเขา
ประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดกีวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะจํานวนลกูแรกคลอด
ทั้งหมดไดดีขึน้ 
 

4.2 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 
 
คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตที่ศึกษาครั้งนี้ เมื่อวิเคราะห

ขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.13, 0.08, 0.08 และ 0.08 
ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 
0.10 และ 0.03 ตามลาํดับ ดังตารางที่ 16 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ พบวาในสุกรพันธุดูรอค มีคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะ

จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต ทีว่ิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 มีคาเทากับ 0.10, 0.07, 0.03 และ 
0.02 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดับต่ํา สอดคลองกับรายงานของ Chen et al. 
(2003)a รายงานคาอัตราพันธุกรรมของสุกรพันธุดูรอค ในประเทศอเมริกา โดยใชวิธี REML  
มีเทากับ 0.09 และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากบั 0.03 และ 0.11 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ 

Irgang et al. (1994) และ Chen et al. (2003)b ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดังนั้น 
สามารถการใชระบบการผสมขามหรือการนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดีกวาจะ
สามารถปรับปรุงลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดมีชีวิตไดดีขึ้น 
 

สุกรพันธุแลนดเรช เมื่อวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตราพันธุกรรม
เทากับ 0.09, 0.03, 0.04 และ 0.05 ตามลําดับ มีคาสอดคลองกับงานวจิยัของ Southwood and 
Kennedy (1990); Ferraz  and Johnson (1993); Frey et al. (1997); Hanenberg et al. (2001); 
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Noguera et al. (2002); Chen et al. (2003)a; Serenius et al. (2004) และ Holm et al. (2005) แตคา
อัตราพันธุกรรมที่ศึกษาในครั้งนี้ มีคาต่ํากวารายงานของ ten Napel et al. (1998) และเมื่อพิจารณา
อิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธพิลเนื่องจากแม
มีคาเทากับ 0.07 และ 0.03 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดับต่ํา มีคาสอดคลองกับ
รายงานของ Southwood and Kennedy (1991); See et al. (1993); Irgang et al. (1994) Roehe and 
Kennedy (1995); Alfonso et al. (1997) และ Chen et al. (2003)b ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูใน
ระดับต่ํา ดังนัน้ ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตสามารถการใชระบบการผสมขามหรือการ
นําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดีกวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะจํานวนลูกแรก
คลอดมีชีวิตไดดีขึ้น 
 
ตารางที่ 16 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.10 0.09 0.17 0.13 
แบบหุนที่ 2 0.07 0.03 0.12 0.08 
แบบหุนที่ 3 0.03 0.04 0.12 0.08 
แบบหุนที่ 4 0.02 0.05 0.12 0.08 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.03 0.07 0.10 0.10 
h2

m 0.11 0.03 0.03 0.03 
 

หมายเหต ุ h2
a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 

h2
m = อิทธิพลเนื่องจากแม 

 

สุกรพันธุลารจไวท ในแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มคีาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.17, 
0.12, 0.12 และ 0.12 ตามลําดับ มีคาสอดคลองกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1990);  
 Kaplon et al. (1991); Ferraz and Johnson (1993); Woodward et al. (1993); Frey et al. (1997); 
Chen et al. (2003)a; Arango et al. (2005) และ Serenius et al. (2004) และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของ
แมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแม 
มีคาเทากับ 0.10 และ 0.03 ตามลําดับ มีคาสอดคลองกับรายงานของ Southwood and Kennedy 
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(1991); Irgang et al. (1994); Roehe and Kennedy (1995) และ Chen et al. (2003)b ซ่ึงเปนคาอัตรา
พันธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดงันั้น ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตสามารถการใชระบบการผสม
ขามหรือ การนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดีกวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะ
จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตไดดีขึ้น 
 

4.3 จํานวนลูกตายแรกคลอด 
 

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ 
โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.04, 0.03, 0.03 และ 0.03 ตามลําดับ ในแบบหุน
ที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.03 และ 0.01 
ตามลําดับ ดังตารางที่ 17 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอค ในแบบหุนที่ 1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตรา

พันธุกรรมเทากับ 0.04, 0.04, 0.05 และ 0.04 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากบั 0.04 และ 0.03 ตามลําดับ เปนคาอัตราพันธุกรรมอยูใน
ระดับต่ํา 

 
สุกรพันธุแลนดเรช เมื่อวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตราพันธุกรรม

เทากับ 0.09, 0.02, 0.01 และ 0.01 ตามลําดับ มีคาสอดคลองกับรายงานของ Hanenberg et al. (2001) 
ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมของสุกรพันธุแลนดเรช สายพันธุดัตชที่ศึกษาในชุดขอมลูครอกที่ 1 
และชุดขอมูลครอกที่ 2 ขึ้นไป โดยใชวิธี DFREML มีคาเทากับ 0.02 และ 0.04 ตามลําดับ และ 

Serenius et al. (2004) รายงานคาอัตราพันธุกรรมของสุกรพันธุแลนดเรช สายพันธุฟนนิช โดยใชวธีิ 
REML มีเทากบั 0.11 และเมือ่พิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรม
เนื่องจากตวัสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.03 และ 0.01 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตรา
พันธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดงันั้น ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดสามารถการใชระบบการผสมขาม
หรือการนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดกีวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะจํานวนลกู
ตายแรกคลอดไดดีขึ้น 

 
สุกรพันธุลารจไวท ในแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มคีาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.04, 

0.03, 0.03 และ 0.04 ตามลําดับ มีคาสอดคลองกับรายงานของ Arango et al. (2005) ที่รายงานคา
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อัตราพันธุกรรมของสุกรพันธุลารจไวท ในประเทศอเมรกิาโดยใชวิธี Bayesian analysis มีเทากับ 
0.09 และเมื่อพิจารณาอิทธพิลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตว
และอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.03 และ 0.01 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดบั
ต่ําเชนกัน 

 
ตารางที่ 17 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอด 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.04 0.09 0.04 0.04 
แบบหุนที่ 2 0.04 0.02 0.03 0.03 
แบบหุนที่ 3 0.05 0.01 0.03 0.03 
แบบหุนที่ 4 0.04 0.01 0.04 0.03 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.04 0.03 0.03 0.03 
h2

m 0.03 0.01 0.01 0.01 
 

หมายเหต ุ h2
a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 

h2
m = อิทธิพลเนื่องจากแม 

 
4.4 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ 
โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.44, 0.40, 0.38 และ 0.38 ตามลําดับ ในแบบหุน
ที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.38 และ 0.06 
ตามลําดับ ดังตารางที่ 18 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอค จากการวเิคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 

พบวา มีคาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.27, 0.19, 0.19 และ 0.19 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตรา
พันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.17 และ 0.10 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคา
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อัตราพันธุกรรมที่อยูในระดบัต่ําถึงปานกลาง ดังนั้น ลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดสามารถการ
คัดเลือกภายในฝูง เพื่อปรับปรุงลักษณะน้าํหนักเฉลีย่ลูกแรกคลอดไดดีขึ้น 

 
สุกรพันธุแลนดเรชจากการวเิคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตรา

พันธุกรรมเทากับ 0.36, 0.10, 0.27 และ 0.29 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากบั 0.29 และ 0.06 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมที่
อยูในระดับปานกลางถึงสูง ดังนั้น ลักษณะน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดสามารถการคัดเลือกภายในฝูง 
เพื่อปรับปรุงลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดไดดีขึ้น 

 
สุกรพันธุลารจไวทจากการวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตรา

พันธุกรรมเทากับ 0.37, 0.13, 0.31 และ 0.32 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากบั 0.36 และ 0.02 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมที่
อยูในระดับปานกลางถึงสูง ดังนั้น ลักษณะน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดสามารถการคัดเลือกภายในฝูง
เพื่อปรับปรุงลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดไดดีขึ้น 

 
ตารางที่ 18 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.06 0.12 0.18 0.21 
แบบหุนที่ 2 0.06 0.07 0.07 0.17 
แบบหุนที่ 3 0.02 0.08 0.14 0.17 
แบบหุนที่ 4 0.02 0.09 0.13 0.17 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.05 0.08 0.13 0.17 
h2

m 0.05 0.06 0.02 0.03 
 
หมายเหต ุ  h2

a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 
h2

m = อิทธิพลเนื่องจากแม 
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4.5 น้ําหนกัครอกแรกคลอด 
 

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ 
โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.21, 0.17, 0.17 และ 0.17 ตามลําดับ ในแบบหุน
ที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.17 และ 0.03 
ตามลําดับซึ่งเปนคาอัตราพันธุกรรมที่อยูในระดับต่ํา ดังตารางที่ 19 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอคจากการวเิคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 

พบวา มีคาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.06, 0.06, 0.02 และ 0.02 ตามลําดับ และเมื่อพิจารณาอิทธิพล
ของแมรวมดวย ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคา
เทากับ 0.05 และ 0.05 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Chen et al. (2003)b ที่รายงานคาอัตรา
พันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากแมของสุกรพันธุดูรอค  
ในประเทศอเมริกา โดยใชวธีิ REML มีเทากับ 0.07 และ 0.01 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรม
ที่อยูในระดับต่ําเชนกัน ดังนั้น ลักษณะน้าํหนักครอกแรกคลอดสามารถการใชระบบการผสมขาม
หรือการนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดกีวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะน้ําหนัก
ครอกแรกคลอดไดดีขึน้ 

 
สุกรพันธุแลนดเรช คาอัตราพันธุกรรมที่ไดจากการวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 

พบวา มีคาเทากับ 0.12, 0.07, 0.08 และ 0.09 ตามลําดับ และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยใน
แบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.08 และ 0.06 
ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Chen et al. (2003)b ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวั
สัตวและอิทธพิลเนื่องจากแมของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศอเมริกา โดยใชวิธี REML มีเทากับ 
0.09 และ 0.01 ตามลําดับซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมที่อยูในระดับต่ําเชนกัน  

 
สุกรพันธุลารจไวท คาอัตราพันธุกรรมที่ไดจากการวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 

พบวา มีคาเทากับ 0.18, 0.07, 0.14 และ 0.13 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอตัราพันธุกรรมที่อยูในระดับต่ํา
และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและ 
อิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.13 และ 0.02 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Chen et al. 
(2003)b ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมของสุกรพันธุยอรค
เชียร ในประเทศอเมริกา โดยใชวิธี REML มีเทากับ 0.08 และ 0.02 ตามลําดับ 
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ตารางที่ 19 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอด 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.27 0.36 0.37 0.44 
แบบหุนที่ 2 0.19 0.10 0.13 0.40 
แบบหุนที่ 3 0.19 0.27 0.31 0.38 
แบบหุนที่ 4 0.19 0.29 0.32 0.38 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.17 0.29 0.36 0.38 
h2

m 0.10 0.06 0.02 0.06 
 
หมายเหต ุ h2

a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 
h2

m = อิทธิพลเนื่องจากแม 
 

4.6 จํานวนลูกหยานม 
 

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกหยานม เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใช
แบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.12, 0.06, 0.08 และ 0.08 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คา
อัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธพิลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.11 และ 0.02 ตามลําดับ ดัง
ตารางที่ 20 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอค ในแบบหุนที่ 1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตรา

พันธุกรรมเทากับ 0.07, 0.04, 0.03 และ 0.03 ตามลําดับ มีคาสอดคลองกับรายงานของ Chen et al. 
(2003)a ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมของสุกรพันธุดูรอค ในประเทศอเมริกา โดยใชวิธี REML  
มีเทากับ 0.07 และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมที่ศึกษามคีาเทากับ 0.03 และ 0.08 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงาน
ของ Chen et al. (2003)b แตคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวที่ศึกษาในครั้งนี้ มีคาต่ํากวารายงาน
ของ Irgang et al. (1994) ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมของ
สุกรพันธุดูรอค ในประเทศบราซิล โดยใชวิธี DFREML มีคาเทากับ 0.23 และ 0.03 ตามลําดับ ซ่ึง
เปนคาอัตราพนัธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดังนั้น ลักษณะจาํนวนลูกหยานมสามารถการใชระบบการ
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ผสมขามหรือการนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดีกวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะ
จํานวนลูกหยานมไดดีขึน้ 

 
สุกรพันธุแลนดเรช คาอัตราพันธุกรรมที่ศึกษาดวย แบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีเทากับ 

0.12, 0.05, 0.07 และ 0.08 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดับต่ํา มีคาสอดคลองกับ
รายงานของ Southwood and Kennedy (1990) และ Chen et al. (2003)a ซ่ึงเมื่อพิจารณาอิทธิพลของ
แมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตว และอิทธิพลเนื่องจากแม  
ในการศึกษาครั้งนี้ มีคาเทากบั 0.09 และ 0.03 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Southwood and 
Kennedy (1991); Irgang et al. (1994); Roehe and Kennedy (1995) และ Chen et al. (2003)b ซ่ึง
เปนคาอัตราพนัธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดังนั้น ลักษณะจาํนวนลูกหยานมคลอดสามารถการใชระบบ
การผสมขามหรือการนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคาพันธุกรรมดกีวาจะสามารถปรับปรุง
ลักษณะจํานวนลูกหยานมไดดีขึ้น 

 
สุกรพันธุลารจไวท คาอัตราพันธุกรรมที่ไดจากการวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 

พบวา มีเทากบั 0.15, 0.08, 0.11 และ 0.10 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพนัธุกรรมที่อยูในระดับต่ํา 
สอดคลองกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1990)Kaplon et al. (1991) Woodward et al. 
(1993) Chen et al. (2003)a และเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตรา
พันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.08 และ 0.03 ตามลําดับ 
สอดคลองกับรายงานของ Southwood and Kennedy (1991)Irgang et al. (1994) Roehe and 
Kennedy (1995) Chen et al. (2003)b ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมอยูในระดับต่ํา ดังนั้น ลักษณะ
จํานวนลูกหยานมสามารถการใชระบบการผสมขามหรือการนําเขาประชากรจากแหลงอื่นที่มีคา
พันธุกรรมดีกวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะจํานวนลูกหยานมไดดีขึน้ 

 
 
 
 
 
 
 
 



 

69 

ตารางที่ 20 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกหยานม 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.07 0.12 0.15 0.12 
แบบหุนที่ 2 0.04 0.05 0.08 0.06 
แบบหุนที่ 3 0.03 0.07 0.11 0.08 
แบบหุนที่ 4 0.03 0.08 0.10 0.08 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.03 0.09 0.08 0.11 
h2

m 0.08 0.03 0.03 0.02 
 

หมายเหต ุ h2
a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 

h2
m = อิทธิพลเนื่องจากแม 

 
4.7 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุก
พันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.28, 0.27, 0.24 และ 0.24 ตามลําดับ ใน
แบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.25 และ 0.03 
ตามลําดับซึ่งเปนคาอัตราพนัธุกรรมที่อยูในระดับปานกลางถึงสูง ดังนั้น ลักษณะน้ําหนักเฉลีย่ลูก
แรกคลอดสามารถการคัดเลือกภายในฝูง เพื่อปรับปรุงลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดไดดีขึ้น 
ดังตารางที่ 21 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอค จากการวเิคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 

พบวา มีคาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.19, 0.14, 0.14 และ 0.11 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตรา
พันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.15 และ 0.05 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคา
อัตราพันธุกรรมที่อยูในระดบัต่ําถึงปานกลาง 

 
สุกรพันธุแลนดเรชจากการวเิคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตรา

พันธุกรรมเทากับ 0.24, 0.14, 0.18 และ 0.19 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
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ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากบั 0.18 และ 0.05 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมที่
อยูในระดับต่ําถึงปานกลาง 

 
สุกรพันธุลารจไวทจากการวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาอัตรา

พันธุกรรมเทากับ 0.16, 0.05, 0.15 และ 0.15 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมคีาเทากบั 0.15 และ 0.02 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมที่
ไดในทกุแบบหุนอยูในระดบัต่ําถึงปานกลาง 

 
ตารางที่ 21 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.19 0.24 0.16 0.28 
แบบหุนที่ 2 0.14 0.14 0.05 0.27 
แบบหุนที่ 3 0.14 0.18 0.15 0.24 
แบบหุนที่ 4 0.11 0.19 0.15 0.24 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.15 0.18 0.15 0.25 
h2

m 0.05 0.05 0.02 0.03 
 
หมายเหต ุ h2

a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 
h2

m = อิทธิพลเนื่องจากแม 
 

4.8 ชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดย
ใชแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.09, 0.06, 0.06 และ 0.05 ตามลําดับ และ 
เมื่อพิจารณาอทิธิพลของแมรวมดวย ในแบบหุนที่ 5 พบวาคาอัตราพนัธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและ 
อิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.06 และ 0.04 ตามลําดับซึ่งเปนคาอัตราพันธุกรรมที่อยูในระดับต่ํา 
ดังตารางที่ 22 
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอค คาอัตราพันธุกรรมที่ไดจากการวิเคราะหดวย 
แบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มีคาเทากับ 0.09, 0.04, 0.03 และ 0.03 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตรา
พันธุกรรมที่อยูในระดับต่ําและเมื่อพิจารณาอิทธิพลของแมรวมดวยในแบบหุนที่ 5 คาอัตรา
พันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากับ 0.06 และ 0.04 ตามลําดับ 

 
สุกรพันธุแลนดเรช คาอัตราพันธุกรรมที่ไดจากการวิเคราะหดวยแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 

พบวา มีคาเทากับ 0.04, 0.03, 0.03 และ 0.03 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวและอิทธิพลเนื่องจากแมมีคาเทากบั 0.03 และ 0.02 ตามลําดับ ซ่ึงเปนคาอัตราพันธุกรรมที่
อยูในระดับต่ํา สอดคลองกับรายงานของ Holm et al. (2005) ที่รายงานคาอัตราพันธุกรรมของสุกร
พันธุแลนดเรช สายพันธุนอรวีเจียน โดยใชวิธี Bayesian analysis มีคาเทากับ 0.08 แตคาอัตรา
พันธุกรรมของลักษณะชวงหยานมถึงเปนสัดครั้งแรก จากรายงานของ ten Napel et al. (1998, 
1995) ที่ศึกษาในสุกรพันธุแลนดเรช สายพันธุดัตช โดยใชวิธี DFREML มีคาเทากบั 0.27 และ 0.36 
เปนคาอัตราพนัธุกรรมที่อยูในระดับปานกลาง ซ่ึงแตกตางจากผลการศึกษาครั้งนี้ อาจเกิดจากเปน
ประชากรคนละกลุมกันและมีการจัดการทีต่างกัน ทําใหคาอัตราพันธุกรรมมีความแตกตางกันได 

 
สุกรพันธุลารจไวท ในแบบหุนที ่1, 2, 3 และ 4 พบวา มคีาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.12, 

0.06, 0.07 และ 0.06 ตามลําดับ ในแบบหุนที่ 5 คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวและอิทธิพล
เนื่องจากแมมคีาเทากับ 0.07 และ 0.06 ตามลําดับ แตคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะชวงหยานมถึง
เปนสัดครั้งแรกจากรายงานของ Sterning et al. (1998) ที่ศึกษาในสุกรพันธุยอรคเชียร สายพันธุ 
สวีดิช โดยใชวิธี DFREML มีคาเทากับ 0.24 เปนคาอัตราพันธุกรรมที่อยูในระดับปานกลาง ซ่ึง
แตกตางจากผลการศึกษาครั้งนี้ อาจเกดิจากเปนประชากรคนละกลุมกนัและมีการจัดการที่ตางกัน 
ทําใหคาอัตราพันธุกรรมมีความแตกตางกนั 
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ตารางที่ 22 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

 พันธุสุกร 
 ดูรอค แลนดเรช ลารจไวท รวมพันธุ 
แบบหุนที่ 1 0.09 0.04 0.12 0.09 
แบบหุนที่ 2 0.04 0.03 0.06 0.06 
แบบหุนที่ 3 0.03 0.03 0.07 0.06 
แบบหุนที่ 4 0.03 0.03 0.06 0.05 
แบบหุนที่ 5  h2

a 0.06 0.03 0.07 0.06 
h2

m 0.04 0.02 0.06 0.04 
 

หมายเหต ุ h2
a = คาอัตราพันธุกรรมโดยตรงเนื่องจากตัวสัตว 

h2
m = อิทธิพลเนื่องจากแม 

 
 
5. คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (genetic correlation) และคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏ 

(phenotypic correlation) 
 

5.1 คาสหสัมพันธทางพันธกุรรม 
 
ผลการศึกษาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร พันธุ 

ดูรอค, ลารจไวทและแลนดเรช โดยวิเคราะหตามแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 คราวละ 8 ลักษณะ ซ่ึง
แยกวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ และวิเคราะหแยกทกุพันธุไดผลการวิเคราะหดังตารางที่ 23, 24, 
25, 26 และ 27 

 
5.1.1 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวติ 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกแรก
คลอดมีชีวิต เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 
0.97, 0.98, 0.97, 0.96 และ 0.97 ตามลําดับ  
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ตารางที่ 23 คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสนทแยงมุม) และคาสหสัมพันธปรากฏ (ใตเสน
ทแยงมุม) สําหรับลักษณะตางๆ จากการวิเคราะหโดยใชแบบหุนที่ 1  

 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
ดูรอค NPBT  0.95 0.79 0.88 -0.54 0.78 -0.04 0.16 
 NPBA 0.85  0.59 0.73 -0.74 0.84 -0.16 0.03 
 NPBD 0.33 -0.11  0.93 0.02 0.40 0.15 0.26 
 LW 0.74 0.90 -0.15  -0.10 0.62 0.29 0.16 
 BW -0.47 -0.45 -0.11 -0.06  -0.62 0.58 0.11 
 NPW 0.68 0.82 -0.13 0.79 -0.29  0.12 0.13 
 WW -0.32 -0.33 -0.04 -0.21 0.36 -0.21  0.37 
 WEI 0.02 0.03 -0.03 0.02 -0.05 0.00 0.06  
แลนดเรช NPBT  0.96 0.77 0.57 -0.37 0.96 -0.56 -0.12 
 NPBA 0.90  0.78 0.49 -0.47 0.96 -0.55 -0.02 
 NPBD 0.26 -0.09  0.51 -0.24 0.74 -0.29 0.13 
 LW 0.74 0.86 -0.17  0.53 0.58 0.09 -0.17 
 BW -0.46 -0.45 -0.15 0.04  -0.35 0.68 -0.11 
 NPW 0.81 0.91 -0.12 0.81 -0.36  -0.47 -0.20 
 WW -0.52 -0.53 -0.02 -0.32 0.51 -0.48  0.10 
 WEI 0.05 0.05 0.01 0.02 -0.07 0.03 -0.02  
ลารจไวท NPBT  0.98 0.46 0.66 -0.27 0.89 -0.23 0.07 
 NPBA 0.92  0.29 0.69 -0.26 0.94 -0.20 0.14 
 NPBD 0.28 -0.08  0.03 -0.30 0.05 -0.34 -0.26 
 LW 0.73 0.83 -0.15  0.51 0.70 0.22 0.11 
 BW -0.41 -0.37 -0.14 0.11  -0.17 0.52 0.00 
 NPW 0.78 0.88 -0.10 0.77 -0.27  0.00 0.10 
 WW -0.44 -0.43 -0.05 -0.25 0.45 -0.37  0.14 
 WEI 0.05 0.06 -0.02 0.07 0.01 0.06 0.01  
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ตารางที่ 23 (ตอ)  
 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
รวมพันธุ NPBT  0.97 0.60 0.54 -0.20 0.88 -0.15 0.03 
 NPBA 0.90  0.44 0.53 -0.22 0.93 -0.16 0.05 
 NPBD 0.29 -0.09  0.22 -0.14 0.28 -0.16 -0.24 
 LW 0.69 0.80 -0.14  0.70 0.53 0.53 0.12 
 BW -0.35 -0.33 -0.11 0.24  -0.17 0.77 0.12 
 NPW 0.77 0.88 -0.11 0.73 -0.24  -0.07 0.04 
 WW -0.38 -0.38 -0.04 -0.06 0.58 -0.32  0.25 
 WEI 0.04 0.05 -0.02 0.06 0.02 0.04 0.04  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา ในสุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.95, 0.93, 0.85, 0.82 และ 0.93 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.96, 0.98, 0.96, 0.96 และ 0.94 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.98, 0.98, 0.98, 0.97 และ 0.97 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้ พบวาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด
กับจํานวนลูกแรกคลอดมีความสัมพันธมากในทางบวก สอดคลองกับรายงานของ Roehe and 
Kennedy (1995) ที่รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของสุกรพันธุแลนดเรช ในชดุขอมูลครอก
ที่ 1 ถึง 4 มีเทากับ 0.94 ถึง 0.99 และของ Roehe and Kennedy (1995) ที่รายงานคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรมของสุกรพันธุยอรคเชียร ในชุดขอมูลครอกที่ 1 ถึง 4 มีเทากับ 0.96 ถึง 0.97 ดังนั้นหาก 
คัดลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดจะทําใหจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตเพิ่มขึ้นดวย 
 

5.1.2 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกตายแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกตายแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.60, 
0.88, 0.68, 0.63 และ 0.57 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.79, 0.77, 0.84, 0.82 และ 0.93 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.77, 0.86, 0.84, 0.85 และ 0.62 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.46, 0.73, 0.49, 0.46 และ 0.58 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้ พบวาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด
กับจํานวนลูกตายแรกคลอดมีความสัมพันธมากในทางบวก ดังนั้นหากคัดลักษณะจํานวนลูกแรก
คลอดทั้งหมดจะทําใหจํานวนลูกตายแรกคลอดเพิ่มขึ้นดวย 
 

5.1.3 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักครอกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักครอกแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.54, 
0.50, 0.47, 0.48 และ 0.51 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.88, 0.85, 0.67, 0.60 และ 0.70 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.57, 0.88, 0.49, 0.51 และ 0.53 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.66, 0.89, 0.62, 0.61 และ 0.49 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้ พบวาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด
กับน้ําหนักครอกแรกคลอดมีความสัมพันธมากในทางบวก ดังนั้นหากคัดลักษณะจํานวนลูกแรก
คลอดทั้งหมดจะทําใหน้ําหนักครอกแรกคลอดเพิ่มขึ้นดวย 

 
5.1.4 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูก
แรกคลอด เมือ่วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 
 -0.20, -0.11, -0.14, -0.16 และ -0.19 ตามลําดับ  
 

เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.54, -0.43, -0.37, -0.31 และ -0.22 ตามลําดับ สุกร
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พันธุแลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมเทากับ -0.37, 0.18, -0.27, -0.27 และ -0.41 ตามลําดับ 
และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.27, -0.42, -0.28, -0.28 และ -0.30 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรก
คลอดมีความสัมพันธในทางลบ ดังนั้นเมือ่คัดลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดทั้งหมดจะทําใหน้ําหนัก
เฉลี่ยลูกแรกคลอดนอยลง 

 
ตารางที่ 24 คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสนทแยงมุม) และคาสหสัมพันธปรากฏ (ใตเสน

ทแยงมุม) สําหรับลักษณะตางๆ จากการวิเคราะหโดยใชแบบหุนที่ 2  
 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
ดูรอค NPBT  0.93 0.77 0.85 -0.43 0.88 -0.14 0.66 
 NPBA 0.85  0.52 0.71 -0.65 0.94 -0.31 0.62 
 NPBD 0.33 -0.11  0.76 0.03 0.53 0.18 0.51 
 LW 0.74 0.90 -0.15  0.06 0.77 0.30 0.57 
 BW -0.47 -0.45 -0.11 -0.06  -0.50 0.85 -0.19 
 NPW 0.68 0.82 -0.13 0.79 -0.28  -0.28 0.42 
 WW -0.32 -0.33 -0.05 -0.21 0.36 -0.22  0.33 
 WEI 0.02 0.04 -0.03 0.02 -0.05 0.00 0.06  
แลนดเรช NPBT  0.98 0.86 0.88 0.18 0.96 -0.62 -0.32 
 NPBA 0.90  0.79 0.76 -0.01 0.98 -0.67 -0.34 
 NPBD 0.27 -0.10  0.85 0.38 0.85 -0.17 -0.38 
 LW 0.75 0.87 -0.16  0.63 0.73 -0.33 -0.06 
 BW -0.46 -0.44 -0.12 0.03  -0.04 0.34 0.37 
 NPW 0.80 0.91 -0.13 0.82 -0.36  -0.61 -0.48 
 WW -0.52 -0.53 -0.03 -0.34 0.49 -0.48  0.38 
 WEI 0.04 0.04 0.01 0.02 -0.04 0.03 0.00  
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ตารางที่ 24 (ตอ)  
 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
ลารจไวท NPBT  0.98 0.73 0.89 -0.43 0.93 -0.17 -0.21 
 NPBA 0.91  0.61 0.81 -0.55 0.97 -0.16 -0.18 
 NPBD 0.28 -0.08  0.83 0.08 0.51 -0.24 -0.34 
 LW 0.74 0.84 -0.14  0.03 0.69 -0.03 0.00 
 BW -0.42 -0.39 -0.14 0.07  -0.68 0.20 0.45 
 NPW 0.78 0.88 -0.10 0.77 -0.29  -0.06 -0.20 
 WW -0.44 -0.44 -0.05 -0.27 0.44 -0.38  0.62 
 WEI 0.05 0.06 -0.02 0.07 0.02 0.06 0.01  
รวมพันธุ NPBT  0.98 0.88 0.50 -0.11 0.90 -0.10 -0.16 
 NPBA 0.90  0.77 0.45 -0.16 0.94 -0.12 -0.18 
 NPBD 0.29 -0.09  0.51 0.00 0.70 -0.15 -0.27 
 LW 0.70 0.80 -0.14  0.80 0.45 0.63 0.06 
 BW -0.35 -0.33 -0.10 0.24  -0.14 0.81 0.21 
 NPW 0.77 0.88 -0.11 0.73 -0.24  -0.06 -0.27 
 WW -0.38 -0.38 -0.04 -0.06 0.58 -0.32  0.43 
 WEI 0.04 0.04 -0.02 0.05 0.02 0.04 0.04  

 
 

5.1.5 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกหยานม 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.88, 0.90, 
0.87, 0.87 และ 0.88 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมเทากบั 0.78, 0.88, 0.49, 0.41 และ 0.61 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.96, 0.96, 0.96, 0.96 และ 0.96 ตามลําดับ ซ่ึง
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับจาํนวนลูกหยานม มีความสัมพันธมากในทางบวก 
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สอดคลองกับรายงานของ  Roehe and Kennedy (1995) ที่รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของ
สุกรพันธุแลนดเรช ในชุดขอมูลครอกที่ 1 ถึง 4 มีเทากับ 0.65 ถึง 0.85 และสุกรพันธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.89, 0.93, 0.89, 0.87 และ 0.84 ตามลําดับ และของ Roehe 
and Kennedy (1995) รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของสุกรพันธุยอรคเชียร ในชุดขอมูล
ครอกที่ 1 ถึง 4 มีเทากับ 0.50 ถึง 0.72 ดงันั้นเมื่อคัดลักษณะจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดจะทําให
จํานวนลูกหยานมเพิ่มขึ้นดวย 

 
5.1.6 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูก
หยานม เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.15,  
-0.10, -0.16, -0.15 และ -0.14 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา ในสุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.04, -0.14, -0.14, 0.08 และ 0.16 ตามลําดับ  
สุกรพันธุแลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.56, -0.62, -0.63, -0.59 และ -0.63 
ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.23 -0.17, -0.30, -0.28 
และ -0.19 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับน้ําหนัก
เฉล่ียลูกหยานมในสุกรพันธุแลนดเรช มีความสัมพันธมากในทางลบ รองลงมาเปนสุกรพันธุ 
ลารจไวทและสุกรพันธุดูรอคตามลําดับ  

 
5.1.7 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับชวงหยานมถึงเปน
สัด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.03,-0.16, 
0.00, 0.02 และ 0.05 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.16, 0.66, 0.83, 0.81 และ 0.39 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.12, -0.32, -0.19, -0.16 และ 0.03 ตามลําดับ ใน
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สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.07, -0.21, 0.05, 0.07 และ 0.05 
ตามลําดับ ซ่ึงในสุกรพันธุดรูอคลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับชวงหยานมถึงเปนสัดมี
ความสัมพันธในทางบวกเชนเดียวกับสกุรพันธุลารจไวท แตในสุกรพนัธุแลนดเรชมีความสัมพันธ
ในทางลบ แตจากรายงานของ  ten Napel et al. (1998) รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของ
จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับชวงหยานมถึงเปนสัดที่ศึกษาในสุกรพันธุแลนดเรช สายพันธุดัตช 
มีความสัมพันธในทางบวก คือมีคาเทากับ 0.10  ซ่ึงความแตกตางที่เกิดขึ้นอาจเนื่องมาจาก คา
สหสัมพันธทางพันธุกรรมเปนคาเฉพาะของแตละประชากร ดังนั้นจึงอาจมีความแตกตางกัน  

 
5.1.8 จํานวนลูกแรกคลอดมชีีวิตกับจํานวนลูกตายแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตกับจํานวนลูกตายแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.44, 
0.77, 0.51, 0.42 และ 0.40 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.59, 0.52, 0.44, 0.39 และ 0.81 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพนัธทางพันธุกรรมเทากับ 0.78, 0.79, 0.69, 0.70 และ 0.35 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.29, 0.61, 0.31, 0.27 และ 0.40 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจํานวนลูกตายแรก
คลอดมีความสัมพันธในทางบวก แตจากรายงานของ Arango et al. (2005) รายงานคาสหสัมพันธ
ทางพันธุกรรมของสุกรพันธุลารจไวท ในประเทศอเมรกิา มีความสัมพันธในทางลบ คือมีเทากับ  
|-0.04 แตอยางไรก็ตามในประชากรนีห้ากคดัเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตจะทําให
จํานวนลูกตายแรกคลอดเพิ่มขึ้น 
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ตารางที่ 25 คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสนทแยงมุม) และคาสหสัมพันธปรากฏ (ใตเสน
ทแยงมุม) สําหรับลักษณะตางๆ จากการวิเคราะหโดยใชแบบหุนที่ 3 

 
  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
ดูรอค NPBT  0.85 0.84 0.67 -0.37 0.49 -0.14 0.83 
 NPBA 0.85  0.44 0.20 -0.80 0.63 -0.48 0.77 
 NPBD 0.33 -0.11  0.95 0.19 0.17 0.18 0.63 
 LW 0.74 0.90 -0.15  0.43 0.08 0.33 0.42 
 BW -0.47 -0.45 -0.11 -0.06  -0.53 0.65 -0.43 
 NPW 0.67 0.82 -0.13 0.79 -0.28  0.12 0.59 
 WW -0.32 -0.33 -0.05 -0.22 0.36 -0.21  0.07 
 WEI 0.02 0.03 -0.03 0.02 -0.05 0.00 0.06  
แลนดเรช NPBT  0.96 0.84 0.49 -0.27 0.96 -0.63 -0.19 
 NPBA 0.90  0.69 0.35 -0.43 0.99 -0.60 -0.17 
 NPBD 0.27 -0.10  0.53 -0.02 0.73 -0.36 -0.22 
 LW 0.74 0.86 -0.17  0.69 0.45 0.13 -0.15 
 BW -0.46 -0.44 -0.12 0.05  -0.33 0.64 0.02 
 NPW 0.80 0.91 -0.13 0.81 -0.36  -0.56 -0.30 
 WW -0.52 -0.52 -0.03 -0.32 0.51 -0.48  0.15 
 WEI 0.05 0.04 0.01 0.03 -0.04 0.03 0.00  
ลารจไวท NPBT  0.98 0.49 0.62 -0.28 0.89 -0.30 0.05 
 NPBA 0.91  0.31 0.65 -0.27 0.94 -0.25 0.17 
 NPBD 0.28 -0.08  -0.01 -0.31 0.10 -0.51 -0.44 
 LW 0.73 0.83 -0.15  0.55 0.69 0.17 0.07 
 BW -0.41 -0.38 -0.14 0.10  -0.16 0.50 -0.11 
 NPW 0.78 0.88 -0.11 0.77 -0.27  0.02 0.12 
 WW -0.44 -0.43 -0.05 -0.25 0.45 -0.37  0.14 
 WEI 0.05 0.06 -0.02 0.07 0.01 0.06 0.01  
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ตารางที่ 25 (ตอ)  
 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
รวมพันธุ NPBT  0.97 0.68 0.47 -0.14 0.87 -0.16 0.00 
 NPBA 0.90  0.51 0.45 -0.18 0.93 -0.18 -0.01 
 NPBD 0.29 -0.09  0.25 -0.06 0.33 -0.15 -0.07 
 LW 0.69 0.80 -0.14  0.79 0.47 0.55 -0.02 
 BW -0.35 -0.33 -0.11 0.24  -0.13 0.75 -0.01 
 NPW 0.77 0.88 -0.11 0.73 -0.24  -0.05 -0.12 
 WW -0.38 -0.38 -0.04 -0.06 0.57 -0.32  0.21 
 WEI 0.04 0.05 -0.02 0.06 0.02 0.04 0.04  

 
5.1.9 จํานวนลูกแรกคลอดมชีีวิตกับน้ําหนกัครอกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตกับน้ําหนกัครอกแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.53, 
0.45, 0.45, 0.46 และ 0.50 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมเทากบั 0.73, 0.71, 0.20, 0.13 และ 0.54 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.49, 0.76, 0.35, 0.40 และ 0.39 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.69, 0.81, 0.65, 0.64 และ 0.52 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนกัครอกแรกคลอด
มีความสัมพันธมากในทางบวก 

 
5.1.10 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.22, 
 -0.16, -0.18 และ -0.20 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.74, -0.65, -0.80, -0.74 และ -0.43 ตามลําดับ สุกร
พันธุแลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมเทากับ -0.47, -0.01, -0.43, -0.40 และ -0.57 
ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.26, -0.55, -0.27, -0.27 
และ -0.30 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกบัน้ําหนกัเฉลี่ย
ลูกแรกคลอดมีความสัมพันธในทางลบ หากคัดเลือกลักษณะจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตจะทําให
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดลดลง 
 

5.1.11 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตกับจํานวนลูกหยานม 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.93, 0.94, 
0.93, 0.93 และ 0.93 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.84, 0.94, 0.63, 0.60 และ 0.67 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.96, 0.98, 0.99, 0.99 และ 0.98 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.94, 0.97, 0.94, 0.93 และ 0.90 
ตามลําดับ ซ่ึงสอดคลองกับรายงานของ  Roehe and Kennedy (1995) ที่รายงานคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรมของสุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุยอรคเชียรในชุดขอมลูครอกที่ 1 ถึง 4 มีเทากับ 
0.58 ถึง 0.73 และ  0.72 ถึง 0.91 ตามลําดับ และของ Kaplon et al. (1991) ที่รายงานคาสหสัมพันธ
ทางพันธุกรรมของสุกรพันธุลารจไวท สายพันธุโปลิช มีเทากับ 0.91 จากการศึกษาครั้งนี้พบวา 
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจาํนวนลูกหยานมมีความสัมพันธมากในทางบวก หาก
คัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตจะทําใหจํานวนลูกหยานมเพิ่มขึ้น 
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5.1.12 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 
คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยา

นม เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.16, 
 -0.12, -0.18, -0.17 และ -0.17 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.16, -0.31, -0.48, -0.23 และ -0.03 ตามลําดับ สุกร
พันธุแลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมเทากับ -0.55, -0.67, -0.60, -0.54 และ -0.63 
ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.20, -0.16, -0.25, -0.24 
และ -0.16 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกบัน้ําหนกัเฉลี่ย
ลูกหยานมมีความสัมพันธในทางลบ หากคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตจะทําให
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมลดลง 
 
ตารางที่ 26 คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสนทแยงมุม) และคาสหสัมพันธปรากฏ (ใตเสน

ทแยงมุม) สําหรับลักษณะตางๆ จากการวิเคราะหโดยใชแบบหุนที่ 4  
 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
ดูรอค NPBT  0.82 0.82 0.60 -0.31 0.41 0.08 0.81 
 NPBA 0.85  0.39 0.13 -0.74 0.60 -0.23 0.83 
 NPBD 0.33 -0.11  0.84 0.23 0.06 0.29 0.62 
 LW 0.74 0.90 -0.15  0.56 0.08 0.58 0.25 
 BW -0.47 -0.45 -0.11 -0.06  -0.43 0.59 -0.49 
 NPW 0.68 0.82 -0.13 0.79 -0.28  0.41 0.51 
 WW -0.32 -0.33 -0.05 -0.21 0.35 -0.21  -0.02 
 WEI 0.02 0.04 -0.03 0.02 -0.05 0.00 0.06  
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ตารางที่ 26 (ตอ)  
 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
แลนดเรช NPBT  0.96 0.85 0.51 -0.27 0.96 -0.59 -0.16 
 NPBA 0.90  0.70 0.40 -0.40 0.99 -0.54 -0.12 
 NPBD 0.27 -0.10  0.48 -0.10 0.73 -0.48 -0.29 
 LW 0.74 0.86 -0.17  0.68 0.48 0.17 -0.15 
 BW -0.46 -0.44 -0.13 0.05  -0.32 0.65 -0.03 
 NPW 0.80 0.91 -0.13 0.81 -0.35  -0.52 -0.25 
 WW -0.52 -0.52 -0.03 -0.32 0.51 -0.48  0.10 
 WEI 0.05 0.04 0.01 0.02 -0.04 0.03 0.00  
ลารจไวท NPBT  0.97 0.46 0.61 -0.28 0.87 -0.28 0.07 
 NPBA 0.91  0.27 0.64 -0.27 0.93 -0.24 0.17 
 NPBD 0.28 -0.08  -0.03 -0.32 0.05 -0.45 -0.38 
 LW 0.73 0.83 -0.15  0.57 0.67 0.19 0.02 
 BW -0.41 -0.38 -0.14 0.10  -0.16 0.49 -0.15 
 NPW 0.78 0.88 -0.11 0.77 -0.27  0.04 0.09 
 WW -0.44 -0.43 -0.05 -0.25 0.45 -0.37  0.14 
 WEI 0.05 0.06 -0.02 0.07 0.01 0.06 0.01  
รวมพันธุ NPBT  0.96 0.63 0.48 -0.16 0.87 -0.15 0.02 
 NPBA 0.90  0.42 0.46 -0.20 0.93 -0.17 0.02 
 NPBD 0.29 -0.09  0.23 -0.05 0.29 -0.13 -0.06 
 LW 0.69 0.80 -0.14  0.78 0.48 0.55 -0.05 
 BW -0.35 -0.33 -0.11 0.24  -0.14 0.75 -0.06 
 NPW 0.77 0.88 -0.11 0.73 -0.24  -0.04 -0.13 
 WW -0.38 -0.38 -0.04 -0.06 0.57 -0.32  0.20 
 WEI 0.04 0.05 -0.02 0.05 0.01 0.04 0.04  
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5.1.13 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตกับชวงหยานมถึงเปน
สัด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.05,-0.18, 
-0.01, 0.02 และ 0.08 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.03, 0.62, 0.77, 0.83 และ 0.32 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.02, -0.34, -0.17, -0.12 และ 0.10 ตามลําดับ และ 
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.14, -0.18, 0.17, 0.17 และ 0.11 
ตามลําดับ ซ่ึงคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตกับชวงหยานมถึงเปนสดั
ในสุกรพันธุดรูอคและสุกรพันธุลารจไวทมีความสัมพันธในทางบวก สอดคลองกับ 

 ten Napel et al. (1998) ที่รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของสุกรพันธุแลนดเรช สายพันธุ
ดัตชมีคาเทากบั 0.14 Holm et al. (2005) รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของสุกรพันธุแลนด
เรช สายพันธุนอรวีเจยีน มีเทากับ 0.17 แตอยางไรก็ตามในสุกรพันธุแลนดเรชที่ศึกษาในครั้งนี้ คา
สหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวติกับชวงหยานมถึงเปนสัดครั้งแรกมี
ความสัมพันธในทางลบ ซ่ึงอาจจะเกี่ยวกบัการจัดการดแูลแมสุกรระหวางการเลี้ยงลูกและพันธุสุกร
แลนดเรชมีความสมบรูณพันธุมากกวาสุกรพันธุอ่ืน 
 

 
5.1.14 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักครอกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูตายแรกคลอดกับน้ําหนักครอกแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.22, 
0.51, 0.25, 0.23 และ 0.20 ตามลําดับ  
 

เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุดูรอค  
มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.93, 0.76, 0.95, 0.84 และ 0.73 ตามลําดับ สุกรพันธุ 
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.51, 0.85, 0.53, 0.48 และ 0.47 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.03, 0.83, -0.01, -0.03 และ 0.05 
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ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักครอกแรกคลอดมี
ความสัมพันธในทางบวกมาก ในสุกรพนัธุดูรอครองลงมาคือสุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุ
ลารจไวท ซ่ึงอาจมีอิทธิผลของสภาพแวดลอมการจัดการและพันธุเขามาเกี่ยวของจงึทําให 
คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมในแตละพันธุตางกันออกไป 

 
5.1.15 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูตายแรกคลอดกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.14, 
0.00, -0.06, -0.05 และ -0.09 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.02, 0.03, 0.19, 0.23 และ -0.05 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.24, 0.38, -0.02, -0.10 และ 0.06 ตามลําดับ และ 
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.30, 0.08, -0.31, -0.32 และ -0.25 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด
มีความสัมพันธนอยในทางบวก ในสุกรพนัธุดูรอค แตมคีวามสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุแลนด
เรชและสุกรพนัธุลารจไวท ซ่ึงอาจเนื่องมาจากสุกรพันธุดูรอคเปนสุกรพันธุเนื้อทําใหลูกมีน้ําหนกั
มาก และเปนสุกรพันธุที่ใหลูกไมดกจํานวนลูกแรกคลอดจะนอยและกวาสุกรพันธุแลนดเรชและ
สุกรพันธุลารจไวท ทําใหคลอดยากจึงทําใหจํานวนลูกตายแรกคลอดมีความสัมพันธในทางบวกกบั
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

5.1.16 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูตายแรกคลอดกับจํานวนลกูหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.28, 0.70, 0.33, 
0.29 และ 0.22 ตามลําดับ  
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ตารางที่ 27 คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสนทแยงมุม) และคาสหสัมพันธปรากฏ (ใตเสน
ทแยงมุม) สําหรับลักษณะตางๆ จากการวิเคราะหโดยใชแบบหุนที่ 5 

 
  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
ดูรอค NPBT  0.93 0.93 0.70 -0.22 0.61 0.16 0.39 
 NPBA 0.86  0.81 0.54 -0.43 0.67 -0.03 0.32 
 NPBD 0.32 -0.12  0.73 -0.05 0.59 0.15 0.28 
 LW 0.74 0.90 -0.16  0.52 0.43 0.44 0.28 
 BW -0.48 -0.45 -0.11 -0.06  -0.18 0.52 -0.02 
 NPW 0.67 0.81 -0.14 0.80 -0.25  0.37 0.20 
 WW -0.31 -0.31 -0.07 -0.21 0.33 -0.18  0.35 
 WEI 0.03 0.04 -0.02 0.02 -0.06 -0.01 0.05  
แลนดเรช NPBT  0.94 0.62 0.53 -0.41 0.96 -0.63 0.03 
 NPBA 0.90  0.35 0.39 -0.57 0.98 -0.63 0.10 
 NPBD 0.25 -0.12  0.47 0.06 0.47 -0.21 -0.17 
 LW 0.74 0.85 -0.19  0.53 0.47 0.01 -0.27 
 BW -0.49 -0.47 -0.11 0.02  -0.49 0.63 -0.29 
 NPW 0.80 0.91 -0.15 0.80 -0.39  -0.62 -0.06 
 WW -0.52 -0.53 -0.01 -0.32 0.52 -0.48  -0.11 
 WEI 0.06 0.06 0.01 0.02 -0.08 0.05 -0.02  
ลารจไวท NPBT  0.97 0.58 0.49 -0.30 0.84 -0.19 0.05 
 NPBA 0.91  0.40 0.52 -0.30 0.90 -0.16 0.11 
 NPBD 0.29 -0.08  0.05 -0.25 0.14 -0.37 -0.18 
 LW 0.73 0.83 -0.15  0.66 0.54 0.36 0.04 
 BW -0.39 -0.35 -0.14 0.13  -0.19 0.57 -0.05 
 NPW 0.78 0.87 -0.10 0.76 -0.25  0.15 0.14 
 WW -0.43 -0.43 -0.06 -0.25 0.44 -0.36  0.22 
 WEI 0.08 0.08 -0.01 0.08 0.01 0.08 0.01  
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ตารางที่ 27  
 

  ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ  NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
รวมพันธุ NPBT  0.97 0.57 0.51 -0.19 0.88 -0.14 0.05 
 NPBA 0.90  0.40 0.50 -0.22 0.93 -0.17 0.08 
 NPBD 0.29 -0.09  0.20 -0.09 0.22 -0.06 -0.20 
 LW 0.70 0.80 -0.13  0.73 0.48 0.52 0.04 
 BW -0.34 -0.32 -0.10 0.25  -0.19 0.75 -0.02 
 NPW 0.78 0.88 -0.11 0.73 -0.24  -0.11 -0.01 
 WW -0.37 -0.38 -0.03 -0.07 0.57 -0.33  0.15 
 WEI 0.02 0.03 -0.03 0.05 0.03 0.03 0.04  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.40, 0.53, 0.17, 0.06 และ 0.59 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.74, 0.85, 0.73, 0.73 และ 0.47 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.05, 0.51, 0.10, 0.05 และ 0.14 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้ พบวาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลูกตายแรกคลอดกับ
จํานวนลูกหยานมมีความสัมพันธมากในทางบวก อาจเกดิจากการยายฝาก โดยแมที่มจีํานวนลูกตาย
แรกคลอดมากและมีจํานวนลูกมีชีวิตนอย แตสามารถเลี้ยงลูกไดจะถูกยายฝาก จากแมสุกรที่ลูกดก
แตเล้ียงลูกไมได ทําใหแมทีม่ีจํานวนลูกตายแรกคลอดมากมีจํานวนลูกหยานมเพิ่ม 

 
5.1.17 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยา
นม เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.16,  
-0.15, -0.15, -0.13 และ -0.06 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.15, 0.18, 0.18, 0.29 และ 0.15 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.29, -0.17, -0.36, -0.48 และ -0.21 ตามลําดับ 
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และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.34, -0.24, -0.51, -0.45 และ -0.37 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 มีความสัมพันธในทางบวก ในสุกรพันธุดรูอค แตมีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุแลนดเรช
และสุกรพันธุลารจไวท ซ่ึงอาจมีอิทธิผลของสภาพแวดลอมการจัดการและพันธุเขามาเกี่ยวของจงึ
ทําใหคาสหสัมพันธทางพนัธุกรรมในแตละพันธุตางกนัออกไป 
 

5.1.18 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูตายแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.24,  
-0.27, -0.07, -0.06 และ -0.20 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพนัธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.26, 0.51, 0.63, 0.62 และ 0.28 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.13, -0.38, -0.22, -0.29 และ -0.17 ตามลําดับ และ 
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.26, -0.34, -0.44, -0.38 และ -0.18 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด มี
ความสัมพันธในทางบวก ในสุกรพันธุดูรอค แตมีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพนัธุแลนดเรช
และสุกรพันธุลารจไวท ซ่ึงอาจมีอิทธิผลของสภาพแวดลอมการจัดการและพันธุเขามาเกี่ยวของจงึ
ทําใหคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมในแตละพันธุตางกนัออกไป 
 

5.1.19 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรก
คลอด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทกุพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.70, 
0.80, -0.79, 0.78 และ 0.73 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอคมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.10, 0.06, 0.43, 0.56 และ 0.52 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.53, 0.63, 0.69, 0.68 และ 0.53 ตามลําดับ และ
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สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.51, 0.03, 0.55, 0.57 และ 0.66 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด  
มีความสัมพันธในทางบวก หากคัดเลือกลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดจะทําใหน้ําหนกัครอก
แรกคลอดเพิ่มขึ้น 
 

5.1.20 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับจํานวนลกูหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.53, 0.45, 0.47, 
0.48 และ 0.48 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.62, 0.06, 0.08, 0.08 และ 0.43 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.58, 0.73, 0.45, 0.48 และ 0.47 ตามลําดบั และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.70, 0.69, 0.69, 0.67 และ 0.54 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม มี
ความสัมพันธในทางบวก หากคัดเลือกลักษณะน้ําหนักครอกแรกคลอดจะทําใหจํานวนลูกหยานม
เพิ่มขึ้น 

 
5.1.21 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยา
นม เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.53, 0.63, 
0.55, 0.55 และ 0.52 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.29, 0.30, 0.33, 0.58 และ 0.44 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.09, -0.33, 0.13, 0.17 และ 0.01 ตามลําดับ และ 
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.22, -0.03, 0.17, 0.19 และ 0.36 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม มี
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ความสัมพันธในทางบวก หากคัดเลือกลักษณะน้ําหนักครอกแรกคลอดจะทําใหน้ําหนักเฉลี่ยลูก
หยานมเพิ่มขึน้ 

 
5.1.22 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.12, 0.06,  
-0.02, -0.05 และ 0.04 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวเิคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.16, 0.57, 0.42, 0.25 และ 0.28 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.17, -0.06, -0.15, -0.15 และ -0.27 ตามลําดับ 
และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.11, 0.00, 0.07, 0.02 และ 0.04 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด มี
ความสัมพันธในทางบวก ในสุกรพันธุดูรอคและสุกรพนัธุลารจไวท แตมีความสัมพันธในทางลบ 
ในสุกรพันธุแลนดเรช ซ่ึงอาจมีอิทธิผลของสภาพแวดลอมการจัดการและพันธุเขามาเกี่ยวของจึงทํา
ใหคาสหสัมพนัธทางพันธุกรรมในแตละพันธุตางกันออกไป 

 
5.1.23 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับจํานวนลกูหยานม 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.17, -0.14,  
-0.13, -0.14 และ -0.19 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั -0.62, -0.50, -0.53, -0.43 และ -0.18 ตามลําดับ สุกร
พันธุแลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมเทากับ -0.35, -0.04, -0.33, -0.32 และ -0.49 
ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.17, -0.68, -0.16, -0.16 
และ -0.19 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะน้าํหนักเฉลีย่ลูกแรกคลอดกับจํานวนลูก
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หยานม มีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุดูรอคและสุกรพันธุลารจไวท แตมีความสัมพันธ
ในทางลบ ในสุกรพันธุแลนดเรช 
 

5.1.24 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยา
นม เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.77, 0.81, 
0.75, 0.75 และ 0.75 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.58, 0.85, 0.65, 0.59 และ 0.52 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.68, 0.34, 0.64, 0.65 และ 0.63 ตามลําดับ และ
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.52, 0.20, 0.50, 0.49 และ 0.57 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม  
มีความสัมพันธในทางบวก หากคัดเลือกลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดจะทําใหน้ําหนกัเฉลี่ยลูก
หยานมเพิ่มขึน้ 

 
5.1.25 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปน
สัด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.12, 0.21, 
-0.01, -0.06 และ -0.02 ตามลําดับ 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.11, -0.19, -0.43, -0.49 และ -0.02 ตามลําดับ สุกร
พันธุแลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมเทากับ -0.11, 0.37, 0.02, -0.03 และ -0.29 ตามลําดับ 
และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสมัพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.000, 0.45, -0.11, -0.15 และ -0.05 
ตามลําดับ และเมื่อพิจารณาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม ในทุกแบบหุน จะใหคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรมแตกตางกัน ทั้งวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุและวิเคราะหแยกพันธุ ซ่ึงอาจเกิดจาก
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อิทธิพลของปจจัยทีแ่ตกตางกันในแตละแบบหุนและอิทธิพลของสภาพแวดลอม ทําใหคา
สหสัมพันธทางพันธุกรรม ในแตละแบบหุนตางกันออกไป 
 

5.1.26 จํานวนลูกหยานมกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูหยานมกับน้าํหนักเฉลีย่ลูกหยานม  
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.07, -0.06,  
-0.05, -0.04 และ -0.11 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.12, -0.28, 0.12, 0.41 และ 0.37 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.47, -0.61, -0.56, -0.52 และ -0.62 ตามลําดับ 
และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.00, -0.06, 0.02, 0.04 และ 0.15 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกหยานมกับน้ําหนักเฉลีย่ลูกหยานม  
มีความสัมพันธในทางบวก ในสุกรพันธุดรูอคและสุกรพันธุลารจไวท ในแบบหุนที่ 1, 3, 4 และ 5 
แตมีความสัมพันธในทางลบในสุกรพันธุแลนดเรช  
 
 

5.1.27 จํานวนลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของจํานวนลกูหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อ
วิเคราะหขอมลูรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.04, 
 -0.27, -0.12, -0.13 และ -0.01 ตามลําดับ 

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.13, 0.42, 0.59, 0.51 และ 0.20 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ -0.20, -0.48, -0.30, -0.25 และ -0.06 ตามลําดับ 
และสุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.10, -0.20, 0.12, 0.09 และ 0.14 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
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 มีความสัมพันธในทางบวก ในสุกรพันธุดรูอคและสุกรพันธุลารจไวท ในแบบหุนที่ 1, 3, 4 และ 5 
แตมีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุแลนดเรช 

 
5.1.28 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.25, 0.43, 
0.21, 0.20 และ 0.15 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.37, 0.33, 0.07, -0.02 และ 0.35 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากับ 0.10, 0.38, 0.15, 0.10 และ -0.11 ตามลําดับ และ 
สุกรพันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมเทากบั 0.14, 0.62, 0.14, 0.14 และ 0.22 
ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด  
มีความสัมพันธในทางบวก การคัดเลือกลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมมีผลตอชวงหยานมถึงเปน
สัดครั้งแรก 

 
 
 

5.2 คาสหสัมพันธปรากฏ 
 
ผลการศึกษาคาสหสัมพันธปรากฏของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร พันธุดูรอค, 

ลารจไวทและแลนดเรช โดยวิเคราะหตามแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 คราวละ 8 ลักษณะ ซ่ึงแยก
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ และวิเคราะหแยกทกุพันธุไดผลการวิเคราะหดังนี ้

 
5.2.1 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกบัจํานวนลูกแรกคลอดมี
ชีวิต เมื่อวเิคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.90, 
0.90, 0.90, 0.90 และ 0.90 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.85, 0.85, 0.85, 0.85 และ 0.86 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.90, 0.90, 0.90, 0.90 และ 0.90 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.92, 0.91, 0.91, 0.91 และ 0.91 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา 
คาสหสัมพันธปรากฏของลักษณะจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต  
มีความสัมพันธมากในทางบวก สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากใน
ทางบวก ดังนัน้ การคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดมีผลทําใหจํานวนลูกแรกคลอดมี
ชีวิตเพิ่มขึ้น 

 
5.2.2 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกตายแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกบัจํานวนลูกตายแรกคลอด 
เมื่อวิเคราะหขอมลูรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.29, 0.29, 
0.29, 0.29 และ 0.29 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.33, 0.33, 0.33, 0.33 และ 0.32 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.26, 0.27, 0.27, 0.27 และ 0.25 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.28, 0.28, 0.28, 0.28 และ 0.29 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา 
คาสหสัมพันธปรากฏของลักษณะจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกตายแรกคลอด 
มีความสัมพันธมากในทางบวก สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากใน
ทางบวก ดังนัน้ การคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดมีผลทําใหจํานวนลูกตายแรก
คลอดมีชีวิตเพิม่ขึ้น 

 
5.2.3 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักครอกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกบัน้ําหนกัครอกแรกคลอด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.69, 0.70, 
0.69, 0.69 และ 0.70 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.74, 0.74, 0.74, 0.74 และ 0.74 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.74, 0.75, 0.74, 0.74 และ 0.74 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.73, 0.74, 0.73, 0.73 และ 0.73 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา 
คาสหสัมพันธปรากฏของลักษณะจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักครอกแรกคลอด มี
ความสัมพันธมากในทางบวก สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากใน
ทางบวก ดังนัน้ การคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดมีผลทําใหน้ําหนักครอกแรก
คลอดเพิ่มขึ้น 

 
5.2.4 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกบัน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
เมื่อวิเคราะหขอมลูรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.35, -0.35, 
-0.35, -0.35 และ -0.34 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.47, -0.47, -0.47, -0.47 และ -0.48 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.46, -0.46, -0.46, -0.46 และ -0.49 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.41, -0.42, -0.41, -0.41 และ -0.39 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวา คาสหสัมพันธปรากฏของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับน้ําหนัก
เฉลี่ยลูกแรกคลอดมีความสัมพันธมากในทางลบ สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มี
ความสัมพันธมากในทางลบ ดังนั้น การคัดเลือกลักษณะจาํนวนลูกแรกคลอดทั้งหมดมีผลทําให
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดลดลง 

 
5.1.5 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกบัจํานวนลูกหยานมเมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.77, 0.77, 0.77, 
0.77 และ 0.78 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.68, 0.68, 0.67, 0.68 และ 0.67 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.81, 0.80, 0.80, 0.80 และ 0.80 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.78, 0.78, 0.78, 0.78 และ 0.78 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา 
คาสหสัมพันธปรากฏของลักษณะจํานวนลกูแรกคลอดทัง้หมดกับจํานวนลูกหยานมมีความสัมพันธ
มากในทางบวก สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากในทางบวก ดังนั้น 
การคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดมีผลทําใหจํานวนลูกหยานมเพิ่มขึน้ 

 
5.2.6 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกบัน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.38, -0.38,  
-0.38, -0.38 และ -0.37 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุดูรอค 

 มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.32, -0.32, -0.32, -0.32 และ -0.31 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช 
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.52, -0.52, -0.52, -0.52 และ -0.52 ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจ
ไวท มีคาสหสมัพันธปรากฏเทากับ -0.44, -0.44, -0.44, -0.44 และ -0.43 ตามลําดับ จากการศึกษา
คร้ังนี้พบวา คาสหสัมพันธปรากฏของลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยา
นมมีความสัมพันธมากในทางลบ สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมาก
ในทางลบ ดังนั้น การคัดเลอืกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดมผีลทําใหน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยา
นมลดลง 

 
5.2.7 จํานวนลูกแรกคลอดทัง้หมดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกบัชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.04, 0.04, 0.04, 
0.04 และ 0.02 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอคมีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.02, 0.02, 0.02, 0.02 และ 0.03 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.05, 0.04, 0.05, 0.05 และ 0.06 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.05, 0.05, 0.05, 0.05 และ 0.08 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับชวงหยานมถึงเปนสัด มีความสัมพันธนอยมากในทางบวก 
ซ่ึงสอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธในทางบวกในสุกรพันธุดูรอคและ
สุกรพันธุลารจไวท แตแตกตางกับสุกรพนัธุแลนดเรชทีม่ีความสัมพันธในทางลบ ซ่ึง
สภาพแวดลอมมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม 
 

5.2.8 จํานวนลูกแรกคลอดมชีีวิตกับจํานวนลูกตายแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวติกับจํานวนลูกตายแรกคลอด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.09, -0.09, 
 -0.09, -0.09 และ -0.09 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.11, -0.11, -0.11, -0.11 และ -0.12 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.09, -0.10, -0.10, -0.10 และ -0.12 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.08, -0.08, -0.08, -0.08 และ -0.08 ตามลําดับ 
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจํานวนลูกตายแรกคลอด มีความสัมพันธนอยมากในทางลบ 
ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากในทางบวก ดังนั้นสภาพแวดลอม
มีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทางพันธกุรรม 

 
5.2.9 จํานวนลูกแรกคลอดมชีีวิตกบัน้ําหนกัครอกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนกัครอกแรกคลอด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.80, 0.80, 
0.80, 0.80 และ 0.80 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.90, 0.90, 0.90, 0.90 และ 0.90 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.86, 0.87, 0.86, 0.86 และ 0.85 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.83, 0.84, 0.83, 0.83 และ 0.83 ตามลําดับ จากการศกึษาครั้งนี้พบวา
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักครอกแรกคลอด มีความสัมพันธมากในทางบวก 
สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากในทางบวก ดังนั้น การคัดเลือก
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักครอกแรกคลอดเพิ่มขึน้ 

 
5.2.10 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.33, -0.33,  
-0.33, -0.33 และ -0.32 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอคมีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.45, -0.45, -0.45, -0.45 และ -0.45 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนด
เรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.45, -0.44, -0.44, -0.44 และ -0.47 ตามลําดับ และสุกรพันธุ
ลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.37, -0.39, -0.38, -0.38 และ -0.35 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด มี
ความสัมพันธมากในทางลบ สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมาก
ในทางลบ ดังนั้นการคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตมีผลทําใหน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรก
คลอดลดลง 

 
5.2.11 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกบัจํานวนลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.88, 0.88, 0.88, 
0.88 และ 0.88 ตามลําดับ  

 



 

100 

เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.82, 0.82, 0.82, 0.82 และ 0.81 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.91, 0.91, 0.91, 0.91 และ 0.91 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.88, 0.88, 0.88, 0.88 และ 0.87 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ 

Kaplon et al. (1991) ที่รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมของสุกรพันธุลารจไวท สายพันธุโปลิช 
มีเทากับ 0.88 ซ่ึงจากการศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจํานวนลูกหยานม 
มีความสัมพันธมากในทางบวก สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากใน
ทางบวก ดังนัน้ การคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตมีผลทําใหจํานวนลูกหยานมเพิ่มขึน้ 

 
5.2.12 จาํนวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.38, -0.38,  
-0.38, -0.38 และ -0.38 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.33, -0.33, -0.33, -0.33 และ -0.31 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.53, -0.53, -0.52, -0.52 และ -0.53 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.43, -0.43, -0.43, -0.43 และ -0.43 ตามลําดับ ซ่ึง
จากการศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม มี
ความสัมพันธมากในทางลบ สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมาก
ในทางลบ ดังนั้นการคัดเลือกลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตมีผลทําใหน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม
ลดลง 

 
5.2.13 จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.05, 0.04, 0.05, 
0.05 และ 0.03 ตามลําดบั  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.03, 0.04, 0.03, 0.04 และ 0.04 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.05, 0.04, 0.04, 0.04 และ 0.06 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.06, 0.06, 0.06, 0.06 และ 0.08 ตามลําดับ ซ่ึงจากการศึกษาครั้งนี้
พบวาลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกบัชวงหยานมถึงเปนสัด มีความสัมพันธนอยมากในทาง
ลบ ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมที่มีความสัมพันธนอยในทางบวก ในสุกรพันธุดู
รอคและสุกรพันธุลารจไวท และมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธนอยในทางลบ ใน
สุกรพันธุแลนดเรช ดังนั้น การคัดเลือกลักษณะจํานวนลกูแรกคลอดมชีีวิตไมมีผลตอชวงหยานมถงึ
เปนสัดครั้งแรก 

 
5.2.14 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักครอกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักครอกแรกคลอด เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.14, -0.14,  
-0.14, -0.14 และ -0.13 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.15, -0.15, -0.15, -0.15 และ -0.16 ตามลาํดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.17, -0.16, -0.17, -0.17 และ -0.19 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.15, -0.14, -0.15, -0.15 และ -0.15 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกบัน้ําหนกัครอกแรกคลอด มีความสัมพันธ
นอยในทางลบ ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมที่มีความสัมพันธมากในทางบวก 
ดังนั้น สภาพแวดลอมจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรม 

 
5.2.15 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลีย่ลูกแรกคลอด 
เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.11, -0.10, 
 -0.11, -0.11 และ -0.10 ตามลําดับ  
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เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 
ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.11, -0.11, -0.11, -0.11 และ -0.11 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.15, -0.12, -0.12, -0.13 และ -0.11 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.14, -0.14, -0.14, -0.14 และ -0.14 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกบัน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดมีความสัมพันธ
นอยในทางลบในทุกพนัธุ ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธนอยใน
ทางบวก ในสุกรพันธุดูรอค แตมีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุ 
ลารจไวท ดังนั้น สภาพแวดลอมและสายพันธุจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคา
สหสัมพันธทางพันธุกรรม 

 
5.2.16 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสมัพันธปรากฏของจํานวนลูกตายแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.11, -0.11,  
-0.11, -0.11 และ -0.11 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.13, -0.13, -0.13, -0.13 และ -0.14 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.12, -0.12, -0.12, -0.12 และ -0.12 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.10, -0.10, -0.11, -0.11 และ -0.10 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกบัจํานวนลูกหยานม มีความสัมพันธนอย
ในทางลบ ในทุกพันธุ ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธในทางบวก 
ดังนั้น สภาพแวดลอมจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรม 
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5.2.17 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลีย่ลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.04, -0.04, 
 -0.04, -0.04 และ -0.03 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.04, -0.05, -0.05, -0.05 และ -0.07 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.02, -0.03, -0.03, -0.03 และ -0.01 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.05, -0.05, -0.05, -0.05 และ -0.06 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกบัน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม มีความสัมพันธ
นอยในทางลบ ในทุกพนัธุ ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่ มีความสัมพันธใน
ทางบวก ในสุกรพันธุดูรอค แตมีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจ
ไวท ดังนั้น สภาพแวดลอมและพันธุจึงมผีลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคา
สหสัมพันธทางพันธุกรรม 

 
5.2.18 จํานวนลูกตายแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกตายแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.02, -0.02,  
-0.02, -0.02 และ -0.03 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.03, -0.03, -0.03, -0.03 และ -0.02 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.01, 0.01, 0.01, 0.01 และ 0.01 ตามลําดับ และสุกรพันธุ
ลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.02, -0.02, -0.02, -0.02 และ -0.01 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวา ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัดมีความสัมพันธ
นอยมากในทางลบ ในสุกรพนัธุดูรอคและสุกรพันธุลารจไวท แตมีความสัมพันธนอยมากใน
ทางบวก ในสุกรพันธุแลนดเรช ซ่ึงแตกตางกับคาสหสัมพันธทางพันธกุรรมที่มีความสัมพันธใน
ทางบวก ในสุกรพันธุดูรอค แตมีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจ
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ไวท ดังนั้น สภาพแวดลอมจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรม 
 

5.2.19 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลีย่ลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.24, 0.24, 0.24, 
0.24 และ 0.25 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.06, -0.06, -0.06, -0.06 และ -0.06 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.04, 0.03, 0.05, 0.05 และ 0.02 ตามลําดับ และสุกรพันธุ
ลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.11, 0.07, 0.10, 0.10 และ 0.13 ตามลําดับ จากการศึกษา
คร้ังนี้พบวาลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม มีความสัมพันธนอยมาก
ในทางลบ ในสุกรพันธุดูรอค แตมีความสมัพันธนอยมากในทางบวก ในสุกรพันธุแลนดเรชและ
สุกรพันธุลารจไวท ซ่ึงแตกตางกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากในทางบวก 
ดังนั้น สภาพแวดลอมจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรม 

 
5.2.20 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.73, 0.73, 0.73, 
0.73 และ 0.73 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.79, 0.79, 0.79, 0.72 และ 0.80 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.81, 0.82, 0.81, 0.81 และ 0.80 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.77, 0.77, 0.77, 0.77 และ 0.76 ตามลําดับ ซ่ึงจากการศึกษาครั้งนี้
พบวาลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม มีความสัมพันธมากในทางบวก 
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สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธมากในทางบวก ดังนั้น การคัดเลือก
ลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดมีผลทําใหจํานวนลูกหยานมเพิ่มขึ้น 
 

5.2.21 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลีย่ลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.06, -0.06, 
 -0.06, -0.06 และ -0.07 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.21, -0.21, -0.22, -0.21 และ -0.21 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.32, -0.34, -0.32, -0.32 และ -0.32 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.25, -0.27, -0.25, -0.25 และ -0.25 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะน้ําหนักครอกแรกคลอดกบัน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม มคีวามสัมพันธ
ในทางลบ ในทุกพันธุ ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธในทางบวก 
ดังนั้น สภาพแวดลอม เชน การจัดการลูกสุกรกอนหยานม จึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตาง
ออกไปจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม 

 
5.2.22 น้ําหนกัครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.06, 0.05, 0.06, 
0.05 และ 0.05 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.02, 0.02, 0.02, 0.02 และ 0.02 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.02, 0.02, 0.03, 0.02 และ 0.02 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.07, 0.07, 0.07, 0.07 และ 0.08 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้พบวา
ลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัดมีความสัมพันธนอยในทางบวก ในทุก
พันธุ ซ่ึงแตกตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธในทางบวก ในสุกรพันธุดูรอค
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และสุกรพันธุลารจไวท แตมีความสัมพันธในทางลบ ในสุกรพันธุแลนดเรช ดังนัน้ สภาพแวดลอม
จึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม 
 

5.1.23 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักเฉลีย่ลูกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.24, -0.24, 
 -0.24, -0.24 และ -0.24 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.29, -0.28, -0.28, -0.28 และ -0.25 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.36, -0.36, -0.36, -0.35 และ -0.39 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.27, -0.29, -0.27, -0.27 และ -0.25 ตามลําดับ ซ่ึง
จากการศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม มีความสัมพันธ
ในทางลบ สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธในทางลบ ดังนั้น การ
คัดเลือกลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดมีผลทําใหจํานวนลูกหยานมลดลง 

 
5.2.24 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักเฉลีย่ลูกแรกคลอดกับน้าํหนักเฉลีย่ลูกหยานม เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.58, 0.58, 0.57, 
0.57 และ 0.57 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.36, 0.36, 0.36, 0.35 และ 0.33 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.51, 0.49, 0.51, 0.51 และ 0.52 ตามลําดับ และสุกรพนัธุลารจไวท  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.45, 0.44, 0.45, 0.45 และ 0.44 ตามลําดับ ซ่ึงจากการศึกษาครั้งนี้
พบวาลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกบัน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม มีความสัมพันธมากในทางบวก 
สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธในทางบวก ดังนั้น การคัดเลือก
ลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดมีผลทําใหน้ําหนักเฉลีย่ลูกหยานมเพิม่ขึ้น 



 

107 

5.2.25 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักเฉลีย่ลูกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.02, 0.02, 0.02, 
0.01 และ 0.03 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.05, -0.05, -0.05, -0.05 และ -0.06 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.07, -0.04, -0.04, -0.04 และ -0.08 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.01, 0.02, 0.01, 0.01 และ 0.01 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด มีความสัมพันธ
นอยมากในทางลบ ในสุกรพนัธุดูรอคและสุกรพันธุแลนดเรช แตมีความสัมพันธนอยมากใน
ทางบวก ในสุกรพันธุลารจไวท และเมื่อพจิารณาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม ในสุกรพันธุ 
ดูรอค,  สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจไวท มีความสัมพันธอยูในชวง 0.11 ถึง -0.49, 0.37 
ถึง -0.29 และ 0.45 ถึง -0.15 ตามลําดับ  ซ่ึงคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมมีความสัมพันธมาก 
ในทางบวกจนถึงมีความสัมพันธมากในทางลบ ดังนั้น สภาพแวดลอมจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธ
ปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม 
 

5.2.26 จํานวนลูกหยานมกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลูกหยานมกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม เมื่อวิเคราะห
ขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ -0.32, -0.32, -0.32, -0.32 
และ -0.33 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.21, -0.22, -0.21, -0.21 และ -0.18 ตามลําดับ สุกรพันธุ
แลนดเรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.48, -0.48, -0.48, -0.48 และ -0.48 ตามลําดับ และสุกร
พันธุลารจไวท มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.37, -0.38, -0.37, -0.37 และ -0.36 ตามลําดับ จาก
การศึกษาครั้งนี้พบวาลักษณะจํานวนลูกหยานมกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม มีความสมัพันธมาก
ในทางลบ แตตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม ในสุกรพันธุดูรอค,  สุกรพันธุแลนดเรชและ
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สุกรพันธุลารจไวท มีความสัมพันธอยูในชวง 0.41 ถึง -0.28, -0.52 ถึง -0.62 และ 0.15 ถึง -0.06 
ตามลําดับ ซ่ึงคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมมีความสัมพันธในทางบวกจนถึงมีความสัมพันธในทาง
ลบ ดังนั้น สภาพแวดลอมจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรม 
 

5.2.27 จํานวนลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของจํานวนลกูหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อวิเคราะห
ขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.04, 0.04, 0.04, 0.04 และ 
0.03 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.00, 0.00, 0.00, 0.00 และ -0.01 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนด
เรช มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.03, 0.03, 0.03, 0.03 และ 0.05 ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจ
ไวท มีคาสหสมัพันธปรากฏเทากับ 0.06, 0.06, 0.06, 0.06 และ 0.08 ตามลําดับ จากการศึกษาครั้งนี้
พบวาลักษณะจํานวนลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด มีความสัมพันธนอยมากในทางบวก แต
ตางจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม ในสุกรพันธุดูรอค,  สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจ
ไวท มีความสมัพันธอยูในชวง 0.14 ถึง -0.59, -0.06 ถึง -0.48 และ 0.09 ถึง -0.20 ตามลําดับ  ซ่ึงคา
สหสัมพันธทางพันธุกรรมมีความสัมพันธในทางบวกจนถึงมีความสัมพันธในทางลบ ดังนั้น 
สภาพแวดลอมจึงมีผลทําใหคาสหสัมพันธปรากฏตางออกไปจากคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม 
 

5.2.28 น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด 
 

คาสหสัมพันธปรากฏของน้ําหนักเฉลีย่ลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด เมื่อ
วิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ โดยใชแบบหุนที่ 1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา มีคาเทากับ 0.04, 0.04, 0.04, 
0.04 และ 0.04 ตามลําดับ  

 
เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ โดยใชแบบหุนที ่1, 2, 3, 4 และ 5 พบวา สุกรพันธุ 

ดูรอค มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.06, 0.06, 0.06, 0.06 และ 0.05 ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรช  
มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ -0.02, 0.00, 0.00, 0.00 และ -0.02 ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจไวท 
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มีคาสหสัมพันธปรากฏเทากับ 0.01, 0.01, 0.01, 0.01 และ 0.01 ตามลําดับ ซ่ึงจากการศึกษาครั้งนี้
พบวาลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสัด มีความสัมพันธนอยมากในทางบวก 
สอดคลองกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมที่มีความสัมพันธในทางบวก ดังนั้นการคัดเลือกลักษณะ
น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมมีผลทําใหชวงหยานมถึงเปนสัดครั้งแรกเพิ่มขึน้ 
 
6. คาอัตราซ้ํา 
 

ผลการศึกษาคาอัตราซ้ําของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร โดยใชแบบหุนที่ 3 ที่มี
อิทธิพลสุมของสภาพแวดลอมถาวร ในสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรช และสุกรพันธุลารจ
ไวท 
 (ตารางที่ 28) พบวา  

 
ตารางที่ 28 คาอัตราซ้ําของลักษณะตางๆ จากการวิเคราะหโดยใชแบบหุนที่ 2 
 

 ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
พันธุ NPBT  NPBA  NPBD  LW BW  NPW WW WEI  
ดูรอค 0.14 0.11 0.04 0.07 0.25 0.08 0.19 0.11 
แลนดเรช 0.11 0.11 0.06 0.14 0.31 0.13 0.22 0.04 
ลารจไวท 0.18 0.17 0.04 0.17 0.30 0.16 0.15 0.13 
รวมพันธุ 0.15 0.14 0.04 0.22 0.44 0.13 0.28 0.10 

 
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด เมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุมีคาอัตราซ้ําเทากับ

0.15, เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพนัธุลารจไวท คา
อัตราซ้ํา มีคาเทากับ 0.14, 0.11 และ 0.18 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Serenius et al. 
(2004) ที่รายงานคาอัตราซ้ําของสุกรพันธุลารจไวทและสุกรพันธุลารจไวทสายพันธุฟนนิช มี
เทากับ 0.17 และ 0.18 ตามลําดับ ซ่ึงคาอัตราซ้ํามีคาต่ํา ดังนั้น การดูบนัทึกในครั้งแรกเพื่อใชในการ
พิจารณาคัดเลอืกหรือคัดทิ้งแมสุกรในครั้งตอมา เปนตัวช้ีวัดที่ไมดี เนือ่งจากมีสภาพแวดลอมถาวร
เขามาเกี่ยวของมาก 

 
ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต พบวา คาอัตราซ้ําเมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ มีคา

เทากับ 0.14, เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสกุรพันธุลารจ
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ไวท คาอัตราซ้ํา มีคาเทากับ 0.11, 0.11 และ 0.17 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Chen et al. 
(2003)a ที่รายงานคาอัตราซ้ําของสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุยอรคเชียรและสุกรพันธุแลนดเรช 
ในประเทศอเมริกามีคาเทากับ 0.16, 0.17 และ 0.15 ตามลําดับ และ Hamann et al. (2004) รายงาน
คาอัตราซ้ําของสุกรพันธุแลนดเรช ในประเทศเยอรมนี มีคาเทากับ 0.06 และ Frey et al. (1997) 
รายงานคาอัตราซํ้าของสุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจไวทสายพันธุสวิส โดยใชวิธี REML 
มีคาเทากับ 0.17 และ 0.18 ตามลําดับ ซ่ึงคาอัตราซ้ํามีคาต่ํา ดังนั้น การดูบันทึกในครั้งแรกเพื่อใช 
ในการพจิารณาคัดเลือกหรือคัดทิ้งแมสุกรในครั้งตอมา เปนตัวช้ีวัดที่ไมดี เนื่องจากมสีภาพแวดลอม
ถาวรเขามาเกีย่วของ 
 

ลักษณะจํานวนลูกตายแรกคลอด พบวา คาอัตราซ้ําเมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ มีคา
เทากับ0.04, เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสกุรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจ
ไวท คาอัตราซ้ํา มีคาเทากับ 0.04, 0.06 และ 0.04 ตามลําดับ 
 

ลักษณะน้ําหนกัครอกแรกคลอด พบวา คาอตัราซ้ําเมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ มีคา
เทากับ0.22 เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสกุรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจ
ไวท คาอัตราซ้ํา มีคาเทากับ 0.07, 0.14 และ 0.17 ตามลําดับ 

 
ลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด พบวา คาอัตราซ้ําเมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ  

มีคาเทากับ0.44, เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสุกรพันธุดรูอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุ
ลารจไวท คาอตัราซ้ํา มีคาเทากับ 0.25, 0.31 และ 0.30 ตามลําดับ ซ่ึงคาอัตราซ้ํามีคาปานกลาง 
ดังนั้น อาจ จะใชการดูบันทกึในครั้งแรกเพื่อประกอบการพิจารณาคัดเลือกหรือคัดทิง้แมสุกรในครัง้
ตอมาได  

 
ลักษณะจํานวนลูกหยานม พบวา คาอัตราซ้ําเมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพันธุ มีคาเทากับ 

0.13, เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพนัธุลารจไวท คา
อัตราซ้ํา มีคาเทากับ 0.08, 0.13 และ 0.16 ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Chen et al. (2003)a  
ที่รายงานคาอตัราซ้ําของสุกรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจไวท ในประเทศ
อเมริกา มีคาเทากับ 0.11, 0.01 และ 0.08 ตามลําดับ ซ่ึงคาอัตราซ้ํามีคาต่ํา ดังนั้น การดูบันทึกในครั้ง
แรกเพื่อใชในการพิจารณาคดัเลือกหรือคัดทิ้งแมสุกรในครั้งตอมา เปนตัวช้ีวดัที่ไมดี เนื่องจาก 
มีสภาพแวดลอมถาวรเขามาเกี่ยวของ 
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ลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม พบวา คาอัตราซ้ําเมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทุกพนัธุ มีคา

เทากับ 0.28 เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสกุรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจ
ไวท คาอัตราซ้ํา มีคาเทากับ 0.19, 0.22 และ 0.15 ตามลําดับ 
 

ลักษณะชวงหยานมถึงเปนสดั พบวา คาอัตราซํ้าเมื่อวิเคราะหขอมูลรวมทกุพันธุ มีคา
เทากับ0.10 เมื่อพิจารณาแยกตามพันธุ ในสกุรพันธุดูรอค, สุกรพันธุแลนดเรชและสุกรพันธุลารจ
ไวท คาอัตราซ้ํา มีคาเทากับ 0.11, 0.04 และ 0.13 ตามลําดับ 
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สรุป 
 
ปจจัยท่ีมีอิทธิพลตอลักษณะทางการสืบพนัธุในแมสุกร 
 
 ป-ฤดูกาล, ลําดับครอกและพันธุ มีผลทําใหลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด, จํานวน
ลูกแรกคลอดมีชีวิต, จํานวนลูกตายแรกคลอด, น้ําหนกัครอกแรกคลอด, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอด, 
จํานวนลูกหยานม, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมและชวงหยานมถึงเปนสัด เกิดความแตกตางกัน  
 
องคประกอบของความแปรปรวนและคาอตัราพันธุกรรมของลักษณะทางการสืบพนัธุในแมสุกร 
 
 องคประกอบของความแปรปรวนและคาอตัราพันธุกรรมเนื่องจากตวัสัตวของลักษณะ
จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมด, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, จํานวนลูกตายแรกคลอด, น้ําหนักครอก
แรกคลอด, จํานวนลูกหยานม, และชวงหยานมถึงเปนสัด มีคาอยูในระดับต่ํา ซ่ึงทําใหการคัดเลือก
และปรับปรุงเปนไปไดชา แตสามารถการใชระบบการผสมขามหรือการนําเขาประชากรจากแหลง
อ่ืนที่มีคาพันธุกรรมดีกวาจะสามารถปรับปรุงลักษณะดงักลาวไดดขีึ้น คาอัตราพันธุกรรมเนื่องจาก
ตัวสัตวของลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดและน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานมมีคาอยูในระดับปาน
กลาง ทําใหสามารถคัดเลือกและปรับปรุงลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดและน้ําหนักเฉลีย่ลูก
หยานม ภายในประชากรเดมิได และเมื่อพิจารณาอิทธพิลของแมรวมอยูในแบบหุน อิทธิพล
เนื่องจากแมคาอยูในระดับต่าํ และคาอัตราพันธุกรรมเนื่องจากตัวสัตวยงัคงมีคาใกลเคียงกับแบบ
หุนที่มอิีทธิพลของสิ่งแวดลอมถาวร, สภาพแวดลอมรวมและอิทธิพลแบบขม 
 
คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏของลักษณะทางการสืบพันธุใน
แมสุกร 
 
 ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรที่มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและคาสหสัมพันธทาง
ลักษณะปรากฏในทางบวก ไดแก จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับจํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, 
จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับจํานวนลูกตายแรกคลอด, จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับน้ําหนัก
ครอกแรกคลอด, จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับจํานวนลูกหยานม, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับ
น้ําหนกัครอกแรกคลอด, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจํานวนลูกหยานม, น้ําหนักครอกแรกคลอด
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กับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด, น้ําหนักครอกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานม, น้ําหนักเฉลี่ยลูกแรก
คลอดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานมและน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานมกับชวงหยานมถึงเปนสดั 
 

ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรที่มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและคาสหสัมพันธทาง
ลักษณะปรากฏลบ ไดแก ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับน้ําหนักเฉลีย่ลูกแรกคลอด, 
จํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับน้ําหนักเฉลี่ยลูกหยานม, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวติกบัน้ําหนกั
เฉลี่ยลูกแรกคลอด, จํานวนลูกแรกคลอดมชีีวิตกับน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม, จํานวนลกูตายแรกคลอด
กับน้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอด, จํานวนลูกตายแรกคลอดกบัน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานม, จาํนวนลูกตาย
แรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัด, น้ําหนักเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับจํานวนลูกหยานมและจํานวนลูก
หยานมกับน้ําหนักเฉลีย่ลูกหยานม 

 
ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรที่มีคาสหสัมพันธทางพนัธุกรรมในทางบวกแตมีคา

สหสัมพันธทางลักษณะปรากฏในทางลบ ไดแก จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกับจํานวนลูกตายแรก
คลอด, จํานวนลูกตายแรกคลอดกับน้ําหนักครอกแรกคลอด,จํานวนลูกตายแรกคลอดกบัจํานวนลูก
หยานมและน้าํหนักครอกแรกคลอดกับน้าํหนักเฉลีย่ลูกหยานม 

 
 ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรที่มีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและสหสัมพันธทาง
ลักษณะปรากฏมีคาใกลศูนย ไดแก ลักษณะจํานวนลูกแรกคลอดทั้งหมดกับชวงหยานมถึงเปนสดั,
จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิตกบัชวงหยานมถึงเปนสัด, น้ําหนักครอกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปน
สัด, น้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดกับชวงหยานมถึงเปนสัดและจํานวนลูกหยานมกับชวงหยานมถึง
เปนสัด 
 
คาอัตราซ้ําของลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกร 
 
 ลักษณะทางการสืบพันธุในแมสุกรที่มีอัตราซ้ําอยูในระดับต่ํา คือ จํานวนลูกแรกคลอด
ทั้งหมด, จํานวนลูกแรกคลอดมีชีวิต, จํานวนลูกตายแรกคลอด, น้ําหนกัครอกแรกคลอด, จํานวนลูก
หยานมและชวงหยานมถึงเปนสัด ดังนั้นในการพจิารณาคัดทิ้งลักษณะดังกลาว ไมสามารถพิจารณา
คัดทิ้งแมสุกรโดยดูจากบันทึกในครั้งแรกได จําเปนจะตองใชบันทึกหลายบันทึกในการพิจารณาคดั
ทิ้ง แตในลักษณะน้ําหนกัเฉลี่ยลูกแรกคลอดและน้ําหนกัเฉลี่ยลูกหยานมมีอัตราซ้ําอยูในระดับปาน
กลางลักษณะ สามารถพิจารณาคัดทิ้งแมสุกรโดยดจูากบนัทึกในครั้งแรกได  
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