
สุธิดา  ไตรบุตร์  2553: พนัธุศาสตร์โมเลกุลและการวเิคราะห์ทางโปรตีโอมิกส์ของเห็ด       
กระดุม Agaricus bitorquis KPS1  ปริญญาวทิยาศาสตรมหาบณัฑิต (เทคโนโลยชีีวภาพ  
เกษตร) สาขาเทคโนโลยชีีวภาพเกษตร โครงการสหวทิยาการระดบับณัฑิตศึกษา   
ประธานกรรมการท่ีปรึกษา: ผูช่้วยศาสตราจารยม์าลี  ศรีสดสุข, Ph.D.  78 หนา้ 
 
 
จากการศึกษาลกัษณะทางสณัฐานวทิยาของเห็ดกระดุมเขตร้อนท่ีพบบริเวณ 

มหาวทิยาลยัเกษตรศาสตร์ วิทยาเขตก าแพงแสน (KPS1) ร่วมกบัการวิเคราะห์หาล าดบันิวคลีโอ
ไทดบ์ริเวณ ITS ของ rDNA พบวา่เห็ดท่ีศึกษาน้ี คือ เห็ดกระดุมเขตร้อน Agaricus bitorquis  และ
จากการโคลนยนี hypA พบวา่มีขนาด 646 นิวคลีโอไทด์ ประกอบดว้ย coding sequence จ านวน  
4 exon  แปลรหสัไดโ้ปรตีนท่ีประกอบดว้ย 114  กรดอะมิโน และพบบริเวณอนุรักษท่ี์เป็นกรด 
อะมิโน cysteine จ านวน 8 เรซิดิวส์ จากการศึกษาโปรตีนทั้งหมดท่ีพบในส่วนของดอกเห็ดในเห็ด
กระดุม A. bitorquis เปรียบเทียบกบั A. bisporus  ดว้ยเทคนิค 2D-PAGE โดยใชช่้วง  
pH 3-10 พบโปรตีนทั้งหมดในเห็ด A. bitorquis  และ A. bisporus  เท่ากบั 590 และ 651 ชนิด โดย
มีค่า pI อยูใ่นช่วง 4.5-7.5 และ 4.4-8.7 ตามล าดบั ซ่ึงโปรตีนทั้งหมดท่ีพบในเห็ดทั้ง 2 ชนิด 
มีความเหมือนกนั 43.32 เปอร์เซ็นต ์   
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