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ศึกษาจีโนมไวรัสทริสเตซ่า (Citrus tristeza virus, CTV) สายพนัธ์ุท่ีแสดงอาการล าตน้บุ๋ม 
(CTV-A18)  จากเน้ือเยื่อส้มเปลือกล่อนท่ีเป็นโรคในประเทศไทยดว้ยการใชเ้ทคนิค RT-PCR  
สามารถออกแบบไพรเมอร์ท่ีเหมาะสมได ้22 คู่ส าหรับสังเคราะห์ cDNA ของจีโนมไวรัส CTV-A18  
การวิเคราะห์ล าดบันิวคลีโอไทดแ์ละล าดบัเบสของจีโนมไวรัส CTV-A18  โดยการเช่ือมต่อช้ิน
ผลิตภณัฑเ์ขา้กบัพลาสมิด pCR®8/GW/TOPO vector  และวเิคราะห์ดว้ยโปรแกรม Clustal W และ 
MEGA 4  พบวา่นิวคลีโอไทด์และล าดบัเบสของจีโนมไวรัส CTV-A18  มีขนาด 19,302 นิวคลีโอ
ไทด ์ประกอบดว้ย 2 Untranslated Region (UTRs) และ 12 Open Reading Frame (ORFs) ท่ี
สามารถผลิตโปรตีนไดอ้ยา่งนอ้ย 17 ชนิด เม่ือวิเคราะห์เปรียบเทียบความใกลเ้คียงกนัของล าดบั 
นิวคลีโอไทดข์องจีโนมดว้ยค่า Identity, Pairwise Distance และ Phylogenetic Tree กบัจีโนมของ 
CTV ท่ีไดมี้รายงานใน GenBank  พบวา่ CTV-A18 มีล าดบัเบสและสายววิฒันาการใกลเ้คียงกบั 
CTV NUagA  ซ่ึงรายงานจากประเทศญ่ีปุ่นมากท่ีสุด  และจากการวเิคราะห์เปรียบเทียบล าดบั
กรดอะมิโนของโปรตีนแต่ละส่วนของ CTV-A18 กบั CTV ท่ีมีรายงาน 24 สายพนัธ์ุ พบวา่ส่วนท่ี
มีความผนัแปรนอ้ยท่ีสุดคือส่วนของยนี cp (Coat protein, p25) และ 3’UTR  โดยมีความใกลเ้คียง
กนัสูงมากคือระหวา่ง 96-99 %  และ 98-99 % ตามล าดบั ในขณะท่ีพบวา่ส่วนของยนีท่ีมีความผนั
แปรสูงคือส่วนของยนี 5’UTR   p349 และ RdRp (p54)  โดยมีความใกลเ้คียงกนัระหวา่ง 66-97% 
49-91% และ 71-97% ตามล าดบั ดงันั้นความต่างของล าดบักรดอะมิโนของโปรตีนแต่ละส่วนใน
บริเวณน้ีจึงอาจใชเ้ป็นขอ้มูลหน่ึงท่ีสามารถบ่งช้ี CTV แต่ละสายพนัธ์ุได ้ ส าหรับการทดสอบใช้
เทคนิค RT-PCR โดยใชไ้พรเมอร์ CPF/CPR [coat protein gene (cp) 672 bp]  และยนืยนัผลดว้ย
เทคนิค Dot Blot Hybridization (DBH) โดยใช ้Biotin-cp-probe  เพื่อการตรวจสอบการเป็นพืช
อาศยัของ CTV กบัพืชจ านวน 45 ตวัอยา่ง 11 สกุล 8 ตระกลู ซ่ึงพบในสวนส้มท่ีเป็นโรคทริสเตซ่า  
พบวา่วธีิการดงักล่าวสามารถตรวจสอบพบ CTV ในตวัอยา่งส้มเขียวหวานและมะนาวท่ีเป็นโรค 
ทริสเตซ่า และตรวจไม่พบ  CTV  จากพืชทั้ง 45 ตวัอยา่งท่ีน ามาศึกษา  
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